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The miRNA precursors identified in chimpanzee, orangutan and marmoset. These pre-miRNAs are listed with abbreviated organism genome version, genome coordinate in the header information of each FASTA format sequence file and following each sequence, there also provide its secondary structure which is in the dot-bracket notation and MFE predicted by RNAfold [23].
1. Marmoset
>calJac3_cja-mir-3147_chrUn_GL286436_318875-318940_-

GUCCAGGUUGGGCAGUGAUCAGGGCAAAGCGCUGUGAAGCGCACCUUUCUCGUGUCCUACUGGGAC

((((.(((.(((((.(((..((((....(((((....))))).))))..)))))))).))).))))
(MFE:-27.40)

>calJac3_cja-mir-33a_chrUn_GL286373_462185-462253_-

CUGUGGUGCAUUGUAGUUGCAUUGCAUGUUCUGGUGGCAUCCAUGCAAUGUUUCCACAGUGCAUCACAG

((((((((((((((.(..((((((((((...((....))..))))))))))..).))))))))))))))
(MFE:-35.80)

>calJac3_cja-mir-142_chrUn_GL286420_588176-588262_-

GACAGUGCAGUCACCCAUAAAGUAGAAAGCACUACUAACAGCACUGGAGGGUGUAGUGUUUCCUACUUUAUGGAUGAGUGUACUGUG

.((((((((.(((.(((((((((((.(((((((((...(..(....)..)..))))))))).))))))))))).))).)))))))).
(MFE:-43.90)

>calJac3_cja-mir-5699_chrUn_GL286397_1209130-1209215_-

CUAUACCCCUGCCCCAACCAGGAAGGACAAGAGGUGUGAGCCACGUGCUCUGCCGCCUGCCUUUCCUUGUUGGAGCAGGAAUAUAG

(((((..(((((.(((((.(((((((.((.(.((((.((((.....)))))))).).)).))))))).))))).)))))..)))))
(MFE:-40.80)

>calJac3_cja-mir-651_chrX_5946622-5946718_+

AAGCUAUCACUGCUUUUUAGGAUAAGCUUGACUUUUGUUCAGAUAGAAAUGCAAAAGGUAAGUAUAUCCUAAAAGGCAAUGACAGUUGAAUGUGUUU

.((((.(((.((((((((((((((.((((..(((((((............)))))))..)))).)))))))))))))).))).))))..........
(MFE:-35.70)

>calJac3_cja-mir-548ax_chrX_9246177-9246289_-

AGUUUGUGCAAAAGUAAUUGCAGCUUUGCUCCAGUAAUUGCAGCUUUGCCCCAGUAAUUGCCAUUUGCCCCAGUAACUGCCAAAAAGUAACUGCAGUUACUUUUGCACCAACC

.(((.((((((((((((((((((((((....((((.((((..((......................))..)))).))))....))))...)))))))))))))))))).))).
(MFE:-38.60)

>calJac3_cja-mir-6086_chrX_11589375-11589428_+

AGGAGGUUGAGGAAGGUAGAGAUGAGCAUACAUUUUUGCCUUGUUUCUCUUUUU

.(((((..(((.((((((((((((......)))))))))))).)))..))))).
(MFE:-19.00)

>calJac3_cja-mir-4666b_chrX_28312728-28312807_+

UGUCUACAUUGCAUGUCAAAUUGUAAUUCCCAGACCCUUCCUCCAAUACUGGGAUUACAAUUUGACAUGCAAUUUAGACA

((((((.((((((((((((((((((((.(((((...............))))))))))))))))))))))))).))))))
(MFE:-42.20)

>calJac3_cja-mir-3937_chrX_38482077-38482183_+

AGAAAAAUGCCCAACCAGCCCUUAGCUGCUACAGUCCCCUGUUGUUUUAGCUCAACAACAACAGGGAGCUGUAGCAAUGGGGGCGCUGGUUGGACAUCGCCAUGUGU

......(((.(((((((((((((...(((((((((.((((((((((..........)))))))))).)))))))))...)))).))))))))).)))..........
(MFE:-54.70)

>calJac3_cja-mir-1587_chrX_38664691-38664748_+

UUUGGGCUGGGCUGGGCUGGGUUGGACAGUUCUUCUGCUGGACUCACCUGUGGCCAGC

.....(((((.(((((.((((((.(.(((.....))).).)))))))))).).)))))
(MFE:-24.00)

>calJac3_cja-mir-222_chrX_44698732-44698841_-

GCUGCCAGAAGGUGUGGGUACCCUCAAUGGCUCAGUAGCCAGUGUAGAUCCUGUCUUUUGUAAUCAGUAGCUACAUCUGGCUACUGGGUCUCUGAUGGCAUCUUUUAGCU

...((.(((((((((.(......(((..(((((((((((((((((((...(((...........)))...))))).))))))))))))))..)))).))))))))).)).
(MFE:-46.50)

>calJac3_cja-mir-4769_chrX_46588241-46588336_+

GAGGAGAGGUGGGAUGGAUAGAAGGUAUGAGCUCAAAAUCCCCGAGCUCAAAAUCCCCAAGCUCUGCCAUUCUCUUGCUUCCCCUACUUCUCCCCC

..((((((((((((.(.(.(((((((((((((((.........)))))))..............)))).))))..).).))))..))))))))...
(MFE:-33.70)

>calJac3_cja-mir-532_chrX_48476370-48476460_+

CGACUUGCUUUCUCUCCUCCAUGCCUUGAGUGUAGGACCGUUGGCAUCUUAAUUACCCUCCCACACCCAAGGCUUGCAGAAGAGCGAGCCU

......((((.((((.((.((.((((((.((((.(((..((.............))..))).)))).)))))).)).)).)))).))))..
(MFE:-31.00)

>calJac3_cja-mir-188_chrX_48476723-48476808_+

UGCUCCCUCUCUCACAUCCCUUGCAUGGUGGAGGGUGAGCUUUCUGAAAACCCCUCCCACAUGCAGGGUUUGCAGGAUGGUGAGCU

.((((((..(((..((..(((((((((..((((((....(.....).....))))))..)))))))))..))..))).)).)))).
(MFE:-38.50)

>calJac3_cja-mir-500a_chrX_48481665-48481748_+

GCUCCCCCUCUCUAAUCCUUGCUACCUGGGUGAGAGUGCUGUCUGAAUGCAAUGCACCUGGGCAAGGAUUCUGAGAGCGAGAGC

((((.(.(((((.(((((((((...(((((((....(((.........)))...))))))))))))))))..))))).).))))
(MFE:-37.80)

>calJac3_cja-mir-362_chrX_48482215-48482279_+

CUCGAAUCCUUGGAACCUAGGUGUGAGUGCUAUUUCAAUGCAACACACCUAUUCAAGGAUUCAAA

...(((((((((((...((((((((..(((.........))).)))))))))))))))))))...
(MFE:-28.40)

>calJac3_cja-mir-660_chrX_48489439-48489535_+

CUGCUCCUUCUCCCAUACCCAUUGCAUAUCGGAGUUGUGAAUUCUCAAAACACCUCCUGUGUGCAUGGAUUACAGGAGGGUGAGCGCUGUCAUCGUG

.(((((.((((((.....((((.((((((.((((.(((...........))).)))).))))))))))......)))))).)))))...........
(MFE:-33.50)

>calJac3_cja-mir-502_chrX_48490797-48490872_+

UGUUCCCCCUCUCUAAUCCUUGCUAUCUGGGUGCUAGUGCUGUCUCAAUGCAAUGAAAGGAUUCAGAGGGAGAGCU

.((((.((((((..(((((((((....((((.((....))...))))..))).....)))))).)))))).)))).
(MFE:-25.70)

>calJac3_cja-mir-98_chrX_51362475-51362593_-

AGGAUUCUGCUCAUGCCAGGGUGAGGUAGUAAGUUGUAUUGUUGUGGGGUAGGGAUAUUAGGCCCCAAUUAGAAGAUAACUAUACAACUUACUACUUUCCCUGGUGUGUGGCAUAUUCA

.((((..((((((((((((((.(((((((((((((((((.((((((((((...........)))))).........)))).))))))))))))))))))))))))))).)))).)))).
(MFE:-56.30)

>calJac3_cja-mir-4536-1_chrX_53350740-53350856_-

AUGUGCUAAAUAUAUGCAUAUAUAUAUAUAUAUAUAUAUAUAUAUAUAUAUAUAUAUAUAUACUGCCCUGCUUUUAUACAUACAUACAUACAUAUAUAGUACACAUAUCUACCACAU

.(((((((..((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))))))))))).))).........................))))))))))))..............
(MFE:-26.30)

>calJac3_cja-mir-1468_chrX_56122929-56123014_-

GGUGGGCGGUUUCUCCGUUUGCCUGUUUUGCUGAUGUACAUUAAACUCAUUCUCAGCAAAAUAAGCAAAUGGAAAAUUCGUCCAUC

(((((((((.((.(((((((((.(((((((((((..................))))))))))).))))))))).)).)))))))))
(MFE:-39.00)

>calJac3_cja-mir-223_chrX_57781095-57781204_+

CCUGGCCUCCUGCAGUGCCACGCUCCGUGUAUUUGACAAGCUGAGUUAGACACUCCGUGUGGUAGAGUGUCAGUUUGUCAAAUACCCCAAGUGUGACACAUGCUUAGCAG

....((.....((((((.((((((..(.((((((((((((((......(((((((.........))))))))))))))))))))).)..)))))).))).)))...))..
(MFE:-42.00)

>calJac3_cja-mir-676_chrX_61940826-61940892_+

GCAUGACUCUUCAACCUCAGGACUUGCAGAAUUAGUGGAAUGCCGUCCUAAGGUUGUUGAGUUGUGC

(((((((((..((((((.(((((..(((............))).))))).))))))..)))))))))
(MFE:-31.60)

>calJac3_cja-mir-421_chrX_65949352-65949436_-

GCACAUUGUAGGCCUCAUUAAAUGUUUGUUGAAUGAAAAAAUGAAUCAUCAACAGACAUUAAUUGGGCGCCUGCUCUGUGAUCUC

.((((..((((((((((...((((((((((((.(((.........)))))))))))))))...)))).))))))..)))).....
(MFE:-35.10)

>calJac3_cja-mir-374b_chrX_65949522-65949593_-

ACUCGGAUGGAUAUAAUACAACCUGCUAAGUGUCCUAGCACUUAGCAGGUUGUAUUAUCAUUGUCCGUGUCU

((.(((((((..(((((((((((((((((((((....)))))))))))))))))))))..))))))).))..
(MFE:-40.70)

>calJac3_cja-mir-374c_chrX_65949524-65949593_+

ACACGGACAAUGAUAAUACAACCUGCUAAGUGCUAGGACACUUAGCAGGUUGUAUUAUAUCCAUCCGAGU

...((((.....((((((((((((((((((((......)))))))))))))))))))).....))))...
(MFE:-36.90)

>calJac3_cja-mir-545_chrX_66016482-66016587_-

CCCAGCCUGGCACAUUAGUAGGCCUCAGUAAAUGUUUAUUAGAUGAAUAAAUGAAUGACUCAUCAACAAACAUUUAUUGUGUGCCUGCUAAAGUGAUCUCCACAGG

.....((((((((.((((((((((.((((((((((((.((.(((((.............))))))).)))))))))))).).))))))))).))).....).))))
(MFE:-35.70)

>calJac3_cja-mir-374a_chrX_66016664-66016735_-

UACAUCGGCCAUUAUAAUACAACCUGAUAAGUGUUACAGCACUUAUCAGAUUGUAUUGUAAUUGUCUGUGUA

(((((.(((.((((((((((((.(((((((((((....))))))))))).)))))))))))).))).)))))
(MFE:-34.50)

>calJac3_cja-mir-325_chrX_68209754-68209840_-

UUACAGUGCUUGGUUCCUAGUAAGUGUUUGUGACAUUAUUCAUUUGUCGAGCCCCUCCUAUCAAUCAAGCACUGUGCUAGCUUCUGA

.((((((((((((((..(((.....((((..((((.........)))))))).....)))..))))))))))))))...........
(MFE:-25.00)

>calJac3_cja-mir-548i-4_chrX_74938978-74939054_-

AGUUUGGUGCAAAAGUGAUUGCGGUUUUUGCCAUUAAAAGUAUGGCAAAAAACUCAAUUACUUUUGGACCAACCUAU

((.(((((.((((((((((((.(..(((((((((.......)))))))))..).)))))))))))).))))).))..
(MFE:-36.20)

>calJac3_cja-mir-361_chrX_76283182-76283253_-

GGAGCUUAUCAGAAUCUCCAGGGGUACUUUAUAAUUUAAAAAUGUCCCCCAGGUGUGAUUCUGAUUUGCUUC

(((((..(((((((((.((.((((.((................)).)))).))...)))))))))..)))))
(MFE:-28.60)

>calJac3_cja-mir-548m_chrX_84426457-84426543_-

AUAUUAUGUUGGUGCAAAGGUAAUUGUGGUUUUUGUCAGUAAAAUAAUGGUAAGGGCUGCAAAUACUUUUGCAUCAACCUAAUAUUA

((((((.(((((((((((((((.(((((((((((((((.........))))))))))))))).))))))))))))))).))))))..
(MFE:-36.80)

>calJac3_cja-mir-652_chrX_98589897-98589994_+

ACGAAUGGCUAUGCACUGCACAACCCUAGGAGAGGGUGCCAUUCACAUAGACUAUAAUUGAAUGGCGCCACUAGGGUUGUGCAGUGCACAACCUACAC

......((...((((((((((((((((((.....(((((((((((..((.....))..))))))))))).))))))))))))))))))...)).....
(MFE:-52.60)

>calJac3_cja-mir-764_chrX_103077818-103077902_+

AACCUAGGAGGCAGGUGCUCACGUGUCCUCUUCCAUGAUUAGAAAAUACAGGGAGGAGGCCACAGUGGCAACUGUUACCAUGAUU

......((.(((((.(((.((((((.((((((((.(((((....))).)).)))))))).))).)))))).))))).))......
(MFE:-33.10)

>calJac3_cja-mir-1912_chrX_103088061-103088140_+

CUCUAGGAUGUGCUCAUUGCAUGAGCUGCGUACAUUAUUAUUCAAUACCCAGAACAUGCGGUGUGAACAUAAUAGAGAUU

(((((..((((.(.(((((((((..(((.(((.............))).)))..))))))))).).))))..)))))...
(MFE:-27.80)

>calJac3_cja-mir-1264_chrX_103089111-103089179_+

GGGUCCUCAGUAAGUAUUUGUUGAAAGAAUAAAUAAACUGACAAGUCUUAUUUGAGCACCUGUUAUGUG

((((.(((((((((.((((((((...............)))))))))))).))))).))))........
(MFE:-16.20)

>calJac3_cja-mir-1298_chrX_103145268-103145379_+

AGAUGAAAAGUUAAGGGUUCAUUCAGCUGUCCAGAUGUAUCCAAGUACCUUGUGUAAUUUGGCAAUAAAUACAUCUGGGCAACUGACUGAACUUUUCGCUUUUCACGACUCA

...((((((((.(((((((((.((((.(((((((((((((((((((((.....)).))))))......))))))))))))).)))).))))))))).)))))))).......
(MFE:-47.40)

>calJac3_cja-mir-1911_chrX_103173300-103173379_+

UCAGCAUCUGCUGAGUACCGCCAUGUCUGUUGGGCAUCCACAGUCUCCCACCAGGCAUUGUGGUCUCUGUAGAUGCUUUG

..(((((((((.(((.(((((.(((((((.((((...(....)...)))).))))))).)))))))).)))))))))...
(MFE:-40.70)

>calJac3_cja-mir-448_chrX_103223584-103223695_+

GCGGGGAGGUUGAACAUCCUGCAUAGUGCUGCCAGGAAAUCCCUAUUUCAUACUAAGAGGGGGCUGGCUGGUUGCAUAUGUAGGAUGUCCCAUCUCCCAGCCCACUUCGUCA

((.(((((((.(.((((((((((((.(((.(((((....(((((.(((......))).)))))....))))).))))))))))))))).).))))))).))...........
(MFE:-50.20)

>calJac3_cja-mir-1277_chrX_106427126-106427203_+

ACCUCCCAAAUAUAUAUAUAUAUGUACGUAUGUGUAUAUAAAUGUAUACGUAGAUAUAUAUGUAUUUUUGGUGGGUUU

((((.(((((.((((((((((((.(((((((((((......))))))))))).)))))))))))).))))).))))..
(MFE:-32.40)

>calJac3_cja-mir-766_chrX_107724621-107724733_-

GCAUCCUCAGAGACUGCAGCUUGAGUGGUAGGAGGAAUAGGUGCUGGGCUUUCAAUUUUGGAUCUGACUCCAGUCCCACAGCCUCAGCCACCCCAGCCAAUUGUCAUAGGAGC

((.((((....(((....(((.(.(((((..((((....((.((((((...(((..........))).)))))).))....)))).))))).).))).....)))..))))))
(MFE:-34.70)

>calJac3_cja-mir-3672_chrX_109236336-109236419_+

UCUUUGUGAUUACCGUGAGACUCACAUAAAACAUCUUAAAGACUAUUAUAAGAUGUUUUAUCAGUCUCACGGUAAUCACAAAGA

((((((((((((((((((((((...(((((((((((((..........))))))))))))).))))))))))))))))))))))
(MFE:-48.60)

>calJac3_cja-mir-363_chrX_122081753-122081827_-

UGUUGUCGGGUGGAUCACGAUGCAAUUUUGAUUAGUAUCAUAGGAGAAAAAUUGCACGGUAUCCAUCUGUAAACC

.(((..(((((((((..((.(((((((((..(((......)))....)))))))))))..)))))))))..))).
(MFE:-27.10)

>calJac3_cja-mir-92a-2_chrX_122081912-122081986_-

UCAUCCCUGGGUGGGGAUUUGUUGCAUUACUUGUGUUCUAUAUAAAGUAUUGCACUUGUCCCGGCCUGUGGAAGA

((.(((.(((((.(((((..((.(((.(((((((((...)))).))))).)))))..))))).))))).))).))
(MFE:-29.80)

>calJac3_cja-mir-19b-2_chrX_122082046-122082141_-

ACAUUGCUACUUACAAUUAGUUUUGCAGGUUUGCAUUUCAGCGUAUACAUGUAUAUAUGGCUGUGCAAAUCCAUGCAAAACUGAUUGUGAUAAUGU

((((((....(((((((((((((((((((((((((...(((((((((......))))).)))))))))).)).)))))))))))))))))))))))
(MFE:-38.40)

>calJac3_cja-mir-20b_chrX_122082184-122082252_-

AGUACCAAAGUGCUCAUAGUGCAGGUAGUUUUGGCAUGACUCUACUGUAGUGUGGGCACUUCUAGUACU

(((((..(((((((((((.(((((..((((.......))))...))))).)))))))))))...)))))
(MFE:-29.60)

>calJac3_cja-mir-18b_chrX_122082416-122082486_-

UGUGUUAAGGUGCAUCUAGUGCAGUUAGUGAAGCAGCUUAGAAUCUACUGCCCUAAAUGCCCCUUCUGGCA

(((...((((.((((.(((.(((((.((................))))))).))).)))).))))...)))
(MFE:-18.90)

>calJac3_cja-mir-106a_chrX_122082573-122082653_-

CCUUGGCCAUGUAAAAGUGCUUACAGUGCAGGUAGCUUUUUGAGAUCUACUGCAAUGCAAGCACUUCUUACAUUACCAUGG

((.(((..((((((((((((((.((.(((((.(((.(((...))).)))))))).)).)))))))).))))))..))).))
(MFE:-29.70)

>calJac3_cja-mir-450b_chrX_122447074-122447150_-

GCAGAAUUAUUUUUGCAAUUUGUUCCUGAAUAUAUAAUAAAGUGUAUUGGGAUCAUUUUGCAUCCAUAGUUUUGUAU

((((((((((...(((((..((.((((.(((((((......))))))))))).))..)))))...))))))))))..
(MFE:-25.70)

>calJac3_cja-mir-450a-1_chrX_122447229-122447318_-

AAAGAUACUAAACUGUUUUUGCGAUGUGUUCCUAAUAUGUACUAUAAAUGUAUUGGGGACAUUUUGCAUGCAUAGUUUUGUAUCAAUAUA

...(((((.(((((((...(((((.(((((((((((((((.......))))))))))))))).)))))...))))))).)))))......
(MFE:-34.40)

>calJac3_cja-mir-450a-2_chrX_122447394-122447494_-

CAAAGGAAAAGAUGCUGAACUAUUUUUGCGAAGUGUUCCUAAUAUGUAAUAUAAAUGUAUUGGGGACAUUUUGCAAUCAUAGUUUUGUAUCAAUAAUAUUG

..........(((((.(((((((..((((((((((((((((((((((.......))))))))))))))))))))))..))))))).)))))..........
(MFE:-40.00)

>calJac3_cja-mir-542_chrX_122448577-122448673_-

CAGACCUCAGACAUCUCGGGGAUCAUCGUGUCACGAGAUAUCACUGUGCACUUGUGACAGAUUGAUAACUGAAAGGUCUGGGAGCCACUCGUCUUCA

.(((((((((((...((((..((((...(((((((((.............)))))))))...))))..))))...)))))))........))))...
(MFE:-33.30)

>calJac3_cja-mir-503_chrX_122453494-122453564_-

UGCUCUAGCAGCGAAAACAGUUCUGCAGUUAGCUAUCAAUACUCUGGAGUAUUGUUUCCGCUGCCAGAGUA

((((((.((((((.(((((((.((.(((.((........))..))).)).))))))).)))))).))))))
(MFE:-30.00)

>calJac3_cja-mir-424_chrX_122453798-122453895_-

CAAGGGGAUACAGCAGCAAUUCAUGUUUUGAAGUGCUCUAAAUGGUUCAAAACGUGAAGUGCUGCUAUACCCCCUUGUGGGGAAGGAAGAAGGUGGGA

(((((((.((.(((((((.(((((((((((((.(.........).))))))))))))).))))))).)).))))))).....................
(MFE:-40.80)

>calJac3_cja-mir-934_chrX_124293157-124293239_+

AGAAAUAAGGCUCCUGUCUACUAUCAGAGACACUGAUAGUGUAAAACCCAGGGUCUCCAGUAAUGGACGGGAGCCUUAUUUCU

((((((((((((((((((((.(((..(((((.(((...((.....)).))).)))))..))).))))))))))))))))))))
(MFE:-44.30)

>calJac3_cja-mir-504_chrX_126342016-126342098_-

GCUGCUGUUGGGAGACCCUGGUCUGCACUCUAUCUGUAUUCUUAUUGAAGGGAGCGCAGGGCAGGGUUUCCCAUACAGAGGGC

(((.((((((((((((((((.(((((.((((.((.(((....))).))..)))).))))).)))))))))))).))))..)))
(MFE:-47.60)

>calJac3_cja-mir-505_chrX_127705296-127705379_-

GAUGCACCCAGUGGGGGAGCCAGGAAGUAUUGAUGUUUCUGCCAGUUUAGCGUCAACACUUGCUGGUUUCCUCUCUGGAGCAUC

(((((..((((.(((((((((((.((((.((((((((...........)))))))).)))).))))))))))).)))).)))))
(MFE:-44.90)

>calJac3_cja-mir-891a_chrX_133266001-133266078_-

CCUUAAUCCUUGCACUGUCAUGAGUCACAGAGUAAGGAAAAUCUUCAGUGGCAAAUGUCUGUUGUUAGGGUGAAAGGA

((((.(((((.((((.(.(((..(((((.(((...........))).)))))..))).).).))).)))))..)))).
(MFE:-21.40)

>calJac3_cja-mir-513c_chrX_134305322-134305404_-

GCGUGCAGUGCCUUUCUCAAGAAGGUGGCAUUCAUGUGAACUAAAAUAUGAUGUCACUUUUUUGAGAAGAGUAAUGUACAGCA

(((((((.(((.(((((((((((((((((((.(((((........)))))))))))))))))))))))).))).))))).)).
(MFE:-39.90)

>calJac3_cja-mir-513b_chrX_134351843-134351926_-

GCGUGCAGUGCCCUUCGCAGGGAGGUGUCAUUCAUGUGGACUAAAUCAUGAACGUCACCUUCUUGAGAAGAGUAAUGUACAGCA

(((((((.(((.((((.((((((((((.(.((((((..........)))))).).)))))))))).)))).))).))))).)).
(MFE:-38.10)

>calJac3_cja-mir-513a-1_chrX_134371806-134371934_-

GGGAUGCCACAUUCAGCCAUCCAGCGUGCAGUGCCCUUCACAAGGAGGUGUCAUUCAUGUGGACUAAAACCUGAAUGCUGCCUUCUUGAGAAGAGUAAUGUACAGCAUGUACUGCGCACGUGGUGUCCC

((((((((((.....((....(((((((((.(((.((((.((((((((((.((((((.((........)).)))))).)))))))))).)))).))).))))).)).))....))....))))))))))
(MFE:-55.20)

>calJac3_cja-mir-513a-2_chrX_134422743-134422869_-

GGAUGCCACAUUCAGCCAUUCAGCGUGCAGUGCCCUUCGCAGGGAGGUGUCAUUCAUGUGGACUAAAUCAUGAAUGUCGCCUUCUUGAGAAGAGCAAUGUACAGCAUGUACUGCGCACGUGGUGUCC

(((((((((.....((....(((((((((.(((.((((.((((((((((.((((((((..........)))))))).)))))))))).)))).))).))))).)).))....))....)))))))))
(MFE:-60.00)

>calJac3_cja-mir-506_chrX_134435733-134435857_-

GCCACCAGCAUCAGCCAUGCUCUGCAUAGUGCCUUGUUCAGGAAGGUGUUUUUCAUACAGAUGAAUGUUUGAAUGGCACCCUUCUGAGCAGAGUAAUGUGCAACAUGGACGACAUUUGUGGUGGC

(((((((.((((..(((((...((((((.(((.((((((((((.((((((.((((.(((......))).)))).)))))).)))))))))).))).)))))).)))))..))....)))))))))
(MFE:-57.40)

>calJac3_cja-mir-507_chrX_134436069-134436162_-

GUGCUGUGUGUAGUGCUUCACUUCAAUAAGUGCCAUACAUGUGUCUAAAAAUUUGUUUGGCACUUCUUUGAGUGAAAUAAUGCACAACAGGUAC

((((((((((((....((((((.(((.((((((((.(((.((........)).))).))))))))..)))))))))....))))).))).))))
(MFE:-34.70)

>calJac3_cja-mir-508_chrX_134440132-134440246_-

CCACCUUCAUCUGAGUGUAGGGCCCUACUCCAGAGGGUGUCGAUCACAUAAACUAAAACACGAUUGUCAGCUUUUUGAGUAGAGUAAUACACAUCACAUACAACAUAUUUGGUGG

(((((......((((((((..((.((((((.(((((.((.(((((................))))).)).))))).)))))).))..))))).)))..............)))))
(MFE:-33.80)

>calJac3_cja-mir-514b_chrX_134449893-134449971_-

CGUGUGGUACUCUACUCAAGAGGGGGCAAUCAUGUGUAAUUAGUUAUGAUUGACACCUCUGUGAGUGGAGUAACACAUG

((((((.((((((((((((((((...((((((((..........))))))))...))))).))))))))))).))))))
(MFE:-39.90)

>calJac3_cja-mir-509-2_chrX_134456740-134456828_-

AUGCUGUGUGUGGUACCCUGCUGCAGAGUGGGCAAUCAUUUAUAAUAAAAAAUGAUUGACACAUCUGCAGGUAGAGUACUGCAUGACAC

....((((((((((((.(((((((((((((..(((((((((........))))))))).))).)))))).)))).))))))))).))).
(MFE:-38.80)

>calJac3_cja-mir-509-1_chrX_134457477-134457570_-

CAUGCUGUGUGUGGUACCCUGCUGCAGAGAGUGGCAAUCAUUUAUAAUAAAAAAUGAUUGACACGUCUGCAGGUAGAGUAAUGCAUGACACAUG

((((.((((((((.(((.((((((((((..(((.(((((((((........))))))))).))).)))))).)))).))).))))).)))))))
(MFE:-36.60)

>calJac3_cja-mir-510_chrX_134465693-134465766_-

GUGGUGCUCUACUCCAGAGAGUAGCAAUCAUGUAUAAUUAAGGGUGAUUGAAACCUCUGAGAGUAGAGUAACGC

(((..((((((((((((((.((..(((((((.(........).)))))))..))))))).)))))))))..)))
(MFE:-35.80)

>calJac3_cja-mir-514a-1_chrX_134472088-134472183_-

GACAAGUUGUCUGUGGUAUCCUACUCCAAAGAGUGUCAGUCAUAUGUAAUUCAAUUUGAUUGACACUUUUGUGAGUAGAGUAAUGUGACAAGUAUG

....(.(((((.....(((.((((((..((((((((((((((.((........)).))))))))))))))..)))))).)))....))))).)...
(MFE:-34.30)

>calJac3_cja-mir-2114_chrX_137160716-137160795_+

CCUCCAUGCUCCUAGUCCCUUCCUUGAAGCGGUCGGAUAAUCACAUGAUGAGCCUCAAGCAAGGGACUUCAAGCUGGUGG

((.(((.(((...((((((((.(((((.((.((((..........))))..)).))))).))))))))...)))))).))
(MFE:-32.40)

>calJac3_cja-mir-4330_chrX_138151333-138151436_+

AAUUGUAAGCAGGCAAUUAUCUCAGGAUGCAGGAGAGGAGGGGGCUUCUUUUUGACACCCACUUCAUCAGAUGCUCCUCAGAUCAGAGCCUUGCAGGUCGUGCU

........((((((..(.((((.((((.(((...((.(((((((..((.....))..))).)))).))...))))))).)))).)..))).)))..........
(MFE:-32.10)

>calJac3_cja-mir-224_chrX_138902538-138902618_-

GGGCUUUCAAGUCACUAGUGGUUCCAUUUAGUAGAUGGUUGUGCAUUGUUUCAAAAUGGUGCCCUAGUGACUACAAAGCCC

(((((((..(((((((((.(((.((((((.(..((((......))))....).)))))).))))))))))))..)))))))
(MFE:-38.30)

>calJac3_cja-mir-452_chrX_138903582-138903666_-

GCUAAGCACUUACAACUGUUUGCAGAGGAAACUGAGACUUUGUAACUAUGUCUCAGUCUUAUCUGCAAAGAAGUAAGUGCUUUGC

((.((((((((((...(.((((((((.((.((((((((...........)))))))).)).)))))))).).)))))))))).))
(MFE:-39.50)

>calJac3_cja-mir-105-1_chrX_139305337-139305417_-

UGUGCAUCGUGGUCAAAUGCUCAGACUCCUGUGGUGGCUGUUCAUGCACCACGGAUGUUUGAGCAUGUGCUACGGUGUCUA

...(((((((((.((.((((((((((..((((((((..........))))))))..)))))))))).)))))))))))...
(MFE:-43.40)

>calJac3_cja-mir-767_chrX_139306485-139306593_-

GCUUUUGUAUUAUAGGUUUUUGCUCAUGCACCAUGGUUGUCUGAGCAUGCAGCAUGCUUGUCUGCUCAUACCCCAUGGUUUCUGAGCAGGAAUCUUCAUUGUCUACUGC

.............(((((((((((((...(((((((..((.((((((.((((.....)))).)))))).)).)))))))...)))))))))))))..............
(MFE:-39.30)

>calJac3_cja-mir-17_chr1_6514373-6514456_+

GUCAGAAUAAUGUCAAAGUGCUUACAGUGCAGGUAGUGAUAUGUGCAUCUACUGCAGUGAAGGCACUUGUAGCAUUAUGGUGAC

((((..(((((((..((((((((.((.(((((.(((((.......)).)))))))).)).))))))))...)))))))..))))
(MFE:-33.80)

>calJac3_cja-mir-18a_chr1_6514519-6514589_+

UGUUCUAAGGUGCAUCUAGUGCAGAUAGUGAAGUAGAUUAGCAUCUACUGCCCUAAGUGCUCCUUCUGGCA

((((..((((.((((.(((.((((.(((((..(.....)..)).))))))).))).)))).))))..))))
(MFE:-21.10)

>calJac3_cja-mir-19a_chr1_6514660-6514741_+

GCAGUCCUCUGUUAGUUUUGCAUAGUUGCACUACAAGAAGAAUGUAGUUGUGCAAAUCUAUGCAAAACUGAUGGUGGCCUGC

((((.((.(((((((((((((((((((((((((((.......))))...))))))..))))))))))))))))).)).))))
(MFE:-38.70)

>calJac3_cja-mir-20a_chr1_6514836-6514906_+

GUAGCACUAAAGUGCUUAUAGUGCAGGUAGUGUUUAGUUAUCUACUGCAUUAUGAGCACUUAAAGUACUGC

((((.(((.(((((((((((((((((.(((...........))))))))))))))))))))..))).))))
(MFE:-31.00)

>calJac3_cja-mir-19b-1_chr1_6514961-6515047_+

CACUGUUCUAUGGUUAGUUUUGCAGGUUUGCAUCCAGCUGUGUGAUAUUCUGCUGUGCAAAUCCAUGCAAAACUGACUGUGGUAGUG

(((((..(((((((((((((((((((((((((..((((.............)))))))))).)).))))))))))))))))))))))
(MFE:-38.50)

>calJac3_cja-mir-92a-1_chr1_6515083-6515160_+

CUUUCUACACAGGUUGGGAUCGGUUGCAAUGCUGUGUUUCUGUAUGGUAUUGCACUUGUCCCGGCCUGUUGAGUUUGG

....((..((((((((((((.(((.(((((((((((......)))))))))))))).))))))))))))..)).....
(MFE:-36.00)

>calJac3_cja-mir-4509-1_chr1_7018988-7019081_+

UUUUAAUGCUAUCUCAAAAUAAAGACUAUAGAAGUUUUUUCCUUUUUCUUGCCCUGACACCUUCCGUAUUUUUUAUUUUGAAAUAGUAUUAAAA

((((((((((((.((((((((((((.(((.((((..........................)))).))).)))))))))))).))))))))))))
(MFE:-23.40)

>calJac3_cja-mir-548as_chr1_7611036-7611130_+

AAAAGUAACUGUGGGAUUUACCAUUAAAAGUAGUGACAAAAAAAAAGUAAUCGGUUUGCCAUUACUUUUCAUGGUAAACACACAAUUACGUUUGA

....((((.((((.(.((((((((.((((((((((.((((..............)))).)))))))))).))))))))).)))).))))......
(MFE:-27.20)

>calJac3_cja-mir-3170_chr1_13348158-13348233_+

CUGGUAACUUCAGUGUUCUGAGACAGACAGUGCUAGUUCCAGAAGCAUUGCCUGGCUUAGAGCCCCGUGUUCCCAG

((((.(((....(.((((((((.(((.(((((((.........))))))).))).)))))))))....))).))))
(MFE:-28.20)

>calJac3_cja-mir-623_chr1_14505574-14505671_+

GCACACAGUAGAAGCGUUCCUUGCAGGGGCUGCUGGGUUUCAUCCUAGGCUGUGCUGGAGCUUCCCGAUGCACUCUGUAGAUGUCUUUGCACCUCCUC

.......(((((.(((((...(((((((((...((((.....(((.((......)))))....))))..)).)))))))))))).)))))........
(MFE:-27.00)

>calJac3_cja-mir-2681_chr1_17292274-17292377_-

GUCCCUUUCCAUGCAUUUGUGUUUUACGACCUGCAUGAGACUGCCCAAAGAAUGUUCAGUAUCAUGGAGGUGGUAAAGCACAGAUGCAUGAAAAAUUCACUGUG

.........((((((((((((((((((.((((.(((((.((((..((.....))..)))).))))).)))).))))))))))))))))))..............
(MFE:-47.90)

>calJac3_cja-mir-4705_chr1_17372862-17372929_-

CUCACACGACCAAUCACUUGGUAAUUGCUGUGAUAACUCAGCAAUUACCAGGUGAUUGGUUUUGUGAG

((((((.(((((((((((((((((((((((........))))))))))))))))))))))).))))))
(MFE:-46.90)

>calJac3_cja-mir-1267_chr1_22855571-22855646_-

CUCCCAAAUCUCCUGUUGAAGUAAUCCUUACCUCCAGCACUGGGGGUUACAUUUCAACAGGAGAUUUGGACGAGGA

((((((((((((((((((((((.......(((((((....)))))))...)))))))))))))))))))..)))..
(MFE:-40.30)

>calJac3_cja-mir-4704_chr1_48646714-48646783_-

CUUAUCCUAGCGGUAGACAUGUGAGUGAUUGUUUUCCUCAGUCAGUCACAUGUCUAGUGUCUAGAAUGAG

(((((.((((((.(((((((((((.((((((.......)))))).))))))))))).)).)))).)))))
(MFE:-36.40)

>calJac3_cja-mir-1297_chr1_60681307-60681383_+

UGAUUAUCUCUAGGGCUGAUCUAUUGGAAUUACUUAUCUGAGCCAAAGUAAUUCAAGUAAUUCAGGUGUAGUGAAAC

......((.(((.(.((((..((((.(((((((((..........))))))))).))))..)))).).))).))...
(MFE:-21.50)

>calJac3_cja-mir-759_chr1_62227930-62228020_-

UAAUAAAUUAAAUGCCUAAACUGGCAGAGUGCAAACAAUUUUGACUCAGAUCUAAAUGUUUGCACUGGCUGUUUAAACAUUUAAUUUGUUA

((((((((((((((..(((((.(((..((((((((((.(((.((......)).))))))))))))).))))))))..))))))))))))))
(MFE:-32.00)

>calJac3_cja-mir-4703_chr1_63301258-63301336_-

UUAUACACAUUGGCAAUACAGUACAAAUAUAAUGUGUUUGAUUUGCACUGAAGUUGUGCUGUAUUGGCACUGUGUAUAA

(((((((((.((.(((((((((((((.......((((.......)))).....))))))))))))).)).)))))))))
(MFE:-34.20)

>calJac3_cja-mir-5693_chr1_63489161-63489233_+

CUGGGAAGUUUGUUCAUUUCAGUCUGUGCUGUGAGCUGGCCAGCGGAGACUCUGAAAUGGUCUCAGACUCUAG

((((..((((((.((((((((((((.(((((.(......)))))).))))..))))))))...))))))))))
(MFE:-26.70)

>calJac3_cja-mir-15a_chr1_64832017-64832099_+

CCUUGGAGUAAAGUAGCAGCACAUAAUGGUUUGUGGAUUUUGAAAAGGUGCAGGCCAUAUUGUGCUGCCUCAAAAAUACAAGG

(((((.......(..((((((((..((((((((((.............))))))))))..))))))))..).......)))))
(MFE:-30.50)

>calJac3_cja-mir-16-1_chr1_64832157-64832245_+

GUCAGCAGUGCCUUAGCAGCACGUAAAUAUUGGCGUUAAGAUUCUAAAAUUAUCUCCAGUAUUAACUGUGCUGCUGAAGUAAGGUUGAC

((((((..(((.((((((((((((.((((((((.(.(((..........))).).)))))))).)).)))))))))).)))..))))))
(MFE:-37.00)

>calJac3_cja-mir-3613_chr1_64886066-64886152_+

UGGUUGGGUUUGGAUUGUUGUACUUUUUUUUUUGUUCGUUGCAUUUUUAGGAACAAAAAAAAAAGCCCAACCCUUCACACCACUUCA

(((...(((.((((..((((..(((((((((((((((.(.........).)))))))))))))))..))))..)))).)))...)))
(MFE:-26.30)

>calJac3_cja-mir-3910-1_chr1_72257780-72257881_+

CUUUUGCUGUCAGUUUUUCUGUGGCUUAUCUUGGUUUUAUGCCUUUUAUGUCAAAGCACUUAAAACCAAGAUAAGCAACAGAAAAAGAAUUGAUCACAGAAG

((((((..((((((((((((((.(((((((((((((((((((.(((......))))))..)))))))))))))))).))))))...))))))))..))))))
(MFE:-41.80)

>calJac3_cja-mir-3910-2_chr1_72257793-72257865_-

UUUUUCUGUUGCUUAUCUUGGUUUUAAGUGCUUUGACAUAAAAGGCAUAAAACCAAGAUAAGCCACAGAAAAA

(((((((((.(((((((((((((((..(((((((.......)))))))))))))))))))))).)))))))))
(MFE:-37.40)

>calJac3_cja-mir-4290_chr1_72427351-72427447_+

UUCACCAAGAAAGUAAGAGGGAGGGGGCAGUCCCAAUGUGAAUCCCGUCAAAAGAGGCGGUAGAGGGCUGCUGUCCCUCCUUCCCUCACCUCUGACC

................(((((((((((((((((.........(((((((......)))))..))))))))))..)))))))))..............
(MFE:-34.80)

>calJac3_cja-mir-4289_chr1_72781043-72781112_-

CCUUGGGAAGGCAUGGCGUAGGGCUAUCAGGCAGUUUCCUGGGCCCCGUCUGCAGAGCCUAAACAGAUCA

..(((((...(((.((((..(((((..((((......))))))))))))))))....)))))........
(MFE:-25.20)

>calJac3_cja-mir-3153_chr1_73344428-73344480_+

GACAAAUUUUAAAUGUUUCUGGGAGAAGGGGUUAGGGACAUUUAAAAUUUGUU

((((((((((((((((((((((.........))))))))))))))))))))))
(MFE:-20.80)

>calJac3_cja-mir-4670_chr1_74415502-74415578_-

CUCUAGGAUGUGACCAUGAUGUGACUUCACAGACUCUCCACAAGUCUGUUCAGUUACAUAAUGGUCACAUCCUAGAG

(((((((((((((((((.((((((((..(((((((.......)))))))..)))))))).)))))))))))))))))
(MFE:-48.90)

>calJac3_cja-mir-4687_chr1_74914584-74914662_-

ACCUGAGGAGCCAGCCCUCCUCCCGCACUUAAACUUGGAGCACUUGACCUUUGGCUGUUGGAGGGGGCCGCCCGCGGGU

(((((.((.((..((((.(((((.(((.(((((..(.((....)).)..))))).))).))))))))).)))).)))))
(MFE:-32.40)

>calJac3_cja-mir-4291_chr1_76442610-76442674_+

UGCUGGGGGCUUUAGCAGGAACAUCUGGGUGGAGGCAGAGCUCUUCCGCUGUGGCUACAGCCCUG

.((((..((((.((((.((((..((((........))))....)))))))).)))).))))....
(MFE:-24.10)

>calJac3_cja-let-7a-1_chr1_76827240-76827319_+

UGGGAUGAGGUAGUAGGUUGUAUAGUUUUAGGGUCACACCCACCACUGGGAGAUAACUAUACAAUCUACUGUCUUUCCUA

(((((.(((((((((((((((((((((.....(((...((((....)))).)))))))))))))))))))))))))))))
(MFE:-34.20)

>calJac3_cja-let-7f-1_chr1_76827627-76827713_+

UCAGAGUGAGGUAGUAGAUUGUAUAGUUGUGGGGUAGUGAUUUUACCCUGUUCAGGAGAUAACUAUACAAUCUAUUGCCUUCCCUGA

((((.(.((((((((((((((((((((((((((((((.....))))))).........))))))))))))))))))))))).)))))
(MFE:-42.30)

>calJac3_cja-let-7d_chr1_76830079-76830165_+

CCUAGGAAGAGGUAGUAGGUUGCAUAGUUUUAGGGCAGGGAUUUUGCCCACAAGGAGCUAACUAUACGACCUGCUGCCUUUCUUAGG

(((((((.((((((((((((((.((((((...((((((.....))))))..........)))))).)))))))))))))))))))))
(MFE:-42.70)

>calJac3_cja-mir-6081_chr1_78255734-78255804_+

CCACCACGGUGCUGGCACCAAGGCCUCUGCCCCAUAGGACACCAAGGCCUAUGAGUGGGAGCACUGCCAGU

......(((((((..(((((((((((.((((.....)).))...)))))).)).)))..))))))).....
(MFE:-27.10)

>calJac3_cja-mir-23b_chr1_78274945-78275041_+

CUCGGGUGCUCUGGCUGCUUGGGUUCCUGGCAUGCUGAUUUGUGACUUAAGAUUAAAAUCACAUUGCCAGGGAUUACCACGCAACCACGACCUUGGC

((.((((....(((.(((.(((((((((((((((.((((((..............)))))))).))))))))))..))).))).)))..)))).)).
(MFE:-35.90)

>calJac3_cja-mir-27b_chr1_78275170-78275266_+

ACCUCUCUGACAAGGUGCAGAGCUUAGCUGAUUGGUGAACAGUGAUUGGUUUCCGCUUUGUUCACAGUGGCUAAGUUCUGCACCUGAAGAGAAGGUG

((((((((....(((((((((((((((((.((((.(((((((....(((...)))..))))))))))))))))))))))))))))..)))).)))).
(MFE:-50.50)

>calJac3_cja-mir-3074_chr1_78275746-78275826_-

GCUCGACUCCUGUUCCUGCUGAACUGAGCCAGUGUGUAAAAUGAGAACUGAUAUCAGCUCAGUAGGCACCGGAGGGCGGGU

(((((.((((.((.((((((((.((((..((((.............))))...)))).)))))))).)).))))..)))))
(MFE:-35.00)

>calJac3_cja-mir-24-1_chr1_78275753-78275820_+

CUCCGGUGCCUACUGAGCUGAUAUCAGUUCUCAUUUUACACACUGGCUCAGUUCAGCAGGAACAGGAG

((((.((.(((.(((((((((..(((((.............))))).))))))))).))).)).))))
(MFE:-26.30)

>calJac3_cja-mir-7-1_chr1_84300231-84300340_+

UUGGAUAUUGGCCUAGUUCUGUGUGGAAGACUAGUGAUUUUGUUGUUUUUAGAUAACUAAAUUGACAACAAAUCACAGUCUGCCAUAUGGCACAGGCCAUGCCUCUACAG

.((((...((((((.((.((((((((.(((((.(((((((.(((((((((((....)))))..)))))))))))))))))).)))))))).))))))))....))))...
(MFE:-46.00)

>calJac3_cja-mir-204_chr1_98267213-98267322_+

GGCUACAGUCUUUCUUCAUGUGACUCGUGGACUUCCCUUUGUCAUCCUAUGCCUGAGAAUAUAUGAAGGAGGCUGGGAAGGCAAAGGGACGUUCAAUUGUCAUCACUGGC

.....((((..........(((((...(((((.((((((((((.(((((.((((...............))))))))).)))))))))).)))))...))))).))))..
(MFE:-41.80)

>calJac3_cja-mir-101-2_chr1_106619552-106619630_+

ACUGUCCUUUUUCGGUUAUCAUGGUACCGAUGCUGUAUAUCUGAAAGGUACAGUACUGUGAUAACUGAAGAAUGGUGGU

((((.((((((((((((((((((((((.(.((((............))))).)))))))))))))))))))).))))))
(MFE:-30.00)

>calJac3_cja-mir-4665_chr1_107722033-107722111_+

CUCGAGGUGCUGGGGGACGCGUGAGCGCGAGCCGCUUCCUCACGGCUGGGCCGCGCAGCGUAGCCCCUGCCGCAUCUGG

..(.((((((.(((((..((((..(((((.(((.(..((....))..))))))))).))))..)))))...)))))).)
(MFE:-41.80)

>calJac3_cja-mir-3152_chr1_120506589-120506661_+

GUGCAGUUAUUGCCUCUGUUCUAACACAGGGAAGCCUAGGCUUGUGUUAUAAACAGAGGCAGUAACUCUGCAC

((((((((((((((((((((.(((((((((..........)))))))))..)))))))))))))))..)))))
(MFE:-39.00)

>calJac3_cja-mir-4473_chr1_122452532-122452607_-

AAGGACCAGGGAGGGGACACUCAUGAUGGAGAGCACUAAACUGUGGUCUGCGUAGUGCUCACCGUUACAAGUCCCU

............((((((.....((((((.((((((((..(........)..)))))))).))))))...))))))
(MFE:-27.30)

>calJac3_cja-mir-491_chr1_122762248-122762331_+

UUGACUUAGCUGGGUAGUGGGGAACCCUUCCAUGAGGAGUAGAACACUCCUUAUGCAAGAUUCCCUUCUACCUGGCUGGGUUGG

..(((((((((((((((.((((((..(((.((((((((((.....)))))))))).))).)))))).)))))))))))))))..
(MFE:-47.80)

>calJac3_cja-mir-31_chr1_123406492-123406562_-

GGAGAGGAGGCAAGAUGCUGGCAUAGCUGUUGAACUGGGAACCUGCUAUGCCAACAUAUUGCCAUCUUUCC

(((((((.(((((.(((.(((((((((.(((........)))..))))))))).))).))))).)))))))
(MFE:-36.80)

>calJac3_cja-mir-876_chr1_130866537-130866617_-

UGAAGUGCUGUGGAUUUCUUUGUGAAUCACCAUAUCUAAGCUAAUGUGGUGGUGGUUUACAAAGUAAUUCAUAGUGCUUCA

((((((((((((((((.((((((((((((((((..(.........)..)))))))))))))))).))))))))))))))))
(MFE:-41.60)

>calJac3_cja-mir-4667_chr1_137390597-137390662_+

UGACUGGGGGGCAGAAAGAAAACCCAAGGAAAGCUGACUUGGAGGCCCCUCCUUCUGUUCCCACAG

...(((((((((((((.((...((((((.........))))).).....)).)))))))))).)))
(MFE:-24.50)

>calJac3_cja-mir-4540_chr1_138782092-138782146_-

AAGCUGCAUGGACCAGGACUCAGCACCCUUGGCCUUAGUCCUGUCUGUAGGUUUA

(((((..((((((.((((((.((..((...)).)).)))))))))))).))))).
(MFE:-17.80)

>calJac3_cja-mir-4476_chr1_138811390-138811459_-

UAAAGCCUGUCCCUGAGUCCUUCCCAGCCUCCCAGAGUUGGUGCCAGGAAGGACUUAGGGACAGGCUUGG

..((((((((((((((((((((((..((...(((....))).))..))))))))))))))))))))))..
(MFE:-48.80)

>calJac3_cja-mir-1302-8_chr1_140502369-140502499_-

CCCAUUUAAACCUGCAUUUCAUAUUAACAGAGUGAUUUUCAGCAUUAGUAUAUCAUGUGCAGUAUUUAGGAUAUAUUUAUGCUAAAAAAAAAUUAGGUGGUGUUGAUCUGAAAUUCCAGUGUAGAUGGGUG

((((((((.((..(.((((((.(((((((...(((((((.(((((.((((((((...............)))))))).))))).....))))))).....))))))).)))))).)..)).))))))))..
(MFE:-34.30)

>calJac3_cja-mir-32_chr1_152476983-152477052_-

GGAGAUAUUGCACAUUACUAAGUUGCAUGUUGUCACGGCCUCAAUGCAAUUUAGUGUGUGUGAUAUUUUC

(((((((((((((((.(((((((((((((..((....))..).)))))))))))))))))))))))))))
(MFE:-30.00)

>calJac3_cja-mir-3927_chr1_152966255-152966329_-

UGCCAAUGCCUAUCAAAUAUCUACCUGUCAUAUGACAAACAUGACAGGUAGAUAGAUAUUUGAUAGGCAUUGGCA

(((((((((((((((((((((((((((((((.........))))))))))))....)))))))))))))))))))
(MFE:-47.00)

>calJac3_cja-mir-455_chr1_157644829-157644924_+

UCCCUGGCGUGAGGGUAUGUGCCUUUGGACUACAUCGUGGAAGCCAGCACCAUGCAGUCCAUGGGCAUAUACACUUGCCUCAAGGCCUAUGUCAUC

.....(((.(((((((((((((((.((((((.(((.(((........))).))).)))))).)))))))))).....)))))..))).........
(MFE:-41.60)

>calJac3_cja-mir-600_chr1_166914258-166914355_-

CAGUCAUGGGCAGUGGCUGCAGCUUCAUAGGAAGGCUCUUGUCUGUCAGGCAGUGUAGUUAGUUACAGACCAGAGCCUUGCCAGAGCCAGCCCUGCCC

.......((((((.(((((..((((....(.((((((((.((((((..(((......)))....)))))).)))))))).)..)))))))))))))))
(MFE:-46.80)

>calJac3_cja-mir-601_chr1_167210301-167210379_-

UGCAUGAGUUCAUCUUGGUCUAGGAUUGCUGGAGGAGUCAGAAAAAUUACCCCAGGGAUCCUGAAGUUCUUUGGAUGGA

........(((((((.((..(((((((.((((.(((((.......))).)))))).))))))).....))..)))))))
(MFE:-23.20)

>calJac3_cja-mir-181b-2_chr1_168508857-168508945_+

CUGAUGGCUGCACUCAACAUUCAUUGCUGUCGGUGGGUUUGAGUCUGAAUCAACUCACUGAUCGAUGAAUGCAAACUGCGGACCAAACA

....((((((((.....(((((((((..(((((((((((.((.......)))))))))))))))))))))).....))))).)))....
(MFE:-34.60)

>calJac3_cja-mir-3911_chr1_171609080-171609190_-

GGGUAAGGAUGUGCGUGGAUCCUGGAGGAGGCAGAGAAGACAGUGAGCUCGCCAGUUCUGGUUUCCAACACUUUUCCUUUCCUGUGCUUCUCCAUUCCCAGAUCUGUACCC

(((((.((((.((...(((...((((((((((((.((((..((((.....((((....))))......))))....)))).)))).)))))))).))))).)))).)))))
(MFE:-39.10)

>calJac3_cja-mir-2861_chr1_171715212-171715301_+

GGCGCCUCUGCAGCUCCGGCUCCCCCUGGCCUCCCGGGAACUACAAGUCCCAGGGGGCCUGGCGGCGGGCGGCGGGCGGAAGAGGCGGGG

..(((((((...(((((.((((((((.(((((((.((((........)))).))))))).)).)).)))).).))))...)))))))...
(MFE:-56.90)

>calJac3_cja-mir-4672_chr1_171805163-171805243_-

GGCUGCUUCUCGCCUCUGUCCAGCUGUGUGACCUGGGACAAGUCUCUUGGUCACACAGCUGGACAGAGGCGAGAAACAGCC

(((((.(((((((((((((((((((((((((((.((((....))))..))))))))))))))))))))))))))).)))))
(MFE:-70.50)

>calJac3_cja-mir-199b_chr1_172179774-172179883_-

CCAGAGGACACCUCCACUCCGUCUACCCAGUGUUUAGACUAUCUGUUCAGGACUCCCAAAUUGUACAGUAGUCUGCACAUUGGUUAGGCUGGGCUGGGUUAGACCCUCGG

((.((((.....(((((((.(((((.(((((((.(((((((.((((.(((..........))).))))))))))).))))))).))))).))).))))......))))))
(MFE:-42.10)

>calJac3_cja-mir-3154_chr1_172180001-172180084_-

GGCCCCUCCUUCCAAGCCCCAGCUCCGGCUCACCCCUGCCACGUCAAAGGAGGCAGAAGGGGAGUUGGGAGCAGAGCGGGGACC

((((((...(((...(((((((((((......((.(((((.(......)..)))))..))))))))))).)).))).)))).))
(MFE:-36.60)

>calJac3_cja-mir-1233-2_chr1_172191937-172192029_-

GUGAGUGGGAGGCCAGGACACAGCAGGAGAAGGUGCUGUACAACAAUCAGAGGGAACCCAGCAUCUGAGCCCUGUUCUCCUGUUCUCCUGCAG

....((((((((.(((((...((((((...((((((((.....(........).....))))))))....)))))).))))).))))))))..
(MFE:-37.00)

>calJac3_cja-mir-219-2_chr1_172335030-172335126_-

ACUCAGGGGCUUCGCCACUGAUUGUCCAAACGCAAUUCUUGUAAGAGUCUGCGGCCAACCGAGAAUUGUGGCUGGACAUCUGUGGCUGAGCUCCGGG

.(((.(((((((.(((((.(((.(((((..(((((((((((...(.(((...))))...)))))))))))..)))))))).))))).))))))))))
(MFE:-49.50)

>calJac3_cja-mir-2964a_chr1_172335033-172335120_+

GGAGCUCAGCCACAGAUGUCCAGCCACAAUUCUCGGUUGGCCGCAGACUCUUACAAGAAUUGCGUUUGGACAAUCAGUGGCGAAGCCC

((.(((..(((((.(((((((((.(.((((((((((....)))............))))))).).)))))).))).)))))..)))))
(MFE:-34.50)

>calJac3_cja-mir-4673_chr1_180647957-180648014_-

GUCCGGGCAGGAUGGGCUUGGACCUCAGGGAAGAGGCUGACCCAGCUCCUCCUGCUGC

.....(((((((.(((((.((.((((......))))....)).))))).)))))))..
(MFE:-25.80)

>calJac3_cja-mir-126_chr1_180801995-180802079_+

UGCUGGUGACAGGACAUUAUUACUUUUGGUACGCGCUGUGACACUUCAAACUCGUACCGUGAGUAAUAAUGCGCUGUCCACAGCA

(((((..(((((..(((((((((((.(((((((.....(((....)))....))))))).)))))))))))..)))))..)))))
(MFE:-40.10)

>calJac3_cja-mir-3621_chr1_181301061-181301145_-

GUGAGCUGUCCCGGACGCGGGGCGGGGUCUGCGGGGCGGGGCGGCCGCCGCCGCCUGACGCCGCGUCUGUGUCCGUGUCCCGCAG

....((.(..(((((((((((((((.(((.(((((((((.....))))).))))..))).)))).)))))))))).)..).))..
(MFE:-51.90)

>calJac3_cja-mir-185_chr1_184472750-184472831_+

AGGGGGCGAGGGAUUGGAGAGAAAGGCAGUUCCUGAUGGUCCCCUCCCCAGGGGCUGGCUUUCCUCUGGUCCUUCCCUCCCA

.(((((.((((((((((((.(((((.(((((((((..((......)).))))))))).))))))))))))))))))))))..
(MFE:-51.70)

>calJac3_cja-mir-3618_chr1_184518047-184518134_+

UAAGCUGAGUGCAUUGUGAUUUCCAAUAAUUGAGGCAGUGGUUCUAAAAGCUGUCUACAUUAAUGAAAAGAGCAAUGUGGCCAGCUUG

(((((((..((((((((..(((.((.((((..(((((((..........)))))))..)))).)).)))..))))))))..)))))))
(MFE:-29.90)

>calJac3_cja-mir-1306_chr1_184518359-184518443_+

GUGAGCAGUCUCCACCACCUCCCCUGCAAACGUCCAGUGGUGCAGAGGUAAUGGACGUUGGCUCUGGUGGUGAUGGACAGUCCGA

....((.((((.(((((((......((.((((((((.((.(.....).)).)))))))).))...)))))))..)))).))....
(MFE:-30.70)

>calJac3_cja-mir-1286_chr1_184688928-184689005_-

CAUCCUCUGGGGACUCAGCUUGCUCUGGCUGCUGCAUUGAAUUAGCUGCGGGACAAAGAUGAGCCCUUGGUGGAGACA

..(((.((((((.((((.(((..(((.((.((((........)))).)).)))..))).)))).)))))).)))....
(MFE:-30.00)

>calJac3_cja-mir-301b_chr1_185596059-185596136_+

GCCGCAGGUGCUCUGACUAGGUUGCACUACUGUGCUCUGAGAAGCAGUGCAAUGAUAUUGUCAAAGCAUCUGGGACCA

.((.((((((((.((((...((((((((.((...........)).))))))))......)))).))))))))))....
(MFE:-30.40)

>calJac3_cja-mir-130b_chr1_185596379-185596460_+

GGCCUGCCUGAUACUCUUUCCCUGUUGCACUACUGUGGGCCACUGGAAAGCAGUGCAAUGAUGAAAGGGCAUCGGUCAGGUA

.(((((.(((((.(((((((..(((((((((.((..((....))....)).)))))))))..))))))).))))).))))).
(MFE:-33.10)

>calJac3_cja-mir-650_chr1_186406501-186406596_+

CAGUUCUGGGGUCUCAGGAGGCAGCGCUCUCGGGAAGUCUUCACCAUGGCCUGGACUCUGCUCCUCCUCAUCCUCCUGACUCAGGGCACAGGUGAC

..((((((((...(((((((((((.(.((.((((..((.......))..))))))).))))...........))))))))))))))).........
(MFE:-29.90)

>calJac3_cja-mir-5571_chr1_186448221-186448323_+

AUCUGACUCAAAAUGUGAACCGAGAAAUUCUCCAGGGGGCCUCCCAGGAAAUUCACUUUAGGAAGCUCCUUUGAGAGUUGCUAAAACAAAACAUUGAGAGCCC

......(((..(((((......((.(((((((.(((((((.(((.((........))...))).))))))).))))))).))........)))))..)))...
(MFE:-30.80)

>calJac3_cja-mir-3199-1_chr1_190836042-190836130_-

GGUGACUCCCAGGGACUGGCUUAGAAGAAAGUUUGUGGGAGUUUUGAGACUCCAGAAACUUUCUCCUAAGGCAGUUCCUGGGAGUCACU

((((((((((((((((((.(((((.(((((((((.(((.((((....))))))).))))))))).))))).))))))))))))))))))
(MFE:-63.10)

>calJac3_cja-mir-3199-2_chr1_190836043-190836129_+

GUGACUCCCAGGAACUGCCUUAGGAGAAAGUUUCUGGAGUCUCAAAACUCCCACAAACUUUCUUCUAAGCCAGUCCCUGGGAGUCAC

((((((((((((.((((.(((((((((((((((..(((((......)))))...))))))))))))))).)))).))))))))))))
(MFE:-55.30)

>calJac3_cja-mir-3200_chr1_193557746-193557830_+

AGUGGUCGGGGGAAUCUGAGAAGGCACACGAGGCUUGUGUCCAGUACAGUCCACACCUUGCGCUACUCAGGUCUGCUUGUGCCCU

((.(((((((.(.(((((((..(((...(((((..((((..(......)..))))))))).))).))))))).).)))).)))))
(MFE:-26.20)

>calJac3_cja-mir-3928_chr1_193981076-193981135_-

UCCGAAGCUGUAAGGUUCCGCUUGCGGGUAGGAAGCGGAGGAAUCUUGGAGCUCCUUGGC

.((((((((.(((((((((((((.(.....).)))))))...)))))).))))..)))).
(MFE:-27.10)

>calJac3_cja-mir-3909_chr1_197807750-197807868_+

GGUUUGCUGUUGUGCCAUCACUCCUCUGGGGAGCAGGCCCUGGGGACAAGGAAAAGCACAUCAGGAGCUGGUCCCCCAGGGCCUGUAGUCUCACAGGGAGAGUGACAUGCACCAGGACC

((((..(((..((((..((((((((((((((((((((((((((((.....((..(((.........)))..)))))))))))))))..)))).))))).))))))...)))))))))))
(MFE:-61.40)

>calJac3_cja-mir-6069_chr1_197809127-197809205_-

UUGUGGCCCCUGUGGUGGGGUCUGCUGCCCCACGUCCAGUGCAGGAGGGUGGAGAGUCACUCCUCAGGUGGUCCUGGUG

....((((((((.((.(((.(((.((((((....(((......)))))))))))).)).).)).)))).))))......
(MFE:-32.20)

>calJac3_cja-mir-4766_chr1_201514715-201514792_-

CUGAAGCUCCUUCUGAAAGAGCAGUUGGUCUUUAUUUUUUUUACUAAAUAGCAGUUGCUCUUUUGGAAGGAACUUGAG

((.(((.((((((((((((((((((((.(.((((..........)))).).)))))))))))))))))))).))).))
(MFE:-31.10)

>calJac3_cja-mir-1281_chr1_201773261-201773314_+

AGGGGGCACCGGGAGGAGGUGAGUGUCUCUCGUCGCCUCCUCCUCUCCCCCCUU

((((((....((((((((((((.((.....))))))))))))))...)))))).
(MFE:-34.20)

>calJac3_cja-mir-1249_chr1_204826327-204826392_-

GGGAGGAGGGAGGAGAUGGGCCAAGUUCCCUCUGCCUGGAACGCCCUUCCCCCCCUUCUUCACCUG

.(((((((((.((.((.((((...(((((........))))))))).)).))))))))))).....
(MFE:-33.00)

>calJac3_cja-mir-4762_chr1_205511891-205511964_+

CUGACACCCCAAAUCUUGAUCAGAAGCCUUAACAGAAGCUAAGAAGGCUUCUGAUCAAGAUUUGCUGUAUCAAG

.(((.((..(((((((((((((((((((((...((...))...)))))))))))))))))))))..)).)))..
(MFE:-35.60)

>calJac3_cja-mir-3619_chr1_205818756-205818826_+

ACAGCAUCUUUGCACUCAGCAGGCAGGCUGGUGGGGGACCGUCCCGCCGGCUGUGGGGUAAGGGCAGCUGU

(((((.(((((((.(((.....((((.(((((((((.....)))))))))))))))))))))))..)))))
(MFE:-34.00)

>calJac3_cja-let-7a-3_chr1_205839723-205839796_+

GGGUGAGGUAGUAGGUUGUAUAGUUUGGGGCUCUGCCCUCCUGUGGAGUAACUAUGCAAUCUACUGUCUUUCCU

(((.(((((((((((((((((((((....(((((((......)))))))))))))))))))))))))))).)))
(MFE:-35.60)

>calJac3_cja-mir-4763_chr1_205840534-205840623_+

ACUGUCCCUCCUGCCCUGAGCCUGCCCAGCCCUUCUGCUCUGGCGGCUGAGGACCGCCAGGUGGGGGCGAUGCUGGGCGGGGUUGGUGGG

.........((((((..((.((((((((((((((((((.(((((((.......)))))))))))))).)..)))))))))).))))))))
(MFE:-51.00)

>calJac3_cja-let-7b_chr1_205840652-205840734_+

CGGGGUGAGGUAGUAGGUUGUGUGGUUUCAGGGCAGUGAUGUUGCCCCUCAGAAGAUAACUAUACAACCUACUGCCUUCCCUG

(((((.(((((((((((((((((((((((.((((((.....)))))).......)).))))))))))))))))))))))))))
(MFE:-46.30)

>calJac3_cja-mir-4535_chr1_208510083-208510139_+

AACUGGGUCCCAGUCGUCAACCGGCGUCUGACAUGUGGGCCUGGCUGGGACGAUGUG

.((...((((((((((....((.((((.....)))).))..))))))))))...)).
(MFE:-23.40)

>calJac3_cja-mir-4458_chr2_GL284879_random_102376-102447_-

GAGUGCACAGAGGUAGCUGUGGAAGAUGAAACACGAUUUUAGGCUUUAGUUACACUCUGCUGUGAUUUGCUG

(((((((((((((((((((.((....(((((.....)))))..)).))))))).))))).))).))))....
(MFE:-18.60)

>calJac3_cja-mir-4650-1_chr2_1784675-1784751_-

UUCUGUAGACACCUUCAGGCCUCACUUUAUCUUCUGAACCUUGGAAGGUAAAAUGAGGCCUGACAAUAUCUGCAGAA

(((((((((.....((((((((((.((((((((((((...)))))))))))).)))))))))).....)))))))))
(MFE:-41.00)

>calJac3_cja-mir-4651_chr2_8954367-8954437_+

CGGUGACAGCCGGGUGGGUGAGGUCGGGCCCCGGGGUUCGGGGUUGCAGGGCGCUCAGUUCGCCGCGGCCU

........(((((((((((((((((..((((((.....)))))).....))).)))).)))))).))))..
(MFE:-34.00)

>calJac3_cja-mir-4653_chr2_10888926-10889008_-

UUGUUCAAUUCUCUGAGCAACGCUUAACGCCAAGGGGUUGAGGGUUUGCUUUGGAGUUAAGGGUUGCUUGCAGGAUUGGAGAA

((.(((((((((.((((((((.((((((.((((((.(.........).)))))).)))))).)))))))).))))))))).))
(MFE:-37.40)

>calJac3_cja-mir-4658_chr2_11741894-11741961_+

GCUGCCAUUCACUCAGAGCAUCUAUACACACUACCGGUAAGUGUGGAUCCUAGAGGAGGAACCAUGGC

...(((((((.(((..((.((((((((..(((...)))..)))))))).))....)))))...)))))
(MFE:-18.40)

>calJac3_cja-mir-106b_chr2_11814358-11814439_+

CCUGCCGGGGCUAAAGUGCUGACAGUGCAGAUAGUGGUCCUCUCCGUGCUACCGCACUGUGGGUACUUGCUGCUCCAGCAGG

(((((.(((((..(((((((.(((((((.(.((((((......))..))))).))))))).)))))))...))))).)))))
(MFE:-44.40)

>calJac3_cja-mir-93_chr2_11814585-11814664_+

CUGGGGGCUCCAAAGUGCUGUUCGUGCAGGUAGUGUGAUUACCCAACCUACUGCUGAGCUAGCACUUCCCGAGCCCCCGG

((((((((((..((((((((((((.((((.(((.((.........)))))))))))))).)))))))...))))))))))
(MFE:-43.80)

>calJac3_cja-mir-25_chr2_11814789-11814872_+

GGCCAGUGUUGAGAGGCGGAGACUUGGGCAAUUGCUGGACGCUGCCCUGGGCAUUGCACUUGUCUCGGUCUGACAGUGCCGGCC

((((.((((((..((((.(((((..(.(((((..((((........))))..))))).)..))))).))))..)))))).))))
(MFE:-35.90)

>calJac3_cja-mir-589_chr2_15212586-15212684_+

UCAAGCCUGUGCCCAGCAGCCGCUGAGAACCACGUCUGCUCUGAGCCGGGUACUGCCUGUUCAGAACAAACACCGCUUCCCAGACGCUGCCAGCUGGCC

....(((.((.....(((((..(((.((((...((.((.(((((((.((((...))))))))))).)).))...).))).)))..)))))..)).))).
(MFE:-33.50)

>calJac3_cja-mir-4656_chr2_15843025-15843100_+

AGGCUGGUGUGGGCCAAGGGCAGGAGGUUUGUGGACCAGUCCUGGGCUUCCUGCUUCCUGGGCUCAGCCUUGGUUU

((((((((.((((....((((((((((((((.(((....))))))))))))))))))))).)).))))))......
(MFE:-37.10)

>calJac3_cja-mir-146a_chr2_21625474-21625572_+

CCUAUGCGUAUCCUCAGCUUUGAGAACUGAAUUCCAUGGGUUGUGUCAGUGUCAGACCUGUGAAAUUCAGUUCUUCAGCUGGGAUAUCUCUGUCCCCGU

.......((((((.(((((..((((((((((((.((((((((.((.......)))))))))).)))))))))))).)))))))))))............
(MFE:-39.00)

>calJac3_cja-mir-103a-1_chr2_29819350-29819427_-

UACUGCCCUCGGCUUCUUUACAGUGCUGCCUUGUUGCAUAUGGAUCAAGCAGCAUUGUACAGGGCUAUGAAGGCAUUG

...((((.((((((.((.(((((((((((.(((.(.(....).).)))))))))))))).))))))..)).))))...
(MFE:-30.70)

>calJac3_cja-mir-874_chr2_34488448-34488525_-

UUAGCCCUGCGGCCCCACGCACCAGGGUAAGAGAGACUCUCGCUUCCUGCCCUGGCCCGAGGGACCGACUGGCUGGGC

((((((...(((.(((.((..((((((((((.(((...))).))...))))))))..)).))).)))...))))))..
(MFE:-36.30)

>calJac3_cja-mir-3654_chr2_34726188-34726243_+

UUCAUGAGCUGCAAUCUCAUCACUGGAAUGUUCCAGCGACUGGACAAGCUGAGGAA

(((.(.((((....(((..((.(((((....))))).))..)))..)))).).)))
(MFE:-15.90)

>calJac3_cja-mir-3655_chr2_37553630-37553712_+

GCUUGGCACUGCGGUGUUGCUGUUGGAGACUCGAUCGUUGGUGACAUCGGAAGACCGCGAACAAAAUGCCGGAGCGAGAUAGU

((((((((.((((((.((.((((((..(((......)))..)))))..).)).)))))).......)))).))))........
(MFE:-23.30)

>calJac3_cja-mir-584_chr2_46466560-46466656_-

UAGGGUGACCAGCCAUUCUGGUUUGUGUGGGACUGAGGAAUUUGCUGGGAUAUGUCAGUUCCAGGCCAACCAGGCUGGUUGGUCUCCCUGAAACAAC

(((((.(((((((((.(((((((.((.(((((((((.(.((((....)))).).))))))))).)).))))))).))))))))).))))).......
(MFE:-54.90)

>calJac3_cja-mir-143_chr2_46850818-46850921_+

GCACGGCCCUGUCUCCCAGCCUGAGGUGCAGUGCUGCAUCUCUGGUCAGUUGGGAGUCUGAGAUGAAGCACUGUAGCUCAGGAAGAGAGAAGUUGUUCUGCAGC

(((.(((....((((.(..((((((.(((((((((.((((((.((((......)).)).)))))).))))))))).))))))..).))))....))).)))...
(MFE:-48.60)

>calJac3_cja-mir-145_chr2_46852887-46852974_+

CACCUUGUCCUCACGGUCCAGUUUUCCCAGGAAUCCCUUAGAUGCUAAGACGGGGAUUCCUGGAAAUACUGUUCUUGAGGUCAUGGUU

.(((.((.(((((.((..((((.((.(((((((((((((((...)))....)))))))))))).)).))))..))))))).)).))).
(MFE:-40.50)

>calJac3_cja-mir-378a_chr2_47182918-47182983_+

AGGGCUCCUGACUCCAGGUCCUGUGUGUUACCUCGAAAUAGCACUGGACUUGGAGUCAGAAGGCCU

(((.((.((((((((((((((.((((..(........)..)))).)))))))))))))).)).)))
(MFE:-38.50)

>calJac3_cja-mir-6499_chr2_49173438-49173499_-

UCAGUUGGGCCCAAGAGUGCUGCAGUUCCGUUAGGUGACAGCAGUGUUUGUCUUGCCCACAG

.....(((((..((((..(((((.(((((....)).))).))))).....)))))))))...
(MFE:-20.40)

>calJac3_cja-mir-1294_chr2_52307112-52307252_+

UAUGUGCCCAGAUCUGUUGAUUUAUGAUCUCGCUGAGUCCUGUGAGGUUGGCAUUGUUGUCUGGCAUUGUCUGAUGAUAUACAACAGUGCCAACCUCACAGGACUCAGUGAGAUGAAACUGAUUAGGAUUAGGAAGGUGUG

.......((.(((((..(((((..(.((((((((((((((((((((((((((((((((((....((((....))))....)))))))))))))))))))))))))))))))))).)....)))))))))).))........
(MFE:-73.90)

>calJac3_cja-mir-3141_chr2_52560886-52560946_-

UCACUGGGUGGGGGCGGGUGGAGCAGGAAGGUCCCCACCAUCAGCCUUCACUGGGACGGGA

...((.(((((((((.(((((....(((...)))...))))).))))))))).))......
(MFE:-26.40)

>calJac3_cja-mir-1303_chr2_52643016-52643100_+

GGCUGGGCAACAUAGCGAGACCUCAACUCUACAUUUUUUUUUUUUUUAAUUUUAGAGACAGGGUCUUGCUAUGUUGCCAGGCGUU

.(((.((((((((((((((((((...(((((.....................)))))...)))))))))))))))))).)))...
(MFE:-40.50)

>calJac3_cja-mir-339_chr2_56896311-56896405_+

CGGGGCGGACCGCUCUCCCUGUCUUCCAGGAGCUCACGUGUGCCUGCCUGUGAGCGCCUCGACGACAGAGCCGGCGCCCGCCCCAGUGUCCGCGC

.(((((((..((((..(.(((((.((.(((.(((((((.((....)).))))))).))).)).))))).)..)))).)))))))...........
(MFE:-47.40)

>calJac3_cja-mir-1229_chr2_59424978-59425046_-

GUGGGUAGGGGCUGGGGGAGAGCGUGGGCUGCGGUUCAGGGACACCCUCUCAGCACUGCCCUCCCCCAG

...........(((((((((.(.((((((((.((...((((...)))))))))).))))))))))))))
(MFE:-31.70)

>calJac3_cja-mir-340_chr2_59642500-59642593_-

UUGUACCUGGUGUGAUUAUAAAGCAAUGAGACUGAUUGUCAUAUGUUGUUGUGGGAUCCGUCUCAGUUACUUUAUAGCCAUACCUGGUAUCUUA

..(((((.((((((.((((((((...((((((.((((.(((((......))))))))).))))))....)))))))).)))))).)))))....
(MFE:-36.70)

>calJac3_cja-mir-4281_chr2_62667121-62667181_+

GCUGGGGGUCCUCCGAGAGUGUGGAGCUGGGGCUGGGUCCAGGGGAGGGGGUUCUGGGCAG

(((.((((.(((((.....(.((((.((......)).)))).)...))))))))).)))..
(MFE:-25.00)

>calJac3_cja-mir-5003_chr2_67532492-67532589_-

AUGAGUUUUCUCUGUGUCAUCCUCACAACAACAUUGCAGGGUAGAGAUGACACUUCCUACUUUUCUAGGUUGUUGGGGGUUGGGGGAAGGGGAUAGAG

.......((((((.(.(((.((((.(((((((...(.(((((((.((.......))))))))).)...))))))))))).))).)..)))))).....
(MFE:-30.30)

>calJac3_cja-mir-3661_chr2_71083400-71083495_-

CACCUUCUCGCAGAGGCUCUUGACCUGGGACUCGGACAGCUGCUUGCACUCGUUCAGCUGCUCGAUCCACUGGUCCAGCUCCUUGGUGAACACCUU

.......((((.((((..((.((((.((((.((((.((((((...((....)).)))))).))))))).).)))).))..)))).)))).......
(MFE:-34.10)

>calJac3_cja-mir-1289-2_chr2_71983358-71983454_+

CCAGGGUCCUGGUUAAAAUGGCACAUUCCUAGACCCUACUUCAGAACUACUGAAUAGAGUCACUAGAAUCUGCAUUUUUACCCCUGUUGCCCCCACU

...((((...((.(((((..(((.((((...(((.(((.(((((.....)))))))).)))....)))).)))..))))).)).....)))).....
(MFE:-25.70)

>calJac3_cja-mir-4460_chr2_76408190-76408275_+

GUUUUUUGCCCCUAGUGGUUGUGAAUUUACCUUCUCCUCUUCACAGUGAUAAAGGAGAUAAACUCACAACCGUUAUGGGCAGAAAC

..(((((((((.((((((((((((.((((...((((((..(((...)))...)))))))))).)))))))))))).))))))))).
(MFE:-36.10)

>calJac3_cja-mir-2277_chr2_114182072-114182164_+

GUGCUUCCUGCGGGCUGAGCGCGGGCUGAGCGCUGCCAGUCAGCGCUCAGAUUAAGGCUGACAGCGCCCUGCCUGGCGCGGCCCGCGCGGCUC

......(((((((((((.((.(((((.(.((((((.(((((..............))))).)))))).).))))))).))))))))).))...
(MFE:-51.90)

>calJac3_cja-mir-3660_chr2_117940631-117940730_+

GAAAGAAGAACUGGCCAAAAUGAAAAUGGUCUUCUGUCAUUGUAAUAGUUCACAUGGGCACUGACAGGAGAGCAUUUUAAUUUUGUCAAGUGUGUCUGCU

...(((...((((((.(((((.((((((.((((((((((.(((..............))).)))))))))).)))))).)))))))).)))...)))...
(MFE:-31.90)

>calJac3_cja-mir-9-2_chr2_119324517-119324603_+

GGAAGCGAGUUGUUAUCUUUGGUUAUCUAGCUGUAUGAGUGUAUUGGUCUUCAUAAAGCUAGAUAACCGAAAGUAAAAACUCCUUCA

.((((.(((((.((((.(((((((((((((((.((((((.(.......))))))).))))))))))))))).)))).))))))))).
(MFE:-39.20)

>calJac3_cja-mir-4280_chr2_120981413-120981487_+

AAUCGGGUGGAGGGUAGUUCUGAGCAAAGCCUUAAAGGAUGAGGUGUGUCCAAGACUGAAUGACACCUUUGUGAU

....(((((..(..(((((.((.(((..((((((.....)))))).))).)).)))))..)..))))).......
(MFE:-21.30)

>calJac3_cja-mir-3977_chr2_125244610-125244679_-

UUGUGCUUCAUUGUAAUUAACCUUAAGUGGUUUGGGUAAAUCACUUUAAUUUGUUACGUGUUAGCAGAAU

((.((((.(((.(((((.......(((((((((....)))))))))......))))))))..)))).)).
(MFE:-16.60)

>calJac3_cja-mir-4804_chr2_135596045-135596154_-

GCAGUUUAUUUGGAGGGUAAGGUUAAGCAAGGUGUGGUGCUUAAUUUUAAUUAAAUUAAAUUUUGAACAUUUGUCAUGUCUUGCUUAACCUUACCCUCCAUAUACACUGA

.((((.(((.(((((((((((((((((((((((((((((.((((.((((((...))))))..)))).)))....)))))))))))))))))))))))))).))).)))).
(MFE:-50.00)

>calJac3_cja-mir-582_chr2_147812232-147812329_+

GUCUGUGCUCUUUGAUUACAGUUGUUCAACCAGUUACUAAUCUAACUAAUUGUAACUGGUUGAACAACUGAACCCAAAGGGUGCAAAGUAGAAACAUU

...(((((((((((....(((((((((((((((((((..............)))))))))))))))))))....))))))))))).............
(MFE:-43.70)

>calJac3_cja-mir-5687_chr2_152223108-152223184_+

CCUCACUUAUCUGAUUCUAAAAUCUUAUAAAUAGUACUCACUUUAUUUAGAAGGUUUUAGAGUCAAAUAAGUACAGA

....((((((.(((((((((((((((.(((((((........))))))).))))))))))))))).)))))).....
(MFE:-26.40)

>calJac3_cja-mir-449c_chr2_152552506-152552597_+

GCUGGGAUGUGUCAGGUAGGCAGUGUAUUGCUAGCGGCUGUUAAUAAUUUUAACAGUUGCUGGUUGCACUCCCUUCUGUUGCAUUCAGAAGC

(((.((((((..((((.(((.((((((..(((((((((((((((.....))))))))))))))))))))).)))))))..))))))...)))
(MFE:-43.90)

>calJac3_cja-mir-449b_chr2_152554111-152554207_+

UGACCUGAAUCAGGUAGGCAGUGUGUUGUUAGCUGGCUGCUUAGGUCAAGUCAGCAGCCACAACUACCCUGCCACUUGCAUCUGGAUAAAUUCCUCU

...((.((..(((((.(((((.(((((((..((((.((((((.....))).))))))).))))).)).))))))))))..)).))............
(MFE:-34.00)

>calJac3_cja-mir-449a_chr2_152554231-152554321_+

CUGUGUGUGAUGAGCUGGCAGUGUAUUGUUAGCUGGUUGAAUAUGUGAAUGGCAUCAGCUAACAUGCAACUGCUGUCUUAUUGCAUAUACU

.(((((((((((((.(((((((((((.((((((((((.(..(((....))).))))))))))))))).))))))).)))))))))))))..
(MFE:-39.00)

>calJac3_cja-mir-4459_chr2_153641233-153641299_+

ACCUGGGAGGCAAAGGAGGUGGAUGUUGCAGUAAGCCAUGAUCAUGUCUCUGCACUCCAGCCUGGGG

.(((((((((((..(((.((((.(((.((.....)).))).)))).))).))).))))....)))).
(MFE:-18.90)

>calJac3_cja-mir-581_chr2_153766957-153767052_+

GUUCUGUGAAGGUAUUCUUGUGUUCUCUAGAUCAGUGCUUUUAUAAAACUUGUGUGAUCUAGAGAACACAAAGAAUACCUUCACAGAACCAUCCGC

((((((((((((((((((((((((((((((((((..((.............)).))))))))))))))).))))))))))))))))))).......
(MFE:-55.30)

>calJac3_cja-mir-3650_chr2_164911194-164911253_+

UCAAGGUGUGUCUGCAGAGUCCUGACUGCGUGCCAGGGGCUCUAUUUGGCACAUUUCUGA

((((((((((((...((((((((............))))))))....))))))))).)))
(MFE:-21.40)

>calJac3_cja-mir-580_chr2_167456610-167456704_+

AUAAAAUUUCUGAUAGGUCCCUAAUGAUCAUAGACUCAGAUAUUUAAGUUAACAGUAUUUGAGUCUGAUGAAUCAUUAGGUUCCAAUCAUAAAUU

....(((((.((((.((..(((((((((((((((((((((((((.........))))))))))))).))).)))))))))..)).)))).)))))
(MFE:-36.10)

>calJac3_cja-mir-579_chr2_170906166-170906260_+

CAUAUUAGAUUGAUGCAAAAGUAAUCACGGUUUGUGCCAAAUGGCGAUUUGAAUUGAAUUCAUUUGGCACAAAUCACGAUUACUUUUGCAUCAAC

.........(((((((((((((((((..((((((((((((((((((((....))))...))))))))))))))))..))))))))))))))))).
(MFE:-46.20)

>calJac3_cja-mir-6131_chr2_193495553-193495663_-

UCCUGCCUGCCUUCUGCUUUGUCAGGUGGUGCUCUCCUUCCAUGGGUGUAGCCAGAGAGGUCGAGGUGCUGGCUGCUCAGAGGGGAGUGGACAGACAGGCCCGGGGUCCUA

.((((.(((((((((.(((((.(((.((((((.(((((((..(((......)))..))))..))))))))).)))..))))).)))).)).))).))))............
(MFE:-44.80)

>calJac3_cja-mir-4636_chr2_195046040-195046119_+

UAGAUUCAGAACUCGUGUUCAAAGCCUUUAGCCUAUCAAUGGGAGAGUGCUAAAGGCUUCAAACACUAGUUCUGAAUCUG

(((((((((((((.(((((..(((((((((((((.((.....)).)).)))))))))))..))))).)))))))))))))
(MFE:-43.70)

>calJac3_cja-mir-4278_chr2_197369900-197369968_+

ACCUAACACCAGGAGAACCAGAUGGAGCCUUGACAUCAACGCUGGCGGGUUCGCCCUUGUUCAGAAGAA

..((((((..(((.(((((.(....(((.(((....))).)))..).)))))..))))))).)).....
(MFE:-15.70)

>calJac3_cja-mir-4277_chr2_202874716-202874796_+

UUGGGUCGAGGCAGUUCUGAGCACUGUGCGUGGCUGCCCCCACUGCCCAGCCCCUGCUCAGCUGGAGUCUUUGUCCUGCUC

..(((.((((((((..((((((((((.((((((......)))).)).)))....))))))))))....))))).)))....
(MFE:-27.90)

>calJac3_cja-mir-4457_chr2_203226035-203226102_+

UGAGUACUCCCGUCAAUACUUUGUGAAUUAGAAAAGCUCAAUUCACAAGGUAUUGGCGGGAGUACUCA

(((((((((((((((((((((((((((((.((.....)))))))))))))))))))))))))))))))
(MFE:-47.70)

>calJac3_cja-mir-4455_chr3_4498305-4498364_+

AGAAGGGUAUAUGGGUGUUUUUCCUCAGAGUAAGGGAAGGGCAGGCAGCCAAAUUCUUCA

.(((((((...(((.((((((((((........)))))....))))).))).))))))).
(MFE:-17.50)

>calJac3_cja-mir-3945_chr3_4575762-4575856_+

GAUGUUGGCGCACGAGCGGGACGGGAUAGGAGAGGCUUAUUAUGAAAUGCAAUUCUAGGCUCCUGUGCUUUCCAACGGGGGGAUGGUGCAGUGAU

.....(.((((((..(..(((.((.((((((...(((((..((........))..))))))))))).)).)))..).........)))).)).).
(MFE:-23.20)

>calJac3_cja-mir-1305_chr3_7321882-7321967_-

AAGAUCCUGCUGUUUCUGCCAUCAGUUUUGAUCAUUUAUUGUAAAGAUACUUUUAAACUCUAAUGGGAGAGACAGCAGGAUUCUCC

..(((((((((((((((.((((.((.(((((.....((((.....))))...)))))..)).)))).)))))))))))))))....
(MFE:-33.60)

>calJac3_cja-mir-548t_chr3_16258644-16258720_-

AGGUUGGUGUAAAAGUCAUCGCGGUUUUUGCAUUUUUUUUAAAUGGCAAAAAACUGCAAUUACUUUUGCACCAACUU

.(((((((((((((((.((.(((((((((((..(((....)))..)).))))))))).)).))))))))))))))).
(MFE:-35.40)

>calJac3_cja-mir-3688-1_chr3_33026438-33026524_+

UUCACUUUCAAGAGUGGUGAAGUCUUUCCAUAUGUGUAACAUACAUACAUACAUAUGGAAAGACUUUGCCACUCUUGAAAGUGAAGA

(((((((((((((((((((((((((((((((((((((...........)))))))))))))))))))))))))))))))))))))..
(MFE:-58.00)

>calJac3_cja-mir-3688-2_chr3_33026439-33026521_-

UCACUUUCAAGAGUGGCAAAGUCUUUCCAUAUGUAUGUAUGUAUGUUACACAUAUGGAAAGACUUCACCACUCUUGAAAGUGA

((((((((((((((((..((((((((((((((((..(((.......)))))))))))))))))))..))))))))))))))))
(MFE:-50.80)

>calJac3_cja-mir-4453_chr3_39994495-39994582_-

CGGAGAGCUUGCUCUGUAGCGGUUUCCUGCGGGGCAGGUGGGACUGCUCCUUUGGGAGGAAGUAGGAGGCCCAGGCCGCGCCUUCAGG

.((((.((.((.((((....(((((((((((((((((......)))))))...........)))))))))))))).)).))))))...
(MFE:-35.00)

>calJac3_cja-mir-4799_chr3_44975141-44975207_-

ACUGCUAAUAUCAGCGUGCCAGUGCUGAGAUGCAGGGACUGGCAUGCUGCAUUUAGAUAUUAACAGU

((((.((((((((((((((((((.((........)).))))))))))).......))))))).))))
(MFE:-30.10)

>calJac3_cja-mir-3139_chr3_49357254-49357329_-

GGCUCAGAAUAGGAGCUCAACAAAUGCCUCUUGGCUGAAUAACAAGCAGGUAUCUCAGGAGCUUUUGUUAUGUGCC

(((.((.(((((((((((.....((((((((((.........)))).)))))).....))))))))))).)).)))
(MFE:-30.10)

>calJac3_cja-mir-577_chr3_78983217-78983312_-

UGGAGGAAUGAAGAGUAGAUAAGGUACUGGUACCUGAUGAAUCUGAGGCCAGGUUUCAAUACUUUAUCUACUUUUCAUUUCCCCAAACGUACUUAC

(((.((((((((((((((((((((((.(((.(((((.............))))).))).)))))))))))))))))))))).)))...........
(MFE:-41.50)

>calJac3_cja-mir-302b_chr3_80984414-80984486_+

GCUCCCUUCAACUUUAACAUGGAAGUACUUUCUGUGACUUUAAAAGUAAGUGCUUCCAUGUUUUAGUAGAAGU

.....((((.(((..(((((((((((((((.((...........)).)))))))))))))))..))).)))).
(MFE:-29.80)

>calJac3_cja-mir-302c_chr3_80984554-80984621_+

CCUUUGCUUUAACAUGGGGGUACCUGCUGUGUGAAACAAAAGUAAGUGCUUCCAUGUUUCAGUGGAGG

((((((((..(((((((((((((.((((.(((...)))..)))).)))))))))))))..))))))))
(MFE:-31.30)

>calJac3_cja-mir-302a_chr3_80984731-80984799_+

CCACCACUUAAACGUGGAUGUACUUGCUUUGAAACGAAAGAAGUAAGUGCUUCCAUGUUUUGGUGAUGG

(((.((((.(((((((((.(((((((((((.........))))))))))).))))))))).)))).)))
(MFE:-33.50)

>calJac3_cja-mir-302d_chr3_80984911-80984978_+

CCUCUACUUUAACAUGGAGGCACUUGCUGAGACAUGACAAAAAUAAGUGCUUCCAUGUUUGAGUGUGG

((..(((((.((((((((((((((((.................)))))))))))))))).))))).))
(MFE:-27.30)

>calJac3_cja-mir-367_chr3_80985041-80985107_+

CCAUUACUGUUGCUAAUAUGCAACUCUGUUGAACAAAAUUGGAAUUGCACUUUAGCAAUGGUGAUGG

((((((((((((((((..(((((.((((((......)).)))).)))))..))))))))))))))))
(MFE:-28.90)

>calJac3_cja-mir-297_chr3_82829365-82829430_+

UGUACGUAUGUGUGCAUAUGCAUGUAUGUGUAUAUACAUAUAUAUGUAUUAUGUACUCAUAUAUCG

.....(((((.((((((((((((((((((((....))))))))))))).))))))).)))))....
(MFE:-26.50)

>calJac3_cja-mir-3684_chr3_94721720-94721793_-

AAUCUAAAGGACCUGUACUAGGUUUAAGAUGUUAAGUAUUACUCGUGUUAAACCUAGUAAAGGUCCAUUAGAUU

.((((((.((((((.((((((((((((.(((............))).)))))))))))).)))))).)))))).
(MFE:-35.40)

>calJac3_cja-mir-4452_chr3_107543785-107543855_+

UGGAUCACUUGAGGCCAAGAGUUCAUGGCUGUAGUGUGUAUGGCCUUGAACUCUUCGCCUCAGGUGAUCCC

.((((((((((((((.(((((((((.(((((((.....))))))).))))))))).)))))))))))))).
(MFE:-50.20)

>calJac3_cja-mir-4451_chr3_108360171-108360236_-

UCUGUACCUCAGCUUUGCUCUCAGUCAACCACUUCCACAUGUUUCUGUGGUAGAGCCAAGGACGGC

.((((.(((..((((((((..(((..(((...........))).))).))))))))..))))))).
(MFE:-19.70)

>calJac3_cja-mir-4450_chr3_118055943-118056007_-

UGUCUGGGGGUUUGGAGCAGUGGUGAGCGCAGGUCUUGGGCACCAACUCUCCUGGUACCUUGGCU

.(((.(((.....((((.((((((..((.((.....)).))))).))))))).....))).))).
(MFE:-21.80)

>calJac3_cja-mir-1269a_chr3_127757675-127757779_-

UGGAUUCCCUAGACCAGGGAAGCCAGUUGGUGUGGCUCAGUCCAAGUUUCAGCACCUGAGGAAUGCUUGGACUGAGUCAGGUUACUGGCUUCUCUGGGGUCCAGU

((((((.......((((((((((((((.....((((((((((((((((((((...)))))....)))))))))))))))....))))))))))))))))))))..
(MFE:-59.10)

>calJac3_cja-mir-548ag-1_chr3_132808318-132808383_-

GUGCAAAGGUAAUUGCAGGUUUUGCUUUGAAAGGUAAUGGUAAAGAUUGCAUUUACUUUCUCACCA

(((..(((((((.(((((.(((((((.(........).))))))).))))).)))))))..)))..
(MFE:-18.70)

>calJac3_cja-mir-4449_chr3_140801302-140801367_-

AGCAGUCCUCGUUGGCCCGGGGGGCGGGCAGCCGUGCCCGUCUCGGGGCCGCGCGAGGCACAGGCG

.((.((((((((((((((..((((((((((....)))))))))).)))))).)))))).))..)).
(MFE:-45.00)

>calJac3_cja-mir-4802_chr3_150370738-150370817_+

CUGACUAACCAGUAUGAAGGCUAUAGACUGUGUUAGUGUUCAGGACUAGAUGGAUGGAAACCUUCAAGCAGGGCAAGCAG

(((.((..((.((.((((((((((...((((.(((((.......)))))))))))))...)))))).))..))..)))))
(MFE:-17.30)

>calJac3_cja-mir-5591_chr3_151428511-151428575_-

UGGGAGCUAAGCUAUGGGUAUACCAAGCCUAUGUAUGCUUUUGCAUACCCAUAACUUAGCUCCCA

(((((((((((.(((((((((...((((........))))....))))))))).)))))))))))
(MFE:-34.60)

>calJac3_cja-mir-4275_chr3_162081447-162081533_-

AUAUUUUCGUCCAAUUACCACUGCUUUUUGCCACCUGAGCACAGUCAGCAGUCAGCGUAGAAAAGUGAUAAUGGGAAGAUAAUGUCU

(((((.((.(((.((((.((((..(((((((...((((((.......))..)))).))))))))))).)))).))).)).)))))..
(MFE:-20.40)

>calJac3_cja-mir-218-1_chr3_170692349-170692458_-

GUGAUAAUGUAGCGAGAUUUUCUGUUGUGCUUGAUCUAACCAUGUGGUUGCAAGGUAUGAGUAAAACAUGGUUCCGUCAAGCACCAUGGAACGUCACGCAGCUUUCUACA

(((..((.((.(((.(((.((((((.(((((((((..((((((((..((((.........)))).))))))))..))))))))).)))))).))).))).))))..))).
(MFE:-38.60)

>calJac3_cja-mir-3138_chr3_181556012-181556093_+

CCCUCCUCAGCACUCCCCCCACUUCACUGCCUAGGUACCCACAAGACUGUAGACGGUGAGGUGGGGGGAGUUCUGAGGAGGG

((((((((((.((((((((((((((((((.((((((.(......)))).))).)))))))))))))))))).))))))))))
(MFE:-60.50)

>calJac3_cja-mir-4274_chr3_185393821-185393911_+

GGGGCAUUUAGUGUGGCUGAGUACUGCGGGACCUGGCGCUCCUGCACCUUGUCAUGUGCCCCAGCAGCCCCCACUCCCCAACAUGGUGCCC

.(((((((..((((((..((((.....(((....((((((...((((........))))...))).)))))))))).)).)))))))))))
(MFE:-31.70)

>calJac3_cja-mir-95_chr3_185982788-185982868_-

AACACAGUGGGCACUCAAUAAAUGUCUGUUGAAUUGAAAUGCGUUACAUUCAACGGGUAUUUAUUGAGCACCCACUCUGUG

.(((.((((((..((((((((((((((((((((((((......))).)))))))))))))))))))))..)))))).))).
(MFE:-36.10)

>calJac3_cja-mir-4800_chr3_188656921-188656999_+

GGAGAAAGGAGUGGACUGAGAAGGAAGGCAGGCAAGGCCGGCUGUCCGUCUGACUGACUGUUCACCUCCCUGUCAGUCC

(((((.(((.(((((((.(((.(((.(((.(((...))).))).))).))).)......))))))...))).))..)))
(MFE:-24.50)

>calJac3_cja-mir-943_chr3_188916073-188916169_+

GGGACAUUCUGGGCUCAGAGGGGUGGGGAGGCUUGGCGGUCACUGCUGCUGGCCCUGACAGAUGCCAUUGUCCUCUAGCCCCGCUCAAAGGCAUCCC

((((..((.(((((.....(((((..((((((.(((((((((..(((...)))..))))...)))))..).))))).)))))))))).))...))))
(MFE:-37.90)

>calJac3_cja-mir-4647_chr4_GL285027_random_4814-4893_-

CUAGGAGGGUGAAGAUGGUGCUGUGCUGAGGAAAGGGGAUGCAGAGCCCUGCCCAGCACCACCCCCCCCUAAGCUCCUGG

(((((((.........((((..((((((.((..((((.........)))).))))))))))))..........)))))))
(MFE:-32.30)

>calJac3_cja-mir-548a-1_chr4_10075983-10076078_-

UUCAGGUAGGUAUUAAGUUGGUGCAAAAGUAAUUGUGUUUUUGCCAUUAAAAGUAAUGAGAAAAUUGGCAAUUACUUUUGCACCAACCCUAAUAUU

.........((((((.((((((((((((((((((((((((((..(((((....))))).))))))..))))))))))))))))))))..)))))).
(MFE:-37.40)

>calJac3_cja-mir-5689_chr4_18161404-18161478_-

AGCAUGGUAGCACACACCUGCAGCCCUAGAUACUCAGGAGGGUGAGGAGCUAGGACUGCCGGUGUGUGCUACACU

......((((((((((((.((((.(((((...((((......))))...))))).)))).))))))))))))...
(MFE:-44.30)

>calJac3_cja-mir-5683_chr4_22463658-22463731_-

GAGCUUGUUACACAGGCAGGUUCUCUGACUCCUCACUGCACCACUGAAGUCAGGAACUGCUUUGAAUAAGAUUC

(((((((((.((.((((((.(((.((((((..(((.((...)).)))))))))))))))))))))))))).)))
(MFE:-23.70)

>calJac3_cja-mir-4645_chr4_26121082-26121158_+

UGGUAGGAAAAUCAGGCAAGAAAUACUGUCUCCUCAAGUUGUGAUUAGAUAGUAUUUCUUGCCUGGUUUCCCUAUCA

(((((((.(((((((((((((((((((((((..(((.....)))..))))))))))))))))))))))).)))))))
(MFE:-45.30)

>calJac3_cja-mir-877_chr4_30961162-30961247_+

GUAGAGGAGAUGGCGCAGGGGACACGGGCUAAAACUCGGGGGUUCCUGGGGCUCUCAGACAUGUGUCCUCUUCUCCCUCCUCCCAG

...((((((..((.(.((((((((((.(((....((((((....))))))......)).).)))))))))).).))))))))....
(MFE:-35.80)

>calJac3_cja-mir-892a_chr4_30977583-30977657_+

GCAGUGCCCUACUUAGAAAGGUGGCAGUUACUUACAUUACAUGUCACCGUGUCCUUUCUACGUAUAGUAAGGCUC

((..(((..(((.((((((((..((.((.((...........)).)).))..)))))))).)))..)))..))..
(MFE:-19.50)

>calJac3_cja-mir-888_chr4_30978587-30978656_+

GGCAAUGCUGUACCCAAAAAGCUGUCAGUCACUUAGGUUACACGUCACUCUUUGGGUGAAGUAUGGCUCG

(((.(((((.((((((((.((.((.(.((.((....)).))..).)))).)))))))).))))).)))..
(MFE:-20.80)

>calJac3_cja-mir-890_chr4_30979110-30979186_+

AGCAGUGCCCUACUUGGAAAGACAUCAGUUGCUUAUAUUACAUGUUACUGUGCUCUUUCUGAGUAGAGUAAGGCUUA

(((..(((.(((((((((((((((.((((.((...........)).)))))).))))))))))))).)))..)))..
(MFE:-29.20)

>calJac3_cja-mir-892c_chr4_30980644-30980720_+

GGAGGUGUCCUACUCAGAAAGGUGACAGUCACUUAGAUUACAUGUCGCUGUUUCCUUUCUGAGUAGAAUAAGGCUUA

((...(((.(((((((((((((.((((((.((...........)).)))))).))))))))))))).)))...))..
(MFE:-31.50)

>calJac3_cja-mir-4640_chr4_31311778-31311865_+

CUGUGGGCUCAGCCAGGGAGCAGCUAGUGGCUGGGAAGUUAGAUCUGACCUGGACCCUAUCCCACCCACCCCGUUUCCUGGCCCACAG

((((((((.....((((((((.(...((((.(((((...(((.(((.....)))..)))))))).)))).).))))))))))))))))
(MFE:-37.90)

>calJac3_cja-mir-4646_chr4_32263863-32263925_-

ACUGGGAAGAGGAGCUGAGGGGCAUUGUGGAGAGGGUCUCACAUUGUCCCUCUCCCUUCCCAG

.((((((((.(((...((((((((.((((((.....)).)))).)))))))))))))))))))
(MFE:-37.60)

>calJac3_cja-mir-1236_chr4_32550359-32550460_-

GUGAGUGACAGGGGAAAUGGGGAUGGACUGGAAGCGGGGCAGCAUGGGGCUGACCUUUGUCAUGGCCUGGCCAACAAAUGCCUCUUCCCCUUAUCACUCCAG

..((((((.(((((((..(((.((....(((...((((.(((((.(((.....))).)))..)).)))).)))....)).))).)))))))..))))))...
(MFE:-41.00)

>calJac3_cja-mir-6721_chr4_32746818-32746904_-

CCCUCAUCUCUGGGAAGGGGCUUAUUGUAGGAGUCUCAGAAGAGAGCUGUGAACUGAUCUGCUUUACCUCUUCCCCAGGUUCCCAUU

.....((((..(((((((((..((..(((((((((.(((.......))).).)))..)))))..))))))))))).)))).......
(MFE:-24.80)

>calJac3_cja-mir-219-1_chr4_34009789-34009898_+

UCGCCCCGGGCCGCGGCUCCUGAUUGUCCAAACGCAAUUCUCGAGUCUAUGGCUCCGGCCGAGAGUUGAGUCUGGACGUCCCGAGCCGCCGCCCCCAAACUUCGAGGGGG

...((((((((.(((((((..(((.(((((.((.(((((((((.(((.........)))))))))))).)).))))))))..))))))).))))...........)))).
(MFE:-56.10)

>calJac3_cja-mir-5004_chr4_34247486-34247592_+

GGCACUUGUGUGGGGGUUAGAGAGGAUAGGGCAAAUUCACGAGAUUGGCUUGUGCAGAGGCUGAUACUUGGAUUUUCCUGGGCCUCAGGACUUCCUUUCAGACAUGG

.....(((...(((((((...((((...(((.(((.((.((((((((((((......)))))))).)))))).))))))...))))..)))))))...)))......
(MFE:-33.40)

>calJac3_cja-mir-5690_chr4_36617245-36617317_-

CUCUUAAUUUCAACUACUAUCUCUAUUAGGAUUUGGGAGUUAUACUCACAGAGGUAGUAGUUGAAAUUAAGAG

((((((((((((((((((((((((............((((...))))..))))))))))))))))))))))))
(MFE:-33.70)

>calJac3_cja-mir-4462_chr4_38572456-38572512_+

CUUCCAGCUGCCCUAAGUCAGGAGUGGCUCUCCUGACACGGAGGGUGGCUUGGGAAA

.(((((((((((((..((((((((.....))))))))....)))))))).)))))..
(MFE:-32.50)

>calJac3_cja-mir-4641_chr4_42795148-42795213_+

GGGGGGCAGGGGGCCGAGGGGAUCAGAGGAGAACCCCCAAGUGUCCAUGCCAUACUUUUGCCUCAG

(((((((((((.((...((((.((......)).))))...)).))).)))).........))))..
(MFE:-23.50)

>calJac3_cja-mir-4642_chr4_45799761-45799842_+

CACAACUGCAUGGCAUCGUCCCCUAGUGGCUGUGGCCUAGGGCAAGCCUCAAAGACACUCAGUGAUGACGCCAGCAGUUGAG

..(((((((.((((.(((((.(..((((.((..(((.........)))....)).))))..).))))).)))))))))))..
(MFE:-32.60)

>calJac3_cja-mir-586_chr4_46576169-46576265_-

AUGGGUUAAAACGAUUAUGCAUUGUAUUUUUAGGUCUCAAUAUGUGUGGGGCCUAAAAAUGCAAUGCAUAAUGGUUUUACACUCUUUAUCUUCAUAU

..((((((((((.((((((((((((((((((((((((((.......)))))))))))))))))))))))))).)))))).)))).............
(MFE:-46.20)

>calJac3_cja-mir-206_chr4_53426651-53426736_+

UGCUUCCCGAGACCACAUGCUUCUUUAUAUCCCCAUAUGGAUUACUUUGCUAUGGAAUGUAAGGAAGUGUGUGGUUUCGGCAAGUG

.((((.((((((((((((((((((((((((..(((((.(.(......).)))))).)))))))))))))))))))))))).)))).
(MFE:-44.00)

>calJac3_cja-mir-133b_chr4_53431127-53431245_+

CCUCCGAAGAUAGAUGCCCCUUGCUCUGGCUGGUCAAACGGAACCAAGUCCGUCUUCCUGAGAGGUUUGGUCCCCUUCAACCAGCUACAGCAGGGCUGGCAAUGCCCAGUCCUUGGAAA

..(((((.(((.(.(((((((((((.((((((((..((.((.((((((.((.((((...)))))))))))).)).))..)))))))).)))))))..))))...)...))).)))))..
(MFE:-48.30)

>calJac3_cja-mir-548u_chr4_58807361-58807442_+

AUUAGGAUGGUGCAGAAGUAAUUGUGGUUUUUGUCUUUACUUUUAAUGGCAAAGACUGUAAAUAUUUUUGCACCAACCUAAU

((((((.(((((((((((((.((((((((((((((.(((....))).)))))))))))))).))))))))))))).))))))
(MFE:-36.80)

>calJac3_cja-mir-30c-2_chr4_69655399-69655470_-

AGAUACUGUAAACAUCCUACACUCUCAGCUGUGGAAAAUAAGAAAGCUGGGAGAAGGCUGUUUACUCUCUCU

(((....(((((((.(((...(((((((((..............))))))))).))).)))))))....)))
(MFE:-24.80)

>calJac3_cja-mir-30a_chr4_69681082-69681152_-

GCAACUGUAAACAUCCUCGACUGGAAGCUGUGAAGCCAUAGAUGGGCUUUCAGUCGGAUGUUUGCAGCUGC

(((.((((((((((((..((((((((((((((....))).....))))))))))))))))))))))).)))
(MFE:-36.60)

>calJac3_cja-mir-4282_chr4_71293313-71293379_-

GGUGAAGUUCCAGGGGAUGAUUUUAGUAUGCCACAUUCCUAAAAUUUGCAUCGCGGAACAUCAUCCU

(((((.(((((..(.(((((((((((.(((...)))..)))))))...)))).)))))).)))))..
(MFE:-19.50)

>calJac3_cja-mir-4463_chr4_73716456-73716524_+

AACAGAUUAUUGGUCACCACCCCCAGAGUUUCUGAUUUUGUGAGUCUGGGGUGGGGUCUGAGAAUUUGC

..((((((.((((.(.(((((((.(((.((.(.......).)).)))))))))).).)))).)))))).
(MFE:-26.50)

>calJac3_cja-mir-4643_chr4_90708734-90708811_+

GUGUGCUCUAGCAUUUAUAAUCAUGUGUUCAUUCACGUGAUUAUAAAUAGACACAUGACUAUAAAUGCUAAAGCACAU

(((((((.(((((((((((.(((((((((.(((............))).))))))))).))))))))))).)))))))
(MFE:-33.60)

>calJac3_cja-mir-2113_chr4_97143844-97143934_+

UUUUCAAAGCAAUGUGUGACAGGUACAGGGACAAAUCCCGUUAAUAAGUAAGAGGAUUUGUGCUUGGCUCUGUCACAUGCCACUUUGAAAA

(((((((((...(((((((((((..((((.((((((((..(((.....)))..)))))))).))))..)))))))))))...)))))))))
(MFE:-40.40)

>calJac3_cja-mir-548ai_chr4_98298196-98298274_+

GUAUUAGGUUGGUGCAAAGGUAACUGCAGUUUUUGCCAUUGAAAAUAUGGCAAAAAAAAAAAUCACAAUUACUUUUGCA

............(((((((((((.((...((((((((((.......)))))))))).........)).)))))))))))
(MFE:-21.50)

>calJac3_cja-mir-587_chr4_106274832-106274926_+

CUUCUAGGCACCCUCUUUCCAUGGGUAAUGAGUCACAGGGCCCAGAUAAUGUGUCAGGGCCUGUGACUCAUCACCUGUGGAAAGCCCGUACCCCA

......((.((...((((((((((((.((((((((((((.(((.((((...)))).))))))))))))))).))))))))))))...)).))...
(MFE:-50.60)

>calJac3_cja-mir-548b_chr4_118979461-118979557_-

CAGACUGUAUAUUUAGGUUGGCGCUAAAGUAAUUGUGGUUUUGGCCUUUAUUUUCAAUGGCAAAAACCUCAAUUACUUUUGUGCCAACCUAAUGCUU

......((((...(((((((((((.((((((((((.((((((.(((............))).)))))).)))))))))).)))))))))))))))..
(MFE:-44.00)

>calJac3_cja-mir-548h-5_chr4_132132376-132132435_+

GUAAGAGUAACUAUGGUUUUUGUCAUUAUUUUUAAUUGUAAAAACCAUGAUUACUUUUGC

((((((((((.(((((((((((.(((((....))).))))))))))))).))))))))))
(MFE:-21.10)

>calJac3_cja-mir-548aj-1_chr4_132445686-132445757_-

AUUGGUGUAAAAGUAAUUGCGGGUUAUGCCAUUAAAAGUAAUGGCAAAAACUGCAAUAACUUUUACACUAAC

.(((((((((((((.(((((((..(.((((((((....)))))))).)..))))))).))))))))))))).
(MFE:-35.20)

>calJac3_cja-mir-3662_chr4_135465126-135465220_-

UGUGUUUUCCUCAACGCUCACAGUUAUAUUUCUUACUCUCAAUCCAUUCAUAUUGAAAAUGAUGAGUAGUGACUGAUGAAGCACAAAUCAGCCAG

((((((...........((((((((((......((((((((.....((((...))))..))).)))))))))))).)))))))))..........
(MFE:-16.30)

>calJac3_cja-mir-3145_chr4_139001650-139001731_-

UGUAUGAGUUUAAUUCCAGACAUUCAAAACCCACUGUUGAAUGGAAUGAGGUAUUUUGAGUGUUUGGAAUUGAAUUUGUAUA

(((((((((((((((((((((((((((((((((((((...))))..)).)))..))))))))))))))))))))))))))))
(MFE:-33.30)

>calJac3_cja-mir-1273c_chr4_155790072-155790154_+

UCCAGCCUGGGUGACAAAGCGAGACCCAAUCUUUUUCCUUUUUCUUUUUGGAGACAGAGUCUAGCUCUGUUGCCCAGGCUGGA

((((((((((((((((.(((.((((....(((.(((((...........))))).))))))).))).))))))))))))))))
(MFE:-45.40)

>calJac3_cja-mir-1202_chr4_156951642-156951724_+

CCUGCUGCAGAGAUGCCAGCUGCAGUGGAGAAGGCACUGCUGGGGCUGCCCACUCUAUGGAGCCAGCAGGUGUCCAGAACAGG

((((((((((((.((.(((((.((((((........)))))).)))))..)))))).....).))))))).............
(MFE:-31.40)

>calJac3_cja-mir-3692_chr4_158562186-158562254_+

CCAUUCCUGCUGGAUACGAGUGGAUACUGGAGCAAUACAUAGAGUUUCACACUGAUGUUCCGGAAGUGG

(((((.(((..(((((..((((((.(((..............))).)).))))..)))))))).)))))
(MFE:-16.80)

>calJac3_cja-mir-2276_chr5_GL285116_random_10344-10433_+

GUGCUCCUUCAAGUCUGUCCUCUGUCACCUUGCUGAUGGCUUUCUCUCCGAAGGUCUACAAGUGUCAGAGGCGAGAAACAGCAGCUGCAU

((((..((.(...(((..((((((.(((.(((.....(((((((.....)))))))..)))))).))))))..)))....).))..))))
(MFE:-29.10)

>calJac3_cja-mir-499a_chr5_2272811-2272932_-

GCCCUGUCCCCUGCGCCUUGGGCGGGCGGCCGUUAAGACUUGCAGUGAUGUUUAACUCCUCUCCACGUGAACAUCACAGCAAGUCUGUGCUGCUUCCCGUCCCUACGCUGCCUGGGCAGGGU

(((((((((.(.(((....(((((((.(((.((..((((((((.((((((((((.............)))))))))).))))))))..)).))).)))))))...))).)...)))))))))
(MFE:-64.50)

>calJac3_cja-mir-499b_chr5_2272836-2272908_+

GGAAGCAGCACAGACUUGCUGUGAUGUUCACGUGGAGAGGAGUUAAACAUCACUGCAAGUCUUAACGGCCGCC

....((.((..((((((((.((((((((.((.(......).))..)))))))).)))))))).....)).)).
(MFE:-26.20)

>calJac3_cja-mir-1825_chr5_5053012-5053064_-

AGAGGCUGGGGUGCUGGGCUCCCCUAGACUAGGACUCCAGUGCCCUCUUCUCC

.((((..(((((((((((.(((.........))).)))))))))))..)))).
(MFE:-25.20)

>calJac3_cja-mir-3193_chr5_5705449-5705502_-

UCCUGCGUGGGAUCUGGAGUGGGCGAGUCUCGUUUCCCCAGCUCCAGAGCAGGA

((((((......(((((((((((.(((......))))))).)))))))))))))
(MFE:-27.50)

>calJac3_cja-mir-103a-2_chr5_9746834-9746911_+

UUGUGCUUUCAGCUUCUUUACAGUGCUGCCUUGUAGCAUUCAGGUCAAGCAGCAUUGUACAGGGCUAUGAAAGAACCA

..((.(((((((((.((.(((((((((((.(((.(.(.....).))))))))))))))).)))))..)))))).))..
(MFE:-28.30)

>calJac3_cja-mir-3192_chr5_24081443-24081519_+

GGAAGAGGUUUCAGGAGGUUGUGGCAGUGGAAAAAGUUCUUUUUUUCUUCUGAUCCCCCUCUCAGCUUUUUCCUUAU

((((((((((...(((((......(((.((((((((....)))))))).))).....))))).))))))))))....
(MFE:-26.30)

>calJac3_cja-mir-3646_chr5_38533204-38533288_+

UUCAAUGGGGCUGGGUUCCUUUCAUUUUCGUGACAACCCUAUGUAGGAAAACGUCAUGAAAAUGAAAUGAACCCAGCCCAUUGAA

(((((((((.((((((((.(((((((((((((((...(((....))).....))))))))))))))).)))))))))))))))))
(MFE:-48.90)

>calJac3_cja-mir-3616_chr5_41234338-41234429_+

UAUCACUGUGUCCACAUCAUGAAAUGCACUCAUGAUAUGUCUGCCCCAUCAGCAUAUUAUGAGUGUACUUUCUGAUGCAGGUGGAGUCAGCA

.....(((..(((((((((.(((((((((((((((((((.(((......)))))))))))))))))).))))))))....)))))..)))..
(MFE:-38.60)

>calJac3_cja-mir-1302-5_chr5_44536347-44536485_-

UGCCUGGCCUCUCAUUAAAUUUGAUUUUCAGACACAUUACAAAUUUGUUUAGUAUUAGUGUAUCCCAUGUAAUCUUUGGGACAUACGCUAAAAUAAUUGUUCCUUGUUUACUGAAAAUUUUAAUUAGGUGUCCUGUAUU

(((..(((.(((.(((((....((((((((((.(((..((((..((((((.....((((((((((((.........)))))..)))))))))))))))))....))).).)))))))))))))).))).)))..)))..
(MFE:-29.50)

>calJac3_cja-mir-4756_chr5_47963163-47963238_-

GGGAUAAAAUGCAGGGAGGUGCUCACUCUCUGCUGCCGAUUCUGCACCUGAGAGGGUUGCCUUCCUGCAUUUUGUG

...((((((((((((((((((.((.(((((.(.(((.......))).).))))))).)))))))))))))))))).
(MFE:-36.70)

>calJac3_cja-mir-296_chr5_52810457-52810536_-

AGGACCCUUCCGGAGGGCCCCCCCUCAAUCCUGUUGUGCCUGAUUCAGAGGGUUGGGUGGAGGCUCUCCCGAAGGGCUCU

.(((((((((.((((((((.((.(((((((((.(((.........)))))))))))).)).)))))))).)))))).)))
(MFE:-45.00)

>calJac3_cja-mir-298_chr5_52811043-52811130_-

UCAGGUCUUCAGCAGAAACAGGAUGGUUCUCCCAGUGGUUGAUCUCCACUGUGAGGAACUGGCCUGCCGCUUUGCUGGGGAGUGAGCU

(((..(((((((((((..((((..((((((.(((((((.......)))))).).))))))..))))....))))))))))).)))...
(MFE:-38.50)

>calJac3_cja-mir-4533_chr5_54489215-54489285_+

UGAGAAUGUGGAAGAAUCUGGCCGGACUCUGCUGGCUGCCUUCCAGUGUCCACUUCCCCUGCUCUCUCUCC

.((((..(((((((.........((((...(((((.......))))))))).)))))...))..))))...
(MFE:-17.30)

>calJac3_cja-mir-4758_chr5_56354142-56354216_-

GGUGAGUGGGUGCCGGAGGAGCUGGAGUGAGGGUGUGCCUGGGGCUGCCCCACCUGCUCACCACCACCACUCCCC

((.((((((.((..((..((((.((.(((.(((((.(((...))))))))))))))))).))..)))))))))).
(MFE:-35.80)

>calJac3_cja-mir-1-1_chr5_56581669-56581739_+

UGGGAAACAUACUUCUUUAUAUGCCCAUAUGGACCUGCUAAGCUAUGGAAUGUAAAGAAGUAUGUAUCUCA

(((((.((((((((((((((((..((((((((.....)))...))))).)))))))))))))))).)))))
(MFE:-29.10)

>calJac3_cja-mir-133a-2_chr5_56594062-56594163_+

GGGAGCCAAAUGCUUUGCUAGAGCUGGUAAAAUGGAACCAAAUCGACUGUCCAAUGGAUUUGGUCCCCUUCAACCAGCUGUAGCUGUGCAUUGAGGGCACCA

.((.(((.(((((...((((.(((((((..((.((.((((((((.(........).)))))))).)).))..))))))).))))...)))))...))).)).
(MFE:-45.50)

>calJac3_cja-mir-3196_chr5_57226502-57226566_+

GGAUGGGGAUGGGGCAGCAGGGGCCUCCCGCCAAUGCCAGGCCCUAACUCUGCUUUCCCCCAGCU

...(((((..(((((((..(((((((...((....)).)))))))....))))))).)))))...
(MFE:-29.50)

>calJac3_cja-mir-647_chr5_57955760-57955853_-

GAAGCGUUGGCCCGUGGCCCCACUCACCUCCCUCAGCCCCAGGAGGCCUUGCUUGGGGGAAGGAGGGACGGCCAGGCAGGGCUGGGGGUGUGGC

...((....((((.((((((..((..((((((((..(((((((........)))))))....)))))).))..))...)))))).))))...))
(MFE:-47.80)

>calJac3_cja-mir-1253_chr5_60676313-60676416_+

AGCAGCAAGAGGUAGAAUCCCAAAGAAGAGAAGAUCAGCCUGCAAAGACGGACUGCCAAAUGCAGGCUGAUGUUCUCCUCUUUGGAUUCUCUUGUGAGAGGCCA

.((..(.(.(((.(((((((.(((((.(((((.(((((((((((.....((....))...))))))))))).))))).))))))))))))))).)..)..))..
(MFE:-48.70)

>calJac3_cja-mir-132_chr5_61439280-61439381_+

CCGCCCCACGCGUCUCCAGGGCAACCGUGGCUUUCGAUUGUUACUGUGGGAACUGGAGGUAACAGUCUACAGCCAUGGUCGCCCCGCAGCACGCCCACGCGC

.(((.....((((((.(.((((.(((((((((...((((((((((..(....)....))))))))))...))))))))).)))).).)).))))....))).
(MFE:-46.00)

>calJac3_cja-mir-22_chr5_61811994-61812078_+

GGCUGAGCCGCAGUAGUUCUUCAGUGGCAAGCUUUAUGUCCUGACCCCGCUAAAGCUGCCAGUUGAAGAACUGUUGCCCUCUGCC

(((.(((..((((((((((((((((((((.((((((.((.........))))))))))))).))))))))))))))).))).)))
(MFE:-39.70)

>calJac3_cja-mir-1180_chr5_64074288-64074356_+

GCUGCCGGACCCACCCGGCCGGGAAUAGUGCUCCUGGUUGUUUCCGGCUCGUGUGGGUGUGUUGGCGGC

((((((((((((((.(((((((((((((..(....).))))))))))).)).))))))...))))))))
(MFE:-39.40)

>calJac3_cja-mir-33b_chr5_65164024-65164119_+

GCGGGCGGCCCCGUGGUGCAUUGCUGUUGCAUUGCAUGUGUGUGAGGCGGGUGCAGUGCCUCGGCAGUGCAGCCCGGAGCUGGCCCCUGGCACCGU

.((((.(((((((.((((((((((((..(((((((((.(((.....))).)))))))))..)))))))))).)))))....)))))))).......
(MFE:-56.10)

>calJac3_cja-mir-744_chr5_69604422-69604519_-

UUGGGCAAGGUGCGGGGCUAGGGCUAACAGCAGUCUUACUGAAGGUUUCCUGGAAACCAUGCACAUGCUGUUGCCACUAACCUCAACCUUACUCGGUC

.((((.(((((..((((.((((((.(((((((...........((((((...)))))).......)))))))))).))).)))).))))).))))...
(MFE:-36.10)

>calJac3_cja-mir-4314_chr5_73757640-73757730_-

GGUCAUUCCUCGCUGGGAAUGGGGCAGGUAGUAGCGGCAGUGAGAAAGCUGGCCCAUCCUUCUGCCCCAGGGCCCAGAGUCUGUGACAGGA

.(((((....(.(((((..(((((((((.((....((((((......))).)))....)))))))))))...))))).)...)))))....
(MFE:-39.70)

>calJac3_cja-mir-324_chr5_74650759-74650841_+

CCGACUAUGCCUCCCCGCAUCCCCUAGGGCAUUGGUGUAAAGCUGGAGACCCACUGCCCCAGGUGCUGCUGGGGGUUGUAGUC

..(((((((.(((((.(((.(.(((.(((((.(((.((..........))))).))))).))).).))).))))).)))))))
(MFE:-37.10)

>calJac3_cja-mir-497_chr5_74872170-74872280_+

CCACCCGGUCCUGCUCCCGCCCCAGCAGCACACUGUGGUUUGUACGGCACUGUGGCCACGUCCAAACCACACUGUGGUGUUAGAGCGAGGGUGGGGGAGGCACCGCCGAGG

.....(((((((.((((((((((((((.((((.(((((((((.(((((......)))..)).))))))))).)))).)))).....).)))))))))))).))))......
(MFE:-55.10)

>calJac3_cja-mir-2117_chr5_75802451-75802530_+

GUUCAGAUUUGCUUCUUUCUGGCAUGAUGAACAGCAGGAAUGACUGUAGUUGUUCUCUUUGCCAAGGGCAGAUCUGAUCU

..(((((((((((.((...(((((.((.(((((((((......))))...)))))))..))))))))))))))))))...
(MFE:-31.80)

>calJac3_cja-mir-6080_chr5_79267849-79267914_+

GCGCGCGGCUCUGGGAAUGCCGGGCUGGGGCUGGUUGACUCGUCCGGGCGUUCCCGUUCUCGGGGA

...(.(((...((((((((((.((.((((.........)))).)).))))))))))...))).)..
(MFE:-29.70)

>calJac3_cja-mir-633_chr5_81632077-81632164_+

AACCUCUCUUAGCCUCUGUUUCUUUAUUGUGGUAGCCUAAAAUGAGAAGGCUAACAGUAUCUACCACAAUAAAAUUGUUGUGAGGAUA

............((((......((((((((((((((((.........)))))..........)))))))))))........))))...
(MFE:-21.10)

>calJac3_cja-mir-3064_chr5_83258685-83258750_-

GGUCUGGCUGUUGUGGUGUGCAAAACUCCGUACAUUGCUAUUUUGCCACACUGCAACACCUUACAG

.((..((.(((((((((((((((((...((.....))...))))).))))))))))))))..))..
(MFE:-23.20)

>calJac3_cja-mir-5047_chr5_83259130-83259229_-

GAAGCGCUUGCCUAGACGAGACACAGUGCAUAAAAACAACUUUUGGGGGACAGGUAUGUUUUCUUGCAGCUGCGGUUGUAAGGUCUUGGCAAGACAAGCA

......((((((.((((..(((.(((((((..(((((((((..((.....))))).))))))..)))).)))..))).....)))).)))))).......
(MFE:-31.00)

>calJac3_cja-mir-454_chr5_83863570-83863684_-

UCUGUUUAUCACCAGAUCCUAGAACCCUAUCAAUAUUAUCUGUGCUAUGUAAAUAGUUCUGAAUAGUGCAAUAUGGCUUAUAGGGUUUUGGUGUUUGGGAAGAACAAUGGGCAGG

..(((((.((.((((((.((((((((((((......(((.((((((((..............)))))))))))......)))))))))))).)))))))).))))).........
(MFE:-35.30)

>calJac3_cja-mir-301a_chr5_83879210-83879295_-

ACUGCUAACGAAUGCUCUGACUUUAUUGCACUACUGUACUUUACAGCUAGCAGUGCAAUAGUAUUGUCAAAGCAUCUGAAAGCAGG

.(((((..((.(((((.((((.((((((((((.((((........)).)).))))))))))....)))).))))).))..))))).
(MFE:-30.00)

>calJac3_cja-mir-4729_chr5_84076229-84076300_+

UCUGUUUCCUCACUUAUCUGUUGGGAGACUAACCGUCACCUUAGCGUCCCACCAGAUACAUGAGGAGACAGA

((((((((((((..((((((.(((((..((((........))))..))))).))))))..))))))))))))
(MFE:-38.00)

>calJac3_cja-mir-21_chr5_84550166-84550237_+

UGUCAGGUAGCUUAUCAGACUGAUGUUGACUGUUGAAUCUCAUGGCAACAGCAGUCGAUGGGCUGUCUGACA

((((((((((((((((.(((((.(((((.((((.((...))))))))))).)))))))))))))))))))))
(MFE:-35.30)

>calJac3_cja-mir-365b_chr5_92984438-92984548_-

AGGGUACUCAAGGACAGCAAGAAAAAUGAGGGACUUUCAGGGGCAGCUGUGUUUUCUGACUCAGUCAUAAUGCCCCUAAAAAUCCUUAUUGUUCUUGCAGUGUGCAUCGGG

...((((......((.(((((((.((((((((..(((.(((((((((((.(((....))).)))).....))))))).))).)))))))).))))))).))))))......
(MFE:-39.10)

>calJac3_cja-mir-4725_chr5_92984601-92984690_-

GUGCCUCUCCAGAGACCCUGCAGCCGUCCCACCCACUGGGGAGCUUCCCAUGGGCUGUGUGGAGGGGGUCGGUGUCGGGUGAGAGGACAC

(((((((((.....((((.(((.(((((((..(((((((((....)))))........))))..)))).)))))).)))))))))).)))
(MFE:-43.30)

>calJac3_cja-mir-193a_chr5_93000347-93000437_-

CGAGACGGACGGGAGCUGAGGGCUGGGUCUUUGCGGGCGAGAUGAGGGUGUCGGAUCAACUGGCCUACAAAGUCCCAGUCCUCGACCCCCG

.........((((.(.(((((((((((.(((((.((((.((.(((..........))).)).)))).))))).))))))))))).).))))
(MFE:-47.40)

>calJac3_cja-mir-4724_chr5_93029311-93029399_-

ACACAAAAUUAGCUGAACCAGGAGUGAGCUUUGUAUACAGUAUCUAGUAGGAAAUGAAGUGCUUUCUGGUUCAGCUAGUCUCUAUGUGG

.((((..(((((((((((((((((.(.(((((((.(((........)))....))))))).)))))))))))))))))).....)))).
(MFE:-31.40)

>calJac3_cja-mir-4733_chr5_93481928-93482003_+

GGUCGCUUAAAUCCCAAUGCUAAACCCAGUGGCAAUCGAGGUCUAGCCAUUGGGUCUAGCAUUGCCAUUUAAGCCC

....((((((((..((((((((.((((((((((............)))))))))).))))))))..))))))))..
(MFE:-37.00)

>calJac3_cja-mir-423_chr5_93956194-93956287_-

AUAAAGGAAGUUAGGCUGAGGGGCAGAGAGCGAGACUUUUCUAUUUUCCAAAAGCUCGGUCUGAGGCCCCUCAGUCUUGCUUCCUACCCCGCGC

....(((((((.((((((((((((..(((.((((.(((((.........))))))))).)))...)))))))))))).))))))).........
(MFE:-48.60)

>calJac3_cja-mir-3184_chr5_93956206-93956280_+

AAGCAAGACUGAGGGGCCUCAGACCGAGCUUUUGGAAAAUAGAAAAGUCUCGCUCUCUGCCCCUCAGCCUAACUU

.((..((.(((((((((...(((.(((((((((.........))))).)))).)))..))))))))).))..)).
(MFE:-30.70)

>calJac3_cja-mir-4523_chr5_94687989-94688057_-

GCGGGGGACCGAGAGGGCCUCGGCUGUGUGAGGACAGGAGGCGGCCGAGGCCCCGGCCGGUUCCCCCGA

.((((((((((...(((((((((((((.(.........).)))))))))))))....))).))))))).
(MFE:-49.50)

>calJac3_cja-mir-4732_chr5_95230208-95230281_+

GAAGGGAGCUGUAGAGCAGGGACUGUGGAGCUGUGUGUGUUCAGCCCUGACCUGUCCUGUCCUGCCCCCAGCCC

....((.((((..(.((((((((.((((.((((........))))))..))..)))....))))))..))))))
(MFE:-24.90)

>calJac3_cja-mir-144_chr5_95230318-95230403_+

UGGGGCCCUGGCUGGGAUAUCAUCAUAUACUGUAAGUUUGCGAUGAGACACUACAGUAUAGAUGAUGUACUAGUCUGGGCACCCCC

.(((((((.((((((.((((((((.(((((((((.((((......))))..))))))))))))))))).)))))).)))).)))..
(MFE:-45.30)

>calJac3_cja-mir-451a_chr5_95230496-95230567_+

CUUGGGAAUGGCAAGGAAACCGUUACCAUUACUGAGUUUAGUAAUGGUAACGGUUCUCUUGCUGUACCCAGA

.(((((.(((((((((.(((((((((((((((((....))))))))))))))))).))))))))).))))).
(MFE:-43.90)

>calJac3_cja-mir-451b_chr5_95230498-95230565_-

UGGGUACAGCAAGAGAACCGUUACCAUUACUAAACUCAGUAAUGGUAACGGUUUCCUUGCCAUUCCCA

((((....(((((.(((((((((((((((((......))))))))))))))))).)))))....))))
(MFE:-38.40)

>calJac3_cja-mir-6165_chr5_108026194-108026262_-

CAGCAGCUCAGUAGGAAGUGAGGGGAGAGGACCCACCUGUCCUGUCCUGUCCUGCCUCCAGCCCCUUCC

.....(((..((((((((.((.((((.(((.....))).)))).)))).))))))....))).......
(MFE:-25.50)

>calJac3_cja-mir-6129_chr5_108267460-108267565_+

GUUCCUUCUAAGGGUUCCAGUGAGGAAAUUUAGUGUAUAGGAAAGAAAUCUUAUUGUUCAGGUUUCCCUUUGAAACCUCUUAGAAUGGAAUACUGCCCAAAUCAUA

((((((((((((((((.(((.(.((((((((.....((((((......)))))).....))))))))).))).)))).))))))).)))))...............
(MFE:-31.20)

>calJac3_cja-mir-196a-1_chr5_108924768-108924837_+

GUGAAUUAGGUAGUUUCAUGUUGUUGGGCCUGGGUUUCUGAACACAACAACAUCAAACCACCCGAUUCAC

(((((((.(((.((((.((((((((((..(.........)..).))))))))).)))).))).)))))))
(MFE:-24.80)

>calJac3_cja-mir-10a_chr5_108979655-108979764_+

GAUCUGUCUGUCUUCUGUAUAUACCCUGUAGAUCCGAAUUUGUGUAAGGAAUUUUGUGGUCACAAAUUCGUAUCUAGGGGAAUAUGUAGUUGACAUAAACACUCCGCUCA

....(((.((((..((((((((.((((.(((((.((((((((((................)))))))))).))))))))).))))))))..))))...))).........
(MFE:-33.90)

>calJac3_cja-mir-1203_chr5_109422369-109422453_+

UCCUCCCUGGAGCCAGGACGCAGCUCAAGCCACAGCGGGGUGUUUAGCGCUCUUCAGUGGCUCCAGAUUGUGGCGCUGGUGCAGG

.....((((..(((((..(((((((..((((((.(.(((((((...))))))).).))))))..)).)))))...))))).))))
(MFE:-37.50)

>calJac3_cja-mir-152_chr5_109554478-109554564_+

UGUCCCCCCCGGCCCAGGUUCUGUGAUACACUCCGACUCGGGCUCUGGAGUAGUCAGUGCAUGACAGAACUUGGGCCCGGAAGGACC

.((((..((.((((((((((((((.((.((((...((((........))))....)))).)).)))))))))))))).))..)))).
(MFE:-47.90)

>calJac3_cja-mir-4734_chr5_110571908-110571980_-

CUCGGGCCCGACCGCGCCGGCCCGCACCUCCCAGCCCGGAGCUGCGGGCUGCGGUCGGGGCGGUCCCGGCGGG

.((((((((((((((...((((((((.((((......)))).))))))))))))))))).....)))))....
(MFE:-47.90)

>calJac3_cja-mir-4738_chr5_125031051-125031135_-

GGUCGCGUUUCUCCUUACCAGAGCGUUUUCAGUUUCAUAGGGAUGCCUUUUCUUUGAAACUGGAGCUCCUGGAUGAAAAGAGGCC

......((((((..((((((((((...((((((((((.(((((.....))))).))))))))))))).)))).)))..)))))).
(MFE:-30.10)

>calJac3_cja-mir-636_chr5_126021011-126021108_-

UGGCGGCCUGGGCAGGAGCGCGCGGGCGGGGCCGGUCCCGCCGCCUGGAAUUAACCCCGCUGUGCUGCUCGUCCCGCCUGCAGCCCUAGGCGGCGUCG

..((.(((((((.....((..(((((((((((.(((..(((.((..((......))..)).)))..))).))))))))))).))))))))).))....
(MFE:-51.60)

>calJac3_cja-mir-3065_chr5_130409540-130409618_+

CUGCCCUCUUCAACAAAAUCACUGAUGCUGGAGUCGUGUGAGUCAUCACUCAGCACCAGGAUAUUGUUGGAGGGGAAAG

((..((((((((((((.(((.(((.(((((.(((.(((.....))).)))))))).)))))).))))))))))))..))
(MFE:-35.50)

>calJac3_cja-mir-338_chr5_130409546-130409612_-

CCUCCAACAAUAUCCUGGUGCUGAGUGAUGACUCACACGACUCCAGCAUCAGUGAUUUUGUUGAAGA

.((.((((((.(((((((((((((((..((.....))..))).))))))))).))).)))))).)).
(MFE:-27.80)

>calJac3_cja-mir-3186_chr5_130718577-130718648_-

AGCCCGCAGUUCCAACAGCUGUCUGUCAACCAGUUCAAAGUCACGUGGACAGAUGGCUUUGGACCGUGGGCU

(((((((.((.((((.(((((((((((.((..(........)..)).))))))))))))))))).)))))))
(MFE:-34.80)

>calJac3_cja-mir-4305_chr5_152887478-152887579_-

CUGCCUUAGACCUAGACACCUCCAGUUCUGGGUUCUUAGAGGCCUAAUCCUCUACAAACUCAGUUUUCAAACUGUGAGGGAAAUUCUUUGUGUUACUGCUUU

..((...(.((..(((..((((((((((((((((..((((((......))))))..)))))))......))))).)))).....)))..)).)....))...
(MFE:-28.70)

>calJac3_cja-mir-3168_chr5_154372767-154372847_-

AAGAUCAUGGGUUCUAGAGUCUACAGGCUGAGUUGGAGGUUCAUCUGUACCUCUCGCUGUGUGACACUGGGCCAGUGACUU

.((.((((.(((.((((.((((((((...(((.((.((......)).)).)))...))))).))).))))))).)))))).
(MFE:-26.60)

>calJac3_cja-mir-5006_chr5_154728128-154728237_-

AAAGAUUAGGAGCCUGUGUUUUGCCAGGGCAGGAGGUGGAAGGGACCCCCAUUUACAAUGGUAACUUCCUUUCCCUUUCUAUCCUGGCAGGCUUCAGAGAACUUUACCAG

((((.((.(((((((.......(((((((.((((((.((((((((...(((((...))))).....)))))))))))))).))))))))))))))...)).)))).....
(MFE:-43.10)

>calJac3_cja-mir-4784_chr6_ACFV01184652_random_2289-2365_+

UGACUGGGCUGAGCAGAUGCUGGGGCUGAAAGUGUCAUGGUGGAGCCUCAGCCCCUGCUCAUCCCCCCUGCAUGUUG

.....(((.(((((((..(((((((((................)))))))))..))))))).)))............
(MFE:-34.00)

>calJac3_cja-mir-4715_chr6_1826970-1827050_-

GGGGCAUGAAAGUUAGCUGCAGUUAAUGUUGCUAAUGCGCUGCUGGUGCUUAGCGACCUUGACAGCCAACUCGAAUUCCCC

((((.((...((((.(((...(((((.((((((((.(((((...))))))))))))).)))))))).))))...)).))))
(MFE:-31.80)

>calJac3_cja-mir-211_chr6_4851253-4851362_+

UCGCCUGGCCAUGUGACUUGUGGGCUUCCCUUUGUCAUCCUUUGCCUACGGCUCUGAGCAGGGCAGGGACAGCAAAGGGCUGCUCAGUUGUCACUUCCUACAGCACAGAG

....(((.....(((((...(((((..((((((((..(((((.((((...(((...))).)))))))))..))))))))..)))))...)))))......))).......
(MFE:-45.00)

>calJac3_cja-mir-3175_chr6_14581789-14581853_-

CCGAACGUAGUGACGUCCGGGCGCGUGCGCGCGUGGCGCGUUUUCUCCUCCUCCUGCUGCGCUGG

(((..((((((((((((((.((((....)))).))).))))).............)))))).)))
(MFE:-23.30)

>calJac3_cja-mir-3174_chr6_17394495-17394581_-

GUUACCUGGUAGUGAGUGAGAAAUGCGGAACCCCGGGCUCCUCAGCAAAUCUGCUGGAUCUGCUGUUUAAUUCACACGCAUGGUCAU

...(((((((.((((((..(((..(((((.((.((((((....)))....)))..)).)))))..))).)))))))).)).)))...
(MFE:-22.90)

>calJac3_cja-mir-5009_chr6_17510867-17510966_+

GAUCAGAAGUGUUUUGGAUUUUGGACUUUUUCAGAGUUGGGGAUAUUUGCAUUAUACUUAUUCUAAAUCUGAAAGUCCAAAAUCCAAAAUGGCCGAUGAG

..(((....(((((((((((((((((((..(((((....((((((.............))))))...)))))))))))))))))))))))).....))).
(MFE:-35.70)

>calJac3_cja-mir-3529_chr6_18784529-18784605_+

GGCACCAUUCGGGAGACUAGGAUUUGUUGUUGAGCGCAGUAAGACAACAACAAAAUCACAAGUCUUCCAGACGGGGC

.((.((..((((((((((.(((((((((((((............))))))).))))).).)))))))).))..))))
(MFE:-27.60)

>calJac3_cja-mir-1179_chr6_18788162-18788252_-

GGCUGGAAAGGAAGAAGCAUCCUUUCAUUGGUUGGUGUGCAUUGCCUUGUCAACCAAUAAGAGGAUGCCAUUUAUCCUUUUCUGACUAGCU

((((((((((((.((((((((((((.((((((((....(((......))))))))))).)))))))))..))).)))))).....))))))
(MFE:-35.60)

>calJac3_cja-mir-5572_chr6_25528029-25528158_-

AGCCAGAGAAGAGGGCCAUGGGGAGUCACUAUCAACCCAGAGCAGGCACUGCCCUGCGAGUAGCCUGGGGCAUGGGUGGGGGCGGGGGUCUGCUGGUGAUGCUUUCCCUCUGCUUCAUCCUGAUUGUAGC

...(((.((.((((..((.((((((....(((((.((...(((((((.(((((((((..((.(((...)))))..)).)))))))..))))))))))))))..)))))).)))))).)))))........
(MFE:-47.90)

>calJac3_cja-mir-184_chr6_26866076-26866159_-

CCAGUCACGUCCCCUUAUCACUUUUCCAGCCCAGCUUUGUGACUGUAAGUGUUGGACGGAGAACUGAUAAGGGUAGGUGACUGA

.(((((((.(.(((((((((.((((((.(.(((((((((......)))).))))).))))))).))))))))).).))))))).
(MFE:-39.50)

>calJac3_cja-mir-4437_chr6_37220869-37220928_+

AGUUUGUGUAUUGAGUUCACAAGGAGGGGAUGACCUUUGUGGGCUUAGGGUAUAAAACUU

(((((.(((((((((((((((..((((......))))))))))))))..)))))))))).
(MFE:-19.90)

>calJac3_cja-mir-1258_chr6_38507626-38507699_+

CUGUAGCUUCCACGACCUAAUCCUAACUCCUGCGGACUCGCAAGAGUUAGGAUUAGGUCGUGGAAGCCACAGGA

((((.((((((((((((((((((((((((.((((....)))).)))))))))))))))))))))))).))))..
(MFE:-58.30)

>calJac3_cja-mir-6512_chr6_40994195-40994271_+

UAUGCUCUUACCAUUAGAAGGGCUAGAAAACAGCUGAGGGAGAAGCCUUCUUCCAGCCCUUCUAAUAGUAAGAAUAU

.....((((((.((((((((((((.(((.......(((((.....)))))))).)))))))))))).))))))....
(MFE:-31.80)

>calJac3_cja-mir-3128_chr6_41055164-41055257_+

UUCCUCUUGCAAGUAAAAAACUAUUUUUUCUUAAAAUUUUGUUUGUUCUUAGGAGUUUUGUAUUGAAAUGAGAGUUUCUUACUUGCAAUAGGAA

(((((.((((((((((.((((((((((....(((((((((...........)))))))))....)))))...))))).)))))))))).)))))
(MFE:-25.70)

>calJac3_cja-mir-1246_chr6_41728921-41728993_+

UGUAUCCUUGAAUGGAUUUUUGGAGCAGGAGUGGACACCUGACCCAAAGGAAAUCAAUCUAUAGGCUAGCAAU

(((..(((...((((((((((((..((((........))))..))))).......))))))))))...)))..
(MFE:-16.20)

>calJac3_cja-mir-10b_chr6_42186369-42186478_-

CCAGAGGUUGUAACGUUGUCUAUAUAUACCCUGUAGAACCGAAUUUGUGUGGUAUCCAUAUAGUCACAGAUUCGAUUCUAGGGGAAUAUAUGGUCGAUGCAAAAACUUCA

...((((((....(((((.((((((((.((((.(((((.((((((((((.(.(((....))).))))))))))).))))))))).)))))))).)))))....)))))).
(MFE:-42.50)

>calJac3_cja-mir-4774_chr6_50068963-50069025_-

UAUAUUGUUGUCUGGUAUAUAGUGUGGGUAAUAACUGACAAGGGUGUGCCAGAAAACAAAGUA

....(((((.((((((((((..(((.(((....))).)))...)))))))))).)))))....
(MFE:-22.60)

>calJac3_cja-mir-128-1_chr6_84312350-84312431_-

UGAGCUGUUGGAUUCGGGGCCGUAGCACUGUCUGAGAGGUUUACAUUUCUCACAGUGAACCGGUCUCUUUUUCAGCUGCUUC

.((((.((((((...(((((((...((((((..(((((((....)))))))))))))...)))))))...)))))).)))).
(MFE:-36.00)

>calJac3_cja-mir-4782_chr6_87764773-87764851_-

AUUGCCCAGUUCUAGAUAUGAAGACAGUUAAGAAAAGAUUUGCUUUUCUUGAUUGUCUUCACAUCUAGAACUGGGCAGU

(((((((((((((((((.(((((((((((((((((((.....))))))))))))))))))).)))))))))))))))))
(MFE:-54.70)

>calJac3_cja-mir-561_chr6_103464309-103464405_+

CUUCAUCCACCAGUCCUCCAGGAACAUCAAGGAUCUUAAACUUUGCUGGAUCUACAAAGACAAAAUUUAUAAUUCUUGAAGUUCCUUGGGGAAGCGU

.............(((((.((((((.((((((((..((((.((((((..........)).)))).))))..)))))))).)))))).))))).....
(MFE:-30.40)

>calJac3_cja-mir-2355_chr6_123015519-123015605_-

CAGACGUGUCAUCCCCAGAUACAAUGGACAAUAUGCUAUUAUAAUUGUAUGGCAUUGUCCUUGCUGUUUGGAGAUAAUACUGCUGAC

(((..((((.(((.((((((((((.(((((..(((((((.........))))))))))))))).))))))).))).))))..)))..
(MFE:-32.20)

>calJac3_cja-mir-1302-4_chr6_123177966-123178115_-

AAUGCAGAAGCACAGCUAAAAUUUGAGUUUCAGAUAAACAAAUUUUUCUUAGAAUAAGUAUAUCUCCAUGCAACAUUUGGGACAUACUUAUGCUAAAACAUUAUUUGUGUUUCAUCUGAAAUUCAAAUUCAACUGGAUAUCCUGUAUUUU

(((((((.....(((....((((((((((((((((..((((((.....((((.((((((((.((.(((.........))))).)))))))).))))......)))))).....))))))))))))))))...)))......)))))))..
(MFE:-42.80)

>calJac3_cja-mir-4775_chr6_123719204-123719281_+

AUUAAGCUUUUAAUUUUUUGAUUCAGUCACUCUUGAAUAUAGCAGAUACUGACUGAAAGAAAAAAUUAAAAGCUUUAU

...((((((((((((((((..((((((((.(((..........)))...))))))))..))))))))))))))))...
(MFE:-26.70)

>calJac3_cja-mir-548f-2_chr6_128538088-128538183_-

UAAUAACUAUUAGGUUGGUGCAAACAUAAUUGUGUUUUUGUCAUUAUUUUAAUGGCAAAAACUGCAAUUACAUUUACAGCAACCUAAUAUUUUCAU

.......((((((((((.((.(((..((((((((((((((((((((...))))))))))))).)))))))..))).)).)))))))))).......
(MFE:-34.80)

>calJac3_cja-mir-26b_chr6_134777748-134777824_+

CCGGGACCCAGUUCAAGUAAUUCAGGAUAGGUUGUGUGCUGUCCAGCCUGUUCUCCAUUACUUGGCUCGGGGACCGG

((((..((((((.((((((((..(((((((((((.(......))))))))))))..))))))))))).)))..))))
(MFE:-40.20)

>calJac3_cja-mir-375_chr6_135377838-135377901_-

CCCCGCGACGAGCCCCUCGCACAAACCGGACCUGAGCGUUUUGUUCGUUCGGCUCGCGUGAGGC

.((((((.((((((...((.(((((.((........)).))))).))...)))))))))).)).
(MFE:-27.20)

>calJac3_cja-mir-3131_chr6_135443253-135443311_-

AAGGACUGGUGGAAGGGCUUCUCCCCUUAGGCCAAGGACCCAGCCCCAGCUUCUCCUUC

(((((((((.((..(((.((((.((....))...)))))))..))))))....))))).
(MFE:-20.10)

>calJac3_cja-mir-153-1_chr6_135701883-135701972_-

CUCACAGCUGCCAGCGUCAUUUUUGUGAUCUGCAGCUAGUAUUCUCACUCCAGUUGCAUAGUCACAAAAGUGAUCAUUGGCAGGUGUGGC

.(((((.(((((((.((((((((((((((.((((((((((......)))..)))))))..))))))))))))).).))))))).))))).
(MFE:-44.80)

>calJac3_cja-mir-3132_chr6_135968078-135968152_-

GGUGGGAUGGGCAGAGAAGGAGCUCAGAGGAGUGUGCGCCUUAUUUCCCCUGAGCCCUCCCUCUCUCUUCCCACC

(((((((.(((.((((.(((.((((((.((((............)))).)))))))))..))))))).)))))))
(MFE:-38.90)

>calJac3_cja-mir-4268_chr6_136322718-136322781_-

AUGCACAUCAGGUUGUAGAGGUUUUGCCCUAGCAGCGCCUCCUCCCAGGAUGUGAUGUCAGCUA

...((((((.((..(..(((((.((((....)))).)))))..)))..))))))..........
(MFE:-20.80)

>calJac3_cja-mir-5702_chr6_143180293-143180376_-

GCCUUGACUCCUGGGAUAUGUUGCUGAUCCAACCUGAAAUCCUUCUGUAGGUUGAGAGAGCAACAUAACCCAUGACUUUUGGGU

((((.((.((.((((.(((((((((..(((((((((...........))))))).)).))))))))).)))).)).))..))))
(MFE:-32.30)

>calJac3_cja-mir-5703_chr6_143995650-143995702_+

UUGCCGUCCCCUUCCUCGUCUUUUCCCCUCAGGAGAAGUCGGGAAGGUGGCGG

...(((((.((((((.((.(((((((.....))))))).)))))))).)))))
(MFE:-29.50)

>calJac3_cja-mir-4777_chr6_147809575-147809652_+

CAGAAUAUGAUGCCAUUCUAGAUGAGGUGUGUGUGUAUAACCUCAUAUGGAUGUGGUCUAGAACGCCGCAAUCUUCUA

.((((..((..((..((((((((.(.((.((((((........)))))).)).).)))))))).))..))...)))).
(MFE:-21.20)

>calJac3_cja-mir-1471_chr6_148343883-148343939_-

GCCCGCAUGUGGAGCCAGGUGUGGAGCCGGCGCACAGCUGGCUCUAAUUUGAGGGGC

((((.((..(((((((((.((((.........)))).)))))))))...))..))))
(MFE:-29.70)

>calJac3_cja-mir-562_chr6_148607438-148607532_+

ACUGAAAUUGCUGGGUCAUAUGAUCAGUCUACUUUUAGAGUAACUGUGAAACUGUUUUUCAGAGUAGCUGUACCAUUUGCAUUUCCCAUGGCAAU

......(((((((((.((.(((..(((.(((((((..(((.(((.((...)).))).)))))))))))))...))).)).....)))..))))))
(MFE:-20.30)

>calJac3_cja-mir-5001_chr6_148971670-148971769_-

AGCCCGGGGCGGCUGCGCAGAGGGCUGGCCUAGGCAGCGGAGCUGACUGCUGGCUUCAGGUUUUUCCCAGUCCCGGUGUUUGUGAGCCGCCAGUUCUCCU

.......(((((((.((((((((((((((((((.((((((......)))))).))..)))......))))))).....))))))))))))).........
(MFE:-44.70)

>calJac3_cja-mir-4786_chr6_156474174-156474252_-

GGCGUGGCCUGAGACCAGGAGUGGACGCACCACUCUCCCUGUAAUGAGGUGAAGCCCGCCUGGGUCCGGGCCAUUUCAC

((.((((((((.((((.((.((((..((..(((.(((........))))))..)))))))).)))))))))))).))..
(MFE:-35.90)

>calJac3_cja-mir-149_chr6_156971070-156971158_+

GCCGGCGCCCAAGCUCUGGCUCCGUGUCUUCACUCCCGUGUUUGUCCGAGGAGGGAGGGAGGGACGGGGGCUGUGCUGGGGCAGCCGGA

.(((((((((.(((.(.(.((((((.(((((.(((((.(.((.....)).).)))))))))).)))))).).).))).)))).))))).
(MFE:-54.50)

>calJac3_cja-mir-3133_chr6_158030764-158030841_+

CCAAAUUUGUAAAGAACUCUUAAAACCCAGUAGUAAAAAGACAAGCUGUUGAGUUUUAAGAGUUCUUUAUGUAUUCUG

...(((.(((((((((((((((((((.(((((((..........))))))).))))))))))))))))))).)))...
(MFE:-27.10)

>calJac3_cja-mir-6072_chr7_1076031-1076169_-

GCGUGGGGGCUGGUGCAGGGUCGUGGCUGGUGUAGGGUGGGGGUUGGUGCAGGGUCGGAGCUGGUGCAGCGUGGGGGCUGGUACAGGGGUGCGCUUUGCCACUGCUCCUCAUCACACUGCUCCUAAGGUGCCGCCUGGA

......((((.(((((.(((....(((.(((((..((((((((.((((((((((.((.(.((.(((((((......))).))))..)).).))))))).))))).)))))))))))))))))))...)))))))))...
(MFE:-56.40)

>calJac3_cja-mir-3155a_chr7_4693282-4693363_+

UCCGGGCAUCAGCUCCCUCUGCAGAGGCUGGGGAGCCGGACAGCUCCCCUCCCAGGCUCUGCGGUGGGAAGUGAUGCCUGGA

(((((((((((..((((.((((((((.(((((((((......)))))))....)).)))))))).))))..)))))))))))
(MFE:-60.60)

>calJac3_cja-mir-3155b_chr7_4693293-4693348_-

CCACCGCAGAGCCUGGGAGGGGAGCUGUCCGGCUCCCCAGCCUCUGCAGAGGGAGC

((..(((((((.((....((((((((....)))))))))).)))))).)..))...
(MFE:-28.80)

>calJac3_cja-mir-1265_chr7_12316369-12316454_+

AUGGUUUGGGACUCAAGAUGUGGUCAAAUGUUGUUAAGGUAUGUUCAGCAGUAAAACUUGACCACAUUUUGAGUACCAAACCAUAU

(((((((((.(((((((((((((((((..(((.(((..((.......))..))))))))))))))))))))))).)))))))))..
(MFE:-40.60)

>calJac3_cja-mir-511-1_chr7_15658297-15658386_+

CGAUAGACACCCAUCAUGUCUUUUGCCCUGCAGUCGGUAAAUUUUUUUUUUUUCUGAAUGUGUAGCAAAAGACAGAAUGGAGGUCGAUUG

((((.(((..((((..((((((((((..((((.((((.(((........))).)))).))))..))))))))))..))))..))).))))
(MFE:-33.00)

>calJac3_cja-mir-4675_chr7_18232747-18232818_+

UGUGAGAAGUCUUGCUUGUCAACCGUAGCCCUAGUCAAACUCCCCAGGCCUGAUUGACCAGCAGGAUUUAUG

......((((((((((.(((((...(((.((((((...)))....))).))).))))).))))))))))...
(MFE:-20.40)

>calJac3_cja-mir-1915_chr7_19089468-19089547_-

UGAGAGGCCGCACCUCGCCUCGCUGCCCGGGCGUUGCGCCCCUGGGCCCCAGGGUGACGCGGCGGGGGCGGCCCUUGCGA

.(((.((((((.(((((((((((((((((((((...)))))..)))).....)))))...))))))))))))))))....
(MFE:-48.70)

>calJac3_cja-mir-1254-2_chr7_20977108-20977170_+

UUGAGCCUGGGAGUUGGAGCCUGCAGUGAGCUAUGAUCAUGCCACUGUACUGCAGCCUGGGCA

....(((((((..(((.((..(((((((.((.........))))))))))).)))))))))).
(MFE:-25.20)

>calJac3_cja-mir-603_chr7_21846537-21846633_+

GACUGAUACUGUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGUGCUUGCCGUUUAAAAGUAAUGGCACACACUGCAGUUACUUUUGCUCCAACCUAAUACUU

.........(((((((((((.((((((((((((((((((..(((((((.......)))))))..)))))))))))))))))).)))))))))))...
(MFE:-54.40)

>calJac3_cja-mir-938_chr7_26792311-26792393_-

GAAGGUGUACCUCGUGCAUUUAAAGGUAAACCUGGUGCACCUUAAUGAACCAUGGUACACCUUUAAGAACUUGGUACACUUUC

(((((((((((..((...(((((((((..(((((((.((......)).)))).)))..))))))))).))..)))))))))))
(MFE:-33.70)

>calJac3_cja-mir-3611_chr7_31908048-31908136_-

AGCAGGUCUAGCAAGAAUUUCUUUUUCUUUCUUCAUAAUUAUGAAAGAAAAGAAAUUAUAAGGAAAGAAACAUUCUUAGUAGUUUUGGU

..((((.(((..((((((.....((((((((((.((((((.............)))))).)))))))))).))))))..))).))))..
(MFE:-17.60)

>calJac3_cja-mir-4683_chr7_32415848-32415928_-

GACACGCAGGACGAGGCGGGCCUGGAGGUGCACCAGUUCUGGCCGCUGGUGGAGAUCCAGUGCUCGCCCGACCUCAAGUUC

(((..(.(((.((.((((((((((((..(.(((((((.......))))))).)..))))).))))))))).))))..))).
(MFE:-41.20)

>calJac3_cja-mir-3156-1_chr7_33835723-33835797_+

GCAGAAGAAACAUUUGGAAGCGAGAGACUUUUUCACUAUACGUAGUGUCUCCCACUUCCAGGUGUUUCUCUUUGU

((((((((((((((((((((.(.(((((......((((....))))))))).).))))))))))))))).)))))
(MFE:-31.40)

>calJac3_cja-mir-429_chr7_35685955-35686036_+

UGCCGGGGGAUGAACGUCUUACCAGACACGGUUAGACCUGCCCUCUGUCUAAUACUGUCUGGUAAAACCGUCCAUCCGCGGC

.((((..(((((.(((..((((((((((..(((((((.........)))))))..))))))))))...))).))))).))))
(MFE:-36.90)

>calJac3_cja-mir-551a_chr7_37825256-37825349_-

GGGGACUGUGGGGUGACCCUGGAAAUCCAGAGUGGGUGGGGCCUGUCUGACCCUCUAGGCGACCCACUCUUGGUUUCCAGGGCUGCCCUGGAAG

......(.(((((((.(((((((((((.(((((((((...(((((..........))))).))))))))).))))))))))).))))))).)..
(MFE:-50.60)

>calJac3_cja-mir-4252_chr7_40814325-40814387_-

UGGGGGGCUGGCGGCUCAUCAGUCCAGGCCAUCUGGCCACUGAGUCACCACCAGUGCCCAAUC

..(((.(((((.((....(((((...((((....)))))))))....)).))))).)))....
(MFE:-32.30)

>calJac3_cja-mir-34a_chr7_43621531-43621641_-

GGCCGGCUGUGAGUGUUUCUUUGGCAGUGUCUUAGCUGGUUGUUGUGAGCAAUAGUGAAGGAAGCAAUCAGCAAGUAUACUGCCCUAGAAGUGCUGCACGUUGUGGGGCCC

((((.(((((((((((((((..(((((((((((.((((((((((.....((....)).....))))))))))))).))))))))..))))))))).))))..))..)))).
(MFE:-47.20)

>calJac3_cja-mir-3972_chr7_51164936-51165020_+

GCCUAUUUGCCUUGACUUGGGGUGGCGGGCCUGUAGGAAGGAGAUGCCUGGCUGGACUUGCCAGCCCCAUGCCAGGGCACAGCAU

.......(((((((.(.((((((((((((((.(((((.........))).)).)).))))))).))))).).)))))))......
(MFE:-38.10)

>calJac3_cja-mir-4695_chr7_52877527-52877600_-

CCUGCAGGAGGCGAUGGGUGGGCAGGCAGGGCAGCCCAAUGCCACAGGCUUGGCCUCACUGAUGCCUCCUUCCC

.....(((((((.((.(((((((((((.(((((......)))).)..)))).))).)))).)))))))))....
(MFE:-36.90)

>calJac3_cja-mir-1290_chr7_52891792-52891865_-

GAGGGUCACGGUACUCAAAACAUUUCAGAUUUUGGAGGAUUUCGGAUCUGGGUGUUUGGAUCAGGGACACUCAA

(((.(((.(.....((.(((((((.(((((((.(((....))))))))))))))))).))....)))).)))..
(MFE:-18.20)

>calJac3_cja-mir-1256_chr7_55013909-55014019_-

AGUCAGCCUAUUGAAGCUUUGAUGCCAGGCAUUGAGUUCUCAGUAGCUAUGAAAGUACUAGCUACAGAGAAGUCAAUCUGUAACAUCUUGUUCCACUAGAUGGCUGUUUCA

(((((..(((.((.(((...((((.(((..(((((.(((((.(((((((.(......)))))))).))))).))))))))...))))..))).)).))).)))))......
(MFE:-34.80)

>calJac3_cja-mir-4418_chr7_56255078-56255141_+

UGGAUUUUGCCCUGAGUGAGCAUGGUAGUUGUGGGAAGCACUGUGGGACUCUGAGCAGGAAUUC

.(((((((((.(.((((...((((((.(((......)))))))))..)))).).))).))))))
(MFE:-17.60)

>calJac3_cja-mir-4684_chr7_56718040-56718121_+

GCACCAGGGGCACCUCUCUGCCGACUUGCAGCACUCCUUUGUCUUGGUGUGUUACAAGUUAGUGCAGAGGUUCCCUGGGUGC

(((((.((((.((((((.(((.((((((.(((((.((........)).))))).)))))).))).)))))).)))).)))))
(MFE:-43.30)

>calJac3_cja-mir-3115_chr7_57039366-57039433_+

UCUGAAGAUGGGUUUACUAGUUGGUGGUGAAUUCAUGAGUCGCCAACUAUUAGGCCUUUAUGUCCAGA

((((.(.(((((((((.((((((((((((....)))....))))))))).)))))))..)).).))))
(MFE:-22.40)

>calJac3_cja-mir-4425_chr7_59081478-59081558_+

GUGCUUUACAGGAAUGGUCCCGCUGAGUCCCAACAGCUCUGUGCAGUGUUGGACUUCAGCAGGACCAUUCACGUAAAGUAA

.((((((((..(((((((((.(((((((((.((((((.....))..)))))))).))))).)))))))))..)))))))).
(MFE:-44.30)

>calJac3_cja-mir-3917_chr7_59936385-59936478_-

GGCGCUUUUGUGCGCGCCCGGGUCUGUUGGUGCUCAGAGUGUGGUCAGGCGGCUCGGACUGAGUAGGUGGGUGCGGGGCUCGGGAGGAGGCGGC

(.(((((((.(.((.((((.(..((.....(((((((..((.((((....))))))..)))))))....))..).)))).)).).))))))).)
(MFE:-37.70)

>calJac3_cja-mir-1976_chr7_60627229-60627280_+

UCAGCAAGGAAGGCAGGGAUCCUGAGAUGUGUCCUCCUGCCCUCCUUGCUGU

.(((((((((.(((((((((.(......).)))..)))))).))))))))).
(MFE:-29.10)

>calJac3_cja-mir-4254_chr7_65964235-65964315_-

CUUGGGAGGAGUGUGGGGUGGCUGGCCUGCAGUGAGUAGGUCUGCAUGGAGCUUGCCUGCUCUGCCAUCUCUCCCAACCCC

.(((((((((..((((((((((.(((((((((.........))))..)).))).))).)))))))..)).)))))))....
(MFE:-34.90)

>calJac3_cja-mir-5585_chr7_66308686-66308744_+

UGUAGUCCCAGCUAUUCAAGAGGUCAGAGAAUGGCUCCCAAAUAGCUGGGACUACAGAU

((((((((((((((((...(((.(((.....))))))...))))))))))))))))...
(MFE:-31.70)

>calJac3_cja-mir-3659_chr7_72501679-72501774_+

UCUGAAAGCAGAUUCAAGGAUGUCCUUGUACACGCACAUGUGCUGCUUGUAUAGACACGAGCGUCGUCUCUGAGGGUAUCCUUGUGUCUCUGUGUG

......((.((((.((((((((((((((.((((((...(((((((......))).)))).)))).))...)))))))))))))).)))))).....
(MFE:-30.60)

>calJac3_cja-mir-30e_chr7_75280894-75280985_+

GGGCAGUCUUUGCUACUGUAAACAUCCUUGACUGGAAGCUGUAAGGUGUUGAGAGGAGCUUUCAGUCGGAUGUUUACAGCGGCAGGCUGCCA

.((((((((..(((.((((((((((((..(((((((((((................))))))))))))))))))))))).))))))))))).
(MFE:-52.00)

>calJac3_cja-mir-30c-1_chr7_75283849-75283937_+

ACCAUGCUGUAGUGUGUGUAAACAUCCUACACUCUCAGCUGUGAGCUCAAGGUGGCUGGGAGAGGGUUGUUUACUCCUUCUGCCAUGGA

.(((((..((((...(.(((((((.(((...(((((((((....(((...)))))))))))).))).))))))).)...))))))))).
(MFE:-34.70)

>calJac3_cja-mir-6079_chr7_78572602-78572663_+

UCCUAGACCUAGUAUCAGUGGCCAAACAAACUUUUUUGGAAGCUGGGACCAACUAGCUGGCU

..((((..(((((.(((((..(((((........)))))..))))).....)))))))))..
(MFE:-16.10)

>calJac3_cja-mir-761_chr7_86879421-86879479_-

GGAGGAGCAGCAGGGUGAAACUGACACAGUUCUGGUGAGUUUCACUUUGCUGCUCCUCC

((((((((((((((((((((((.((.((....)))).))))))))))))))))))))))
(MFE:-44.10)

>calJac3_cja-mir-1273f_chr7_88149430-88149525_+

AGGUGGCAGGAUUGCUUGAGCCUGAGAGAUGGAAGUUGCAGUGAGCUGAGAUCAUGCCACUGCACCCUAGCCUGGGCCAUAGAGUGUCCUUGUGUC

.....(((((((.((((..((((.((.(.(((..((.((((((.((((....)).)))))))))).))).)))))))....)))))))).)))...
(MFE:-28.00)

>calJac3_cja-mir-4422_chr7_90473354-90473436_+

AGUUCUUCUGCAGUCAGAAACAUCAGGAAGGGCCCACCAAGUACCAGUGGGCCUUUCUUGAUGCUGUUGACUUCAGAAGAACC

.(((((((((.((((((...(((((((((((((((((.........)))))))))))))))))...)))))).))))))))).
(MFE:-51.50)

>calJac3_cja-mir-4711_chr7_94984788-94984879_-

AAAUGUGCAUCAAGCCAGAGAUAUGAGACCUUCCCAUGGUCUCCACAAUAGGCCUUUCCAUGGUCUCAUGUCUUCUGGCUUUAUGCACAUUU

.(((((((((.(((((((((((((((((((.......(((((.......))))).......))))))))))).)))))))).))))))))).
(MFE:-50.30)

>calJac3_cja-mir-6068_chr7_98743828-98743887_-

CCUGCGAGUCUCCGGCGGCGGCUUGUGGCUGAGUGUCACGCUGCAGGCGCAGGCUCGGCC

....(((((((.((.(.(((((..(((((.....)))))))))).).)).)))))))...
(MFE:-29.80)

>calJac3_cja-mir-4794_chr7_100099920-100099995_+

UUUUAACAUCUGCCUAUCUUAUGAGACUUUAUGUCCUUACAGUGCAUGUAGUCUCAUGAAAUAGCCAAUGUUAAAA

(((((((((.((.((((.((((((((((.(((((.((...)).))))).)))))))))).)))).)))))))))))
(MFE:-27.90)

>calJac3_cja-mir-101-1_chr7_100643445-100643519_-

UGCCCUGGCUCAGUUAUCACAGUGCUGAUGCUGUCCAUUCUAAAGGUACAGUACUGUGAUAACUGAAGGAUGGCA

((((.....((((((((((((((((((.((((............)))))))))))))))))))))).....))))
(MFE:-36.20)

>calJac3_cja-mir-1262_chr7_103781779-103781871_-

AUCUAAAAUGGUGAUGGGUUAAUCUGUAGAAGGAUGAGAGUCAGAGAAUCCUUCUGAGAACUAAUUUUUGGCCUUCAACAAGAAUUGUGGUGU

........((.(((.((((((((((.(((((((((............))))))))))))........)))))))))).)).............
(MFE:-19.40)

>calJac3_cja-mir-186_chr7_106812776-106812861_-

UGCUUGUAACUUUCCAAAGAAUUCUCCUUUUGGGCUUUCUGGUUUUAUUUUAAGCCCAAAGGUGAAUUUUUUGGGAAGUUUGAGCU

.(((((.(((((((((((((((((.(((((.((((((..............))))))))))).)))))))))))))))))))))).
(MFE:-40.60)

>calJac3_cja-mir-4423_chr7_121035948-121036027_+

AUCACGUACUGCUGUUGCCUUUUUGUGCCUGUGCUGGUUAAGCCUAGCAUAGGCACCAACAAGCAACAACAGUAUAUGAA

.(((.((((((.((((((......(((((((((((((......)))))))))))))......)))))).)))))).))).
(MFE:-40.80)

>calJac3_cja-mir-2682_chr7_134714199-134714308_-

ACCUUCUUGAAAGAGGUUGGGGCAGGCAGUGACUGUUCAGACGUCCAGUCUCUUUGGGGCACCUCUUCAGCGCUGUCUUCCCUGCCUCUGCCUUUAGGACGAGUCUCAAA

(((.(((((((((((((.((((.((((((((.(((...((..((((..........))))..))...))))))))))))))).))))))...))))))).).))......
(MFE:-41.20)

>calJac3_cja-mir-137_chr7_134715019-134715120_-

GGUCCUCUGACUCUCUUCGGUGACGGGUAUUCUUGGGUGGAUAAUACGGAUUACGUUGUUAUUGCUUAAGAAUACGCGUAGUCGAGGAGAGUACCAGCGGCA

...((.((((((((((((((..(((.(((((((((((((.((((((((.....)).))))))))))))))))))).)))..)))))))))))..))).))..
(MFE:-48.00)

>calJac3_cja-mir-197_chr7_145498148-145498222_+

GGCUGUGCCGGGUAGAGAGGGCAGUGGGAGGUAAGAGCUCUUCACCCUUCACCACCUUCUCCACCCAGCAUGGCC

((((((((.((((.(((((((..(((((.((((((....))).))).)))))..))))))).)))).))))))))
(MFE:-41.40)

>calJac3_cja-mir-548ac_chr7_152680084-152680161_-

AUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUUGUUUUUGCUCUUUUUUAGUGGCAAAAAUGGCAGUUACUUUUGCACCAACCUAAUAG

.((((((((((((((((((((((((((((((((.....)).))))))))))......)))))))))))))))))))).
(MFE:-37.80)

>calJac3_cja-mir-320b-1_chr7_152794526-152794600_+

AAUUAGUCCCCUGCUUUCUAGUUCUUCCUAGAGUGAGGAAAAGCUGGGUUGAGAGGGCAAAGUUACUAAUUAAUU

(((((((.((((.((((((((((.(((((......))))).)))))))..))))))).......)))))))....
(MFE:-21.40)

>calJac3_cja-mir-942_chr7_153227496-153227581_+

AUUAGGAGAGGACCUUCUCUGUUUCGGCCACGUGUGUACUCACAGCCCCUCACACACGGCCAAAACAGAGAAAGUACUCUUCUAAG

.(((((((((.((.((((((((((.((((..((((((..............)))))))))).)))))))))).)).))))))))).
(MFE:-40.30)

>calJac3_cja-mir-548n_chr8_2927393-2927466_-

AGGUUGGUGCAAAUGUAACUGCAGGUUUUGCUGUUUUAAUGACAAAACCGGUCAUUACUUUUACACCAACCAGA

.((((((((.(((.((((..((.((((((((.........).))))))).))..)))).))).))))))))...
(MFE:-26.50)

>calJac3_cja-mir-1200_chr8_4876689-4876764_-

UGCUACUUCUCCUGAGACAGUCUGAGCCUCAAUCACUUGCCAGAGAGAUUGAUUCCAGAAUUUGUCAGGAAGAGCC

.(((.((..((((((.(...((((.(..((((((.(((....))).))))))..)))))...).))))))))))).
(MFE:-24.90)

>calJac3_cja-mir-3943_chr8_10713335-10713434_+

AACACAGACAGUGGCUGCAGCUUAGCCCCCAGGCUUCACUUGGCAUGGACAACUUGCUACAUAAAGUGAGGGGUGGGCCACAGCUGGCUUCUACCUGGAC

....(((..((.(((..(((((..((((((...((((((((((((.(.....).))))).....))))))))).))))...)))))))).))..)))...
(MFE:-35.00)

>calJac3_cja-mir-4657_chr8_12420574-12420626_-

AAUGUGGAAGUGGUCUGAGGCAUAUAGAGUAUAUGCCAAGAACACUACCAUAU

.((((((.((((.(((..((((((((...)))))))).))).)))).))))))
(MFE:-23.00)

>calJac3_cja-mir-550a-1_chr8_25467473-25467566_-

UGAUGCUUUGCUGGCUGCUGCAGUGCCUGACGGAGUAAGAGCCCUGUUGUAAGAUAGUGUCUUAUUCCCUCUGGCAUAUCUCCAGCAAGUACCU

........((((.((((..(..(((((.((.(((((((((.(.(((((....))))).)))))))))).)).)))))..)..)))).))))...
(MFE:-34.50)

>calJac3_cja-mir-196b_chr8_28526348-28526431_+

ACUGGUCGGUGAUUUAGGUAGUUUCCUGUUGUUGGGAUCCACCUUUCUCUCGACAGCACGACACUGCCUUCAUUACUUCAGUUG

(((((..((((((..(((((((.((.(((((((((((..........))))))))))).)).)))))))..)))))))))))..
(MFE:-34.50)

>calJac3_cja-mir-148a_chr8_29780006-29780073_+

GAGGCAAAGUUCUGAGACACUCCGACUCUGAGUAUGAUAGAAGUCAGUGCACUACAGAACUUUGUCUC

((((((((((((((((.((((..(((((((.......))).))))))))..)).))))))))))))))
(MFE:-27.90)

>calJac3_cja-mir-1302-6_chr8_38013075-38013164_+

AACAAAUAAUUUGGUAAUAUAUGUAUGCCCCACAAAAUAUUUAAGACAGCAAUAUUUGGGACAUACUUAUGCUAAAAAAGUAUUUGUUGA

((((((((.(((..((.((((.(((((.((((...((((((.........)))))))))).))))).)))).))..))).))))))))..
(MFE:-20.10)

>calJac3_cja-mir-4652_chr8_53796978-53797055_-

UAUUGGACGAGGGGACUGGUUAAUAGAAUUAACUAACCAGAACCAUUUUGUUCUAUUAACCCAUUCCUUUGUCUAAUA

(((((((((((((((..((((((((((((....................))))))))))))..)))))))))))))))
(MFE:-31.70)

>calJac3_cja-mir-489_chr8_54009869-54009952_+

GUGGCAGCUUGGUGGUCGUAUGUGUGGCGCCAUUUACUUGAUCCUUUAGGAGUGACAUCACAUAUACGGCAGCUAAACUGCUAC

(((((((.(((((.(((((((((((((.(.((((..(((((....))))))))).).))))))))))))).))))).)))))))
(MFE:-38.70)

>calJac3_cja-mir-653_chr8_54010957-54011052_+

UUCAUUCCUUCAGUGUUGAGACAAUCUCUACUGAAUCAGCUUUAAACAAGUUCACUAGAGUUUGUUUCAAUAUUGCAAGAAUGAUAAGAUGGAAGC

.((((((...((((((((((((((.(((((.(((((.............))))).))))).))))))))))))))...))))))............
(MFE:-31.30)

>calJac3_cja-mir-1285-1_chr8_55363877-55363960_+

UGUAGAGAUAGGGUCUCAGUUUGUUUCCCAGGCUGGUCUCAAACUCCUGGUGUGGGCACCAAAGUGAGACCCUAUCUCUACAAG

((((((((((((((((((.((((...((((.(((((..........))))).))))...)))).))))))))))))))))))..
(MFE:-50.00)

>calJac3_cja-mir-3666_chr8_83462682-83462792_+

AGUAAGGUCCGUCAGUUGUAAUGAGACCCAGUGCAAGUGUAGAUGCCGACUCCGUGGCAGAGUUCAGCGUUUCACACUGCCUGGUCUCUGUCACUCUAUUGAAUUAGAUUG

.....((((..(((((.((...((((((.((.(((.((((((((((.(((((.......)))))..)))))).)))))))))))))))....))...)))))....)))).
(MFE:-32.60)

>calJac3_cja-mir-153-2_chr8_89063250-89063336_+

AGCGGUGGCCAGUGUCAUUUUUGUGAUGUUGCAGCUAGUAAUAUGAGCCCAGUUGCAUAGUCACAAAAGUGAUCAUUGGAAACUGUG

.(((((..(((((((((((((((((((..(((((((.((.......))..)))))))..))))))))))))).))))))..))))).
(MFE:-42.60)

>calJac3_cja-mir-671_chr8_95563083-95563200_-

GCAGGUGAACUGGCAGGCCAGGAAGAGGAGGAAGCCCUGGAGGGGCUGGAGGUGAUGGAUGUUUUCCUCCGGUUCUCAGGGCUCCACCUCUUUCGAGCCGUAGAGCCAGGGCUGGUGC

(((...(..(((((.(((..((((((((.(((.((((((..(((((((((((.((.......)).)))))))))))))))))))).))))))))..))).....)))))..)...)))
(MFE:-63.90)

>calJac3_cja-mir-4468_chr8_108026249-108026312_-

AGUCUUCUCCUGGGGCUUUGGUGGCUAUGGCUGGCUGGGCCACUCAGAGCAGAAGGAUGAGAUG

.(((((.((((...((((((((((((..((....)).)))))).))))))...)))).))))).
(MFE:-29.60)

>calJac3_cja-mir-490_chr8_109241193-109241320_-

UGGAGGCCUUGCUGGUUUGGAAAGUUCAUUGUUCGACACCAUGGAUCUCCAGGUGGGUCAAGUUUAGAGAUGCACCAACCUGGAGGACUCCAUGCUGUUGAGCUGUUCACACGCAGCGGACACUUCCA

((((((..((((((((.((((.........((((((((.(((((((((((((((.(((((..........)).))).)))))))))..)))))).))))))))..)))).)).))))))...))))))
(MFE:-52.30)

>calJac3_cja-mir-6509_chr8_110985518-110985602_+

UUUUUGUGGGUGAAAUUAGGUAGUGGCAGUGGAAGGCUAUAUUAAUCAGCCUUCCACUGCCACUACCUAAUUUCUCAGAUGGAAA

(((((((..(.(((((((((((((((((((((((((((.........))))))))))))))))))))))))))).)..)))))))
(MFE:-52.90)

>calJac3_cja-mir-29b-1_chr8_115411266-115411346_+

CUUCAGGAAGCUGGUUUCAUAUGGUGGUUUAGAUUUAAAUAGUGAUUGUCUAGCACCAUUUGAAAUCAGUGUUCUUGGGGG

(((((((((((((((((((.((((((..((((((.............)))))))))))).)))))))))).))))))))).
(MFE:-34.50)

>calJac3_cja-mir-29a_chr8_115411974-115412037_+

AUGACUGAUUUCUUUUGGUGUUCAGAGUCAAUAUAAUUUUCUAGCACCAUCUGAAAUCGGUUAU

((((((((((((...(((((((.((((...........)))))))))))...))))))))))))
(MFE:-24.60)

>calJac3_cja-mir-335_chr8_115758602-115758695_-

UCUUUUGAGCGGGGGUCAAGAGCAAUAACGAAAAAUGUUUGUCAUAAACCGUUUUUCAUUAUUGCUCCUGACCUCCUCUCAUUUGCUGUAUUCA

.....((((.((((((((.(((((((((.((((((((.((......)).)))))))).))))))))).)))))))).)))).............
(MFE:-39.90)

>calJac3_cja-mir-183_chr8_116491514-116491624_+

CCCGCAGAACGUGACUCCUGUUCUGUGUAUGGCACUGGUAGAAUUCACUGUGAACAGUCUCAGUCAGUGAAUUACCGAAGGGCCAUAAACAGAGCAGAGACAGAUCCUCGA

..((.((.(..((.(((.((((((((.((((((.((((((..(((((((((((......)))..))))))))))))..)).)))))).))))))))))).))..).)))).
(MFE:-40.00)

>calJac3_cja-mir-96_chr8_116491760-116491835_+

UGGCCGAUUUUGGCACUAGCACAUUUUUGCUUUUCUCUCCGCUCUGAGCAAUCAUGUGCAGUGCCAAUAUGGGAAA

...((.((.((((((((.((((((..((((((.............))))))..)))))))))))))).)).))...
(MFE:-33.20)

>calJac3_cja-mir-182_chr8_116496066-116496175_+

UGGCCGCUUGCCUCUCCCCGUUUUUGGCAAUGGUAGAACUCACACUGGUGAGGUAAUGGGAUCCGGUGGUUCUAGACUUGCCAACUAUGGGGCGAGGGCUCAGCCAGCAC

((((.((...((((.((((((..(((((((...((((((...((((((..............))))))))))))...)))))))..)))))).))))))...))))....
(MFE:-47.50)

>calJac3_cja-mir-129-1_chr8_117862808-117862879_-

GGAUCUUUUUGCGGUCUGGGCUUGCUGUUCCUCUCAACAGUAGUCAGGAAGCCCUUACCCCAAAAAGUAUCU

(((((((((((.(((..((((((.(((..(..((....))..).))).))))))..))).))))))).))))
(MFE:-29.50)

>calJac3_cja-mir-592_chr8_119075831-119075927_+

UAUUAUGCCAUGACAUUGUGUCAAUAUGCGAUGAUGUGUUGUGAUGGCACAGCGUCAUCACGUGGUGACGCAACAUCAUGACGUAAGACGUCACAAC

..(((((.(((((..((((((((.((((.((((((((..((((....)))))))))))).)))).))))))))..))))).)))))...........
(MFE:-38.00)

>calJac3_cja-mir-613_chr9_8783016-8783114_-

GGUGAGUACGUUUCCAAGUGUGAAGGUACCCUUCCUGUAGUGUCUCAUAUACAGUACAGUGGGAAUCUUCCUUAUUCGGCAGUCGUUCAGACACCUUUG

((((.(.(((((.((.((((.((((((.(((...(((((.(((.......))).))))).))).))))))..)))).)).)).))).)...))))....
(MFE:-28.40)

>calJac3_cja-mir-3649_chr9_13267770-13267835_-

GCUUGGACCAGGCACCUGUGUGUGCCCAAGCAUUUCUAGCAAACACUGGGACCUGAGUGUCUAAGC

((((((((((((..((.((((.(((.............))).)))).))..))))...))))))))
(MFE:-26.40)

>calJac3_cja-mir-200c_chr9_18818093-18818160_+

CCCUCGUCUUACCCAGCAGUGUUUGGGUGCGGUUGGGAGUCUCUAAUACUGCCGGGUAAUGAUGGAGG

.(((((((((((((.((((((((.(((.((........))))).)))))))).)))))).))).))))
(MFE:-30.80)

>calJac3_cja-mir-141_chr9_18818487-18818581_+

UGGCCCGCCCUGGGUCCAUCUUCCAGUACAGUGUUGGAUGGUCUAAUUGUGAAGCUCCUAACACUGUCUGGUAAAGAUGGCCCCCGGGUCGGUUC

.((((.((((.(((.(((((((((((.(((((((((((...((.......))...))).))))))))))))..))))))).))).)))).)))).
(MFE:-48.00)

>calJac3_cja-mir-4698_chr9_23722674-23722753_-

UGCUCCUCCUGGGGUUUUCCUCUACAUUUCAACACUGACAGGUCUGGGUCAAAAUGUAGAGGAAGACCCCAGGAGAAGCA

((((.((((((((((((((((((((((((......((((........)))))))))))))))))))))))))))).))))
(MFE:-50.80)

>calJac3_cja-mir-1291_chr9_37394635-37394721_-

GGUAGAAUUCCAGUGGCCCUGACUGAAGACCAGCAGUUGUGCUGUAGCUGAUGGUUUCAAACAGAGGCCUAAAGGACUAUCUUCCUA

(((((...(((...(((((((..(((.(((((.((((((.....)))))).))))))))..))).))))....))))))))......
(MFE:-30.20)

>calJac3_cja-mir-4701_chr9_37511904-37511966_-

CCUUGGCCACCACACCCACCCCUUGUGAAUGUUGGGCAAUGGGUGAUGGGUGUGGUGUCUGUA

....((.(((((((((((((((((((.........)))).))).).))))))))))).))...
(MFE:-29.60)

>calJac3_cja-mir-1293_chr9_39040726-39040795_-

GUUGUUCUGGGUGGUCUGGAGAUUUUGUGCAGCUUAGACCUGCAUAGAUCUUCAAACCACUUAGUCAUCA

......(((((((((.(((((((((.((((((.......))))))))))))))).)))))))))......
(MFE:-30.20)

>calJac3_cja-mir-615_chr9_42960046-42960141_+

CUCGGGAGGGGCGGGAGGGGGGUCCCCGGUGCUCGGAUCUCGAGGGUGCUUAUUGUUCGGUCCGAGCCUGGGUCUCCCUCUUCCCCCCAACCCCCC

...(((..(((.((((((((((..(((((.((((((((..((((.(.......).)))))))))))))))))...)))))))))))))..)))...
(MFE:-57.80)

>calJac3_cja-mir-3198-1_chr9_43167594-43167665_-

GACUCUGCUCUCACUGUUCACCCAGCACUGGCAGUACUAAACAGUUCUGUGGAAAAUGGAGAGAGCACAGUC

((((.(((((((.(((((..(((((.((((...........)))).))).))..))))).))))))).))))
(MFE:-28.90)

>calJac3_cja-mir-148b_chr9_43282720-43282818_+

CAAGCACUAUUAGCAUUUGAGGUGAAGUUCUGUUUUACACUCAGGCUGUGGCUCUCUGAAAGUCAGUGCAUCACAGAACUUUGUCUCGAAAGCUUUCUA

...........(((.((((((((((((((((((..(.((((..((((.............)))))))).)..)))))))))))))))))).))).....
(MFE:-29.80)

>calJac3_cja-mir-1228_chr9_45995088-45995160_+

GUGGGCAGUGGCAGGUGUGUGGUGGGUGGUAGCCUGCAGUCAGCAGGGCCCUCACACCUGCCUCGCCCCCCAG

..((((.(.((((((((((....((((.....(((((.....))))))))).)))))))))).))))).....
(MFE:-40.00)

>calJac3_cja-mir-616_chr9_46342581-46342677_-

UUAGGUAAACCUCUGCUCAAAACCCUCCAGUGACUUCCAUGACAUGAAAUAGGAAUUCACUGGAGGAUUUUGAGCAGAGGAAUGACCUGUUUUAAAA

.(((((...(((((((((((((.((((((((((.((((((........)).)))).)))))))))).)))))))))))))....)))))........
(MFE:-51.60)

>calJac3_cja-mir-26a-2_chr9_46657161-46657244_-

GGCUGUGGCUGGAUUCAAGUAAUCCAGGAUAGGCUGUUUCCAUCUGUGAGGCCUAUUCUUGAUUACUUGUUUCUGGAGGCAGCU

((((((..(((((..(((((((((.((((((((((..............)))))))))).)))))))))..)))))..))))))
(MFE:-41.30)

>calJac3_cja-mir-6125_chr9_51429230-51429325_+

GCUCUGGGGCGUGCCGCCGCCGUCUCUGCCACCUCCCCUACCGCUAGUGGAAGAAGAUGGCGGAAGGCGGAGCGGCGGAUUUGGACACCCAGCGGU

((((((((..((.(((((((((.(((((((...(((((.....((......)).....)).))).)))))))))))))...))))).))))).)))
(MFE:-44.00)

>calJac3_cja-let-7i_chr9_51782075-51782158_+

CUGGCUGAGGUAGUAGUUUGUGCUGUUGGUCGGGUUGUGACAUUGCCCGCUGUGGAGAUAACUGCGCAAGCUACUGCCUUGCUA

.((((.(((((((((((((((((.(((((.(((((.........)))))))........))).)))))))))))))))))))))
(MFE:-39.90)

>calJac3_cja-mir-548c_chr9_53687992-53688092_+

CCUUGGCAUCUAUUAAGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGUUUUUGCCAUUACUUUCAGUAGCAAAAAUCUCCUUUAUUUUUGCACCAACUUAAUACUUACUU

..........((((((((((((((((((((((..(.(((((((((...((((...))))))))))))).)..)))))))))))))))))))))).......
(MFE:-39.90)

>calJac3_cja-mir-6074_chr9_55224556-55224661_-

UACCAACUCCAUGUAAUUUUUGCUUGCCUUCAGUCAACUGAUUUGCUCUCUGGUGGAGGUAUUCAGAGGCUGGUGGAGGUAGGGGGAGUCUUGAGGGUAGGUGUGG

((((.((((((......((((.(((((((((((((..((((..(((.((((...))))))).)))).)))))...)))))))).))))...)).)))).))))...
(MFE:-33.90)

>calJac3_cja-mir-6502_chr9_55434616-55434691_+

CAGAGUAGAAGCUCUAGAAAGAUUGUUAACCAAUGAUCUUAUUGACUAGGUCAUCUUUCUAGAGUAUGACUAUUUU

..((((((..((((((((((((...........((((((........))))))))))))))))))....)))))).
(MFE:-23.40)

>calJac3_cja-mir-617_chr9_70669526-70669622_-

CAUCAUAAGGAGCCUGGACUUACCAUUUGAAGGUGGUAGAAAACGGCGACCUUCAAAUGGGAAAUCCAGCUUCCUUCUGAUUCAAUACAUGAGGACC

.((((.((((((.(((((.(..((((((((((((.((........)).))))))))))))..).))))).)))))).))))................
(MFE:-40.60)

>calJac3_cja-mir-4699_chr9_70994837-70994910_+

AGCAAUUGGAGAAGAUUACAGAGUAGGUUCCGUAUCUUAAUCAGAAACUUACUCUACAAUCUUCUCCAGUUGCU

(((((((((((((((((..((((((((((.(............).))))))))))..)))))))))))))))))
(MFE:-37.20)

>calJac3_cja-mir-5700_chr9_84574176-84574244_+

UUAAUUGAUGCAUUAAAUUACUGAAGGCCCUUGCACCCCAGGCCUUCAAUAAUGUAAUGCAUUUAUUGA

(((((.(((((((((.((((.((((((((...........)))))))).)))).))))))))).)))))
(MFE:-26.60)

>calJac3_cja-mir-331_chr9_85355859-85355952_+

GAGUUUGGUUUUGUUUGGGUUUGUUCUAGGUAUGGUCCCAGGGAUCCCAGAUUAAACCAGGCCCCUGGGCCUAUCCUAGAACCAACCUAAACUC

............(((((((((.((((((((.((((.(((((((...((...........)).))))))).)))))))))))).)))))))))..
(MFE:-42.90)

>calJac3_cja-mir-1251_chr9_87597909-87597978_+

GUGGACUCUAGCUGCCAAAGGCGCUUCUCCUUCUGAACAGAGCGCUUUGCUCAGCCAGUGUAGACAUGGC

((..((.((.((((...(((((((((.((.....))...)))))))))...)))).)).))..)).....
(MFE:-20.80)

>calJac3_cja-mir-135a-2_chr9_87669518-87669617_+

AGAUAAAUUCACUCUAGUGCUUUAUGGCUUUUUAUUCCUAUGUGAUAGUAAUAAAGUCUCAUGUAGGGAUGGAAGCCAUGAAAUACAUUGUGAAAAAUCA

.(((...(((((....(((.((((((((((((.((((((((((((.(.(.....).).)))))))))))))))))))))))).)))...)))))..))).
(MFE:-33.70)

>calJac3_cja-mir-4495_chr9_87993322-87993387_-

CAGAAAUGUAAAUAGGCUUUUUACUCAGUUGAGUGAUUUUGAGCAAAAAGCUGGUUUAUAUUUCUG

(((((((((((((.((((((((.(((((..........))))).)))))))).)))))))))))))
(MFE:-26.20)

>calJac3_cja-mir-4303_chr9_88051153-88051218_-

AGAAAACAGCUUCUGAGCUGAGGGCAGCUUGCUCUGCUUUUCUUUAGCUUAGGUGCUAACCAUGGU

.......(((.(((((((((((((.(((.......)))..))))))))))))).))).........
(MFE:-22.40)

>calJac3_cja-mir-1827_chr9_90346038-90346103_+

UCAGCAGCAUAGCCUUCAGCCUAAGGCAAUGAGAAGCCUCUGAAAGGCUGAGGCAGUAGACUGAAU

(((((.((...((((.((((((.((((........)))).....)))))))))).)).).))))..
(MFE:-23.80)

>calJac3_cja-mir-3922_chr9_94594080-94594146_+

GGAAGAGUCAAGUCAAGUAUGCUUUCCAGCCCUGCUGUGGGACCUCUGGCAUUGACUUUAGUUUUUC

((((((.(.((((((...(((((......(((......)))......))))))))))).).))))))
(MFE:-19.90)

>calJac3_cja-mir-4497_chr9_99968438-99968526_+

ACCUAAGGGUCGGCUGGGCGCCGGCGGCCGGGAGCUCCGUGCUUCCUGAAACCCGGCCGGACCGCCCGGCGCCCGUCCGCCCGCGGGUC

((((..(((.(((.(((((((((((((((((((((.....)))........))))))))......)))))))))).))))))..)))).
(MFE:-57.20)

>calJac3_cja-mir-3657_chr9_102309977-102310098_-

UCUGUCCCAUUAUUAAUCAAAUAAUGAAAUCUAAAAUCACCAAUAAUGGGACACUAGUGAGAUUAAUGUUGUUGUGUCCCAUUAUUGGUGAUUUCACAUUUCAUCAUAUGAUUAAGGAUAUA

..(((((.....(((((((.((.(((((((...(((((((((((((((((((((...................)))))))))))))))))))))...))))))).)).))))))))))))..
(MFE:-47.50)

>calJac3_cja-mir-1302-1_chr9_103042844-103042985_-

CAGAAAGCCCAGAUAAAUUUGGAUUUCAAGUAAACAAUCAAUAAUUGUGUAUGUAAGUAUAUCCCAUACAAUAUUUGGGACAUACUUGUGCUAAAAAUUAUUCUUUGCUUAUCUGAAAUUCAAAUGUAACUAGAUUCCUGUA

(((.((..(.((.((.((((((((((((.((((.(((..(((((((..((((..((((((.(((((.........))))).))))))))))....)))))))..))).)))).)))))))))))).)).)).).)).)))..
(MFE:-35.90)

>calJac3_cja-mir-1178_chr9_110511330-110511421_-

GGGUUGGCUGGCAGAGGAAGAGAAGAAUCCAGGGUCGGCUGAGCAUGCCCUCAGGUGGCUCACUGUUCUUUUCUAGAAUGUCAAGGUGAUGU

..((((.((((((.....((((((((((...((((((.(((((......))))).))))))...))))))))))....)))).)).))))..
(MFE:-33.00)

>calJac3_cja-mir-4700_chr9_111588026-111588099_+

UCAGCGAGGUUUAGGAGUGAGGACACUGUGUCCCGAAGUUCACAGGACAGACUCCUUGUCCCAGUGCAUGAGGA

((((((.((...((((((..(....(((((..(....)..)))))..)..))))))...))...))).)))...
(MFE:-20.80)

>calJac3_cja-mir-4304_chr9_113929424-113929486_-

CAAGAAAUGGCCGGAAUGUCCAGGGCAUCCCCACUGCCUCUGUGACUGCUGCCACCCUUCUCC

..((((.((((.(....((((((((((.......)))).))).)))..).))))...))))..
(MFE:-19.80)

>calJac3_cja-mir-5188_chr9_115891797-115891901_+

GGGAGACAUGGAAAUUUCUCAGGUUUCAAUGGGUAUGAUUAUUGUAAUCAGGAUCCAUUCAAUAAUCAGACCCAUUUUUAACCCGGAGAUUUUGAAAGACAGGAA

........(.(((((((((..((((..(((((((.(((((((((.(((........)))))))))))).)))))))...)))).))))))))).)..........
(MFE:-29.60)

>calJac3_cja-mir-3612_chr9_119231686-119231775_+

GGGACUGGGGACGAGGCAGCAUCUUGAGAAGUGGAAGGAAUGGGAUCUACUUUCACGAGUUCACUAGAGGCGUCCUGACACCCCCAGCUC

(((.((((((...(((..((.(((((((..(((((((............)))))))...))))..))).))..))).....)))))))))
(MFE:-30.40)

>calJac3_cja-mir-190a_chr10_5177849-5177933_+

UGCAGGCCUCUGUGUGAUAUGUUUGAUAUAUUAGGUUGUUAUUUAAUCCAACUAUAUAUCAAACAUAUUCCUACAGUGUCUUGCC

.(((((.(.(((((.((((((((((((((((..(((((..........)))))))))))))))))))))..))))).).))))).
(MFE:-31.80)

>calJac3_cja-mir-4511_chr10_8100357-8100435_-

AAAAAAAAAGGAAAGAAGGACUGUUGCAUUUGCCCUGCGCCCAGCAGGCACAGGGUAAAUAGUCCUUUCCUUUUUUUUC

.((((((((((((...(((((((((.....(((((((.(((.....))).)))))))))))))))))))))))))))).
(MFE:-38.40)

>calJac3_cja-mir-4311_chr10_8427425-8427524_+

CCAGAGAGAGGAGAGAGAGCUGAGUGUGACCUGGAGAAGCUCCCGAGGGCUUCCUGGGUGAGGUGGCAGGUUACAGGUUAGAUCUCUGCCACUCAGAUUC

.....(((.((..(((((.((((.(((((((((....(.(((((.(((....))).)).))).)..)))))))))..)))).))))).)).)))......
(MFE:-41.50)

>calJac3_cja-mir-4312_chr10_11390428-11390504_-

AAAAGGUUAGGGGGCACAGAGAACAGGGAGCCUUCCUCAGAGGUGUCGGACCUUGUUCCUGUCCCCAUUCCUCAGAG

...(((....((((.((((.((((((((.((((((....)))).))....))))))))))))))))...))).....
(MFE:-30.60)

>calJac3_cja-mir-630_chr10_14995712-14995808_+

GACUUAACAUCAUACUACCUCUUUGUAUCAUAUUUUCUUAUUCUGGUUUCAGAAUGAUCUAGUAUUCUGUACCAGGGAAGGUAGUUCUAAACUAUAU

.............(((((((((((((((.(((((...((((((((....))))))))...)))))...))).))))).)))))))............
(MFE:-23.20)

>calJac3_cja-mir-4513_chr10_17142540-17142624_-

AUUAUAGGUGGGAAACUGAAGGCUGGAGGCCCAUGUGAUGUCUAGAACUUUGGCCUCCAAAUUUCUGGUCUCCUCACUUCAGAAC

.....((((((((.(((((((..((((((((...((..........))...))))))))..)))).))).))).)))))......
(MFE:-30.00)

>calJac3_cja-mir-631_chr10_17579814-17579888_-

GCGGGGAGGCUGGUUAGACCUGGCCCAGACCUCAGCUACACAAGCUGAUGGACUGAGUCAGGGGCCAAACUCUCC

..((((((..(((((...((((((.(((.((((((((.....)))))).)).))).)))))))))))..))))))
(MFE:-39.50)

>calJac3_cja-mir-1282_chr10_20870409-20870509_-

CCUUCUUCUCGUUUGCCUUUUUCUGCUUCUGCUGCAUGAUCUCCGAGUCCCUGGGGGUAGAGAUGAUGGGGCACUGGGAGGUACCAGAGGGCAAAAAGGAC

((((.......((((((((((..((((((((((.(((.(((((..(.(((...))).).))))).))).)))....)))))))..))))))))))))))..
(MFE:-38.60)

>calJac3_cja-mir-147b_chr10_22427530-22427609_+

UAUAAAUUUAGUGGAAACAUUUCUGUGCAAACUAGAUUCUAGACACCAGUGUGCGGAAGCGCUUCUGCUACAUUUUUAGG

...((((.((((((((.(.((((((((((..((((...)))).......)))))))))).).)))))))).)))).....
(MFE:-19.60)

>calJac3_cja-mir-4712_chr10_27446027-27446108_+

AACAGAGUUCCAGUACAGGUCUCCCAUUUUAUCGUUAGUAUUUCUAAUCAUGUAGGAAAUGAGAGACCUGCAUGUAUCUGUU

.(((((....((...((((((((.((((((((.(((((.....))))).))....)))))).))))))))..))..))))).
(MFE:-25.10)

>calJac3_cja-mir-1266_chr10_29471900-29471982_-

ACAGGUAGUGUCCUUAGGGGCUAUAGAACAGGGCUGGGAUUACUGAAGCCUGUUCUAUGCCCUGAGGGACACUGAGCAUGUCA

(((..((((((((((.(((((.((((((((((..(.((....)).)..))))))))))))))).))))))))))....)))..
(MFE:-43.50)

>calJac3_cja-mir-628_chr10_32642828-32642922_-

AUAGCUAUUGUGUCACUUCCUCAUGCUGACAUAUUUACUAGAGGGUAAAGUUAAUAACCUUCUAGUAAGAGUGGCAGUCGAAGGGAAGGGCUCAU

........((.(((.((((((...((((.(((.(((((((((((((..........))))))))))))).))).))))....))))))))).)).
(MFE:-35.30)

>calJac3_cja-mir-3942_chr10_40940812-40940920_+

UCUUUGGUAUGACACCUCAAAGAAUUAAUACUGUUACCUGAAAUAAGCUGUGAAGAUAACAGUUUUUUGGAUAACAGUAUUACUUAUUUAAGGUGUCAUAUUCACUGAC

.....((((((((((((.(((....(((((((((((.((((((..((((((.......)))))))))))).)))))))))))....))).)))))))))))).......
(MFE:-38.50)

>calJac3_cja-mir-6717_chr10_45182491-45182566_-

CUGAGGUUUGAGGAGAUGUGGAGGUGUGGAGACACCCUCCCAGUCCCGUUGUUUCUUCAUCCUGCCAGGCCACCAU

((((((..((((((((((.(((((.(((....)))))))))).........)))))))).)))..)))........
(MFE:-24.90)

>calJac3_cja-mir-4707_chr10_47016918-47016997_-

GUUUCCGGAGCCCCGGCUCGGGCGGUGUCCCGGGUGUAGACGCUGCUGGUCAACCCGCCCCAGCCGAGGUUCUCAGCACC

(((...((((((.(((((.((((((.((.(((((((....)))..))))...)))))))).))))).)))))).)))...
(MFE:-38.90)

>calJac3_cja-mir-208a_chr10_47444914-47444984_-

UGACGGGCGAGCUUUUGGCCCGGGUUAUACCUGAUGCUCACGUAUAAGACGAGCAAAAAGCUUGUUGGUCA

((((.(((((((((((.((.((..((((((.(((...))).))))))..)).)).))))))))))).))))
(MFE:-32.40)

>calJac3_cja-mir-208b_chr10_47476526-47476602_-

CCUCUCAGGGAAGCUUUUUGCUCGAAUUAUGUUUCUGAUCCGAAUAUAAGACGAACAAAAGGUUUGUCUGAGGGCAG

.((((((((.((((((((((.(((..((((((((.......))))))))..))).)))))))))).))))))))...
(MFE:-31.80)

>calJac3_cja-mir-4307_chr10_50978947-50979044_+

CCAGGAGAAAAAAAAAUAGGAGAUAAAUUUUGUUAUAAUGUUUGUCUAUACAGUUAUGAAUGUUUUUUUUUUUUUUUCUCCUAUUUCUUUCAGGGCCU

..((((((((((((((.((((((((.......(((((((((........))).)))))).))))))))))))))))))))))................
(MFE:-19.30)

>calJac3_cja-mir-3171_chr10_51706178-51706232_-

AUCUGUAUAUGUGUAUAUAUGUGUGUAUAUAUAUAUAGAUUCCAUAAUCAAUAUA

((((((((((((((((((....))))))))))))))))))...............
(MFE:-17.50)

>calJac3_cja-mir-4503_chr10_61553451-61553539_-

GCAAUGUAGAUAUUUUAGCAGGAAAUAGAAUUUACAUAUAAAUUUCAAUUUCUGUUUCUAUUUCCUGCUUAAAUAUCUAUCUACAUUGC

(((((((((((((((.((((((((((((((...(((...((((....)))).))))))))))))))))).)))....))))))))))))
(MFE:-34.40)

>calJac3_cja-mir-548y_chr10_72272102-72272211_-

ACUCUAAACUAUUAGAUUGUGGCAAAAGUAAUCGUGGUUUUUGCCUUUACUCUCAGUGGCAAAACUGCGAUUACUUUUGCACCAAGCUAAUAAGACAUUCACUGUUGGGG

.((((((..((((((.(((..((((((((((((((((((((.(((............)))))))))))))))))))))))..))).))))))............))))))
(MFE:-39.30)

>calJac3_cja-mir-6076_chr10_74525405-74525518_+

AGAUUGACAGGGGAGAGGUGGAGAUAGGCGAGAGUAAUAUAACUUCUCCUGGAGAACAUCCGGAGAGGGGAAGUUGCUUUCCUGCCCUGGCCCUUUCUCUCUCCUGAGUUUGCG

.......(((((((((((.((.(...((((((((((((.(..(((((((.(((.....))))))))))..).)))))))))..)))....)))..)))))))))))........
(MFE:-49.50)

>calJac3_cja-mir-4504_chr10_74882766-74882846_-

CUAAAAUAAUGUUCUUCAGGUUCAUCUCUGUUGUCAUUUGUGGCUGGAUCAUUUAUGACAACAGAGAUGAACCUGGAGGAU

..........(((((((((((((((((((((((((((..((((.....))))..)))))))))))))))))))))))))))
(MFE:-46.60)

>calJac3_cja-mir-5580_chr10_78551249-78551303_-

UGCUGGCUCACUUCACGUGUGCAUUUCUCAGCACAUAUACGAAAUGAGCCAGCAC

((((((((((.(((..((((((........))))))....))).)))))))))).
(MFE:-27.30)

>calJac3_cja-mir-5586_chr10_84584544-84584602_-

UAUCCAGCUUGCCACUCUAUGCCUUUUAAAUGGGGCUCAGAGUGGCUAGCUGGAUGAAG

(((((((((.((((((((..(((((......)))))..)))))))).)))))))))...
(MFE:-37.70)

>calJac3_cja-mir-625_chr10_90538406-90538505_+

AAGGUAGAGGGAUGCGAGUGAAAGUUCUGUAGUCCUGUAAUUAGAUUUCAGGACUAUAGAACUAAGGGCUAUAGAACUUUCCCCCUCAUCCCUCUGCCCU

..((((((((((((.(.(.(((((((((((((((((............................))))))))))))))))).).).))))))))))))..
(MFE:-49.20)

>calJac3_cja-mir-5694_chr10_92639646-92639721_-

GCCAACUGCAGAUCAUGGGACUGUCUCAGCCCCAUAUGUAUAUGAAGGCUGAGAAGUCCCAUGAUCUGUACUUGGC

(((((.((((((((((((((((.((((((((.((((....))))..)))))))))))))))))))))))).)))))
(MFE:-51.60)

>calJac3_cja-mir-4506_chr10_119561660-119561736_-

UGGCCUCUGCCAUCAGACCAUCCGGGUUCAAGUUUGGCUCCAUCUUUAUCAGUUGGGUGGUCUGAGGCAAGUGGUCG

.((((.(((((.(((((((((((((.(..(((..((....)).)))....).)))))))))))))))).)).)))).
(MFE:-33.50)

>calJac3_cja-mir-3173_chr10_120758594-120758661_-

UCCCUGCCCUGCCUGUUUUCUCCCUUGUGAUUUUAUGAGAGAGAAGGAAGAAACAGGCAGGCCAGGGA

((((((.(((((((((((((((.((((((....)))))).))))......))))))))))).))))))
(MFE:-36.20)

>calJac3_cja-mir-151b_chr10_125999634-125999741_-

ACCUCUGAUGACGUGUCACUCUCUUCAGGGGCUCCCGAGACAGACACAGGCACAGACACAGAUACCUGCCCUCGAGGAGCUCACAGACUAGACAAACAAACCCAGGGU

(((.(((......((((....(((....(((((((((((.........((((..............)))))))).)))))))..)))...))))........))))))
(MFE:-27.90)

>calJac3_cja-mir-342_chr10_125999881-125999979_+

GAAACUGGGCUCAAGGUGAGGGGUGCUAUCUGUGAUUGAGGGACAUGGUUAAUGGAAUUGUCUCACACAGAAAUCGCACCCGUCACCUUGGCCUGCUUA

......((((.((((((((.((((((..((((((..(((((.((((.....)))....).)))))))))))....)))))).)))))))))))).....
(MFE:-46.60)

>calJac3_cja-mir-345_chr10_126195995-126196092_+

ACCCAAACCCUAGGUCUGCUGACUCCUAGUCCAGGGCUCGUGAUAGCUGGUGUGCCCUGAAUGAGGAGUCUGGAGGCCUGUGUUUGAAUAUCGCCACC

...(((((..(((((((.(.(((((((.((.((((((.(((........))).)))))).)).))))))).).))))))).)))))............
(MFE:-40.40)

>calJac3_cja-mir-770_chr10_126754325-126754422_+

AGGAGCCACCUUCUGAGCCUCCAGUACCAUGUGUCAGGACCACAUGAACUGGGCAUUGUGGGCCUGACAUGGUGCUGGGGCCUCAGGGGUCUGCUCUU

.(((((.((((.(((((.(((((((((((..(((((((.(((((((.......)).))))).)))))))))))))))))).)))))))))..))))).
(MFE:-57.50)

>calJac3_cja-mir-493_chr10_126774446-126774534_+

CUGGCCUCCAGGGCUUUGUACAUGGUAGGCUUUCAUUCAUUCGUUUGCACAUUCGGUGAAGGUCUACUGUGUGCCAGGCCCUGUGCCAG

(((((...((((((((.((((((((((((((((((((.................)))))))))))))))))))).)))))))).)))))
(MFE:-47.90)

>calJac3_cja-mir-337_chr10_126783394-126783485_+

GUAGUCAGUAGUUGGGGGGUGGGAACGGCUUCAUACAGGAGUUGAUGCACAGUUAUCCAGCUCCUAUAUGAUGCCUUUCUUCAUCCCUUCAA

.............((((((((((((.(((.(((((.(((((((((((......))).)))))))).))))).))).))).)))))))))...
(MFE:-37.90)

>calJac3_cja-mir-665_chr10_126783933-126784004_+

UCUCCUCGAGGGGUCUCUGCCUCUACCCAGGACUCUUUCAUGACCAGGAGGCUGAGGCCCCUCACAGGCGGC

...(((.((((((((((.((((((...(((((....))).))....)))))).))))))))))..)))....
(MFE:-34.00)

>calJac3_cja-mir-433_chr10_126790920-126791012_+

CCGGGGAGAAGUACGGUGAGCCUGUCAUUAUUCAGAGAGGCUAGAUCCUCUGUGUUGAGAAGGAUCAUGAUGGGCUCCUCGGUGUUCUCCAGG

((..((((((...(((.(((((((((((.(((((.(((((......))))).))........))).))))))))))).)))...)))))).))
(MFE:-38.40)

>calJac3_cja-mir-127_chr10_126792013-126792109_+

UGUGAUCACUGUCUCCAGCCUGCUGAAGCUCAGAGGGCUCUGAUUCAGAAAGAUCAUCGGAUCCGUCUGAGCUUGGCUGGUCGGAAGUCUCAUCAUC

.(((((.(((...(((.(((.(((.(((((((((.((.((((((((.....))..)))))).)).)))))))))))).))).))))))...))))).
(MFE:-41.00)

>calJac3_cja-mir-432_chr10_126793520-126793613_+

UGACUCCUCCAGGUCUUGGAGUAGGUCAUUGGGUGGAUCCUCUAUUUCCUUAUGUGGGCCACUGGAUGGCUCCUCCAUGUCUUGGAUUACAUCA

.......((((((.(.(((((..(((((((.(((((.(((.(...........).)))))))).))))))).))))).).))))))........
(MFE:-37.30)

>calJac3_cja-mir-370_chr10_126820099-126820173_+

AGACAGAGAAGCCAGGUCACGUCUCUGCAGUUACACAGCUCACGAGUGCCUGCUGGGGUGGAACCUGGUCUGUCU

((((((....(((((((..((((((.((((...(((.........))).)))).))))))..)))))))))))))
(MFE:-31.60)

>calJac3_cja-mir-379_chr10_126938802-126938868_+

AGAGAUGGUAGACUAUGGAACGUAGGCGUUAUGGUUUCUGACCUAUGUAACAUGGUCCACUAACUCU

((((.((((.(((((((..(((((((((..........)).)))))))..))))))).)))).))))
(MFE:-26.30)

>calJac3_cja-mir-411_chr10_126940052-126940147_+

UGGUACUUAGAGAGAUAGUAGACCGUAUAGCGUACGCUUUAUCUGUGACGUAUGUAACACGGUCCACUAACCCUCAGUAUCAAAUCCAUCCCCGAG

(((((((..(((.(.((((.((((((...((((((((.........).)))))))...)))))).)))).).))))))))))..............
(MFE:-30.50)

>calJac3_cja-mir-299_chr10_126940523-126940585_+

AAGAAAUGGUUUACCGUCCCACAUACAUUUUGCAUAUGUAUGUGGGACGGUAAACCGCUUCUU

.((((.((((((((((((((((((((((.......)))))))))))))))))))))).)))).
(MFE:-42.20)

>calJac3_cja-mir-380_chr10_126941726-126941786_+

AAGAUGGUUGACCAUAGAACAUGCGCUGUCUCUGUGCCGUAUGUAAUAUGGUCCACGUCUU

.(((((...(((((((..((((((((.........).)))))))..)))))))..))))).
(MFE:-23.90)

>calJac3_cja-mir-1197_chr10_126942268-126942355_+

ACUUCCUGGUAUUUGAAGAUGCGGUUGACCAUGGUGUGUACGCUUUAUUUAUGACGUAGGACACAUGGUCUACUUCUUCUCAAUAUCA

......(((((((.(((((...(((.(((((((.(((.(((((.........).))))..)))))))))).))))))))..)))))))
(MFE:-27.10)

>calJac3_cja-mir-323a_chr10_126942436-126942521_+

UCGGUACUUGGAGAGAGGUGGUCCGUGGCGCGUUCGCUUUAUUUAUGGCGCACAUUACACGGUCGACCUCUUUGCAGUAUCUAAUC

..((((((.(.((((((((.(.(((((..(.((.((((........)))).)).)..))))).).)))))))).))))))).....
(MFE:-37.80)

>calJac3_cja-mir-758_chr10_126942703-126942790_+

GCCUGGAUACAUGAGAUGGUUGACCAGAGAGCACACGCUUUAUUUGUGCCGUUUGUGACCUGGUCCACUAACCCUCAGUAUCUAAUGC

((.(((((((.((((.((((.((((((.(.(((.((((.........).))).)))..))))))).))))...)))))))))))..))
(MFE:-29.50)

>calJac3_cja-mir-329-1_chr10_126943453-126943532_+

GGUACCUGAAGAGAGGUUUUCUGGGGUUCUGUUUCUUUAAUGAGGAUGAAACACACCUGGUUAACCUCUUUUCCAGUAUC

(((((..(((((((((((..(((((....((((((.((......)).))))))..)))))..)))))))))))..)))))
(MFE:-31.60)

>calJac3_cja-mir-329-2_chr10_126943754-126943837_+

GCGGUACCUGAAGAGAGGUUUUCUGGGGUUCUGUUUCCUUAUUGAGGAGGAAACACACCCGGUUAACCUGUUUUCCAGUAUCAG

..(((((..(((((.(((((..(((((....(((((((((......)))))))))..)))))..))))).)))))..)))))..
(MFE:-38.00)

>calJac3_cja-mir-494_chr10_126946254-126946334_+

GAUACUCGAAGGAGAGGUUAUCCGUGUUGUCUUCUCUUUAUUUAUGAUGAAACAUACACGGGAAACCUCUUUUUUAGUAUC

((((((.((((((((((((.((((((((((.(((((.........)).)))))).))))))).))))))))))))))))))
(MFE:-33.90)

>calJac3_cja-mir-1193_chr10_126946672-126946749_+

GUAGCUGAGGGGAUGGUAGACCGGUGACGUGCACUUCAUUUAUGAUGUAGGUCACCCGUUUGACUAUCCACCAGUGCC

...((...(((((((((((((.((((((.((((..(((....))))))).)))))).)))).))))))).))...)).
(MFE:-33.90)

>calJac3_cja-mir-543_chr10_126949310-126949387_+

UACUUAAUGAGAAGUUGCCCGUGUUGUUUUCGCUUUAUUUGUGACGAAACAUUCGCGGUGCACUUCUUUUUCAGUAUC

((((.((.(((((((.(((((((.(((((((((.......))))..)))))..))))).))))))))).)).))))..
(MFE:-26.90)

>calJac3_cja-mir-495_chr10_126951781-126951862_+

UGGUACCUGAAAAGAAGUUGCCCAUGUUAUUUUCGCUUUAUAUGUGACGAAACAAACAUGGUGCACUUCUUUUUCGGUAUCA

(((((((.((((((((((.(((((((((..((((((.........).)))))..))))))).)))))))))))).)))))))
(MFE:-36.00)

>calJac3_cja-mir-376c_chr10_126956918-126956983_+

AAAAGGUGGAUAUUCCUUCUAUGUUUAUGUUGUUUGUGGUUAAACAUAGAGGAAAUUCCACGUUUU

.(((.(((((..(((((.(((((((((.............))))))))))))))..))))).))).
(MFE:-25.00)

>calJac3_cja-mir-376a-2_chr10_126957345-126957424_+

GGUAUUUAAAAGGUAGAUUUUCCUUCUAUGGUUACGUGUUUGGUGGUUAAUCAUAGAGGAAAAUCCACGUUUUCAGUAUC

((((((.((((.((.(((((((((.((((((((((..........).)))))))))))))))))).)).)))).))))))
(MFE:-28.00)

>calJac3_cja-mir-654_chr10_126957495-126957575_+

GGGUAAGUGGAAAGGUGGUGGACCGCAGAACAUGUGCUGAGUUCGUGCCAUAUGUCUGCUGACCAUCACCUUUAGAAGCCC

((((......(((((((((((.(.(((((.(((((((.........).))))))))))).).)))))))))))....))))
(MFE:-34.70)

>calJac3_cja-mir-376b_chr10_126957713-126957812_+

CAGUCCUUCUUUGGUAUUUAAAACGUGGAUAUUCCUUCUAUGUUUACGUGAUUCUUGGUUAAUCAUAGAGGAAAAUCCAUGUUUUCAGUAUCAAAUGCUG

((((.....(((((((((.(((((((((((.(((((.(((((...((..........))....)))))))))).))))))))))).))))))))).))))
(MFE:-33.60)

>calJac3_cja-mir-376a-1_chr10_126958042-126958109_+

UAAAAGGUAGAUUCUCCUUCUAUGAGUACAUUAUUUAUGAUUAAUCAUAGAGGAAAAUCCACGUUUUC

.((((.((.((((.((((.((((((...(((.....))).....)))))))))).)))).)).)))).
(MFE:-18.50)

>calJac3_cja-mir-300_chr10_126958603-126958685_+

UGCUGCUUGAGGAGAGGUAAUCCCUCAUGCAUUUGCUUGACUUGCAAUGGUUAUACAAGGGCAAACUCUCUCUGGGGAGCAAA

((((.((((.((((((.....((((...((..((((.......))))..))......))))....)))))).)))).))))..
(MFE:-27.40)

>calJac3_cja-mir-1185-1_chr10_126960360-126960443_+

UUUGGUACUUGAAGAGAGGAUACCCUUGUGUGUUCACUUGAUUAAUGGCGAAUAUACGGGGGAGACUCUUCUUUGCGUAUCAAA

((((((((.(((((((((..(.(((((((((((((.((........)).))))))))))))))..))).)))))).))))))))
(MFE:-36.50)

>calJac3_cja-mir-1185-2_chr10_126961595-126961678_+

UUUGGUACUUGAAGAGAGGAUACCCUUGUGUGUUCACUUGAUUAAUGGCGAAUAUACGGGGGAGACUCUUCUUUGCGUAUCAAA

((((((((.(((((((((..(.(((((((((((((.((........)).))))))))))))))..))).)))))).))))))))
(MFE:-36.50)

>calJac3_cja-mir-381_chr10_126963298-126963372_+

UACUUAAAGCGAGGUUGCCCUUUGUAUAUUCGGUUUAUUGACAUGCAAUAUACAAGGGCAAGCUCUCUGUGAGUA

((((((.((.(((.((((((((.((((((((((((....))).)).))))))))))))))).))).)).))))))
(MFE:-32.80)

>calJac3_cja-mir-487b_chr10_126963831-126963914_+

UUGGUACUUGGAGAGUGGUUAUCCCUGUCCUGUUCGUUUUGCUCAUGUCGAAUCGUACAGGGUCAUCCACUUUUUCAGUAUCAA

((((((((.(((((((((....((((((.(.(((((............))))).).))))))....))))))))).))))))))
(MFE:-34.00)

>calJac3_cja-mir-539_chr10_126964698-126964775_+

AUACCUGAGGAGAAAUUAUCCUUGAUGUGUUCGCUUUAUUUAUGAUGAAUCAUACAAGGACAAUUUCUCUUUGAGUAU

((((.((((((((((((.((((((.(((((((((.........).)))).)))))))))).)))))))))))).))))
(MFE:-26.60)

>calJac3_cja-mir-889_chr10_126965276-126965354_+

GUGCUUAAAGAAUGGCUGUCCGUGGUAUGGUCUCUCUAUUUAUGAUGAUUAAUAUCGGACAACCAUUGUUUUAGUAUCC

(((((.(((.(((((.((((((..((.(((((((.........)).)))))))..)))))).))))).))).)))))..
(MFE:-25.20)

>calJac3_cja-mir-544a_chr10_126966022-126966112_+

AUUUUCAUCACCUAGGGAUCUUGUUAAAAAGCAGAUUCUGAUUCAGGGACCAAGAUUCUGCAUUUUUAGCAAGUUCUCAAGUGAUGCUAAU

.....((((((...((((.((((((((((((((((.(((.............))).))))).))))))))))).))))..)))))).....
(MFE:-33.30)

>calJac3_cja-mir-655_chr10_126966922-126967018_+

AACUAUUCGAGGAUAUUUGAGGAGAGGUUAUCCGUGUUAUGUUCGCUUCAUUCGUCAUGAAUAAUACAUGGUUAACCUCUUUUUGAAUAUCAGACUC

...........(((((((((((((((((((.((((((..((((((...(....)...))))))..)))))).)))))))))))))))))))......
(MFE:-35.40)

>calJac3_cja-mir-487a_chr10_126969815-126969894_+

GGUACUUGAAGAGUGGUUAUCCCUGCUGUGUUCGCUUUAUUUAUGACGAAUCAUACAGGGACAUCCAGUUUUUCAGUAUC

((((((.(((((.(((...((((((.(((((((((.........).)))).))))))))))...))).))))).))))))
(MFE:-30.20)

>calJac3_cja-mir-382_chr10_126971657-126971732_+

UACUUGAAGAGAAGUUGUUCGUGGUGGAUUCGCUUUACUUAUGACGAAUCAUUCACGGACAACACUUUUUUCAGUA

((((.(((((((.(((((((((((..(((((((.........).))))))..)))))))))))..)))))))))))
(MFE:-29.10)

>calJac3_cja-mir-134_chr10_126972038-126972110_+

CAGGGUGUGUGACUGGUUGACCAGAGGGGCGUGCACUGUGUUCACCCUGUGGGCCACCUAGUCACCAACCCUC

.(((((..((((((((.((.(((.((((..(.(((...))).).)))).)))..)).))))))))..))))).
(MFE:-35.10)

>calJac3_cja-mir-668_chr10_126972610-126972675_+

GGUAAGUGCGCCUCGGGUGAGCAUGCACUUAAUGUGGGUGUAUGUCACUCGGCUCGGCCCACUACC

((((.(((.(((((((((((.((((((((((...))))))))))))))))))...))).)))))))
(MFE:-33.20)

>calJac3_cja-mir-485_chr10_126972770-126972842_+

ACUUGGAGAGAGGCUGGCCGUGAUGAAUUCGAUCCUUCAAAGCGAGUCAUACACGGCUCUCCUCUCUUUUAGU

(((.(((((((((..(((((((((((.((((...........)))))))).)))))))..))))))))).)))
(MFE:-33.60)

>calJac3_cja-mir-323b_chr10_126973559-126973640_+

UGGUAUUCGGAGGGAGGUUGUCCGUGGUGAGUUCGCAUUACUUAAUGAUGCCCAAUACACGGUCGACCUCUCUUCGGUAUCA

((((((.(((((((((((((.(((((........((((((.....))))))......))))).)))))))))))))))))))
(MFE:-39.30)

>calJac3_cja-mir-154_chr10_126977433-126977516_+

GUGGUACUUGAAGAUAGGUUAUCCGUGUUGCCUUCGCUUUACUUGUGACGAAUCAUACGCGGUUGACCUAUUUUCCAGUGCCAA

.(((((((.((((((((((((.((((((((.(.((((.......)))).)...)).)))))).)))))))))))).))))))).
(MFE:-39.20)

>calJac3_cja-mir-496_chr10_126978299-126978400_+

CCCAAGUCAGGUACUCGAAUGGAGGUUGUCCAUGGUGUGUUCAUUUUAUUUAUGAUGAGUAUUACAUGGCCAAUCUCCUUUCGGUACUAAAUUCUUCUUGGG

((((((...(((((.((((.((((((((.(((((..(((((((((........)))))))))..))))).)))))))).)))))))))........))))))
(MFE:-43.90)

>calJac3_cja-mir-377_chr10_126979767-126979835_+

UUGAGCAGAGGUUGCCCUUGGUGAAUUCGCUUUAUUUAUGUUGAAUCACACAAAGGCAACUUUUGUUUG

..((((((((((((((.(((((((.(((((.........).)))))))).))).)))))))))))))).
(MFE:-27.50)

>calJac3_cja-mir-541_chr10_126983333-126983416_+

ACGUCAGGGAAAGGAUUCUGCUGUCGGUCCCACUCCAAAGUUCACAGAAUGGGUGGUGGGCACAGAAUCCGGACUCUGCUGGUG

.((.(((((...((((((((.((((.(..((((((....((((...))))))))))).))))))))))))...))))).))...
(MFE:-31.70)

>calJac3_cja-mir-409_chr10_126984136-126984214_+

UGGUACUUGGGGAGAGGUUACCCGAGCAACUUUGCAUCUAGACGACGAAUGUUGCUCGGUGAACCCCUUUUCGGUAUCA

(((((((.((((((.((((..((((((((((((((........).)))).)))))))))..)))).)))))))))))))
(MFE:-34.50)

>calJac3_cja-mir-412_chr10_126984283-126984372_+

CUGGGGUAGGGGAUGGAUGGUCGACCAGUUGGAAAGUAAUUGUUUCUAAUGUACUUCACCUGGUCCACUAGCCGUCCGUACCCGCUGCAG

(((.(((.(((.(((((((((.((((((.(((..((((((((....)))).))))))).)))))).....))))))))).)))))).)))
(MFE:-36.30)

>calJac3_cja-mir-369_chr10_126984432-126984501_+

UUGAAGAGAGAUCGACCGUGUUAUAUUCGCUUUGUUGAUUUCGAAUAAUACAUGGUUGAUCUUUUCUCAG

.(((.((((((((((((((((..((((((............))))))..)))))))))))))))).))).
(MFE:-28.70)

>calJac3_cja-mir-410_chr10_126984737-126984816_+

GGUACCUGAGGAGAGGUUGUCUGUGAUGAGUUCGCUUUUAUUAAUGACGAAUAUAACACAGAUGGCCUGUUUUCAGUACC

(((((.((((((.((((((((((((.((.((((((..........).))))).)).)))))))))))).)))))))))))
(MFE:-35.50)

>calJac3_cja-mir-656_chr10_126985531-126985608_+

CUGAAAUAGGUUGGCUGUGAGGUGUUCACUUUCUAUAUGAUGAAUAUUAUACAGUCAGCCUCUUUCCGGCAUCCAAUC

(.((((.((((((((((((.((((((((...((.....)))))))))).)))))))))))).)))).)..........
(MFE:-27.90)

>calJac3_cja-mir-1247_chr10_127513632-127513767_-

CCGCUUGCCUCGCCCAGCACAGCCCCGGCCGCCGGGCGCACCCGUCCCGUUCGUCCCCGGACGUUGUUCUGUACCCCGGGAACGUCGAGACUGGAGCGCCCGAACUGAGCCACCUUCGUGGACCCCGAGCGCGGCG

.((((.((((((.....(((......(((((.(((((((.((.(((.((..(((.(((((..((........)).))))).))).)).))).)).)))))))...)).)))......))).....)))).))))))
(MFE:-56.60)

>calJac3_cja-mir-4309_chr10_128488908-128488995_+

UUGGGGGUUCUGGAGACUGGGAUUCCAGGAUCUAGGUUUUGAGGUCUUGGGUGUAGGUUCUGGAGUCUGGGGUCUGAAGUCCCUCCUA

..(((((..((..(((((.(((((((((((((((.((((.........)))).)))))))))))))))..)))))..))..)))))..
(MFE:-37.90)

>calJac3_cja-mir-203b_chr10_130109449-130109534_-

GGGCCCGCCGGGUCUAGUGGUCCUAAACAUUUCACAAUUGCGCCACAGAACUGUUGAACUGUUAAGAACCACUGGACCCAGCGCGC

..((.(((.((((((((((((.((.((((.((((((.((.(......))).)).)))).)))).)).)))))))))))).))).))
(MFE:-37.30)

>calJac3_cja-mir-4693_chr11_1491525-1491599_+

AUUUAAAGAAUACUGUGAAUUUCACUCUCAAAAAUUCAAAUAAAGUAAGAGUGAAAUUCACAGUAUUUGAAGGAU

.......(((((((((((((((((((((...................))))))))))))))))))))).......
(MFE:-28.10)

>calJac3_cja-mir-34b_chr11_9009508-9009591_+

GUGCUCGGUUUGUAGGCAGUGUCAUUAGCUGAUUGUACUGUGCUGGUUACAAUCACUAACUCCACUGCCAUCAAAACAAGGCAC

(((((..((((...(((((((...((((.((((((((((.....)).))))))))))))...)))))))....))))..)))))
(MFE:-32.80)

>calJac3_cja-mir-34c_chr11_9010002-9010078_+

AGUCUAGUUACUAGGCAGUGUAGUUAGCUGAUUGCUAAUAGUACCAAUCACUAACCACACGGCCAGGUAAAAAGAUU

.((((..(((((.(((.((((.(((((.((((((.((....)).))))))))))).)))).))).)))))..)))).
(MFE:-28.30)

>calJac3_cja-mir-4301_chr11_10956531-10956596_-

GCCAGCCACCUCCCACUGCUUCACUUGUGAGCGCUGCAUUCAUGGAGGGUGGCAGGUGCAGUGCUG

..(((((((((.(((((.(((((...(((.......)))...)))))))))).)))))....))))
(MFE:-23.20)

>calJac3_cja-mir-4492_chr11_16536731-16536810_+

CUGCAGCGUGCUUCCCAGGCCCCGCGCGCGGACAGAUACACGGACAAGUCCCGCCAGGGGCUGGGCGCGCGCCGGCCGGG

((((.((((((..(((((.((((..(((.((((..............)))))))..))))))))).))))))..).))).
(MFE:-41.50)

>calJac3_cja-mir-3656_chr11_16660537-16660607_+

CUUUCGGCCAGCGGGACGGUAUCCGAGGUGGGCUAGCCUCGGGCCCUGCGGAGAUGGGGGUCGGGGGGCGG

(((((((((..((...(.(((((((((((......))))))))...))).)...))..)))))))))....
(MFE:-29.40)

>calJac3_cja-mir-125b-1_chr11_19826794-19826881_-

UGCGCUCCUCUCAGUCCCUGAGACCCUAACUUGUGAUGUUUACCGUUUAAAUCCACGGGUUAGGCUCUUGGGAGCUGCGAGUCGUGCU

.((((..(((.((((.(((((((.(((((((((((..(((((.....))))).))))))))))).))))))).)))).)))..)))).
(MFE:-40.60)

>calJac3_cja-let-7a-2_chr11_19874237-19874308_-

AGGUUGAGGUAGUAGGUUGUAUAGUUUAGAAUUACAUCAAGGGAGAUAACUGUACAGCCUCCUAGCUUUCCU

(((..(((.(((.(((((((((((((.........(((......)))))))))))))))).))).))).)))
(MFE:-25.20)

>calJac3_cja-mir-100_chr11_19880327-19880406_-

CCUGUUGCCACAAACCCGUAGAUCCGAACUUGUGGUGUUAAUGUGCACAAGCUUGUGUCUAUAGGUAUGUGUCUGUUAGG

((((....((((.(((.((((((.(((.((((((...........)))))).))).)))))).))).)))).....))))
(MFE:-26.00)

>calJac3_cja-mir-4493_chr11_21152944-21153020_-

CCAGGCAGAGAUGGAAAGGUUUUCUGGUGAUUAUCACAGCCAUGCCUUUGCCUCCAGAAGGCCUUUCCAUCUCUGUU

....(((((((((((((((((((((((.........((....)).........))))))))))))))))))))))).
(MFE:-39.80)

>calJac3_cja-mir-3167_chr11_24935196-24935265_-

AGCUGUCGAGGCACCAAUAUUUCUGAAAUUCUUCAGGAAGGAUUUUGGAAAUACUGGUGCCUCAACAGCU

((((((.(((((((((.((((((((((((((((....)))))))))))))))).))))))))).))))))
(MFE:-42.20)

>calJac3_cja-mir-6090_chr11_26542255-26542314_+

CGCUGGGUCCGCGCUCCCCGGGCCCAACGUUGUCCGCUGUGGGGAGCGAGGGGCGGGGCG

((((..((((.((((((((((((........)))).....))))))))..))))..))))
(MFE:-31.40)

>calJac3_cja-mir-3920_chr11_35821907-35821992_+

GCUGAGUGAGGAGGUCAGAGAGUUGAGAGAAUUAGCAUAGGUUAGAUUGCACUGAUUCUCUUAGCUCUCUGCCCCACUCACUCAGU

((((((((((..((.((((((((((((((((((((..(((......)))..)))))))))))))))))))).))..))))))))))
(MFE:-52.00)

>calJac3_cja-mir-1260b_chr11_41303861-41303949_-

UCUCCGUUUAUCCCACUACUGCCACCAUUAUUGCUACUGUUCAGCAGGUGCUGCUGGUGGUGAUGGUGAUAGUCUGGUGGGGGCGGUGG

...((((...(((((((((((.((((((((((((.......((((((...)))))))))))))))))).))))..)))))))))))...
(MFE:-39.00)

>calJac3_cja-mir-548l_chr11_43324386-43324471_+

CAUUAGGUUGGUGUAAAAGUUUUUGCAGGUUUUGUCAUUGAAAGUAAUGGCAAAAACUGCAGUUACUUCUGCACCACCCUAAUGCU

(((((((.(((((((.((((..((((((..((((((((((....))))))))))..))))))..)))).))))))).)))))))..
(MFE:-42.70)

>calJac3_cja-mir-1304_chr11_44106778-44106864_+

AAUCACUGAGUCCAGGAGUUUGAGACUACAGUGAGAUGUGAUCCUGUAGAUCUCACUGUAGCCUCAAACCUGGGCUCAAAUGAUUCA

(((((.((((((((((..((((((.((((((((((((.((......)).)))))))))))).))))))))))))))))..)))))..
(MFE:-47.50)

>calJac3_cja-mir-4490_chr11_47377621-47377704_+

AUACUUUCUGCAAUGCCCAAAUUUCUGACAAGAUAGCAGAACUUAAUGGUCUCUGGUCAGAGAAUUGGGCAUGAUAGAAACUAA

....((((((..((((((((.((((((((.(((.(.((........)).).))).)))))))).))))))))..))))))....
(MFE:-33.40)

>calJac3_cja-mir-4300_chr11_56108058-56108152_+

UGAGUUCAGAAGAGGGUCAGCUAAAGCAGCAGAGACAUGAGAUAACCAAAACAGUUUUUUAAAGCACUGUGACCUGACCUACUUCUGAACCAAUA

((.(((((((((.(((((((.....(..((((.(...(((((.(((.......))))))))...).))))..)))))))).)))))))))))...
(MFE:-28.30)

>calJac3_cja-mir-5579_chr11_58671481-58671538_+

UUUGGUACUCCUUAAGCUAACAGGCCCAUGUCACCAUUAGCUUAAGGAGUACCAGAUC

((((((((((((((((((((..(((....)))....))))))))))))))))))))..
(MFE:-30.70)

>calJac3_cja-mir-708_chr11_58693510-58693597_+

AACUGCCCUCAAGGAGCUUACAAUCUAGCUGGGGGUAAAUGACUUGCACAUGAACACAACUAGACUGUGAGCUUCUAGAGGGCAGGGA

..((((((((.(((((((((((.(((((.((...((..(((.......)))..)).)).))))).))))))))))).))))))))...
(MFE:-41.40)

>calJac3_cja-mir-326_chr11_63364750-63364844_+

CUCAUCUGUCUGUUGGGCUGGAGGCAGGGCCUUUGUGAAGGCGGGUGGUGCUCAGAUCGCCUCUGGGCCCUUCCUCCAGCCCCGAGGCGGAUUCA

...((((((((...((((((((((.(((((((......((((((.((.....))..))))))..))))))).))))))))))..))))))))...
(MFE:-54.80)

>calJac3_cja-mir-4696_chr11_64013544-64013613_+

CAAAGCCACUGCAAGAUGCAUAUUGUCAUCUUUUCCAGAAGAUGACAAUGUCCACUUUGCAGUGGCUUUG

(((((((((((((((.((.((((((((((((((....)))))))))))))).)).)))))))))))))))
(MFE:-42.80)

>calJac3_cja-mir-139_chr11_66207556-66207623_+

GUGUAUUCUACAGUGCACGUGUCUCCAGUGUGGCUCGGAGGCUGGAGACGCGGCCCUGUUGGAGUAAC

...((((((((((.((.((((((((((((.(.......).)))))))))))))).))).)))))))..
(MFE:-35.90)

>calJac3_cja-mir-302e_chr11_70675469-70675549_+

AUGGGUAAGUGAUUUAAUAUUUUCCAUGCUUCAGUUUCCUUACUGGUAAGAUGGAUGAAAUAAUAGCACCUGCCUUAUAGC

..(((((.(((...........(((((...(((((......)))))....)))))...........))).)))))......
(MFE:-19.20)

>calJac3_cja-mir-4299_chr11_75126716-75126787_-

GGGUUCUGUCCAAUCAUGUUACAGUGUUUUCUCUCUUAGAGACAGCUGGUAAUGUGAGAGGCAGAGAAAGGC

...(((((.((..(((((((((...(((.(((((...))))).)))..)))))))))..)))))))......
(MFE:-23.30)

>calJac3_cja-mir-6124_chr11_75674400-75674484_+

GGGGAGGUAGGGAAAAGGAAGGGGGAGGAGAGGGUGAGACCAGUGUCCUGGGUGCCACUCCCACCCAGUGACUCCUUUCCUUGUU

.(.((((.(((((........(((..((((..(((....((((....))))..))).))))..)))......))))).)))).).
(MFE:-30.90)

>calJac3_cja-mir-6073_chr11_79596296-79596385_-

UAGAUGCUGGUCCAAACUGAAAGUUGAUGAGUCACUGUGCCUCAUGGCAGUAGUGAGUUAUCAGUUACAGUGAGAGAGCAGUGUUCAGCC

..(((((((.(((..((((.((.(((((((.((((((((((....)))).)))))).))))))))).))))..).)).))))))).....
(MFE:-37.60)

>calJac3_cja-mir-4444-1_chr11_82264655-82264728_+

GUGACGACUGCCCCCGCCUCUUCCUCUCGGUCCCAUAUUGAACUCGAGUUGGAAGAGGCGAGUCCGGUCUCAAA

.(((.(((((..(.((((((((((.((((((.(......).)).))))..)))))))))).)..))))))))..
(MFE:-33.90)

>calJac3_cja-mir-4486_chr11_82939262-82939324_+

GCACGCUGGGUGAGGCUGGCAUCUAGCACAAGCAGUAGAUGCUUAUUCUUGCCAGUGCAAUGA

...((((((.(((((..((((((((((....))..))))))))...)))))))))))......
(MFE:-23.00)

>calJac3_cja-mir-4694_chr11_83115023-83115102_-

CAAAUACAUAGAUGUUAUUCUAUCCAUUUGCCUCUUUCAGGAAAUAGAGGUAAAUGGGCAGGAUGACACCUACAUAUUUG

((((((..(((.(((((((((.(((((((((((((..........))))))))))))).))))))))).)))..))))))
(MFE:-34.50)

>calJac3_cja-mir-1343_chr11_98166854-98166931_+

GCUGGUGUCGGUGCUGGGGAGUGGCCCCCGGGCGGGCCUCUGCCCCUUUUGGGGCCCGCACUCUCGUUCUGUGCCCGC

((.((((.(((.((.((((.((((.((((((((((....)))))).....)))).)))).)))).)).))))))).))
(MFE:-38.00)

>calJac3_cja-mir-3973_chr11_99263095-99263201_+

GCCCAGGGUAGCUCUCUGUAUUACUUGUUACAUUUUAGGGUUGCUUGCCCCUUGCUCCAAUGGUGCAGGCAGAAGAAAUGCAAACAAAGUACAGCAUUAGCCUGAGC

((.((((.(((....(((((((..(((((.((((((....((((((((((.(((...))).)).))))))))..))))))..))))))))))))..))).)))).))
(MFE:-35.00)

>calJac3_cja-mir-670_chr11_106727223-106727320_+

GUUUAGGGGUGGACCUGAUGUCCCUGAGUGUAUGUGGCGAACCUGGAUUUGCCUUGGGUUUCCUCAUACUCAUUCAGGAGUGUCAGUUGCCCCUUCAU

....((((((((..((((((.(((((((((((((.((.((((((((.....))..)))))))).)))))..))))))).)))))))))))))))....
(MFE:-39.40)

>calJac3_cja-mir-129-2_chr11_106749224-106749313_+

UGCCCUUCGUGAAUCUUUUUGCGGUCUGGGCUUGCUGUACAUAACUCAAUAGCCGGAAGCCCUUACCCCAAAAAGCAUUCGCGGAGGGCG

.((((((((((((((((((((.(((..(((((((((((..........)))))...))))))..))).))))))).))))))))))))).
(MFE:-48.40)

>calJac3_cja-mir-130a_chr11_113496396-113496484_+

UGCUGCUGGCCAGAGCUCUUUUCACAUUGUGCUACUGUCUGCACCUGUCACUAGCAGUGCAAUGUUAAAAGGGCAUUGGCCGUGUAGUG

.((((((((((((.((((((((.((((((((((.(((...((....))...))).)))))))))).)))))))).))))))).))))).
(MFE:-42.00)

>calJac3_cja-mir-6503_chr11_115704740-115704824_+

AAUGAUUCCCCCAGGCGGGUCUGCAUUCUAAACCCCAGAACCUGAGGAUUAGAUUAGGAUUAGCAGACCUCCCUGGGGGACCAUU

.(((..(((((((((.(((((((((((((((.((((((...))).))....).)))))))..)))))))).))))))))).))).
(MFE:-41.90)

>calJac3_cja-mir-1908_chr11_117170921-117171000_-

CGGGGAUGCCGCGGCGGGGACGGCGAUUGGUCCGGAUGCGUGGUGCCACCGGCCGCCGGCUCCGCCCUGGACCCCGCCCC

(((((...(((.(((((((.((((....((.((((..((.....))..)))))))))).))))))).))).)))))....
(MFE:-45.00)

>calJac3_cja-mir-1237_chr11_119933835-119933936_+

GUGUGCGGGCCUGGGCCGGGGUAGGGGUGGGGGUGGCAGAGUGCCGUCCGGGGGGCGGGGCCGGAGCGCGGCCACCCUAACUCCUCCUGCUCCGCCCCCCAG

......(((...((((.((((((((((..((((((((...((((..(((((.........))))))))).))))))))....)).)))))))))))))))..
(MFE:-57.80)

>calJac3_cja-mir-192_chr11_120506194-120506303_-

GCCGAGACCGAGUGCACAAGGCUCUGACCUAUGAGUUGACAGCCAGUGCUCUGGUCUCCCCUCUGGCUGCCAAUUCCAUAGGUCACAGGUAUGUUCGCCUCAAUGCCAGC

.........(((.(((((.(.((.((((((((((((((.(((((((.(....((....))).))))))).))))).))))))))).)).).)))..))))).........
(MFE:-39.20)

>calJac3_cja-mir-194-2_chr11_120506412-120506496_-

UGGCUCCCACCCCCUGUAACAGCAACUCCAUGUGGAAGUGCCCACCGAUUCCAGUGGGGCUGCUGUUAUCUGGGGCGAGGGCUGG

.(((((.(.((((..(((((((((.((((((.(((((...........))))))))))).)))))))))..)))).).)))))..
(MFE:-41.90)

>calJac3_cja-mir-612_chr11_121113453-121113557_+

UCUCAUCUGGACCCUGCUGGGGAGGGCUUCUGAGCUCCUUGGUGCUGGCAGCAGGGGCUCCAGGGGCCCUCCCUCCAUGGCAGCCAAGACAGGACAGGACUCUCA

(((..(((((...((((((((((((((((((((((.(((((.((....)).)))))))).))))))))))))))....))))))).)))..)))...........
(MFE:-51.80)

>calJac3_cja-mir-4690_chr11_121334880-121334938_+

GAGGGGCGAGGCUGGGCUGAACCCAUGGGCAAGGAGUAUAGCCCAGCUGAGGUCUCUGC

.((((((..((((((((((.((((........)).)).))))))))))...))))))..
(MFE:-30.40)

>calJac3_cja-mir-4489_chr11_121349007-121349062_+

GGGGGUGGGGCUGGUGAUGCAGGAUGCUGGGGAAGUCCUGCCUGACCCUGCCUCUC

((((((((((.(((....(((((((.........)))))))))).)))))))))).
(MFE:-26.10)

>calJac3_cja-mir-4691_chr11_123542415-123542498_+

GGAGCACUCCUAGUCUUCCAGGCCCUGAGCUGCGGCCCUGAUGCCUCUGCUCCAGCCACGGACCAAGAGUGCACAGCAGUGUCC

...((((((...((((....(((...((((.(.(((......))).).))))..)))..))))...))))))............
(MFE:-27.80)

>calJac3_cja-mir-3164_chr11_124629024-124629105_+

CUUGGGAACUGUGACUUUAAGGGAAGUGGUGCACAGCAGGCCCUGGAUAAUGUCAUUUUGAUUGAAGUCACAGUUUCCUAGG

((.(((((((((((((((((..(((((((.......(((...))).......)))))))..))))))))))))))))).)).
(MFE:-33.60)

>calJac3_cja-mir-548k_chr11_125780743-125780858_+

CUUUUCUCAAGUAUUGCAGUUAGGUUGAUGCAAAAGUACUUUUUGCAUUACUUUUAAUGGCAAAAUUGCAUUUUUUUUUUUUUUUGCUCCAACCUAAUAAUGAUGCAAAGUUGGCC

......((((.(.((((((((((((((..(((((((((..((((((((((....)))).)))))).)))............))))))..))))))))).....)))))).))))..
(MFE:-27.30)

>calJac3_cja-mir-4686_chr11_128262234-128262305_-

GGCCCUCUGCCUCUGCUGGGCUUUCAGGUGUGGGUAGCCAAGGUGACUUGGGCUCAGCAGAAGCCAGAAGCC

(((..(((((.(((((((((((((((....(((....)))...)))...)))))))))))).).)))).)))
(MFE:-32.50)

>calJac3_cja-mir-483_chr11_128302319-128302394_+

GAGGGGGAAGACGGGAGGAAAGAAGGGAGUGGUUCCAUCGCGCCUCCUCACUCCUCUCCUCCCGUCUUCUUCUCUC

(((((((((((((((((((.((.((.(((.(((........)))..))).)).)).)))))))))))))))).)))
(MFE:-41.30)

>calJac3_cja-mir-675_chr11_128448694-128448766_+

CCCAGGGUCUGGUGCGGAGAGGGUCCACAGUGGACUUGGUGACACUGUAUGCCCUCACCGCCCAGCCCCUGGG

(((((((.((((.((((.((((((..((((((..........))))))..)))))).)))))))).)))))))
(MFE:-49.60)

>calJac3_cja-mir-662_chr12_792302-792396_+

GCUACUGAGGCUGCGGAGCCAGGACCUGACGGUGGGGUGGCUGCGUGCCUUCUGCAGGUCCCCCACAUUGGGACCCAGCAGCGCAAUCACGGUGC

((.((((.((.((((..((..((.(((((..((((((.(.(((((.......))))).).)))))).))))).))..))..)))).)).))))))
(MFE:-41.30)

>calJac3_cja-mir-3178_chr12_2089546-2089620_+

AAGUCUGGGCGGGGCGGGGCCUGAUUGGUGGAGAGCUUCCCGGCUGUCUUCCGCGCCCACGCCCCAAACGCGGUC

....(((.(.((((((((((.....(((.(((.((((....)))).))).))).)))).))))))...).)))..
(MFE:-36.00)

>calJac3_cja-mir-940_chr12_2331778-2331871_-

GUGGGGUGUGGGCCUGGCCCCAGGAGCGGGGCCUGGGCAGCCCCGUGUGUUGAGGAAGGAAGGCAGGGCCCCCGCUCCCCGGGCCUGACCCCAC

(((((((..((((((((.....((((((((((((.(.(..((((.........))..))..).).))).))))))))))))))))).)))))))
(MFE:-57.60)

>calJac3_cja-mir-3677_chr12_2332766-2332824_-

GGCAGUGGCCAGAGCCCUGCAGUGCUGGGCAAAGGCUUCCCUGGGCUCUGAUCACAGCU

(((.((((.((((((((......(((.......)))......)))))))).)))).)))
(MFE:-26.30)

>calJac3_cja-mir-4516_chr12_2469983-2470051_-

GCAGGGAGUGCAGGGCAGCUCUGGGGUAGGGGGUCCAUGAGUCAGCCACAGCUCUGCCCAUAUCUCCCU

..((((((....((((((..(((.(((...((.((...)).)).))).)))..))))))....))))))
(MFE:-29.90)

>calJac3_cja-mir-6511a-1_chr12_2497142-2497208_+

CCUGCAGGCAGAAGUGGCGCUGGCAGGGCAGAGUGUACCACCCCCUUACCACCCCUCCUGCCUGCAG

.((((((((((.((.((.(.(((.((((..(.(((...))))))))..)))))))).))))))))))
(MFE:-31.30)

>calJac3_cja-mir-548i-1_chr12_5375975-5376124_-

CAGAUGUCUCUGAAGCUUGCAUCCUAUUAGGUUGGCGCAAAAGUAAUUAUGGGUUUUGCCAUUAAAAAUAACAGCAAAAAUAGCAAUUAUUUCUGUAUCAGCCCAGUAUCAUUUUCUCCUUCUACCAGACUUUCUCUCUGACCCACCUCA

.(((.((((..((((.........((((.((((((.(((.((((((((.....((((((..(((....)))..)))))).....)))))))).))).)))))).))))..........))))....))))..)))...............
(MFE:-27.10)

>calJac3_cja-mir-484_chr12_11738159-11738237_-

AGCCUCGUCAGGCUCAGUCCCCUCCCGAUAAACCCCUAAAUAGGGACUUUCCCGGGGAGUGACCCUGGCUUUUUUGGCG

.(((..((((((.(((.(((((....((.....((((....))))....))..))))).))).))))))......))).
(MFE:-31.20)

>calJac3_cja-mir-6506_chr12_11771296-11771361_+

GACUGGGAUGUCACUGAAUAUGGUGUUUGUGAAUUGACUGACAUCGUAUCAGAGAUUCCAGACACA

..(((((((.((..(((.(((((((((.((......)).)))))))))))))).))))))).....
(MFE:-24.30)

>calJac3_cja-mir-365a_chr12_12688602-12688688_-

ACCGCAGGGAAAAUGAGGGACUUUUGGGGGCAGAUGUGUUUCCAUUCCACUAUCAUAAUGCCCCUAAAAAUCCUUAUUGCUCUUGCA

...((((((..((((((((..(((((((((((((((((.........))).)))....))))))))))).))))))))..)))))).
(MFE:-34.10)

>calJac3_cja-mir-193b_chr12_12694390-12694472_-

GUGGUCCCAGAAUCGGGGUUUUGAGGGCGAGAUGAGUUUAUUUUUUAUCCAACUGGCCCUCAAAGUCCCGCUUUUGGGGUCAU

((((((((((((.(((((((((((((((.((.((.((.........)).)).)).))))))))))))))).))))))))))))
(MFE:-42.30)

>calJac3_cja-mir-3179-1_chr12_16492706-16492787_+

CAAGAUCACAAACAUUUCAAUUACACCCCUUCUUGCACCUUACAGCAAUAGAGGGGUUGUAAUUGAAAUGUUUGUGAUCCUG

...((((((((((((((((((((((((((((.((((........))))..)))))).))))))))))))))))))))))...
(MFE:-46.20)

>calJac3_cja-mir-3680-1_chr12_18515180-18515266_-

AAAUUUAAGGAGGGACUCACUUGCAGGCUUGUGCAAAUGCAAAGUUGGCUUUUGCAUGAUGCUGGGAGUAGGUGCCUCCUUAAAUUU

.((((((((((((.(((.((((.(((..(((((((((.((.......)).)))))))))..))).)))).))).)))))))))))).
(MFE:-44.20)

>calJac3_cja-mir-4517_chr12_27309746-27309823_-

AGGUAAAUAUGAUGAAACUCACCGAUGAGGAGCUUAGCAAGUAGCUAAGGCCAGAGCUUGUGUUUGGUGGUGGUGGUG

.......(((.((.(...(((((((..(.(((((((((.....))).......)))))).)..)))))))).)).)))
(MFE:-17.80)

>calJac3_cja-mir-4721_chr12_27421999-27422087_+

GGGCCUGGUCAUGGUCAAGCCGGGUUCCAUCCAGGCGUGCCCCAAGGUGGAGGCCCAGGUGAGGGCUCCAGGUGAUGGUGGGCAGGGCU

((.((((.((((.(((..(((((((((((((..(((.(.(((...)).).).)))..)))).)))).)).)))))).)))).)))).))
(MFE:-41.00)

>calJac3_cja-mir-762_chr12_28828966-28829048_+

GGCCCGGCUCCGGGUUUCGGCCCGUACGGUCCGGCCGGCCAUGCUGGCGGGGCUGGAGCCGGGGCCGAGCCCGCGGCGGGGCC

(((((.(((.((((((.((((((...((((((((((.((((...))))..))))))).))))))))))))))).))).)))))
(MFE:-64.00)

>calJac3_cja-mir-6084_chr12_32861874-32861983_-

AGCGUCUGGGCUGGGCCGCGGGACCGGGCGCGGAGCCUCGCAGGGUCGGGCUCAGGCUCCCCAACCGCUCCGGCUUCUUCCUCCAGUUUGUGGCCGGGCUGGCGGCGCGG

.((((((.((((.((((((((((..((((.((((((...(..(((..((((....)))))))..).))))))))))..)))).......)))))).)))).).)))))..
(MFE:-55.90)

>calJac3_cja-mir-346_chr12_37751836-37751930_+

GGUCUCUGUGUUGGGCGUCUGUCUGCCCGCAUGCCUGCCUCUCUGUUGCUCUGAAGGAGGCAGGGGCUGGGCCUGCAGCUGCCUGGGCAGAGCGG

...((((((..((((((.((((..((((((...((((((((.((..........)))))))))).)).))))..)))).)))))).))))))...
(MFE:-48.30)

>calJac3_cja-mir-1254-1_chr12_55502672-55502768_-

GGUGGGAGGAUUGUUUGAACCUGGAAGGUGGAGCCUACAGUGAACUAUGAUUGUGCUGCUACACUCCAGCCCAGGCAACAAAGUGAAAUCCUAUCUA

(((((((......((((..(((((..(.(((((..((((((..((.......)))))).))..))))).))))))...))))......)))))))..
(MFE:-30.00)

>calJac3_cja-mir-1296_chr12_60992296-60992387_+

ACCUACCUAACUGGGUUAGGGCCCUGGCUCCAUCUCCUUUAGGAAAACCUUCUGUGGGGAGUGGGGCUUCGACCCUAACCCAGGUGGGCUGU

.(((((((....(((((((((....(((((((.((((((..((((....))))..)))))))))))))....))))))))))))))))....
(MFE:-50.90)

>calJac3_cja-mir-3924_chr12_67083170-67083248_+

UAAAUGAAAAAGUAGUAACCAUGUAUGCAGAUAUGUUGCAUAUAUAGAUAUGCAUAUGUGACUACUACUUUUUUGUUUG

(((((((((((((((((..((((((((((..(((((.....)))))....))))))))))..)))))))))))))))))
(MFE:-29.80)

>calJac3_cja-mir-548f-1_chr12_69557575-69557658_+

AUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUCACGGUUUUUGCCAUUACUUUCAAAGGCAAAAAUCGUGAUUACCUUUUUACCAACCUAAUAG

((((((((((((.(((.((((((((((((((((((............)))))))))))))))))).))).))))))))))))..
(MFE:-44.10)

>calJac3_cja-mir-605_chr12_72971677-72971759_-

GCCCUAGCUUGGUUCUAAAUCCCCUGGUGCAUUCUCCUUGGAAAAAACAGAGAAGGUGCUAUGGGAUUUAGGACCAAAUUAUG

........(((((((((((((((.((((((.(((((..((.......))))))).)))))).)))))))))))))))......
(MFE:-35.30)

>calJac3_cja-mir-4679-2_chr12_75667702-75667779_-

UAUCUUUUUAACUGUGAUAGAGAUUCUUUGCCUUUUGUUUCUGACAGAGCAAAGAAUCUGUAUCAGAGAAAAAGGAUA

(((((((((..((.(((((.(((((((((((..((((((...))))))))))))))))).))))).)).)))))))))
(MFE:-33.70)

>calJac3_cja-mir-4679-1_chr12_75667703-75667778_+

AUCCUUUUUCUCUGAUACAGAUUCUUUGCUCUGUCAGAAACAAAAGGCAAAGAAUCUCUAUCACAGUUAAAAAGAU

...((((((((.(((((.((((((((((((.(((.....)))...)))))))))))).))))).))..))))))..
(MFE:-24.10)

>calJac3_cja-mir-107_chr12_76264834-76264914_-

CUCUCUGCUUUCAGCUUCUUUACAGUGUUGCCUUGUGGCAUGGAGUUCAAGCAGCAUUGUACAGGGCUAUCAAAGCACAGA

.(((.((((((.((((.((.(((((((((((.(((.(((.....))))))))))))))))).))))))...)))))).)))
(MFE:-29.70)

>calJac3_cja-mir-607_chr12_83887052-83887149_-

UUGCUCGAAGUCACACAGGUUAUAGAUCUGGGUUCACACUCAGGCAGGCUAGCUACCUGGGUUCAAAUCCAGAUCUAUAUAACCUGUGUGACUUUGGG

...(((((((((((((((((((((((((((((((...(((((((.((.....)).)))))))...))))))))))))))..)))))))))))))))))
(MFE:-58.70)

>calJac3_cja-mir-4685_chr12_85522142-85522210_-

UAACCCAGGGGCUGGAGUCGGGCAGGGUGGUUGGUGACACAGCUUCUUCUCCCUGCCUGCCCUGGCCAG

.........((((((.(.(((((((((.(((((......)))))......)))))))))).))))))..
(MFE:-31.10)

>calJac3_cja-mir-3158-1_chr12_88914439-88914518_+

AUUCAGGCUGGUAGCAAAGAGAGAAAGCCUUCUGCUUCCAGGUACUGGAAGGGCUUCCUCUCUGCGGGACCAGCCUGAAU

((((((((((((..(..((((((.(((((.....(((((((...)))))))))))).))))))..)..))))))))))))
(MFE:-45.50)

>calJac3_cja-mir-146b_chr12_89817388-89817461_+

CCUGGCACUGAGAACUGAAUUCCAUAGGCUGUGAGCUCUAGCGAAUGCCCUAUGGACUCAGUUCUGGUGCCCGG

((.((((((.((((((((..((((((((.(((..((....))..))).)))))))).)))))))))))))).))
(MFE:-37.90)

>calJac3_cja-mir-1307_chr12_90809983-90810131_-

CAUCAACAGCCAGCUGAGUCACUGUCACUGCCUACCAAUCUCGACCGGACCUCGACCGGCUCGUCUCUGUUGCCAAUCGACUCGGCGUGGCGUCGGUCGUGGUAGAUAGGCGGUCAUGCAUACGAAUUUUCAGCUCUUGUUUUGGUGAC

((((((.(((.(((((((((..(((.((((((((.(.(((.(((((((.((.((.((((.(((..............))).)))))).))..))))))).))).).))))))))...)))...))...)))))))...)))))))))..
(MFE:-53.20)

>calJac3_cja-mir-609_chr12_91685842-91685936_-

UGCUCCACUGUUCCUAGCAUGUUGCCCUCAUCUCUAGUAUUUACCCCGUUAGAGACUAGUGAUGAGGUCAACACUCUAGAAACAGCAGAGAAACU

..(((..(((((.((((..(((((.(((((((.(((((.((((......)))).))))).))))))).)))))..)))).)))))..))).....
(MFE:-38.90)

>calJac3_cja-mir-4680_chr12_98460101-98460167_+

UAUAAGAAACUCUUGCAGUCUUAGAUAUUAUAAAAAUAUAUAUCUGAAUUGUAAGAGUUGUUAGCAC

.......((((((((((((.((((((((.(((....)))))))))))))))))))))))........
(MFE:-20.50)

>calJac3_cja-mir-6715b_chr12_99933473-99933549_-

GGUUGUGCCCACAGGCACAACUGGUUUGGCAAUUCAGUGAAAAUGCUCAAACCGGCUGUGCCUGUGGACGCAGCCCA

(((((((.(((((((((((.(((((((((((.(((...)))..))).)))))))).))))))))))).)))))))..
(MFE:-48.10)

>calJac3_cja-mir-6715a_chr12_99933473-99933551_+

UGGGCUGCGUCCACAGGCACAGCCGGUUUGAGCAUUUUCACUGAAUUGCCAAACCAGUUGUGCCUGUGGGCACAACCUU

.(((.((.(((((((((((((((.((((((.(((.(((....))).))))))))).))))))))))))))).)).))).
(MFE:-48.10)

>calJac3_cja-mir-4295_chr12_100257792-100257876_+

CUUUGUGGAACAGUGCAGUGUUUUCCUUGCCUGUGGCAAGACGACUUCAGUUCAAGGCUAAGAAACUAGACUCUUCCUACAGAGA

((((((((((.(((..(((.(((((((((.(((.((........)).)))..)))))..)))).)))..))).)))).)))))).
(MFE:-25.30)

>calJac3_cja-mir-2110_chr12_101843553-101843631_-

UGGGGGCUUGGGGAUUCCGCGGCUUAGGGAGGGAGGCGUCGGCUCUGUUUCUUACAGCGGUCUUUUCCUCCCACUCCUG

.(((((...(((((..((((.....(((((.((((.(...).)))).)))))....)))).....)))))...))))).
(MFE:-29.60)

>calJac3_cja-mir-3663_chr12_104893795-104893890_-

CCGGGACCUUGGUCCAGGCUCCCACCCGCGUGGUGCUGGGGUGGAUAAGUCUAAUCUGAGCACCACAGGGGCCGGACGCCUGGAUUAAGGGGACUC

..((..((((((((((((((((..(((..((((((((.(((((((....))).)))).))))))))..)))..))).)))))))))))))...)).
(MFE:-56.40)

>calJac3_cja-mir-4682_chr12_107783405-107783484_+

UGAGCCUGGUCUGAGUUCCUGGGGUGUGGUCUGCCACUGGGUAAGCCCAGAGCUCCCAGACUCAGUGCUCAGAGGAAGCA

((((((((((((((((((.((((.(((((....))))......).))))))))))..)))).))).))))).........
(MFE:-33.40)

>calJac3_cja-mir-3941_chr12_110368052-110368124_+

GAGUCAGUAUUCUCAUCAGGCUGUGAUGCUCUCUGUUUUAUGUACAGAGACAGCCUGAUGGUUCCUUUUUGUU

............(((((((((((......(((((((.......))))))))))))))))))............
(MFE:-25.50)

>calJac3_cja-mir-378c_chr12_119049811-119049893_-

UGAGGCCACCACUGGACAUGAGGUCGGAAGAGUGGAGUUGGGUCACAUUUCCACGCUUGGACUUUGAAGGUAGCGAGUGCCUC

.(((((.(((.(((.....((((((..(((.((((((.((.....)).)))))).))).)))))).....))).).)))))))
(MFE:-30.00)

>calJac3_cja-mir-202_chr12_121381224-121381326_-

CCACAGAGCUGCCCGCCGUUCCUUCUUCCUAUGCAUAUACUUCUUUGAGGAUCUGGCCUAAAGAGGUAUAGGGCAUGGGAAGAUGGGGCGGUGGGUCCUCCAC

.....(((..((((((((((((.(((((((((((.(((((((((((.(((......))))))))))))))..))))))))))).)))))))))))).)))...
(MFE:-61.30)

>calJac3_cja-mir-598_chr13_7529672-7529768_+

GCUUGAUGAUGCUGCUGAUGCUGACGGUGAUGCCGAUGGUGUGAGCUGGAAAUGGGGUGCUACGUCAUCGUUGUCAUCGUCAUCAUCAUCAUCCGAG

....(((((......(((((.(((((((((((.((((((((((.(((........)))..)))))))))).))))))))))).))))))))))....
(MFE:-36.90)

>calJac3_cja-mir-124-1_chr13_8862338-8862422_+

AGGCCUCUCUCUCCGUGUUCACAGCGGACCUUGAUUUAAAUGUCCAUACAAUUAAGGCACGCGGUGAAUGCCAAGAAUGGGGCUG

.((((((..(((..((((((((.(((..((((((((.............))))))))..))).))))))))..)))..)))))).
(MFE:-35.60)

>calJac3_cja-mir-548h-4_chr13_11191045-11191145_+

GCUAUUAGGUCAGUGCAAAAGUAAUCGCCAUUUUGGCCAUUACUUAAUUUACACUAAUGGCAAAAACGGCGAUUACUUUUGUACCAAUCUAAUAUUUGCUG

((((((((((..(((((((((((((((((.((((.(((((((............))))))).)))).)))))))))))))))))..))))))))...))..
(MFE:-43.90)

>calJac3_cja-mir-320a_chr13_15968050-15968131_+

GCUUCGCUCCCCUCCGCCUUCUCUUCCCGGUUCUUCCCGGAGUCGGGAAAAGCUGGGUUGAGAGGGCGAAAAAGAAUAAGGG

.........((((.(((((((((..(((((((.((((((....)))))).)))))))..)))))))))..........))))
(MFE:-41.50)

>calJac3_cja-mir-548v_chr13_20640726-20640805_+

AACACUAGUGUGGUGCAGAAGUAAUUUCUGUUUUGCCAUCAUGGCAAAAGCUGCUAUUACUUUUGCACCAACCUAGUAUU

...(((((..(((((((((((((((.....((((((((...))))))))......)))))))))))))))..)))))...
(MFE:-36.20)

>calJac3_cja-mir-383_chr13_23481756-23481828_+

CUCCUCAGAUCAGAAGGUGAUUGUGGCUUUGGGUGGAUAUUAAUCAGCCACAGCACUGCCUGGUCAGAAAGAG

(((.((.((((((..((((.((((((((...(((........)))))))))))))))..)))))).))..)))
(MFE:-28.10)

>calJac3_cja-mir-4660_chr13_26528519-26528592_+

ACUCCUCCUGCAGCUCUGGUGGAAUAUGGAGAAGGCUUUUCCUUUCCUCUAUCUCUCCCAGGACCUGGUGGCGU

......((..(((.(((((.(((..((((((((((.....))))..)))))).))).)))))..)))..))...
(MFE:-20.30)

>calJac3_cja-mir-597_chr13_27162813-27162912_+

UACUUACUGUACGUGUGUGUCACUUGAUGACCACUCUGAAGAGAGUAAAAUGUACAGUGGUUCUCUAGUGGCUCAAGUGUUGUAAUGUAGAGUGAUAGUC

...(((((.(((((......(((((((.(.(((((....((((((...............))))))))))))))))))).....))))).))))).....
(MFE:-28.90)

>calJac3_cja-mir-3148_chr13_27857197-27857273_-

GAGUUAAGAUGGAAAAAACUGAUGUAUGCUUAUUGAUGUAGCUAACAAGCAUACAUCAGUUUUAUCCAACUUCACUU

((((.(((.((((.(((((((((((((((((.(((.......))).))))))))))))))))).)))).))).))))
(MFE:-33.20)

>calJac3_cja-mir-548ao_chr13_38974534-38974627_-

AACUAUUAUUAGGUUGAUACAGAAGUAACUUCAGUUUUUGCAGUUGAAAGUAAUGGCAAAAACUGCGAUUCCUUUUGCAACAACCUAAUCGUUU

.......(((((((((...((((((......((((((((((.((((....)))).))))))))))......))))))...))))))))).....
(MFE:-28.80)

>calJac3_cja-mir-5190_chr13_44645399-44645478_+

GGUCACAUCCUGGAUCCAGCCCUGUUACAUGGUUAACAUUCCACAGCCAAUGACUGAGCCAGAGCCAGAGCCACCAUCCU

(((..(...((((.((..((.(.((((..(((((..........))))).)))).).))..)).)))).)..))).....
(MFE:-15.80)

>calJac3_cja-mir-4526_chr13_44807595-44807681_+

GGCAGUGACAUCAGGGCCCAGUCCUUGCUGUCAUGCCCCAGGUGAUGUGCCGGGCUGACAGCGGGCAGGUUGCUAACGUCAACUGUC

(((((((((...((.(.((.((((..(((((((.((((..(((.....)))))))))))))))))).)).).))...))).))))))
(MFE:-40.00)

>calJac3_cja-mir-3976_chr13_51698901-51699039_-

UGAGGGAUAAAAAGAACAGGAAGAUUAAUGUCAUAGUGGAGUCGGACUGCAGGGCUUCUUUUACACUAUAAAUAUUGUAUGAAGUGCUGAUGUAACCUUUACUGCAGCAUGACAUGGGAUUUGGCUGUUUUUAUGGCUC

...(((.....((((((((..(((((.(((((((..((.(((.((((..(((.(((((...((((.((....)).)))).))))).)))..))..))...))).))..)))))))..)))))..))))))))....)))
(MFE:-37.90)

>calJac3_cja-mir-6718_chr13_53910724-53910803_-

AGUAAAUCCCUAGAGGCCAACGGGCUUAUGAUGUAUUGAGAGAGACAUGUCAUAAGCCCUUUGGCCACGAGGGAUUCAGU

....(((((((...((((((.(((((((((((((.((......)).))))))))))))).))))))...)))))))....
(MFE:-40.80)

>calJac3_cja-mir-320c-1_chr13_58879387-58879475_+

UUUGCAUUAAAAAUGAGGCCUUAUCUUCCCAGUUCUCUCCAGAGUCAGAAAAAGCUAGGUUGAGAGGGUAGAAAAAAAAAUGAUGUAGA

(((((((((........(((((.((..((.((((.(((........)))...)))).))..)).)))))...........)))))))))
(MFE:-17.10)

>calJac3_cja-mir-133a-1_chr13_59034538-59034625_-

ACAAUGCUUUGCUAGAGCUGGUAAAAUGGAACCAAAUCGCCUCUUCAAUGGAUUUGGUCCCCUUCAACCAGCUGUAGCUAUGCAUUGA

.((((((...((((.(((((((..((.((.((((((((............)))))))).)).))..))))))).))))...)))))).
(MFE:-41.10)

>calJac3_cja-mir-1-2_chr13_59037921-59038005_-

ACCUACUCAGAGUACAUACUUCUUUAUGUACCCAUAUGAACAUACAAUGCUAUGGAAUGUAAAGAAGUAUGUAUUUUUGGUAGGC

.((((((.(((((((((((((((((((((..(((((..(........)..))))).))))))))))))))))))))).)))))).
(MFE:-36.40)

>calJac3_cja-mir-320c-2_chr13_61722437-61722486_+

CUUCUCUUUCCAGUUCUUCCCAGAAUUGGGAAAAGCUGGGUUGAGAGAGU

.((((((((((((((.((((((....)))))).)))))))..))))))).
(MFE:-24.20)

>calJac3_cja-mir-3975_chr13_73231776-73231845_+

CAUGUAGGUGAGUGAGUGUUAUUUCAAAAGACUACAGGUAGGAAAUGAGUCUAGUGUACUGGCUCACAUG

.......((((((.((((......((..(((((.((.........)))))))..)))))).))))))...
(MFE:-18.20)

>calJac3_cja-mir-4318_chr13_75363110-75363190_+

GCUUCUUAAUUAUGUCAUAAACCCACUGUGGGCAAGGACCUUGUCUUAGACAUUCACCGUGGGUACAUGCUAGGUGCUGAA

((..((((..(((((.....((((((.((((((.(((((...))))).)...))))).))))))))))).)))).))....
(MFE:-20.10)

>calJac3_cja-mir-4319_chr13_82664531-82664615_-

UUGGCUUAAGUCCCUGAGCAAAACCACUGAAUGUGCUCCCUGGGGAAGUUAUAUGAGUGCUUGGCUCAUGGGGCUAUGAUGGUCA

.(((((..(((((((((((..((.((((..(((((((((....)).)).))))).)))).)).))))).)))))).....)))))
(MFE:-28.40)

>calJac3_cja-mir-4743_chr13_86505880-86505948_+

GCUGGCCAGCUGGGACAGGAGUGAUGAAUGAGCCAUCCUUCCAACCCCUUUCUGUCUUUUCUGGUCCAG

.((((((((..(((((((((((...(((.((....)).)))..))....)))))))))..)))).))))
(MFE:-22.90)

>calJac3_cja-mir-4744_chr13_86910231-86910312_-

GUAAUCAAAUCUCAAGACUAGACUUAGCUAUGACCAGGCCAUGGUGAGCAUCACAGUAUGUCUAGUCUUUAGGUUUGAUUAC

((((((((((((.((((((((((.(((((...((((.....)))).))).......)).)))))))))).))))))))))))
(MFE:-32.90)

>calJac3_cja-mir-4320_chr13_88068899-88068963_-

GACAUGUUGGGUUUGCUACAGACAUUUCAGACAACUCGGGAUUCUGCAGCUUCCUGGCCACUUUG

.....((((((...(((.((((.(((((((....)).))))))))).)))..)))))).......
(MFE:-15.40)

>calJac3_cja-mir-4528_chr13_91237524-91237612_+

UAUUCUACUGGGCAUAUAUAUCAUUAUAUACAUGGUCAUUGUAUGAUGAUCAGAUCAUUACAUGUAUGAUAUGGACACCCAGUAGACUC

...(((((((((....((((((((.((((...((((((((....)))))))).........))))))))))))....)))))))))...
(MFE:-28.50)

>calJac3_cja-mir-122_chr13_96350169-96350253_+

CCUUAGCAGAGCUGUGGAGUGUGACAAUGGUGUUUGUGUCUAAACUAUCAAACGCCAUUAUCACACUAAAUAGCUACUGCUAGGC

.((((((((((((((..(((((((.(((((((((((............))))))))))).)))))))..)))))).)))))))).
(MFE:-46.10)

>calJac3_cja-mir-3591_chr13_96350175-96350247_-

CAGUAGCUAUUUAGUGUGAUAAUGGCGUUUGAUAGUUUAGACACAAACACCAUUGUCACACUCCACAGCUCUG

(((.((((....(((((((((((((.(((((...((....)).))))).)))))))))))))....)))))))
(MFE:-30.60)

>calJac3_cja-mir-548av_chr13_110425072-110425133_-

AAAAGUCCUUGUGAUUUUGCCAUUACCUUUACCUUUAAUGGCAAAACUACAAUUACUUUUGC

((((((..(((((.(((((((((((..........))))))))))).)))))..))))))..
(MFE:-19.90)

>calJac3_cja-mir-3127_chr14_1388789-1388861_+

AGCCAGGCCCUUCAGGGCUUGUGGAAUGGUAAGAAGGGAUCCUUCCUCUUCUGUGGGCCUGCUAGGUGUGGCC

.((((.(((...((((.((............((((((((....))).)))))..)).))))...))).)))).
(MFE:-29.30)

>calJac3_cja-mir-5696_chr14_5696247-5696331_+

GUGCUUACUUAGGUAGUCUGAUACCUACUACUGAUGACAUACAUCCUAAGUGCUCAUUUAGGCAUUAGACUACCUAAAUGAGCAC

(((((((.((((((((((((((.((((.....((((((((.........))).))))))))).)))))))))))))).)))))))
(MFE:-36.90)

>calJac3_cja-mir-4772_chr14_6860823-6860901_+

GUGAUUGCCUCUGAUGAGAUAAAGUUGCAGACUUGUCUUCCCAAAUAGUCUGGAACUUUGCCUGAUCAGAAUUAGUCAC

(((((((..((((((.((.(((((((.((((((.............)))))).))))))).)).))))))..)))))))
(MFE:-32.90)

>calJac3_cja-mir-4436a_chr14_14942051-14942127_+

GCCUUACUUCUGCCUGCCCUGCCCCUUGAAUUUGCUCCAUGAUUUGGGCAGAGCAGGCGGAAGUGGACAAGCGAAGA

...((((((((((((((.((((((...(((((........))))))))))).))))))))))))))...........
(MFE:-37.30)

>calJac3_cja-mir-4771-1_chr14_16404383-16404462_-

GCCUUAGCCUAAUUUUAGGUCUGGUCUGCUUCAGUUUUACCUUCACUUCAAGCAGGUCAGACCUACAGUUAGCCUGGAGC

((.((((.((((((.((((((((((((((((.(((.........)))..)))))))))))))))).)))))).)))).))
(MFE:-31.80)

>calJac3_cja-mir-4779_chr14_20321451-20321532_+

UAAAUGUCUUACUGCUUUUACUAUUUCAUCCUAGUGUCCAUUGUUUAGGAGGGAGUAGUAAAACCAGUAAGACAUUUAGUUA

((((((((((((((.((((((((((((.((((((..........)))))).)))))))))))).))))))))))))))....
(MFE:-38.00)

>calJac3_cja-mir-6071_chr14_20744919-20744996_+

GUUUCUGCUGCCAGCCAAGGCUCUAGGUCCAGCUUACUCCCUGGCUCACUGUCCUCAGAGCCCUUGCCACCACAGAGG

.((((((.((...((...(((((((((.(.((((........))))....).))).))))))...))...))))))))
(MFE:-22.80)

>calJac3_cja-mir-5000_chr14_31755104-31755202_-

CUGAAGAACGUGUGGUCCAGGUUCAGAAGUAUUUCCAAGUAACCCGUGCUUAUAACUCAGGAACGCUUCUGAGCUGGGACCAUACAGGUCUCCUUACUU

....(((.((((((((((.(((((((((((..(((((((((.....)))))........)))).))))))))))).))))))))).).)))........
(MFE:-37.60)

>calJac3_cja-mir-3126_chr14_37833629-37833702_-

AUAAUUAUUGGAGGGACAGAUGCCAGGAACCCUGGUUAUGAUUUGCAUCUGGCAUCUGUCACACAGAUAAUUAU

(((((((((.....((((((((((((......................)))))))))))).....)))))))))
(MFE:-26.60)

>calJac3_cja-mir-4778_chr14_40513356-40513434_+

UCACAUGUUCAACUCUGUGAAGGAAAAAGAGGUGAAGAAGAGGUGAAGCCCUCUUCUUCCUUUAGAGUUGAAUAUGUAG

..((((((((((((((............((((.((((((((((......))))))))))))))))))))))))))))..
(MFE:-34.60)

>calJac3_cja-mir-4434_chr14_42427130-42427181_-

UCACUUGAGGAGAAGUAAAGUAAACUUUGGUUUUCAACUUUUCCUACAGUGU

.((((..(((((((((...(.((((....)))).).)))))))))..)))).
(MFE:-16.20)

>calJac3_cja-mir-4433_chr14_42622191-42622270_-

CAUCCUCCUUACGUCCCACUCCCACUCCUGUUUCUGGUGAAACAUUCAAACAGGAGUGGGGGUGGGAUGUAAAAAGGAUG

((((((..(((((((((((((((((((((((((.((......))...)))))))))))))))))))))))))..))))))
(MFE:-55.30)

>calJac3_cja-mir-5192_chr14_44995218-44995305_-

UUAGUUCCAGCCUUCUGGCUCACCUGGAACCAUUUCUCCUGGGAAGCACCGUAGCUGAGUGGAUUCUAGGUGAUGAGGGCUUGGUACU

..(((.(((((((((....(((((((((((((((.(..(((.(......).)))..)))))).)))))))))).)))))).))).)))
(MFE:-37.00)

>calJac3_cja-mir-4432_chr14_46855972-46856054_+

GCAUCUCACAAGCCUCUCCCAGGUGACACCUCUAGAGUGUCAUCCCCUGGAGUGUCACAUUGGGAAGGCUCUGCGAGAUGCCU

(((((((.(((((((.(((((((((((((.(((((.(.(....)).)))))))))))).))))))))))).)).)))))))..
(MFE:-45.80)

>calJac3_cja-mir-216b_chr14_51373258-51373339_+

GCAGACUGGAAAAUCUCUGCAGGCAAAUGUGAUGUCACUGAAGAAAUCACACAGUUACCCGCAGAGAUUCUACAGUCUGACA

.(((((((...(((((((((.((.((.((((((.((......)).))))))...)).)).)))))))))...)))))))...
(MFE:-34.50)

>calJac3_cja-mir-216a_chr14_51383740-51383849_+

GAUGGCUGUGAGUUGGCUUAAUCUCAGCUGGCAACUGUGAGAUGUUCAUACAAUCCCUCACAGUGGUCUCUGGGAUUAUGCUAAACAGAGCAAUUUCCUUGCCCUCAUGA

....(((.((..(((((.(((((((((..(((.((((((((.(((....)))....)))))))).))).))))))))).))))).)).)))...................
(MFE:-38.60)

>calJac3_cja-mir-217_chr14_51389298-51389407_+

AAUACGAUUAUUACAUAGUUUUUGAUGUCGCAGAUACUGCAUCAGGAACUGAUUGGAUAAGAAUCAGUCACCAUCAGUUCCUAAUGCAUUGCCUUCAGCAUCUAAACAAG

.................((((..(((((.(.((.((.(((((.((((((((((.((((........))).).)))))))))).))))).)).)).).))))).))))...
(MFE:-31.00)

>calJac3_cja-mir-3682_chr14_53716407-53716486_+

UAAGUUACAUAUGUCUGCCUCUGUGUCAUCAUAAUAAAGAUGUCAUGAUGAUACAGGUAGAGGUAGACAUAUAAAACUUA

((((((..((((((((((((((((((((((((.(((....))).))))))))))....))))))))))))))..))))))
(MFE:-36.70)

>calJac3_cja-mir-4431_chr14_54823402-54823491_+

UGGUUUACGACUCUGACAACUAGAAGGUUUAUGGCUGUUUCUUACCCGAUGCCCAAUAUUUAACUUUCCAGUUGUCAGAGUCAUGAACCA

(((((((.(((((((((((((.(((((((((((((...............)))..)))...))))))).))))))))))))).)))))))
(MFE:-39.00)

>calJac3_cja-mir-559_chr14_60436354-60436450_-

GCUCUAGUAACAUCCUAAAGUAAAUAUGCACCAAAAUUACUUUUGGUAAAUAAUGCUUUUGGUGCAUAUUUACUUUAGGAUGUUACUGGAGCUCCCA

(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((...))))).......)))))))))))))))))))))))))))))))))))).....
(MFE:-58.20)

>calJac3_cja-mir-548ad_chr14_72903788-72903869_-

CUAUUAUGUUGGUGCAAAACUAAUUGUGGUUUUUGAAAGUAACUUGUUGAAAACCACAAUGACUUUUGCCCCAACCUAAUAC

.(((((.(((((.((((((...(((((((((((((((((...))).))))))))))))))...)))))).))))).))))).
(MFE:-30.80)

>calJac3_cja-mir-4765_chr14_75727126-75727202_-

AGGAGAUUUUGAACAUAGCUAUCAAUCACUCAGCCUGGAAGAAGCUGAGUGAUUGAUAGCUAUGUUCAGAAUCACCA

.((.((((((((((((((((((((((((((((((.........)))))))))))))))))))))))))))))).)).
(MFE:-51.80)

>calJac3_cja-mir-4263_chr14_80436205-80436287_-

GUAGUGUUCUUCAGGGUUUUACUUGGGAGGCUGGAAUGGCCAGUAUUCCUAAACAAUUCUAAGUGCCUUGGCCCACGAUAUAC

...(((....(((((((...((((((((....((((((.....)))))).......)))))))))))))))..))).......
(MFE:-21.30)

>calJac3_cja-mir-1301_chr14_83171484-83171565_+

GGAUUGUGGGGGGUCGCUCUAGGCACCGCAGCACUGUGCUGGGGAUGUUGCAGCUGCCUGGGAGUGACUUCACACAGUCCUC

((((((((.(((((((((((((((((.((((((((.......)).)))))).).))))).))))))))))).))))))))..
(MFE:-45.70)

>calJac3_cja-mir-4757_chr14_89277593-89277661_-

CGAGGCCUCUGUGACGUCAUGGUGUCUGCGGGAGGAGACCGUGACGUCACAGAGGCUUAGCGCUCGGAG

(((((((((((((((((((((((.(((......))).)))))))))))))))))))......))))...
(MFE:-46.60)

>calJac3_cja-mir-3125_chr14_95815754-95815831_-

GAGAAUGGGGUAGAGGAGGCUGUGGACAGGGCUCCCCCUGCCUGUGGUUUGAGACUCUGCCUUCCUCCUCCCUUUCUC

(((((.((((..((((((((...((.(((((....)))))))................))).)))))..)))))))))
(MFE:-32.50)

>calJac3_cja-mir-3681_chr14_96358276-96358344_-

UUCCCAUAGUGGAUGAGGCACUGUUUGCAGAGCCAACUGUGCACACAGUGCUUCAUCCAGUACCAGAAU

......((.(((((((((((((((.((((.((....)).)))).))))))))))))))).)).......
(MFE:-36.50)

>calJac3_cja-mir-548s_chr14_96791912-96792065_-

UUGGUGCAAAAGUAAUUGUGGUUUUUGCCAUUUUCUUUUUGUCCACUAUUUUUAAUAAUAAAAAUAAUGGCAAAAGCCUCAAUUAUUUUUAGUAAUUAGUAAUUUAGCAAUUAGGAAUUACGGUCGGCAAAAACCACAGUUAUUUUUGCACCAA

((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((((.....(((.(((((..(((((((((((((....)))...))))))))))...))))).)))...))))..))))).....)).)))))))))))))))))))))))))))))
(MFE:-59.30)

>calJac3_cja-mir-548aq_chr15_7379658-7379715_-

AAAAGUAAUUGAGGUUUUUGUCAUCAUGUUCAGUGGCAAAAACCGCAAUUACUUAUUC

..(((((((((.((((((((((((........)))))))))))).)))))))))....
(MFE:-25.30)

>calJac3_cja-mir-28_chr15_10361913-10361998_+

GGUCCUUGCCCUCAAGGAGCUCACAGUCUAUUGAGUUGCCUCUCUAACUUUCCCACUAGAUUGUAAGCUCCUGGAGGGCAGGCACU

(((.(((((((((.(((((((.((((((((.(((((((......)))))....)).)))))))).))))))).))))))))).)))
(MFE:-43.40)

>calJac3_cja-mir-944_chr15_11480581-11480668_+

AUUUUAGACACAUCUCAUCUAAUACACAAUAUUUUCUUAAAUGGUAUAAAGAGAAAUUAUUGUAUAUCAGAGGAGGUGUGUCUGGGAU

((((((((((((((((.(((.(((.((((((.((((((............)))))).)))))).))).))).))))))))))))))))
(MFE:-34.10)

>calJac3_cja-mir-3137_chr15_16858408-16858482_-

UACAGGUUUGUAGUCUAGGAGCAGUGGGGUGUAUGGUAUAGGUAUAGCCUUGUGCCCCUGGGCUACAAACCUGUC

.((((((((((((((((((.(((..(((.(((((.......))))).)))..))).)))))))))))))))))).
(MFE:-44.10)

>calJac3_cja-mir-564_chr15_20533403-20533496_+

CGGGCGGUGGGCGCCAGGCACAGUUGCAGCAAGCACCAUGGGCGAGAGGCCGCGGCCCCCGGGCAGCGCGGUGUCCUCGGCCGCCUACCCCGAC

((((..((((((((((((.(((.((((.((..((.((..((((...........))))..)))).)))))))))))).)).)))))))))))..
(MFE:-44.70)

>calJac3_cja-mir-1226_chr15_23580993-23581067_+

GUAGGGGCAUACAGGCCUGGGUGGGGCAGCUGGGAUGGUCCAAAAAAGUGGCCUCACCAGCCCUGUGUUCCCUAG

.((((((.(((((((.((((.((((((.((((((....))).....))).)))))))))).))))))))))))).
(MFE:-38.00)

>calJac3_cja-mir-711_chr15_24269814-24269889_-

ACUGACUUUGAAUCUCUCCUCAGGGUGCUACGGGCAAAGCUGGGGACCCAGGGAGAGACGUAAGUGAAGGGAGUUG

(((..(((((..((((((((..((((.((.(((......))))).)))).))))))))......)))))..)))..
(MFE:-27.30)

>calJac3_cja-mir-4793_chr15_24334836-24334922_-

UUUCUCCUCGCUGCCCGGACAUCCUGCUCUACAGGGCAGAGGGAAGCCAAGAAGGCCUCUGCACUGUGAGUUGUCUGACUGGGGGAA

....(((((.(....((((((....((((.((((.((((((....(((.....))))))))).))))))))))))))...)))))).
(MFE:-34.70)

>calJac3_cja-mir-425_chr15_24717675-24717761_-

GAAAGCGCUUUGGAAUGACACGAUCACUCCCGUUGAGUGGGCACCCGAGAAGCCAUCGGGAAUGUCGUGUCCGCCCAGUGCUCUUUC

(((((.((.((((...(((((((.((.(((((....((((............))))))))).)))))))))...)))).)).)))))
(MFE:-34.50)

>calJac3_cja-mir-191_chr15_24718143-24718234_-

CGGCUGGACAGCGGGCAACGGAAUCCCAAAAGCAGCUGUUGUCUCCAGAGCAUUCCAGCUGCGCUUGGAUUUCGUCCCCUGCUCUUCCGCCU

.(((.(((.((((((..(((((((((.((..(((((((.(((.......)))...)))))))..)))))))))))..))))))..)))))).
(MFE:-43.10)

>calJac3_cja-mir-4271_chr15_24957936-24958006_+

AAAUCUCUCUCCAUAUCUUUCCUGUAGCCCCCAGGUCGGGGAGGGGGGAGAAAAGGUGGGGAAUUAGAUUC

.(((((.(((((((...((((((.(..((((......))))..).))))))....)))))))...))))).
(MFE:-27.80)

>calJac3_cja-mir-5193_chr15_25524419-25524526_-

CCUAGGAAAGGCUACUGGUAACUGGGAUGGGGGUGGGGGGAGGUAAGAAGUCUCUCACUACUCCCCUACCUCACCCCAGUUCCAUCACCUGAAGUGGACCUGUUGGGA

(((((...((((((((((((((((((.(((((..((((((.(((.(((....))).))).))))))..))))).))))))).....)))...))))).))).))))).
(MFE:-49.10)

>calJac3_cja-mir-5787_chr15_25943571-25943625_+

GGUGGCCAGGGCGCGCGGAGGUGCUGGGUCGGCCUCGGCUCCCGCGCUGCGCCGC

.(((((...((((((.((((.((..((.....)).)).))))))))))..)))))
(MFE:-30.30)

>calJac3_cja-let-7g_chr15_28012972-28013055_-

AGGCUGAGGUAGUAGUUUGUACAGUUUGAGGGUCUAUGAUACCACCCGGUACAGGAGAUAACUGUACAGGCCACUGCCUUGCCA

.(((.((((((((.((((((((((((.....((((.((.((((....))))))..)))))))))))))))).))))))))))).
(MFE:-38.90)

>calJac3_cja-mir-135a-1_chr15_28038839-28038928_-

AGGCCUCGCUGUUCUCUAUGGCUUUUUAUUCCUAUGUGAUUCUACUGCUAACUCAUAUAGGGAUUGGAGCCGUGGCGCACGGCGGGGACA

...(((((((((.(.((((((((((..((((((((((((.............)))))))))))).)))))))))).).)))))))))...
(MFE:-44.20)

>calJac3_cja-mir-3938_chr15_31645289-31645387_-

AGGAAUUUUUAAACUGAUCACACAAUUAUCUACAAGGAAUUUUUAAAUUUUCAAAAUUUCCCUGCAGAUAAUCUGGUGAACAGGUUGGAUGGCUCCAUG

.(((...((((..(((.((((.(((((((((.((.((((.((((........)))).)))).)).))))))).)))))).)))..))))....)))...
(MFE:-26.00)

>calJac3_cja-mir-3136_chr15_45312958-45313035_-

AAUGUGAAACUGACUGAAUAGGUUGGUUCAUUUUUCUGUGACUGCACAUGGCCCUGCCUAUUCAGUCAGUUUCAUAUU

.((((((((((((((((((((((.((.(((......((((....))))))).)).)))))))))))))))))))))).
(MFE:-40.40)

>calJac3_cja-mir-1284_chr15_47892717-47892836_-

AUUUUGAUAUAUAAGGCAGUUGAAUGUUUUCUGUACAAACCCUGGCUUUUCUUAAUUUUUAUGUAUUGGAAAGCCCAUGUUUGUAUUGGAAACUGCUGGUGUCUUUCAUAUUGAAAAUCU

.(((((((((..((((((.(.....((((((.((((((((...((((((((................))))))))...)))))))).))))))....).))))))..)))))))))....
(MFE:-36.70)

>calJac3_cja-mir-4790_chr15_57089099-57089177_-

CAAUGUGACAUCGCUUUUCCAUUCAUGUUCACUGAAAGGUAGAUUUUAGAAACAUGAAUAGUAAAGCGAUGUCACAUUG

(((((((((((((((((.(.(((((((((..((((((......)))))).))))))))).).)))))))))))))))))
(MFE:-39.80)

>calJac3_cja-mir-378b_chr15_62256238-62256294_+

GGUCAUUGAGGCUUCAAGGCUGGUGGGAGGAGCACUGGACUUGGAGGCAGAAAGACC

((((.((..(.(((((((.((((((.......)))))).))))))).)..)).))))
(MFE:-23.40)

>calJac3_cja-mir-885_chr15_62324715-62324788_-

CCGCACUCUCUCCAUUACACUACCCUGCCUCUUCUCCAUGAGAGGCAGUGGGGUGUAGUGGAUAGAGCACGGGU

(((..((((.(((((((((((.(((((((((((......))))))))).))))))))))))).))))..)))..
(MFE:-44.70)

>calJac3_cja-mir-5092_chr15_71735110-71735196_+

AUCCCAAGUCAGAUGCCAAAACCAGUAUGGAUUGGACACCAUGAUGAGUCCAAACCAAUCCACUCUGGCUUGGUGUCUGACUUGGGA

.((((((((((((((((((..((((..((((((((...................))))))))..)))).))))))))))))))))))
(MFE:-47.70)

>calJac3_cja-mir-544b_chr15_72197227-72197304_-

GGAAUUUUGUUAAAAUGCAGAAUCCAGUUCUGCAGCUCUGAGGCUGGAUCUGAGGUUGUGCGUUUCUAACAAGGUGCU

((.((((((((((((((((.(((((((.((..(((((....))))))).))).)))).))))))).))))))))).))
(MFE:-28.80)

>calJac3_cja-mir-5682_chr15_76013015-76013062_-

GGCUGGUGGGCCUUAUUCUGUACCUCAUAGGAUAAUGCCUGUUGGACC

(((((((((((.(((((((((.....))))))))).))))))))).))
(MFE:-16.40)

>calJac3_cja-mir-4447_chr15_80011800-80011889_+

GUUCUAGAGCAUGGUUUCUCGUCAUCUGCACUACCGAUGUUUGGGGUCAGAUAAUUGUUUGUGAUGGAGGCUGUUGUUGCAUUGUAGGAA

.(((((.(((((((((((.(((((((((.(((.((((...)))))))))))..........))))))))))))....)))..).))))).
(MFE:-21.10)

>calJac3_cja-mir-4796_chr15_82119988-82120064_+

UAAAUUUGUGUCUGUACUCUGCCAAUUUACUGCCAUGACUUGUGGCCUCAAGUUUGGGCACAAUUAGACACAAAUUU

.(((((((((((((.....(((((((((...(((((.....)))))...)))))..))))....)))))))))))))
(MFE:-26.10)

>calJac3_cja-mir-568_chr15_82549942-82550036_+

AAUAUACACUAUAUGAUGUAUAAAUGUAUACACGCUUCCUAUAUGUAUCCACAUAUAUAUAGUGUAUAUAUUAUACAUGUAUCGGUGUGUAUAUG

.(((((((((((((.((((((((.(((((((((......(((((((....)))))))....))))))))))))))))))))).)))))))))...
(MFE:-32.20)

>calJac3_cja-mir-548ab_chr15_93324357-93324441_+

UGGUUAGUGCAAAAAUAAUUGCAGGUUUUGCUGUUACUUGUAAUUACUUGUAAUCGCAAAACCUGCACUUACUUUUGCACCAACC

.((((.((((((((.(((.((((((((((((.(((((..((....))..))))).)))))))))))).))).)))))))).))))
(MFE:-41.50)

>calJac3_cja-mir-4472-1_chr16_GL285729_random_10546-10620_-

UGGGGGACCCCUGCUCUCUCACUCUCCCUAAUGGGGCUGAAGACAGCUUGGGGGGCUGCGGUGUUGUUUUUGUUU

((.((..((((.(((.(((((...((((....)))).)).))).)))..))))..)).))...............
(MFE:-24.10)

>calJac3_cja-mir-4537_chr16_152914-152983_+

UGAGCUGGGCUGAGCUGAGCUGGGCUGAGCUGGGCUGAGCUGGGAUGAGCUGAGCUGAGCUUGGCUGAGC

...(((.(((((((((.((((.((((.(.((.(((...))).)).).)))).)))).))))))))).)))
(MFE:-41.90)

>calJac3_cja-mir-4470_chr16_14204800-14204873_+

CAAGCCUCUUUCGGCUUUCCAGUCUGUCCCCGGGUCCUUUGGAACGUGGCAAACGUGGAAGCCGAGAGGGCUCU

..((((.((((((((((.(((((.((.((.((..(((...))).)).)))).)).)))))))))))))))))..
(MFE:-35.10)

>calJac3_cja-mir-124-2_chr16_16731620-16731728_+

AUCAAGAUCAGAGGCUCUGCCCUCCGUGUUCACAGCGGACCUUGAUUUAAUGUCAUACAAUUAAGGCACGCGGUGAAUGCCAAGAGCGGAGCCUACGGCUGCACUUGAA

.(((((..((((((((((((.((..((((((((.(((..((((((((...........))))))))..))).))))))))..)).)))))))))....)))..))))).
(MFE:-48.40)

>calJac3_cja-mir-5708_chr16_32319087-32319180_+

ACUACAGGCAUGAGCAACUGUGCCUGACCAGAAGUCAACAUUAAAAAAAAAAAAAAAAAGACGGGGGCCGGGUGUGGUGGCUCACGCCUGUAAU

..(((((((.(((((.((((((((((.((....(((.......................)))...)).)))))))))).))))).)))))))..
(MFE:-34.50)

>calJac3_cja-mir-378d-2_chr16_45683105-45683202_-

GAAUGGUUACCAGGAAAGAACAGUGGACUUGGAGUCAGAAGACCUUCAUCCAAGUCGAUCCCUGUUAUAAGUCCCAUUCCUGCUCCAUGAGAUUGUUU

..((((....((((((..((((((.(((((((((((....))).....)))))))).)...)))))..........))))))..))))..........
(MFE:-25.10)

>calJac3_cja-mir-939_chr16_50252699-50252779_+

UGUGGGCAGGGCCCUGGGGGUUGAGGCUCUGAGGGUGGCCAGGGCUGACCCUGGGCCUCUGCUCCCCAGUGUCUGACCGGG

..(.((..((((.((((((((.(((((((..((((((((....))).)))))))))))).)).)))))).))))..)).).
(MFE:-45.50)

>calJac3_cja-mir-937_chr16_50852829-50852913_+

GGCACUGCCCCCGGUGAGUGGGAGUGGGGCUGGCCUUCUGCCUCUGCCUGUCUGCGCUCUGACUCUCUGCCUGCCUGCAGGAGCU

(((.((((....(((((((.((((((((((.(((...........))).)))).)))))).))))...))).....))))..)))
(MFE:-33.10)

>calJac3_cja-mir-1302-7_chr16_52817993-52818062_+

GCAACAUUUUUUAGUACAUGUAUGUCUGGUACAGUAAUUGGGACAUACUUAUGCUAAAAAAUUAGUAUUC

.....(((((((((((...((((((((.(.........).))))))))...)))))))))))........
(MFE:-19.30)

>calJac3_cja-mir-30d_chr16_59862486-59862555_+

GUUGUUGUAAACAUCCCCGACUGGAAGCUGUAAGAUUCAACUAAGCUUUCAGUCAGAUGUUUGCUGCUAC

((.((.(((((((((...(((((((((((..............))))))))))).))))))))).)).))
(MFE:-27.90)

>calJac3_cja-mir-30b_chr16_59866818-59866905_+

ACCGAGUUUCAGUUCAUGUAAACAUCCUACACUCAGCUGUAAUACAUGGAUUGGCUGAGAGGUGGAUGUUUACUUCAGCUGACUUGGA

.(((((..((((((...((((((((((.((.((((((((............))))))))..))))))))))))...))))))))))).
(MFE:-37.90)

>calJac3_cja-mir-3686_chr16_65220990-65221076_+

CUCACCUCACUCAUUUACCUUCUCUUACAGAUCACUUUCCCUGCAUUGGACAGGGAUCUCUAAGAGAAAGUAAAUAAAUGAGGUGAA

.((((((((...((((((.((((((((.(((((.(((..((......))..)))))))).)))))))).))))))...)))))))).
(MFE:-37.20)

>calJac3_cja-mir-1207_chr16_66629940-66630026_-

GCAGGGCUGGCAGAGAUGCUGGGAGGGGCUGGCUGGGCCUGGUAGUGGGCAUCAGCUAGCCCUCAUCUCUUAAGACAGCUCUCCUGU

(((((((((..(((((((......(((((((((((((((((....))))).))))))))))))))))))).....))))...)))))
(MFE:-46.30)

>calJac3_cja-mir-1205_chr16_66723072-66723134_-

GGAGGCCUCUGCAGGGUUUGCUUUGAGGUUUUUCCUUCCUGACAGCCCUGUUCUGGAGUCCAU

(((..((...((((((((..(...((((.....))))...)..))))))))...))..)))..
(MFE:-23.90)

>calJac3_cja-mir-1204_chr16_66909485-66909550_-

ACCUCAUGGCCUGGUCUUUAUUAUUUGAGACGAGCUACAUCUUGGAGUGAGGACAUGCCUUGUGGU

(((.((.(((...((((((((..(((((((.(.....).)))))))))))))))..))).)).)))
(MFE:-19.70)

>calJac3_cja-mir-548aa-1_chr16_71467089-71467185_-

CUUUAUUAAUUCAGUACAAAAGUAAUGGCGGGUUUUGCCAUUACUUUCAUAGGCAAAAACUGCCAUUACUUUUGCAACAACCUAAUACAACUUGUUU

................(((((((((((((((..((((((............))))))..))))))))))))))).......................
(MFE:-31.60)

>calJac3_cja-mir-3610_chr16_77951333-77951405_+

AAGAGCCGCGGCGUAACGGCAGCCAUCUUGUUUGUUUGAGUGAAUCGGAAAGGAGGCGCCGGCUGUGGCGGCG

....(((((.(((...((((.(((.((((.((((.((.....)).)))).)))))))))))..))).))))).
(MFE:-32.00)

>calJac3_cja-mir-2053_chr16_81990245-81990333_-

CUUGCCUUGUAAAUACAGAUUUAACUAACACUUGUAACCUAUGAAGAUGCAAAACCUUGUGUUAAUUAAACCUCUAUUUACAUAGCAAG

(((((..((((((((.((.(((((.(((((((((((..((....)).)))))......)))))).))))).)).))))))))..)))))
(MFE:-22.90)

>calJac3_cja-mir-5680_chr16_92480622-92480713_-

GCAUUGGAUUAGCAGAUUAGCCCAGCAUUUCCCUUCCAGGCCACACUGAGGACCAGGGAGAGAAAUGCGAGGCUAACCUGCUGACCCAAUGC

(((((((.(((((((.((((((..(((((((.(((((.((((.......)).)).))))).)))))))..)))))).))))))).)))))))
(MFE:-52.80)

>calJac3_cja-mir-1273a_chr16_94571633-94571731_+

UGAGGCGGAAUUGUUUGAACCUGGCAGGCAGAGGUUGCAGUGAGCUGAGAUCGUGCCACUGCACUCCAGCCUAGAUGAUAAGAGCGAGACAGUCUUGAA

.(((((....((((((.........((((.(((..(((((((.((.........))))))))))))..)))).........))))))....)))))...
(MFE:-30.40)

>calJac3_cja-mir-875_chr16_95025079-95025154_+

UUAGUGGUACUAUACCUCAGUUUUAUCAGGUGUUCUUAAAAUCACCUGGAAAUACUGAGGUUGUGUCUCACUGAAC

(((((((.((...((((((((.((.(((((((..........))))))).)).))))))))...)).)))))))..
(MFE:-31.50)

>calJac3_cja-mir-599_chr16_95025210-95025304_+

AAAGAUAUGCUGUCCACAGUGUGUUUGAUAAGCUGACAUGGGACAGGGAUUCUUUUCACUGUUGUGUCAGUUUAUCAAACCCAUACUUGGAUGAC

...........(((((.((((((((((((((((((((((..((((((((.....))).))))))))))))))))))))))..))))))))))...
(MFE:-38.70)

>calJac3_cja-mir-569_chr17_7838755-7838850_+

GGUACUGUUAGAUUAAUUUUGUGGGACAUUAACAGCAGCAUCAGUAGCAACAUCAGCUUUAGUUAAUGAAUCCUGGAGAGUUAAGUGACUUUACUU

((((..((((..((((((((.((((((((((((...(((....((....))....)))...)))))))..))))).)))))))).))))..)))).
(MFE:-24.60)

>calJac3_cja-mir-551b_chr17_10361772-10361867_-

AGAUGUGCUCUCCUGGCCCGUGAAAUCAAGCGUGGGUGAGACCUGGUGCAGAAAGGGAAGGCGACCCAUACUUGGUUUCAGAGGCUGCGAGAAUAC

....(((.((((.(((((..((((((((((.((((((..(.(((..............)))).)))))).))))))))))..))))).)))).)))
(MFE:-38.50)

>calJac3_cja-mir-16-2_chr17_16921170-16921250_-

GUUCCACUCUAGCAGCACGUAAAUAUUGGCGUAGUGAAAUAUAUAUUAAACACCAAUAUUACUGUGCUGCUUUAGUGUGAC

(((.((((..(((((((((..((((((((.((.................)).))))))))..)))))))))..)))).)))
(MFE:-29.50)

>calJac3_cja-mir-15b_chr17_16921310-16921407_-

UUGAGGCCUUAAAGUACUGUAGCAGCACAUCAUGGUUUACAUACUACAGUCAAGAUGCGAAUCAUUAUUUGCUGCUCUAGAAAUUUAAGGAAAUUCAU

.((((.(((((((...(((.(((((((.((.(((((((.(((.((.......))))).))))))).)).))))))).)))...)))))))...)))).
(MFE:-29.00)

>calJac3_cja-mir-5186_chr17_25595372-25595492_+

UCAGCCAGCUUAUAGCCUGACUGUCUAACCUGAUUUCUACCAACCUUUCCUCAGAGAUGAUUUCUGUCUGGAGAAACAUUCGUAGAAAUCAGGUGAGAGGUCAGGCGAUAAGCUGGCUAAC

..(((((((((((.((((((((.(((.(((((((((((((.((..((((.(((((.(.......).))))).))))..)).))))))))))))).))))))))))).)))))))))))...
(MFE:-64.20)

>calJac3_cja-mir-4788_chr17_42034858-42034937_-

AAUGAGGGAUUACGGACCAGCCAAGGGAGACAUUAGGAUCCCUUUCCUUGCCUCCCUUAACUGGUUCCUAAUACUUUGUU

.((((((..(((.(((((((..(((((((.((..((((......)))))).)))))))..))))))).)))..)))))).
(MFE:-32.80)

>calJac3_cja-mir-5704_chr17_44324321-44324397_+

UGAUUUUGUUUAGGCCAUCAUACCAUUAUGCUCAGUUUGUGGGUAAACAUAACAGGAUGAUGGCCUAAACGAGACCA

((.((((((((((((((((((.((.(((((((((.....))))....)))))..)))))))))))))))))))).))
(MFE:-33.00)

>calJac3_cja-mir-4792_chr17_55230741-55230814_-

GCAGCGCGGUGCGCCCUCGCUGGCCUGGCUGCGCGCCGAGACUACAGGGAGGGUGGGGCCGCGCGGAUCUCUGC

...(((((((.(((((((.(((..(((((.....))).))....))).)))))))..)))))))..........
(MFE:-38.80)

>calJac3_cja-mir-4442_chr17_56425628-56425694_-

GCACCCUCCCUCUCUCCCCGGUGUGCAAAUGUGUGUGUGCGGUGUUAUGCCGGACAAGAGGGAGGUG

....(((((((((....((((((((((..(((......))).)).))))))))...)))))))))..
(MFE:-29.00)

>calJac3_cja-mir-128-2_chr17_66346635-66346718_+

UGUGCAGUGGGAAGGGGGGCCGAUACACUGUACGAGAGUGAGUAGCAGGUCUCACAGUGAACCGGUCUCUUUCCCUACUGUGUC

...((((((((.((((((((((...((((((..((((.(........).))))))))))...)))))))))).))))))))...
(MFE:-39.10)

>calJac3_cja-mir-26a-1_chr17_68420025-68420101_+

GUGGCCUCGUUCAAGUAAUCCAGGAUAGGCUGUGCAGGUCCCAAUGGGCCUAUUCUUGGUUACUUGCACGGGGACGC

(((.((((((.(((((((((.((((((((((...............)))))))))).))))))))).)))))).)))
(MFE:-37.30)

>calJac3_cja-mir-922_chr17_73910830-73910908_-

AGAGUUUUCUCUCUCCCUGCCCUGGACUAGAGUCAGACUGUGCCCUGAGGAGAAGCAGCGGAGAGUGGGACUACGUCGU

..((((((..(((((((((((((((..((.(((...))).))..)).)))....)))).)))))).)))))).......
(MFE:-23.20)

>calJac3_cja-mir-190b_chr18_8133643-8133721_-

UGCUUCUGUGUGAUAUGUUUGAUAUUGGGUUGUUUAAUUAGGAACCAACUAAAUGUCAAACAUAUUCUUACAGCAGCAG

((((.(((((.(((((((((((((((.((((((((......))).))))).)))))))))))))))..))))).)))).
(MFE:-32.00)

>calJac3_cja-mir-92b_chr18_9193474-9193569_+

CGGGAUCCCGGGCGGGCGGGAGGGACGGGACGCGGUGCAGUGUUGUUCUUUCCCCUGCCAAUAUUGCACUCGUCCCGGCCUCCGGCCCCCCCGGCC

.......(((((.((((.(((((..(((((((.((((((((((((..(........).))))))))))))))))))).))))).)))).)))))..
(MFE:-61.60)

>calJac3_cja-mir-555_chr18_9376424-9376518_-

GGAGUGAACUCAGAUGUGGAGCACUACCUUUGUGAGCAGUGUGACCCAAGGCCCGUGGACAGAGUAAGCUGCCUUCUGAUAAAACUCUGAUCUAU

(((((....(((((.(.(.(((..(((.(((((..((.(.((........))).))..)))))))).))).)).)))))....))))).......
(MFE:-24.40)

>calJac3_cja-mir-9-1_chr18_10470808-10470896_-

CGGGGUUGGUUGUUAUCUUUGGUUAUCUAGCUGUAUGAGUGGUGUGGAGUCUUCAUAAAGCUAGAUAACCGAAAGUAAAAAUAACCCCA

.(((((((....((((.(((((((((((((((.((((((.(.(....).).)))))).))))))))))))))).))))...))))))).
(MFE:-40.60)

>calJac3_cja-mir-765_chr18_11013691-11013806_-

UUUCGGGGCUGAUGCAAGUGGAGUUUGGUAGAUAGCCCUUUUCAAGCCCUACAAGAAACUAGGGUUUCUGGAGGAGAGGGAAGGUGCUGAUAGAGCUCCUCUCAUGAGCCUGAACA

.((((((.((.(((..((.(((((((((((.....((((((((((((((((........)))))))).....))))))))....))))....))))))).))))).))))))))..
(MFE:-43.60)

>calJac3_cja-mir-5187_chr18_14757681-14757757_+

GAUGAAGGGUGGGAUGAGGGAUUGAAGUGGGCAGGAAUGUGCCACUCUUCUCCACUGACUCCUCUUUCCUCAGGUGG

((.((((((.(((.(.(((((..((((.(((((......)))).).))))))).)).).))))))))).))......
(MFE:-25.20)

>calJac3_cja-mir-4654_chr18_15676740-15676815_+

CUGGCUGGUCGUGGGCUGUAGAGGCAUCUGGGGUUGGAAUGCGACCCCAGUCUCCUUUUCCCUCAUCAUCUGCCAG

(((((.(((.(((((....(((((...(((((((((.....)))))))))...)))))...))))).))).)))))
(MFE:-37.20)

>calJac3_cja-mir-556_chr18_15864743-15864837_+

GAUAGCAGUGGGAAAGAUGAGCUCAUUGUAAUAUGCGCUUCAUUUAUGCAUUUCAUAUUACAAUGAGCUCAUCUUUUUUAUUACUACUUUAAAGA

..(((.(((((((((((((((((((((((((((((.((.........))....))))))))))))))))))))))))))))).))).........
(MFE:-41.20)

>calJac3_cja-mir-4424_chr18_28341538-28341623_-

CUUACAUCACACAUGAAGUUAACUUGACAUGGACUGACUUUUCCAUUAGUUAGCCCAUUUCAAGUUAAUUUUGUGUGUGAUGUAGU

.((((((((((((((((((((((((((.((((.((((((........)))))).)))).)))))))))))))))))))))))))).
(MFE:-46.70)

>calJac3_cja-mir-488_chr18_29992321-29992403_+

GAGAAUCAUCUCUCCCAGAUAAUGGCACUCUCAAACAAGUUUCCAAGUUGUUUGAAAGGCUAUUUCUUGGUCAGAUGACUCUC

((((.((((((..((.(((.((((((.((.((((((((.((...)).)))))))).))))))))))).))..)))))).))))
(MFE:-33.10)

>calJac3_cja-mir-214_chr18_34524084-34524193_+

GGCCUGGCUGGACAGAGUUGUCAUGUGUCUGCCUGUCUACACUUGCUGUGCAGAACAUCCGCUCACCUGUACAGCAGGCACAGACAGGCAGUCACAUGACAACCCAGCCU

.....((((((.....(((((((((((.((((((((((...((((((((((((.............))))))))))))...)))))))))).))))))))))))))))).
(MFE:-67.00)

>calJac3_cja-mir-3120_chr18_34524103-34524183_-

GUCAUGUGACUGCCUGUCUGUGCCUGCUGUACAGGUGAGCGGAUGUUCUGCACAGCAAGUGUAGACAGGCAGACACAUGAC

((((((((.((((((((((((((.((((((.((((...........)))).)))))).)))))))))))))).))))))))
(MFE:-46.70)

>calJac3_cja-mir-1295a_chr18_35488689-35488765_+

AAUAUUUUACCCAGAUCCAUGGCCUAAUCAUGGAUGUGACCUGUAAUUAGGCUGCAGAUCUGGGUGAAAUGCCCUCC

..(((((((((((((((..(((((((((.((((.......)))).)))))))))..)))))))))))))))......
(MFE:-33.90)

>calJac3_cja-mir-1295b_chr18_35488695-35488754_-

CACCCAGAUCUGCAGCCUAAUUACAGGUCACAUCCAUGAUUAGGCCAUGGAUCUGGGUAA

.(((((((((((..(((((((((..((......)).)))))))))..)))))))))))..
(MFE:-29.50)

>calJac3_cja-mir-3119-1_chr18_36335605-36335689_+

AUUAACUGUGGCUUUUAACUUUGAUGGCAAAGGGGUAGCUAAACAAUCUACAUCUUUGCCAUCAAAAUUAAAAGCCAGAGUUAAU

(((((((.((((((((((.((((((((((((((.((((.........)))).)))))))))))))).)))))))))).)))))))
(MFE:-44.80)

>calJac3_cja-mir-1255b-2_chr18_38282883-38282947_-

UCUUAUAGAUGAGCAAAGAAAGCGGUUUCCACCUCAAGAAACCAUUCUUUGCUCAUCCAUAAGGA

((((((.(((((((((((((...((((((........)))))).))))))))))))).)))))).
(MFE:-30.90)

>calJac3_cja-mir-1278_chr18_44416011-44416090_+

AUUUGCUCAUAAAUAUAUGCAUAGUACUUCCAGUCCUCAUGAAGCUGGUAGUACUAUGCAUGUCAUCUCUGAGUGAACAG

.((((((((.....((((((((((((((.(((((.........))))).))))))))))))))......))))))))...
(MFE:-32.70)

>calJac3_cja-mir-4735_chr18_47195899-47196010_-

UGCAGUGUCUAAUUUGAACACCUUUGGCAUUCAUAAAAAAUUCUUCAUUUAUUUUUCAUUAAUCCUUUGAUAUUAAUAAAAAAUACCAAAGGUGCUCAAGUUAGACAUUGUA

(((((((((((((((((.(((((((((......................(((((((.((((((........)))))).)))))))))))))))).)))))))))))))))))
(MFE:-38.80)

>calJac3_cja-mir-4742_chr19_608958-609042_+

UCAGGCAAAGGGAUAUUUACAGAUACUUUUUAAAGUUUGUUUGAGUUGAGGUAGAGUAAAUAUCUGUAUUCUCCUUUGCCUGCAG

.(((((((((((((((((((...(((((((((((.....)))))...))))))..)))))))))........))))))))))...
(MFE:-28.70)

>calJac3_cja-mir-194-1_chr19_4541319-4541403_+

AUGGUGUUAUCAAGUGUAACAGCAACUCCAUGUGGACCGUGUACCAAUUUCCAGUGGAGACGCUGUUACUUCUGAUGGUUACCAA

.(((((.(((((...((((((((..((((((.((((...((...))...))))))))))..))))))))...)))))..))))).
(MFE:-34.20)

>calJac3_cja-mir-215_chr19_4541724-4541833_+

AUCAUUCAGAAAUGGUAUACAGGAAAAUGACCUAUGAAUUGACAGACAAUAUGGCUAAGUUUGUCUGUCAUUUCUUUAGGCCAAUAUUCUGUCUGACUAUGCUACUUCAG

........(((.((((((((((((...((.((((.(((.((((((((((..(.....)..)))))))))).)))..)))).))...))))))......)))))).)))..
(MFE:-32.70)

>calJac3_cja-mir-218-2_chr19_11574912-11575021_-

GACCAGUCGCUGCGGGGCUUUCCUUUGUGCUUGAUCUAACCAUGUGGUGGAAUGAUGGAAACGGAACAUGGUUCUGUCAAGCACCGCGGAAAGCACCGUGCUCUCCUGCA

...(((..((.((((.(((((((...(((((((((..((((((((..((............))..))))))))..)))))))))...))))))).))))))....)))..
(MFE:-45.00)

>calJac3_cja-mir-181b-1_chr19_20359174-20359283_-

CCUGUGCAGAGAUUAUUUUUUAAAAGGUCACAAUCAACAUUCAUUGCUGUCGGUGGGUUGAACUGUGUGGACAAGCUCACUGAACAAUGAAUGCAACUGUGGCCCCGCUU

.........................(((((((.....(((((((((...((((((((((....(((....))))))))))))).)))))))))....)))))))......
(MFE:-33.70)

>calJac3_cja-mir-181a-1_chr19_20359345-20359454_-

UGAGUUUUGAGGUUGCUUCAGUGAACAUUCAACGCUGUCGGUGAGUUUGGAAUUAAAAUCAAAACCAUCGACCGUUGAUUGUACCCUAUGGCUAACCAUCAUCUACUCCA

.((((..((((((((((..((.(.(((.((((((..(((((((.((((.((.......)).))))))))))))))))).))).).))..))).)))).)))...))))..
(MFE:-36.10)

>calJac3_cja-mir-5191_chr19_23338808-23338927_+

AGUUGGCCAGGACCCCAAGGCCCCAGCACUUCAUCCUUGCCGUCCUCUCCUAGUCUGGGAGGAUAGGGGAGAAGACAGGAAGAAUGAAGUGCUGGGAGCUUCGGGGCUUCCCAGCCAACU

(((((((..(((((((.(((((((((((((((((.(((.(.(((.((((((.((((....))))..)))))).))).).))).))))))))))))).)))).))))..)))..)))))))
(MFE:-73.20)

>calJac3_cja-mir-1231_chr19_23429350-23429441_+

GUCAGUAUCUGGGUGGAUGGCUACAGGAAAGGGAAGAUCAAGGCUUGCCAUCUGUCCCACCUGCCACCCUACCCUGUCUGUUCUUGCCACAG

..(((.((..((((((.((((...(((...((((((((...((....)))))).)))).))))))).)).)))).)))))............
(MFE:-27.40)

>calJac3_cja-mir-135b_chr19_27527452-27527548_-

CACUCUGCUGUGGCCUAUGGCUUUUCAUUCCUAUGUGAUUGCUGUCCCAAACUCAUGUAGGGCUAAAAGCCAUGGGCUACAGUGAGGGGCAAGCUCC

..(((((((((((((((((((((((...(((((((((((((......)))..))))))))))..))))))))))))))))))).)))).........
(MFE:-46.50)

>calJac3_cja-mir-29c_chr19_29755855-29755942_-

AUCUCUUACACAGGCUGACCGAUUUCUCCUGGUGUUCAGAGUCUGUUUUUGUCUAGCACCAUUUGAAAUCGGUUAUGAUGUAGGGGGA

.(((((((((((...(((((((((((...(((((((.(((...........))))))))))...))))))))))))).))))))))).
(MFE:-35.30)

>calJac3_cja-mir-29b-2_chr19_29756442-29756522_-

CUUCUGGAAGCUGGUUUCACAUGGUGGCUUAGAUUUUUCCAUCUUUGUAUCUAGCACCAUUUGAAAUCAGUGUUUUAGGAG

(((((((((((((((((((.((((((.((.((((..............)))))))))))).)))))))))).)))))))))
(MFE:-31.10)

>calJac3_cja-mir-205_chr19_31417383-31417492_+

AAAGAUCCUCGGGCAAUCCAUGUGCUUCUCUUGUCCUUCAUUCCACCGGAGUCUGUCUCGUACCCAACCAGAUUUCAGUGGAGUGAAGUUCAGGAGGCAUGGAGCUGACG

...........(((..(((((((....((((((..(((((((((((.((((((((.............)))))))).)))))))))))..))))))))))))))))....
(MFE:-45.60)

>calJac3_cja-mir-4260_chr19_31693757-31693823_-

AACAAGGUGACUUGGGGCAUGGAGUCCCACUUCCUGGAGCCUCUACCCCAGCUUGUCACAUAUGAAC

......(((((((((((..(((((.((((.....))).).)))))))))))...)))))........
(MFE:-22.60)

>calJac3_cja-mir-3124_chr19_32156320-32156386_-

GCCUGCUUCGCCGGCGAAGGAAAAGUCUGUAUCCAGAAGUGACUUUCCUCACUCCAGUGAAGUCGGC

(((.(((((((.((.(.((((((.(((.............)))))))))..).)).))))))).)))
(MFE:-24.90)

>calJac3_cja-mir-3916_chr19_32946463-32946555_+

AUCCCAGCGAAGAAGGAAGAAGAGGAAGAAAUGGCUGGUUCUCAGGUGAAUGUGUCCGGGUUCAGGGGAUGUGUCCUCUUUUUCUUCUGGAAU

...((((......(((((((((((((........((((..(((.((.........))))).))))........)))))))))))))))))...
(MFE:-27.00)

>calJac3_cja-mir-4666a_chr19_33811628-33811706_+

AUCACUUAAAUACAUUUCAGACUGGGUGUCUACAAAAUCCCUCCAGUCUGGCAUACAAUCUGAAAUGUAUUUCAGACAU

....((.((((((((((((((.((.(((((...................))))).)).)))))))))))))).))....
(MFE:-23.50)

>calJac3_cja-mir-4677_chr19_37488399-37488478_-

GCAAAGCAGCAAUUGUUCUUUGGUCUUUCAGCCAUGACCUGACCUUCUGUCUGUAAGACCAAAGAACUACUUUGCUUGGC

((.((((((.....(((((((((((((.(((.((.((........)))).))).)))))))))))))....)))))).))
(MFE:-30.60)

>calJac3_cja-mir-3123_chr19_39637502-39637575_-

AUGGAUUUGAUUGAAUGGUUUGCCCAUUUCCACAUGGAGAGUGAAGCCCAGAGAAUUGUUUGAUUAUGUAUCCA

.(((((.((((((((((((((((.(((((((....))))).))..)).....))))))))))))))...)))))
(MFE:-16.30)

>calJac3_cja-mir-4428_chr19_42925851-42925923_-

UUGGCUGGUGCCAUGUUGCCUGCCCCUUACUGUACAUGUGGCUGGCAAGGAGAAGGGAACAUGGAGCCGCCAU

.((((.(((.(((((((.(((.(.((((.((((.......)).)).)))).).))).))))))).))))))).
(MFE:-31.10)

>calJac3_cja-mir-1537_chr19_44438191-44438251_+

ACAGCUGUAAUUAGGUAGUUUUCGGUCCUGUCCACACAGAAAACUGCCUAAUUACAGUUAU

..(((((((((((((((((((((((......)).....)))))))))))))))))))))..
(MFE:-28.90)

>calJac3_cja-mir-4753_chr19_45063992-45064071_+

ACAUCUAUACAAGGCCAAAGCAAGGAACAGAUAUAUCCAUAGUACACUUAGCUGUUCUCUUUCUUUGACUUUGUGUGGAU

..((((((((((((.(((((.(((((((((.((...............)).)))))).))).))))).))))))))))))
(MFE:-27.40)

>calJac3_cja-mir-4671_chr19_45992130-45992202_-

GGUUUUAAGAUCAAAGACUGUGCCCAAAUCUCUUAGCACUGAAGAUUAGUGCAUCGUCUUUGGUCUCAAAAUA

.(((((.(((((((((((.((((.(.((((((........).))))).).)))).))))))))))).))))).
(MFE:-25.90)

>calJac3_cja-mir-138-2_chr20_10827065-10827148_+

CGUUGCUGCAGCUGGUGUUGUGAAUCAGGCCGACGAGCAGCGCAUCCUCUUACCCGGCUAUUUCACGACACCAGGGUUGCAUCA

.(.(((.((..(((((((((((((...(((((..(((.((......)))))...)))))..))))))))))))).)).))).).
(MFE:-34.00)

>calJac3_cja-mir-328_chr20_20908850-20908924_-

UGGAGCGGGGGGGCAGGAGGGGCUCAGGGAGAAAGUGCAUGCAGCCCCUGGCCCUCUCUGCCCUUCCGUCCCCUG

.((.(((((((((((((.(((((.(((((.......((.....)))))))))))).))))))))))))).))...
(MFE:-46.20)

>calJac3_cja-mir-140_chr20_23824791-23824890_+

UGUGUCUCUCUCUGUGUCCUGCCAGUGGUUUUACCCUAUGGUAGGUUACGUCAUGCUGUUCUACCACAGGGUAGAACCACGGACAGGAUACCGGGACACC

.(((((((.....((((((((((.(((((((((((((.(((((((.((.((...)))).))))))).))))))))))))))).)))))))).))))))).
(MFE:-55.20)

>calJac3_cja-mir-4719_chr20_30792599-30792679_+

ACAGUGACGACUUGAAUAUUAUAGAUUUGCGAUUAAAUUAAAACUUGAGAUUUUACAAAUCUGUAAUAUGCAAGUCAUAGU

........((((((.((((((((((((((.((((..(........)..))))...)))))))))))))).)))))).....
(MFE:-22.20)

>calJac3_cja-mir-4720_chr20_35513396-35513471_+

AAGCCUGGCAUACUUCGUAUAACUUAAGCACCAGCUGAAAUCUGGUGCUUAAGUUAUACCAAGUAUAACCAAGCUU

.(((.(((.((((((.((((((((((((((((((.......)))))))))))))))))).))))))..))).))).
(MFE:-39.60)

>calJac3_cja-mir-3182_chr20_37743190-37743252_+

ACUGCUUCUGCAGUGUGAUCCAUGCAUCUGCCCUAUGAUGCUUGGGUUGGAUAAUAGAGCCGU

((.(((.(((..((.(((((((.(((((........))))).))))))).))..)))))).))
(MFE:-21.90)

>calJac3_cja-mir-5688_chr21_8818676-8818758_-

GAAACACUUUACCAUUUUACAGGUGUUUAUUCUGUUUUGGACGUAGAAACAUAACAAACACCUGUAAAAUGGCAAACUGUUUC

((((((.(((.(((((((((((((((((.((.((((((.......)))))).)).))))))))))))))))).))).))))))
(MFE:-35.10)

>calJac3_cja-mir-99a_chr21_21285943-21286023_+

CCCAUUGGCAUAAACCCGUAGAUCCGAUCUUGUGGUGAAGUGGACCGCACAAGCUCGCUUCUAUGGGUCUGUGUCAGUGUG

..((((((((((.(((((((((..(((.((((((.((........)))))))).)))..))))))))).))))))))))..
(MFE:-39.30)

>calJac3_cja-let-7c_chr21_21286673-21286756_+

GCAUCCGGGUUGAGGUAGUAGGUUGUAUGGUUUAGAGUUACACCCUGGGAGUUAACUGUACAACCUUCUAGCUUUCCUUGGAGC

((.((((((..(((.(((.(((((((((((((..((.(..((...))..).))))))))))))))).))).)))..))))))))
(MFE:-31.60)

>calJac3_cja-mir-125b-2_chr21_21335535-21335623_+

ACCAGACUUUUCCUAGUCCCUGAGACCCUAACUUGUGAGGUAUUUUAGUAACAUCACAAGUCAGGCUCUUGGGACCUAGGCGGAGGGGA

.((...((((.(((((((((.((((.(((.((((((((.((.........)).)))))))).))).)))))))).))))).)))).)).
(MFE:-36.20)

>calJac3_cja-mir-548x_chr21_23344910-23344983_-

AGGGUAGUGCAAAAGUAAUUGCAGUUUUUACAUUACUUUUAAUGGGAAAAAUGUAAUUACUUUCACACCCACCU

.((((.(((..((((((((((((.((((..(((((....)))))..)))).)))))))))))))))))))....
(MFE:-26.20)

>calJac3_cja-mir-155_chr21_29519480-29519544_+

CUGUUAAUGCUAAUCGUGAUAGGGGUUUUUACCUCCAACUGACUCCUACAUGUUAGCAUUAACAG

(((((((((((((.((((.((((((((.............)))))))))))))))))))))))))
(MFE:-30.00)

>calJac3_cja-mir-4759_chr21_30888187-30888267_+

CAUUUAGGACUAGAUGUUGGAAUUAGACAGAAAAAAUUAGACACAAACAUUGUGUCUAAUUCCAACAUCUAGUCCUAAAUG

(((((((((((((((((((((((((((((.((.................)).)))))))))))))))))))))))))))))
(MFE:-46.10)

>calJac3_cja-mir-6501_chr21_37563466-37563532_+

GGAGUUGCCAGGGCUGCCUUUGGUGACAGCAGCAGUAGAGUUGCCAGAGCAGCCUGCGGUAACAGUA

...((((((.(((((((.(((((((((.((....))...))))))))))))))))..))))))....
(MFE:-32.20)

>calJac3_cja-mir-802_chr21_39750984-39751077_+

GUUCUGUUAUUUGCAGUCAGUAACAAAGAUUCAUCCUUGUGUCCAUCAUGCAGCAAGGAGAAUCUUUGUCACUUAGUGUAAUUAAUAGCUGGAC

...((((((.(((((.(.(((.((((((((((.(((((((((.......))).)))))))))))))))).))).).))))).))))))......
(MFE:-35.70)

>calJac3_cja-mir-6508_chr21_43393898-43393957_+

UUCCUCUAGAAAUGCAUGGCUCAACCUGAGUUUUGGAGGGCCAUGCAUUUCUAGAACUCC

....((((((((((((((((((..((........)).)))))))))))))))))).....
(MFE:-31.90)

>calJac3_cja-mir-517c_chr22_ACFV01190221_random_2889-2987_+

GAAGAUCUCAAGCUGUGACCCUCUAGAGGGAAGCGCAUUCUGUAUUCUGAAAAAAAAAAGAAAUCGCAGCCCUCUAGAGCGUUACCGUUUGAGAAAAGC

.....((((((((.(((((.((((((((((..(((..((((.................))))..)))..)))))))))).))))).)))))))).....
(MFE:-43.60)

>calJac3_cja-mir-4745_chr22_516663-516729_+

GUGAGUGGGGCUCCCGGGACGGUGCCCGCCCCGGCCCUGGCCCUGGCCCGCCGUGGCUCACGCUGCC

((((((.((((.((.(((.(((.(((......))).))).))).))...))).).))))))......
(MFE:-30.20)

>calJac3_cja-mir-1270-1_chr22_GL285903_random_559044-559124_+

CACGAUAUUAUGUGGGAGAGGAAGAAGAGCUGUGUUGGGUAUAAGAAACAGACUUUUCUUUUUCUUCUGUGUGGCUCUUUG

..(.((((.....((((((((((((((((((((.((........)).)))).)))))))))))))))))))).).......
(MFE:-24.60)

>calJac3_cja-mir-1909_chr22_1514407-1514487_-

CAUCCAGGACAACGGUGAGUGCCGGUGCCUGGCCUUCGGGCUGUCCCCACACAGGGGCUGGGUGCUCACUGCGUCUGCCCC

......((((..((((((((((((((.((((......(((....)))....)))).))).))))))))))).)))).....
(MFE:-34.90)

>calJac3_cja-mir-1227_chr22_1936604-1936692_-

GUGGGGCCAGGUGGCUGUGGGCACAGCUGGGGUGGACACAGCAGCCAUGCAGAGCAGGCUUCUGACCCCUGUGUCGCCCUCUUCUCCAG

.(((((..(((.(((....((((((...(((((.....(((.((((.(((...))))))).))))))))))))))))).))).))))).
(MFE:-36.70)

>calJac3_cja-mir-4321_chr22_1954476-1954555_+

CUGCUCUCCGCAGAGCCUCUGCCCGUCCCGAGACACCCACUACCUGGUGCUGGCGGUGGACCGCCCCGCGGGAGCCUGGC

..((((.((((.(.((.((((((.(((...((.((((........)))))))))))))))..)).).)))))))).....
(MFE:-30.60)

>calJac3_cja-mir-7-3_chr22_4503187-4503296_+

UGAUUAGAGUGGCUAUGGUCUAGUGCUGUGUGGAAGACUAGUGAUUUUGUUGUUCUGAUGUACUAUGACAACAAGUCACAGCCGGCCUCAUAGCGCAGACUCCCAUCGAC

........((((....(((((.((((((((.((..(.((.(((((((.((((((.((......)).))))))))))))))).)..)).))))))))))))).))))....
(MFE:-38.40)

>calJac3_cja-mir-3940_chr22_6149102-6149203_-

GCUUAUCGAGGAGAAGAUCGAGGUGGGCUGGGGAGGGCUCUGGGGGCUUGGGCUCACAGCCCGGAUCCCAGCCCACUCAUCUUGGCCACUCUCCUUCCCUCC

.......(((((((((((.(((.((((((((((.(((((.((((........)))).)))))...))))))))))))))))).......)))))))......
(MFE:-49.00)

>calJac3_cja-mir-4999_chr22_8060333-8060425_-

AUAUAAAAUAAACACAUACUGUAUCGUCAGGUAGUGAUAAAUCCUAUCACUAUCGCUACCUGACAAUAGAGUAUGUGUUUAUUUUAUAUAUUU

((((((((((((((((((((.(((.((((((((((((((...........)))))))))))))).))).))))))))))))))))))))....
(MFE:-49.50)

>calJac3_cja-mir-5589_chr22_9430118-9430177_+

GGCUGGGCGUUCUUGUGUAGUGAGCAACCUGCACAACUGCACGUGGCAACAUGUCUCCCA

((..((((((((.((((((((..(((...)))...)))))))).))....)))))).)).
(MFE:-17.00)

>calJac3_cja-mir-4322_chr22_9623273-9623338_+

ACCCCGCGUUACGCGCCUGCCCGAGUGGCCCCACGCGGGAGACCGUGGGCUCAGCGCGUGGAGCAU

.....((.((((((((..(((((..(((((((....))).).))))))))...)))))))).))..
(MFE:-31.60)

>calJac3_cja-mir-638_chr22_10141964-10142063_+

GUGAGCGGGCGCGGCGGGGACCGCGGGCGGGCGGCGGCCUAGGACGCGGAGGGCUGACCGGGAAUGGCGCGCCCUGCGCCGCCGGCGUAAUUGCGGCGCU

.......(((((.((((....(((.((((((((((((((.....(.(((........))).)...))).))))..)).))))).)))...)))).)))))
(MFE:-50.90)

>calJac3_cja-mir-4748_chr22_10199095-10199174_+

GCUGGCUGAGGUUUGGGGAGGAUUUGCUCGUGCUAAAGAGGAAAGCAGACCCUACCCACCCCUACACCCUCCUAUAGCCA

..(((((((((..((((.(((.((((((..(.((....)).).)))))).))).))))..)))...........))))))
(MFE:-25.30)

>calJac3_cja-mir-199a-1_chr22_10239031-10239101_-

GCCAACCCAGUGUUCAGACUACCUGUUCAGGAGGCCGUCAAUGUGUACAGUAGUCUGCACAUUGGUUAGGC

(((...(((((((.((((((((.(((.((..............)).))))))))))).)))))))...)))
(MFE:-27.30)

>calJac3_cja-mir-24-2_chr22_13069192-13069264_-

CUCUGCCUCCCGUGCCUACUGAGCUGAAACACAGUUGGUUUGUGCACACUGGCUCAGUUCAGCAGGAACAGGG

........(((((.(((.(((((((((....((((..((....))..))))..))))))))).))).)).)))
(MFE:-26.40)

>calJac3_cja-mir-27a_chr22_13069345-13069422_-

CUGAGGAGCAGGGCUUAGCUGCUUGUGAGCAGGGUUCACUCCAAGUCAUGUUCACAGUGGCUAAGUUCCGCCCCCCAG

(((.((.((.(((((((((((((.(((((((((.((......)).)).)))))))))))))))))))).)).)).)))
(MFE:-36.80)

>calJac3_cja-mir-23a_chr22_13069491-13069563_-

GGCCGGCUGGGGUUCCUGGGGAUGGGAUUUGCUGCCUAUCACAAAUCACAUUGCCAGGGAUUUCCAACCGACC

((.(((.((((((((((((.((((.((((((.((.....)))))))).)))).))))))).))))).))).))
(MFE:-34.00)

>calJac3_cja-mir-181c_chr22_13111838-13111947_+

AGGAGAAUUUGUCAAGGGUUUGGGGGAACAUUCAACCUGUCGGUGAGUUUGGGCAGCUCAGGCAAACCAUCGACCGUUGAGUGGACCCUGAGACCUGGAACUGCCACCCU

(((........((..((((((.((((..((((((((..(((((((.(((((...........)))))))))))).))))))))..)))).)))))).))........)))
(MFE:-44.50)

>calJac3_cja-mir-181d_chr22_13112013-13112149_+

ACCCCCUCCCCUAAGCCACAGCCAAGGUCACAAUCAACAUUCAUUGUUGUCGGUGGGUUGUGAGGACCGAGGCCAGACCCACCGGGGGAUGAAUGUCACUGUGGCUGGGCCAGACAUGGCUUAAGGGGAAUAGGGAC

.(((..((((((((((((..(((..(((((((....(((((((((....((((((((((.((.(........)))))))))))))..)))))))))...))))))).)))......)))))).))))))...)))..
(MFE:-63.60)

>calJac3_cja-mir-639_chr22_13798845-13798942_+

UGGCCGGAGGGGCGCGCGCGGCCGGGAGGGGCGGGGCGGACGCAGAGCCGCGUUUAGUCUCUCGCAGCGGCAGCGAGUGUUCUAGGGACCCUGUGUUG

.((((...(((((((.(((.((((((((((((((.((((.(.....))))).))..))))))).)..)))).))).)))))))..)).))........
(MFE:-42.30)

>calJac3_cja-mir-5196_chr22_29227080-29227193_+

UCUGGAGAGACCUGGGCUGUCAGAGGACAGGGAAGGGACGAGGGUAGGGGAACAGGUGGUUGGCACUUCACCCACGCCUCCCUUCCAGGUUAGAAGGGCCCCCCUCUCGGAAGG

((((.((((....(((((.(.....(((..((((((((.(.(.((.(((((...((((.....)))))).))))).))))))))))..)))...).)))))..))))))))...
(MFE:-46.40)

>calJac3_cja-mir-6719_chr22_32939191-32939277_+

GGCCCACCCUCAGGAGGAAGCUGGUGUCUUCAGAGCAGGGUUUGGUCUGUGCUUCACUGACAUCAGUGAUUCUCCUGCUGCUUUGAU

..........((((((((.(((((((((....(((((.((......)).)))))....)))))))))..))))))))..........
(MFE:-35.40)

>calJac3_cja-mir-641_chr22_33693195-33693259_-

UGGGUGAAAAGAAGGAAGGGCACAGGACAGAGGUGACUGUACCCCAUGUCUUUCCUUUCACUCCU

.(((((((....((((((((((..((((((......)))).))...)))))))))))))))))..
(MFE:-25.80)

>calJac3_cja-mir-4323_chr22_35085519-35085587_-

CUGGGCCCAGAUAGGCAGAUGAGGUGUCUGGAGAUGCCAGGCAGCCCAGCAGCCUCAGACCCCAGGUAC

(((((.......((((...((.(((((((((.....))))))).))))...)))).....)))))....
(MFE:-27.50)

>calJac3_cja-mir-330_chr22_37708722-37708815_-

CUUUGGCGAUCACUGCCUCUCUGGGCCUGUGUCUUAGGCUCUGCAAGAUCAACCGAGCAAAGCACACGGCCUGCAGAGAGGCAGCGCUCUGCCC

....(((((.(.(((((((((((((((((((.(((..((((.............)))).))))))).))))..))))))))))).).)).))).
(MFE:-47.10)

>calJac3_cja-mir-642a_chr22_37736010-37736106_+

AUCAGAGUUGGGAGGAUCCCUCUCGACAUGUGUCUUGAUCCCUCCCCCCAAGACAUAUCUGGAGAGAGACCCUCCCAACUCAGCCUCCAUCAUCAUU

....(((((((((((.((.(((((.(.((((((((((...........)))))))))).).))))).)).)))))))))))................
(MFE:-44.80)

>calJac3_cja-mir-642b_chr22_37736014-37736090_-

GAGUUGGGAGGGUCUCUCUCCAGAUAUGUCUUGGGGGGAGGGAUCAAGACACAUGUCGAGAGGGAUCCUCCCAACUC

((((((((((((((((((((.(.((.((((((((.........)))))))).)).).))))))))))))))))))))
(MFE:-48.60)

>calJac3_cja-mir-769_chr22_38093499-38093616_+

GCCGUGGUGCUGAUUCCUGGGCUCUGACCUGAGACCUCUGGGUUCUGAGCUGUGAUGUUACUCUCGAGCUGGGAUCUCCGGGGUCUUGGUUCAGGGCCGGGGCCUCUGGGUUUGGAGC

.(((.....(.((..(((.((((((((.((((((((((.(((.(((.((((.(((........))))))).))).))).)))))))))).)))))))).)))..)).)....)))...
(MFE:-54.70)

>calJac3_cja-mir-3190_chr22_39139302-39139382_+

CUGGGGUCACCUGUUUGGCCAGCUACGUCCCCACGGUGCAUGUCAGUGUGGAAGGUAGGCAGCCAGAGAGGUGACCCCAGG

((((((((((((.((((((...((((.(..(((((.((.....)).))))).).))))...)))))).)))))))))))).
(MFE:-51.10)

>calJac3_cja-mir-3191_chr22_39139304-39139379_-

GGGGUCACCUCUCUGGCUGCCUACCUUCCACACUGACAUGCACCGUGGGGACGUAGCUGGCCAAACAGGUGACCCC

((((((((((...((((((.((((.((((.(((...........))))))).)))).))))))...))))))))))
(MFE:-39.30)

>calJac3_cja-mir-150_chr22_41386441-41386524_-

UUCCCCAUAGCCCUGUCUCCCAACCCUUGUACCAGUGCUGGGCUCAGACCCUGGUACAGGCCUGGGGGGCAGGGACCUGGGGAC

.((((((...((((((((((((..(((.(((((((.((((....))).).))))))))))..))))))))))))...)))))).
(MFE:-54.00)

>calJac3_cja-mir-4749_chr22_41766678-41766736_+

CCUGAGGGGAAGGUGGGGCAUCUCGGCGGUGCAUGCUGACAUCCCUCCUGCCCAUGCAG

.(((..(((.(((.((((.((.((((((.....)))))).))))))))).)))...)))
(MFE:-23.40)

>calJac3_cja-mir-4750_chr22_41803673-41803728_+

CGCUCGGGCGGAGGUGGCUGAGUGCUGGCUGGCGCCUGACCCACCCCCUCCCGCAG

....((((.((.(((((.(.((((((....)))).)).).))))).)).))))...
(MFE:-26.20)

>calJac3_cja-mir-99b_chr22_43320052-43320121_+

GGCACCCACCCGUAGAACCGACCUUGCGGGGCCUUCGCCGCACACAAGCUCGUGUCUGUGGGUCCGUGUC

(((((..(((((((((..(((.((((.(.(((....))).)...)))).)))..)))))))))..)))))
(MFE:-29.40)

>calJac3_cja-let-7e_chr22_43320228-43320306_+

CCCGGGCUGAGGUAGGAGGUUGUAUAGUUGAGGAGGACACCCAAGGAGAUCACUAUACGACCUCCUAGCUUUCCCCAGG

((.(((..(((.((((((((((((((((.((((.(....))).......)))))))))))))))))).)))..))).))
(MFE:-37.20)

>calJac3_cja-mir-125a_chr22_43320691-43320776_+

UGCCAGCCUCUGGGUCCCUGAGACCCUUUAACCUGUGAGGACAUCCAGGGUCACAGGUGAGGUUCUUGGGAGCCUGGCGUCUGGCC

.(((((.(.((((((.(((((((.((((..((((((((((....))....)))))))))))).))))))).)))))).).))))).
(MFE:-44.00)

>calJac3_cja-mir-643_chr22_43807540-43807636_+

ACCAAGUGAUACCCAGUAUCUACCUGAGCUAGAAUUCAAGUAGUUGGUGUCUUCAGAGAGAUUUGUAUUCUACCUCAGGUAGAUAUUGAAUGAAAAA

.............(((((((((((((((.((((((.(((((..((((.....))))....))))).)))))).))))))))))))))).........
(MFE:-34.40)

>calJac3_cja-mir-512-1_chr22_44877997-44878079_+

UCAGUCUGUGGCUCUCAGCCCAGAGGGCACUUUCUGGUGUAAGAAACGAAAGUGCCGUCAAGGCUGAGAGCCAAUGACUGAGG

((((((..((((((((((((..((.(((((((((..((.......))))))))))).))..))))))))))))..))))))..
(MFE:-54.40)

>calJac3_cja-mir-1323_chr22_44878669-44878742_+

GCUGAGGUCCUCAAAACUGAGGGGCAUUUUCUGUGGUCUAAAAGGAAAAUGCACCCCAGUUUUGUGGUUCUCAA

..(((((.((.((((((((.((((((((((((...........))))))))).))))))))))).)).))))).
(MFE:-35.10)

>calJac3_cja-mir-498_chr22_44879578-44879699_+

AACCCUCCUUGGGGAGUGAUGCUCAGUCUGUGAUUUCAAGCUGGGGGUGCUUUUCUGUGACUGGUGAAAAGCACCUGCAGGGCUUGAACCCCACAGUUUGAGAGCAAGCAUCUAAGGAGGUU

...((((((((((..((..(((((...(((((..(((((((((.(((((((((((..........))))))))))).)..))))))))...))))).....))))).)).))))))))))..
(MFE:-57.70)

>calJac3_cja-mir-520e_chr22_44881031-44881117_+

UCUCAUGCUGUGACCCUCAAGAUGGAAGCAAUUUCUGUUGUCUGAAAGGAAGGAAAGUGCUUUCUUUUUGAGAGUUACUGUUUGGGA

(((((.((.(((((.(((((((.(((((((.(((((....(((...)))..))))).))))))).))))))).))))).)).)))))
(MFE:-33.70)

>calJac3_cja-mir-519e_chr22_44884603-44884686_+

UCUCAUGCUGUGACCCUCCAAAGGAAAGCACUUUCUGUUAGAAAGAAAUGAUUGUGUUUUCCUUUAGAGAGUUGUCGUCUGAGA

(((((.((..((((.(((.((((((((((((..((..((......))..))..)))))))))))).))).))))..)).)))))
(MFE:-29.40)

>calJac3_cja-mir-520a_chr22_44895340-44895423_+

UCAAGCUGUGACAUUCCAGAGGGUUGCACUUUCUGCUGUCUAAAAUAAAAGAAAGUGCUUCCCUUUAGAGUGUUACGGUUUGAG

((((((((((((((((.((((((..(((((((((..(((.....)))..)))))))))..)))))).)))))))))))))))).
(MFE:-46.80)

>calJac3_cja-mir-519b_chr22_44898893-44898973_+

CAGGCCGUGACCCUCUACAAGGAAGCACUUCCUGUUGUCAGAAAGAAAAGAAAGUGCAUCCUUGUACAGGGUUACUGUCUG

(((((.((((((((.((((((((.((((((.((....((.....))..)).)))))).)))))))).)))))))).)))))
(MFE:-41.30)

>calJac3_cja-mir-525_chr22_44901781-44901861_+

CUCAUGCUGUGACCCUCCCGAGGGAAGCACUUUCUGUUUGAAAGAAAAGAAGUCGCUUCCCUCAGGGGGUUACUGUUUGAG

((((.((.(((((((.((.(((((((((((((.((.(((....))).)))))).))))))))).))))))))).)).))))
(MFE:-42.40)

>calJac3_cja-mir-523_chr22_44902726-44902812_+

CCUCAUGCUGUGACCCUCCAAAGGAAAACGCUUUCUGUUGUCUAUAAGAAAUGAAUGAGUUUUCCUUUAGAGUGUUACCGUUUGAGA

.((((.((.(((((.(((.((((((((((.(.(((.....(((...)))...))).).)))))))))).))).))))).)).)))).
(MFE:-30.30)

>calJac3_cja-mir-518f_chr22_44904077-44904163_+

UCCCAGGCCGGGACCCUCUGGAGGGGCGUGCUUUCUGUUGUUUAUAAACAAACAAAGCACAUCCCUCUAGAGUGUCACCGCCUGACA

...(((((.(((((.(((((((((((.(((((((.((((.......))))...))))))).))))))))))).))).)))))))...
(MFE:-47.70)

>calJac3_cja-mir-526b_chr22_44905738-44905820_+

UCAGGCCGUGACCGUCUACAGGGAAGCGCUUUCUGUUGUCAGAAAGAAAAGAAAGUGCAUCCUUGUAGUGGGUCACUGUUUGA

((((((.((((((..(((((((((.(((((((((....((.....))..))))))))).)))))))))..)))))).))))))
(MFE:-43.90)

>calJac3_cja-mir-520b_chr22_44906549-44906609_+

CCCUCCAAAGGGAAGCGCUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAAGAAGGCGCUCCCCUUUAGAGGU

.((((.((((((.((((((((((....(((...)))..)))))))))).)))))).)))).
(MFE:-31.90)

>calJac3_cja-mir-518b_chr22_44908628-44908711_+

UCAUGCUGUGACCCUCUAAAGGGAAGCACUUUCUGUUGUACAAAAAAAAAGCAAAGCGCUUCCCUUUAGAGUGUCACGGUUUGG

.((.((((((((.((((((((((((((.((((((...............)).)))).)))))))))))))).)))))))).)).
(MFE:-42.60)

>calJac3_cja-mir-520f_chr22_44913165-44913251_+

UCUCAGGCUGUGACCCUCUAAAGGGAAGCACUUUCUGUUACUUGAAAGAACAAAAGUCGCGUCCCUUUAGAGUGCUACCGUUUGAGA

((((((((.(((.(.(((((((((((.(((((((.((((.((....))))))))))).)).))))))))))).).))).))))))))
(MFE:-38.00)

>calJac3_cja-mir-526a-1_chr22_44915049-44915133_+

CUCAUGCUGUGCUCCUCUAAAGGGAAGCAUUUUCUGUUAUUUGAAAGGAAAGAACUCGCUUCCCUUUAGAGUGUCACCGUUUGAG

((((.((.((((..((((((((((((((...((((...............))))...)))))))))))))).).))).)).))))
(MFE:-33.90)

>calJac3_cja-mir-520c_chr22_44916213-44916299_+

UCUCAGGCCGUGACCGUCUACAGGGAAGCGCUUUCUGGUGUCUGAAAGAAAAGAAAGUGCAGCCUUGUAGAGAGUUAUUGUUUGAGA

((((((((.(((((..(((((((((..(((((((((....(((...)))..)))))))))..)))))))))..))))).))))))))
(MFE:-43.80)

>calJac3_cja-mir-524_chr22_44917496-44917580_+

UCCCAUGCUGUGACCCUCUCAAGGGAAGCACUUUCUAUUGUCUGCAAAAAAAAGGCGCUUCCCUUGAGAGUGUCACGGUUUGAGG

.((((.((((((((.((((((((((((((.((((...(((....)))....)))).)))))))))))))).)))))))).)).))
(MFE:-45.50)

>calJac3_cja-mir-520d_chr22_44923365-44923451_+

UCUCGGGCGGCGAUUCUUUAGAGGGAUGCACUUUUUGUUGACUUGAAAGAAAGAAGGUGCGUCUCUUUAGAGGAUUACUGUUUGAGA

((((((((((.(((((((((((((((((((((((((...............))))))))))))))))))))))))).))))))))))
(MFE:-44.70)

>calJac3_cja-mir-520g_chr22_44926785-44926871_+

UUCCAUGCUGUGACCCUUUAAAGGGAAGCGCUUUUUGUUGUCUGAAAGGAACCAAAGGCCUUCCCUUUAGAGUGUUACCGUUUGAGA

.((((.((.(((((.(((((((((((((.((((((.(((.(......).))).))))))))))))))))))).))))).)).)).))
(MFE:-36.20)

>calJac3_cja-mir-516b-2_chr22_44928189-44928277_+

UCUCAGGCAGUGGUCUUCUGGAGGAAGAGGCACUUUCUGUUUUCUGAAAGAAAAGAAAGUGCUUUCCUUUAGAAGGUUACUCCUUGAGA

(((((((.((((((((((((((((((..((((((((((..(((((...))))))))))))))))))))))))))))))))).)))))))
(MFE:-46.00)

>calJac3_cja-mir-518d_chr22_44930796-44930882_+

UUCCAUGCUGUGACCCUUUAAAGGGAAGCGCUUUUUGUUGUCUGAAAGGAACCAAAGGCCUUCCCUUUAGAGUGUUACCGUUUGAAA

...((.((.(((((.(((((((((((((.((((((.(((.(......).))).))))))))))))))))))).))))).)).))...
(MFE:-35.60)

>calJac3_cja-mir-516b-1_chr22_44933383-44933471_+

UCUCAGGCGGUGGUCUUCUGGAGGAAGAGGCACUUUCUGUUUUCUGAAAGAAAAGAAAGUGCUUUCCUUUAGAAGGUUACUCCUUGAGA

(((((((.((((((((((((((((((..((((((((((..(((((...))))))))))))))))))))))))))))))))).)))))))
(MFE:-46.00)

>calJac3_cja-mir-520h_chr22_44940908-44940994_+

UCUCAUACUGUGACCCUCCAAAGGGAAGUCCUUUCUGUUUUCUGGAAAGAAAGAAAUGCCUUCCCUUUAGAGUGUUACCGUUUGAGA

(((((.((.(((((.(((.(((((((((.(.(((((...((((....))))))))).).))))))))).))).))))).)).)))))
(MFE:-35.70)

>calJac3_cja-mir-518c_chr22_44956825-44956926_+

CCAAGAAGAUCUCACGCUGUGGCCCUCCAAAGGGAAGUGCUUUCUGCUGUCUGAAAAAAAAAGAAAGGCCUUCCCUUUAGAGUGUUACAGUUUGAGAAAAAC

.........(((((.((((((((.(((.(((((((((..((((((................))))))..))))))))).))).)))))))).))))).....
(MFE:-42.40)

>calJac3_cja-mir-522_chr22_44975786-44975872_+

UCGCAGGCUGUGACCCUCUAAAGGGAGGUGCUUUCUGUUGUCUGGAAAGAAAGAGACGCCUUCCCUUUAGAGAGUUACCGUUUGAGA

((.(((((.(((((.(((((((((((((.((..(((.((.(((....))))).))).))))))))))))))).))))).))))).))
(MFE:-40.60)

>calJac3_cja-mir-519a-1_chr22_44986411-44986495_+

CUCAUGCUGUGACCCUCUAAAGGGAGGUGCUUUCUGUUGUCUGGAAAGAAAGAGACGCCUUCCCUUUAGAGUGUUACCGUUUGAG

((((.((.(((((.(((((((((((((.((..(((.((.(((....))))).))).))))))))))))))).))))).)).))))
(MFE:-40.10)

>calJac3_cja-mir-527_chr22_44989829-44989915_+

UCUCAUGCUGUGACCCUCUAAAGGGAGGUGCUUUCUGUUGUCUGGAAAGAAAGAGACGCCUUCCCUUUAGAGUGUUACCGUUUGAGA

(((((.((.(((((.(((((((((((((.((..(((.((.(((....))))).))).))))))))))))))).))))).)).)))))
(MFE:-42.00)

>calJac3_cja-mir-516a-1_chr22_44992712-44992797_+

UCUCAGGCCGUGACCUCUAGAGGGAAGCACUUUCUGUUGUCUGAAGGGAAAGAAGAUGCUUCCCUUUAGAGCGUUGCCGUUUGAGA

((((((((.((((((((((((((((((((((((((.((.....)).))))))....))))))))))))))).))))).))))))))
(MFE:-47.90)

>calJac3_cja-mir-1283-2_chr22_44996643-44996729_+

CUCAUGCUGUGACCCUCUGAAGGGCAGCACUUUCUGUUGUCUGGAAAAAAAGGAAGCGCUGCCCUUUAGAGUGUCACCGUUUGAGAA

((((.((.(((((.((((((((((((((.((((((...............)))))).)))))))))))))).))))).)).))))..
(MFE:-49.40)

>calJac3_cja-mir-516a-2_chr22_45005918-45006004_+

UCUCAUGCUGUGACCCUCUAAAGCCAGGUGCUUUCUGUUGUCUGAAAGCAAACAAAGGCCUUCCCUUUAGACCAUUACCGUUUGAGA

(((((.((.((((...(((((((..((((((((((........))))))........))))...)))))))...)))).)).)))))
(MFE:-25.40)

>calJac3_cja-mir-519a-2_chr22_45018442-45018529_+

UCUCAUGCUGUGACCCUCUAGAGGGAAGUGCUUUCUGGUGUCUGAAAAAAACAGAAUGCGCUUCCCUUUAGAUGGUUACCGCGUGAGA

((((((((.((((((.(((((((((((((((.(((((..............))))).))))))))))))))).)))))).))))))))
(MFE:-54.40)

>calJac3_cja-mir-371a_chr22_45042637-45042701_+

GUGCCACUCAAACUGUGGGGGCACUUUCUGUUCUGGUGAAAGUGCCGCCAUUUUUUGAGUGUUAC

(((.((((((((..((((.(((((((((.........))))))))).))))..)))))))).)))
(MFE:-34.10)

>calJac3_cja-mir-371b_chr22_45042639-45042702_-

GGUAACACUCAAAAAAUGGCGGCACUUUCACCAGAACAGAAAGUGCCCCCACAGUUUGAGUGGC

.....((((((((...(((.(((((((((.........))))))))).)))...))))))))..
(MFE:-28.80)

>calJac3_cja-mir-372_chr22_45042840-45042906_+

GUGGGCCUCAAAUGUCGGGCACUAUUCCGGUGUCCAUGUGGAAAGUGCUGCAACAUUUGAGCAUCAC

((((..(((((((((..((((((.(((((.........)))))))))))...)))))))))..))))
(MFE:-26.00)

>calJac3_cja-mir-373_chr22_45044271-45044338_+

GGGAUCCCCAAAAUAGAGGCACUAUUCCUUUUGUCUGUACUGGGAAGUGCUUCGAUUUUGGGGAGCCC

(((.((((((((((.((((((((.((((.............)))))))))))).)))))))))).)))
(MFE:-35.80)

>calJac3_cja-mir-935_chr22_45237859-45237953_+

GGCGGGGGCGCGGGCGGCAGUGGCGGGAGCGGCCCCUCGGCCCUCUCAAUCUGGCUGCCCAGUUACCGCUUCCGCUUACCGCCGCCGCUCCCGCU

((((((((((..(((((....(((((((((((...((.(((((.........))..))).))...)))))))))))..)))))..))))))))))
(MFE:-59.90)

>calJac3_cja-mir-4754_chr22_48931541-48931629_-

ACGCGCGCGAUGCGGCCCUGGGUUGGCGGAGUAGGGCCCAGUGGUCACUGCCGCCCUUUGUAGGGCCGGGUCGUCGCGCGCAUGCGCGU

.((((((((((.((((((((.(..((((((((..((((....))))))).)))))...).)))))))).)))).)))))).........
(MFE:-53.70)
2. Chimpanzee
>panTro3_ptr-mir-3120_chr1:150601688-150601768_+

GUCAUGUGACUGCCUGUCUGUGCCUGCUGUACAGGUGAGCGGAUGUUCUGCACAGCAAGUGUAGACAGGCAGACACAUGAC

((((((((.((((((((((((((.((((((.((((...........)))).)))))).)))))))))))))).)))))))) (-46.70)

>panTro3_ptr-mir-4689_chr1:5837444-5837513_-

GGUUUCUCCUUGAGGAGACAUGGUGGGGGCCAGUCAGGCAGCCCAUGCCAUGUGUCCUCGUGGAGAGGCC

(((((((((.((((((.((((((((((.(((.....)))..)))..))))))).)))))).))))))))) (-46.30)

>panTro3_ptr-mir-4252_chr1:6421643-6421705_-

UGGGGGGCUGGCAGCUCAUCAGUCCAGGCCAUCUGGCCGCUGAGUCGGCACCAGCGCCCAAUC

..(((.(((((..(((..(((((...((((....)))))))))...))).))))).))).... (-32.90)

>panTro3_ptr-mir-5697_chr1:10086991-10087068_+

AGCAUAUUCUCAAGUAGUUUCAUGAUAAAGGGUGUAUGAGAGAUCAACCCUUUAUCAUGAAACACUUGAGGAUACGCU

(((.(((((((((((.(((((((((((((((((...(((....))))))))))))))))))))))))))))))).))) (-44.20)

>panTro3_ptr-mir-1273d_chr1:10346415-10346500_+

GAAUCGCUUGAACCCAUGAGGUUGAGGCUGCAGUGAGCCAAGAUCGUGCCACUGCACUUCAGCCUGGGUGACAAGAGCGAAACUUC

...((((((..(((((...((((((((.(((((((.(((......).)))))))))))))))))))))).....))))))...... (-40.50)

>panTro3_ptr-mir-4632_chr1:12329606-12329666_+

GAGGGCAGCGUGGGUGUGGCGGAGGCAGGCGUGACCGUGUGCCGCCCUCUCGCUGCUCUAG

.(((((((((.(((.((((((.(((((....)).)).).)))))).))).))))))))).. (-34.00)

>panTro3_ptr-mir-3675_chr1:16682207-16682279_+

GGAUGAUAAGUUAUGGGGCUUCUGUAGAGAUUUCCAUGAGAACAUCUCUAAGGAACUCCCCCAAACUGAAUUC

((((....((((.(((((.((((.((((((((((.....))).))))))).))))...)))))))))..)))) (-23.20)

>panTro3_ptr-mir-3972_chr1:17180664-17180750_+

GCCCAUUUGCCUUGGCUUGGGGUGGCAGUCCUGUGGGAAUGAGAGAUGCCAGACUGGACCUGCCAGCCCCGUUCCAGGGCACAGCAU

.......((((((((..((((((((((((((..(((.(........).)))....))).)))))).)))))..))))))))...... (-40.90)

>panTro3_ptr-mir-4695_chr1:18826019-18826092_-

CCUGCAGGAGGCAUCGGGCGAGCAGGCGGGGCAGCCCAAUGCCAUGGGCCUGAUCUCACCGCUGCCUCCUUCCC

.....((((((((.((((.((.(((((..((((......))))....))))).)).).))).)))))))).... (-38.20)

>panTro3_ptr-mir-6084_chr1:20609866-20609975_+

AGCGUCCAGGCUGGGCCGCAGGACCGGGCGCGGAGCCUCGCAGGGUCGGGCUCGGGCUCCCUAACCGUCUCCGCUUCUUCCGCCAGUCGGUGGCCGGGCUGGCGGCGCGG

.((((((.((((.((((((..(((..((((.((((....((.(((.(((....((....))...))).))).))..)))))))).))).)))))).)))).).))))).. (-55.30)

>panTro3_ptr-mir-4418_chr1:22264936-22264997_+

UGGUUUUUGCUCUGAGUGACCAUGGUGGUUGUGGGAGUCACUGCAGGACUCAGCAGGAAUUC

.(((((((((((((((((((((((.....)))))...))))).))).....)))))))))). (-17.80)

>panTro3_ptr-mir-4684_chr1:22726614-22726695_+

GCACCAGGGGUACCUCUCUACUGACUUGCAACAUACAUUUGUCUUGCUGUGUUGCAAGUCGGUGGAGACGUACCCUUGGUGC

(((((((((((((.(((((((((((((((((((((((.......)).))))))))))))))))))))).))))))))))))) (-61.10)

>panTro3_ptr-mir-4253_chr1:22868787-22868854_-

CCAGGCAUCGCCAUUGAGGGGCCCUAGGACUUACUUGUGCAGGGCAUGUCCAGGGGGUCCAGGUCUGC

((.((.(((.((...((.(.(((((.(.((......)).)))))).).))..)).))))).))..... (-23.90)

>panTro3_ptr-mir-3115_chr1:23048843-23048910_+

UCUGAAUAUGGGUUUACUAGUUGGUGGUGAAUUCAUGAGUCGCCAACUAUUAGGCCUUUAUGUCCAGA

((((.(((((((((((.((((((((((((....)))....))))))))).)))))))..)))).)))) (-24.10)

>panTro3_ptr-mir-4419a_chr1:23062161-23062237_-

UGGUGGUGUGUGCCUGUAGUCUUAGCUACUCGGGAGGCUGAGGGAGGAGACUGCAGUGAGUGGAGAUCACGCCACUG

.(((((((((..(((((((((((..((.(((((....)))))))..))))))))))........)..))))))))). (-35.40)

>panTro3_ptr-mir-378f_chr1:23951165-23951242_+

GUCAGGUCCUGGACUCCCAUAGCUUUCAGGCUGCUAAACAACAGAACGAGCACUGGACUUGGAGCCAGAAGUCUUGGG

.(((((.(((((.((((...((..((((((((................))).))))))).))))))))..).))))). (-21.60)

>panTro3_ptr-mir-4425_chr1:25069016-25069099_+

GUGCUUUACAUGAAUGGUCCCAUUGAAUCCCAACAGCUUUGCGAAGUGUUGUUGGGAUUCAGCAGGACCAUUCAUGUAAAGUAA

.(((((((((((((((((((..(((((((((((((((..........)))))))))))))))..))))))))))))))))))). (-54.40)

>panTro3_ptr-mir-3917_chr1:25900873-25900965_-

GGCGCUUUUGUGCGCGCCCGGGUCUGUUGGUGCUCAGAGUGUGGUCAGGCGGCUCGGACUGAGCAGGUGGGUGCGGGGCUCGGAGGAGGCGGC

(.(((((((...((.((((.(..((.....(((((((..((.((((....))))))..)))))))....))..).)))).))..))))))).) (-38.70)

>panTro3_ptr-mir-1976_chr1:26565162-26565213_+

GCAGCAAGGAAGGCAGGGGUCCUAAGGUGUGUCCUCCUGCCCUCCUUGCUGU

((((((((((.((((((((.((......).).)).)))))).)))))))))) (-33.00)

>panTro3_ptr-mir-4420_chr1:30819621-30819697_-

CUCUUGGUAUGAACAUCUGUGUGUUCAUGUCUCUCUGUGCACAGGGGACGAGAGUCACUGAUGUCUGUAGCUGAGAU

(((..(.((((.(((((.(((..(((.((((((.(((....))))))))).))).))).))))).)))).).))).. (-27.30)

>panTro3_ptr-mir-4254_chr1:31882726-31882801_-

CUUGGGAGGAGGGUGGGGUGGCUCCUCUGCAGUGAGUAGGUCUGCCUGGAGCUACUCCACCAUCUCCCCCAGCCCC

.(((((.((((((((((((((((((...((((.........))))..))))))))))))))..))))))))).... (-45.40)

>panTro3_ptr-mir-3605_chr1:33520804-33520903_-

ACUUUAUAUGUGUAAUUGUGAUGAGGAUGGAUAGCAAGGAAGCCGCUCCCACCUGACCCUCACGGCCUCCGUGUUACCUGUCCUCUAGGUGGGACGCUCG

.........((((.........((((((((.(((((.(((.((((.................)))).))).))))).))))))))........))))... (-28.90)

>panTro3_ptr-mir-4255_chr1:37380290-37380361_+

GAGCAUCCUUCAGUGUUCAGAGAUGGAGUCAGUAUUGGUCUGGCCAUUUUUAGGGCAAAGAGGCAGCAUCAU

((((..((((...(((((((((((((..((((.......)))))))))))).)))))..))))..)).)).. (-20.00)

>panTro3_ptr-mir-6079_chr1:44159466-44159527_+

UCCUAGACCUAGUAUCAGUGGCCAAAGAAACUUUUUUGGAAGCUUGGACCAACUAGCUGGCU

..((((..(((((.(((((..(((((((....)))))))..)))..))...))))))))).. (-15.80)

>panTro3_ptr-mir-5584_chr1:44883456-44883515_+

CAGGGAAAUGGGAAGAACUAGAUUUGAAUCCAGACCUUUAGUUCUUCCCUUUGCCCAAUU

..(((....(((((((((((((((((....))))..)))))))))))))....))).... (-25.70)

>panTro3_ptr-mir-1273f_chr1:53371115-53371213_+

AGGUGGGAGGAUUGCUUGAGCCUGGGAGAUGGAGGUUGCAGUGAGCUGAGAUCACGCAACUGCACCCCGAGCCUGGGCCAUAGAGUCAGUCCUUGUCUC

....(.(((((((((((..(((((((...(((.(((.(((((..((((....)).)).)))))))))))..)))))))....))).)))))))).)... (-40.50)

>panTro3_ptr-mir-1273g_chr1:53382903-53383002_+

GAGGUGGGAGGAUUGCUUGAGUCAGGGUGGUUGAGGCUGCAGUAAGUUGUGAUCAUACCACUGCACUCCAACCUGAGUGACAGAGCAAGACCUCGUCUCA

((((((((.(..((((((..((((....(((((.((.((((((....((....))....)))))))).)))))....)))).))))))..))))))))). (-39.30)

>panTro3_ptr-mir-4781_chr1:54531841-54531916_+

AGGUGCACGCUCUAGCGGGGAUUCCAAUAUUGGGCCAAUUCCCCCAAUAUUGGAAUCCUCGCUAGAGCGUGCACUU

.(((((((((((((((((((((((((((((((((........))))))))))))))))))))))))))))))))). (-64.50)

>panTro3_ptr-mir-4422_chr1:55718398-55718480_+

AGUUCUUCUGCAGACAAAAGCAUCAGGAAGUACCCACCAUGUACCAGUGGGCCCUUCUUGAUGCUCUUGACUGCAGAGGAGCC

.((((((((((((.(((.((((((((((((..(((((.........)))))..)))))))))))).))).)))))))))))). (-50.00)

>panTro3_ptr-mir-3116-1_chr1:62649391-62649464_+

CUUUAUUGAGUCCCUACUAUGUUCCAGGCACUGGGUAUCGUAGGUACCUGGAACAUAGUAGGGACUCAGUAAAG

((((((((((((((((((((((((((((..(((.(...).)))...)))))))))))))))))))))))))))) (-51.20)

>panTro3_ptr-mir-3116-2_chr1:62649394-62649461_-

UACUGAGUCCCUACUAUGUUCCAGGUACCUACGAUACCCAGUGCCUGGAACAUAGUAGGGACUCAAUA

...(((((((((((((((((((((((((............)))))))))))))))))))))))))... (-46.50)

>panTro3_ptr-mir-6068_chr1:63913283-63913342_-

CCUGCGAGUCUCUGGCGGUGGCUUGUGGCUGAGUGUCACGCUGCUGGCGCAGGCUCGGCC

....(((((((.((.(((((((..(((((.....)))))))))))).)).)))))))... (-29.50)

>panTro3_ptr-mir-4794_chr1:65170291-65170367_+

UUUUAACAUCUGGCUAUCUCACGAGACUGUAUGUCCUAACAGUGCUUGUAGUCUCAUGAGAUAGCCAGAUGUUAAAA

(((((((((((((((((((((.(((((((((.((.((...)).)).))))))))).))))))))))))))))))))) (-44.00)

>panTro3_ptr-mir-3671_chr1:65647727-65647814_-

AUGUUAUUGCUGCUGCUGUCACAUUUACAUGAAAAUAAAAUGUAAAUUAUUUUAUUUCUAUCAAAUAAGGACUAGUCUGCAGUGAUAU

....(((((((((.((((((........(((.((((((((((.....)))))))))).)))........))).)))..))))))))). (-20.40)

>panTro3_ptr-mir-2682_chr1:98852125-98852234_-

ACCUUCCUGAAAGAGGUUGGGGCAGGCAGUGACUGUUCAGACGUCCAAUCUCUUUGGGACACCUCUUCAGCGCUGUCUUCCCUGCCUCUGCCUUUAGGACGAGUCUCAAA

(((.(((((((((((((.((((.((((((((.(((...((..((((..........))))..))...))))))))))))))).))))))...))))))).).))...... (-44.50)

>panTro3_ptr-mir-548ac_chr1:120177168-120177259_+

GUAUUAAUUAGGUUGGUGCAAAAGUUAUUGUGGUUUUUGCUAUUUUUUUUUAAUGGCAAAAACUGGCAAUUACUUUUGCACUAACCUAAUAG

......(((((((((((((((((((.(((((.((((((((((((.......))))))))))))..))))).))))))))))))))))))).. (-46.30)

>panTro3_ptr-mir-4256_chr1:124358129-124358192_+

UGUUCCAUUUAUCUGACCUGAUGAAGGUCUCCUGGCAUUGGUUAGGUCUGAUGAUCCAUUUCUG

........(((((.((((((((.((.(((....))).)).)))))))).))))).......... (-20.00)

>panTro3_ptr-mir-4257_chr1:128719600-128719685_+

AGCCUAGAAACAGUCCCUAGGUAGGAUUUGGGGAGGAGCUAAGAAGCCCCUACAGGGCCCAGAGGUGGGGACUGAGCCUUAGUUGG

(((..((...(((((((((.......((((((((((.(((....))).))).)....))))))..)))))))))...))..))).. (-27.20)

>panTro3_ptr-mir-5698_chr1:132355771-132355841_-

CUGUGCACCUGGGGAGUGCAGUGAUUGUGGAAUGCAAAGUCCCACAAUCACUGUACUCCCCAGGUGCACAG

((((((((((((((((((((((((((((((.((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))) (-61.80)

>panTro3_ptr-mir-4258_chr1:133232416-133232506_+

ACGCCCCCCGCCCCGCCACCGCCUUGGAGGCUGACCUCUUACUUUCGGUCGGUCUUCUUCCCUGGGCUUGGUUUGGGGGCGGGGGAGUGUC

((((((((((((((((((..((((.(((((((((((..........))))))))).....)).)))).))))...)))))))))).)))). (-54.60)

>panTro3_ptr-mir-4259_chr1:138237812-138237912_-

GAUGGGCCCCUUGUGUCCUGAAUUGGGUGGGGGCUCUGAGUGGGGAAAGUGGGGGCCUAGGGAAGGUCACAGUUGGGUCUAGGGGUCAGGAGGGCCCAGGA

..(((((((((((..(((((.(((..(((((((((((.(.(......).).)))))))........)))).....))).)))))..)))).)))))))... (-39.40)

>panTro3_ptr-mir-5187_chr1:139573015-139573090_+

GACUAAGGGUGGGAUGAGGGAUUGAAGUGGAGCAGGAAUGCGCUUUUCUCCACUGAAUCCUCUUUUCCUCAGGUGG

..........((((.((((((((..(((((((.((((......))))))))))).))))).))).))))....... (-24.80)

>panTro3_ptr-mir-921_chr1:144510676-144510731_-

ACUAGUGAGGGACAGAACCAGGACUCAGACUCAGGUCCAUGGGCCUGGAUCACUGG

.(((((((....(((..((((((((........))))).)))..)))..))))))) (-23.60)

>panTro3_ptr-mir-3119-1_chr1:148560217-148560301_-

AUUAACUCUGGCUUUUAACUUUGAUNGGCAAUGGGUGGCUAAACAAUCUAUGUCUUUGCCUUCAAAGUAAAAAGCCAUAGUUAAU

(((((((.((((((((.(((((((..(((((((((((......).)))))).....)))).))))))).)))))))).))))))) (-32.50)

>panTro3_ptr-mir-1295b_chr1:149527035-149527094_+

CACCCAGAUCUGCGGCCUAAUCACAGGGCACAUUUCUGAAUAGGCCACGGAUCUGGGUAA

.(((((((((((.((((((.(((.(((.....))).))).)))))).))))))))))).. (-33.40)

>panTro3_ptr-mir-4424_chr1:157192848-157192933_+

CUUACAUCACACACAGAGUUAACUCAAAAUGGACUAAUUUUUCCACUAGUUAGUCCAUUUCAAGUUAACUCUGUGUGUGAUGUAGU

.(((((((((((((((((((((((..(((((((((((((........)))))))))))))..))))))))))))))))))))))). (-53.60)

>panTro3_ptr-mir-4735_chr1:175296216-175296284_-

UGCAGUGCCUAAUUUGAACACCUUCGGUAUUCAUCAAAAAUACCAAAGGUGCUCAAAUUAGACAUUGCA

(((((((.(((((((((.((((((.((((((.......)))))).)))))).))))))))).))))))) (-33.60)

>panTro3_ptr-mir-3122_chr1:191199442-191199514_+

ACCAGCUCUGUUGGGACAAGAGGACGGUCUUCUUUUGGAAGGAAGACCAUCAUCUUGUCCCAAGAGAGCUGGU

(((((((((.(((((((((((.((.((((((((((...)))))))))).)).))))))))))).))))))))) (-52.60)

>panTro3_ptr-mir-4666a_chr1:207616050-207616128_+

AUCACUUAAAUACAUGUCAGAUUGUAUGCCUACAAAAUCCCUCCAGACUGGCAUACAAUCUGACAUGUAUUUAAGAGAU

(((.((((((((((((((((((((((((((...................)))))))))))))))))))))))))).))) (-41.70)

>panTro3_ptr-mir-4427_chr1:212787628-212787695_+

GAAGCCUCUUGGGGCUUAUUCAGACAAUGGUUUCAUCAUUUCGUCUGAAUAGAGUCUGAAGAGUCUUU

((((.(((((.((((((((((((((((((((...))))))..)))))))).)))))).))))).)))) (-29.20)

>panTro3_ptr-mir-4671_chr1:213479582-213479654_+

UAUUUUAAGACCGAAGACUGUGCGCUAAUCUCUUAGCACUGAAGAUUAGUGCAUAGUCUUUGGUCUCAAAAUA

((((((.(((((((((((((((((((((((((........).)))))))))))))))))))))))).)))))) (-42.00)

>panTro3_ptr-mir-4753_chr1:214469943-214470025_-

AUAUCUACACAAGGCCAAAGGAAGAGAACAGAUAUAUCCACAGUACACUUGGCUAUUCUCUUUCUUUAGCCUUGUGUAGAUAU

(((((((((((((((.((((((((((((.((......(((.((....))))))).)))))))))))).))))))))))))))) (-39.30)

>panTro3_ptr-mir-1537_chr1:215151114-215151174_-

ACAGCUGUAAUUAGUCAGUUUUCUGUCCUGUCCACACAGAAAACUGUCUAAUUACAGUUGU

((((((((((((((.(((((((((((.........))))))))))).)))))))))))))) (-33.10)

>panTro3_ptr-mir-3123_chr1:220469514-220469588_+

ACGGAUUUGAUUGAAUGAUUCUCCCAUUUCCACAUGGAGAGUGGAGCCCAGAGAAUUGUUUAAUCAUGUAUCCAU

..((((.((((((((((((((((....((((((.......))))))....))))))))))))))))...)))).. (-28.30)

>panTro3_ptr-mir-4677_chr1:222740401-222740480_+

GCAAAGCAGCAAUUGUUCUUUGGUCUUUCAGCCAUGACCUGACCUUCUGUCUGUGAGACCAAAGAACUACUUUGCUUGGC

((.((((((.....(((((((((((((.(((.((.((........)))).))).)))))))))))))....)))))).)) (-31.50)

>panTro3_ptr-mir-3916_chr1:226685237-226685328_-

AUCCCAGAGAAGAAGGAAGAAGAGGAAGAAAUGGCUGGUUCUCAGGUGAAUGUGUCUGGGUUCAGGGGAUGUGUCCUCUUUUCUUCUGGGAU

((((((((......((((((.(((((........((((..((((((........)))))).))))........))))))))))))))))))) (-32.10)

>panTro3_ptr-mir-4790_chr3:5343204-5343282_-

CAAUGUGACAUCGCUUUACCAUUCAUGUUCACUGAAAGGUAGAUUUUAAAAACAUGAAUGGUAAAGCGAUGUCACAUUG

(((((((((((((((((((((((((((((...(((((......)))))..))))))))))))))))))))))))))))) (-48.00)

>panTro3_ptr-mir-4270_chr3:15733296-15733365_-

ACAAACAGCUUCAGGGAGUCAGGGGAGGGCGGAAAUAGAUGGCCUUCCCCUGCUGGGAAGAAAGUGGGUC

((..((..((((....((.(((((((((((...........)))))))))))))..))))...))..)). (-28.50)

>panTro3_ptr-mir-3134_chr3:15938411-15938484_-

UGUAUCCAAUGUGUAGUCUUUUAUCCCUCACAUGGAGUAAAAUAUGAUGGAUAAAAGACUACAUAUUGGGUACA

((((((((((((((((((((((((((.(((.((........)).))).)))))))))))))))))))))))))) (-41.50)

>panTro3_ptr-mir-563_chr3:16116274-16116352_+

AGCAAAGAAGUGUGUUGCCCUCCAGGAAAUGUGUGUUGCUCUGAUGUAAUUAGGUUGACAUACAUUUCCCUGGUAGCCA

..........((.((((((.....((((((((((((((.((((((...)))))).))))))))))))))..)))))))) (-27.30)

>panTro3_ptr-mir-4791_chr3:19591862-19591945_-

UAAGAACUGGAUAUGAUGACUGAAAUAAGCUCCAUAUCAAUGAGAAUUUCGAUGGGAUUAUGUGCAGUCAAUGUCCAGUAAUUA

.....(((((((((..((((((..((((..(((((...(((....)))...))))).))))...)))))))))))))))..... (-24.80)

>panTro3_ptr-mir-3135a_chr3:20461482-20461558_+

UCACUUUGGUGCCUAGGCUGAGACUGCAGUGGUGCAAUCUCAGUUCACUGCAGCCUUGACCUCCUGGGCUCAGGUGA

((((((.((.(((((((..(((.(((((((((.((.......))))))))))).))).....))))))))))))))) (-32.80)

>panTro3_ptr-mir-466_chr3:31664321-31664402_-

GUGUGUGUAUAUGCGUGUUGUAUGUGUAUAUGUGUAUAUAUAUGUACACAUACACACACACGCAACACACAUAUAUACAUGC

(((((((((((((.(((((((.(((((.((((((((((....))))))))))...))))).))))))).))))))))))))) (-41.80)

>panTro3_ptr-mir-548ay_chr3:33026710-33026816_-

AGAAGAUGCUUACUACUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGUGGUUUUUGCAUUUAAAGUAAUGGCCAAAACCGCGAUUACUCUUGCACGAACCGAACGGUAACAGUUCU

((((..((.(((((....((((.((((((.(((((((((((((((.((..(((...)))..)).))))))))))))))).)))))).))))....))))))).)))) (-44.80)

>panTro3_ptr-mir-4443_chr3:48935271-48935323_+

GGUGGGGGUUGGAGGCAUGGGUUUUAGAACCUAUCCCUUUCUAGCCCUAAGCA

.((.(((((((((((.(((((((....))))))).))..)))))))))..)). (-22.80)

>panTro3_ptr-mir-2115_chr3:49058982-49059081_-

ACUGUCAUCCCACUGCUUCCAGCUUCCAUGACUCCUGAUGGAGGAAUCACAUGAAUUCAUCAGAAUUCAUGGAGGCUAGAAGCAGUAUGAGGAUCAUUUA

......(((((((((((((.(((((((((((...((((((((.............))))))))...))))))))))).))))))))..).))))...... (-43.10)

>panTro3_ptr-mir-4271_chr3:50043242-50043308_+

AAAUCUCUCUCCAUAUCUUUCCUGCAGCCCCCAGGUGGGGGGGAAGAAAAGGUGGGGAAUUAGAUUC

.(((((.(((((((.((((((((.(.(((....))).).))))))))....)))))))...))))). (-25.90)

>panTro3_ptr-mir-5193_chr3:50589642-50589750_-

CCUAGGAAAGGCUGCUGGUAACUGGGAUGGGGGUUGGGGGGAGGUAAGAAGUCUCUGACUCCUCCUCUACCUCAUCCCAGUUCCAUCACCUGAAGUGGACCUCUUGGGA

(((((((..(((((((((((((((((((((((...((((((((...(((....)))..))))))))...))))))))))))).....)))...))))).))))))))). (-55.90)

>panTro3_ptr-mir-5787_chr3:51019081-51019135_+

GGGGGCUGGGGCGCGGGGAGGUGCUAGGUCGGCCUCGGCUCCCGCGCCGCACCCC

.((((.((.(((((((((((((.........)))))....)))))))).)))))) (-35.70)

>panTro3_ptr-mir-3938_chr3:56728235-56728335_-

AGGAAUUUUUAACCUGAUCACUAGAUUAUCUACUAGGGAAUUUUUUUAAUUUUUAAAAUUCCCUUGUAGAUAACCCGGUGGUCAGGUUGGAUGGCUCCAUG

.(((...(((((((((((((((.(.((((((((.((((((((((..........)))))))))).)))))))).).)))))))))))))))....)))... (-46.30)

>panTro3_ptr-mir-1324_chr3:77007756-77007851_+

CCUGAAGAGGUGCAUGAAGCCUGGUCCUGCCCUCACUGGGAACCCCCUUCCCUCUGGGUACCAGACAGAAUUCUGUGCACUUUCCUGGAAGCUCCA

((....((((((((((((..(((.((.(((((.....(((((.....)))))...)))))...)))))..))).)))))))))...))........ (-31.90)

>panTro3_ptr-mir-4273_chr3:77121271-77121354_+

CCCCCUGUGUGUGUUCUCUGAUGGACAGUAAGCCUUGACUUAUGGCUAAAUGCUUUUUCACAAUGGUCACAUGCAUAGGGCUUU

..((((((((((((((..((.((((.((((((((.........))))...))))..))))))..))..)))))))))))).... (-26.50)

>panTro3_ptr-mir-3923_chr3:80964213-80964295_+

GGUAGAGUGAGCUGUAAUCCAAUAUUACUAGUUUCUUUAUAAGAAGAGGAAACUAGUAAUGUUGGAUUAGGGCUCACUCUACU

(((((((((((((.((((((((((((((((((((((((.......)))))))))))))))))))))))).))))))))))))) (-57.00)

>panTro3_ptr-mir-5688_chr3:86949039-86949121_+

GAAACACUUUGCCUUUUUACAGGUGUUUAUUAUGUUUUGGACAUAGAAACAUAACAAACACCUGUAAAAUAGCAAAGUGUUUC

((((((((((((..((((((((((((((.(((((((((.......))))))))).))))))))))))))..)))))))))))) (-45.00)

>panTro3_ptr-mir-4795_chr3:88818231-88818319_-

UGAUAUGGAAGAAAUCCAGAAGUGGCUAGUAAUAUUGACACUAUAACAAUAAUGCCAAUAUUAUUAGCCACUUCUGGAUUUAUGAAUCA

...........((((((((((((((((((((((((((.((.(((....))).)).))))))))))))))))))))))))))........ (-40.60)

>panTro3_ptr-mir-548ab_chr3:106737313-106737396_-

AUGUUGGUGCAAAAGUAAUUGUGAAUUUUGCUAUUACUUGUAUUUAUUUGUAAUGCAAAACCCGCAAUUACUUUUGCACCAACC

..(((((((((((((((((((((..((((((.(((((............)))))))))))..))))))))))))))))))))). (-42.30)

>panTro3_ptr-mir-4445_chr3:112912814-112912883_+

UUCCUGCAGAUUGUUUCUUUUGCCGUGCAAGUUUAAGUUUUUGCACGGCAAAAGAAACAAUCCAGAGGGU

.((((...(((((((((((((((((((((((........)))))))))))))))))))))))...)))). (-40.90)

>panTro3_ptr-mir-4796_chr3:118073667-118073747_-

UAAAUUUGUGUCUAUACUCUGUCACUUUACUUUUGGCCUCAAGUCAUUGCAGUAAAGUGGCGGAGUAUAGACACAAAUUUA

(((((((((((((((((((((((((((((((..((((.....))))....))))))))))))))))))))))))))))))) (-47.70)

>panTro3_ptr-mir-4447_chr3:120208154-120208244_-

GUUCUAGAGCAUGGUUUCUCAUCAUUUGCACUACUGAUACUUGGGGUCAGAUAAUUGUUUGUGGUGGGGGCUGUUGUUUGCAUUGUAGGAU

((((((((((((((((((.((((((..(((.(((((((.......))))).))..)))..))))))))))))).)))))......)))))) (-21.00)

>panTro3_ptr-mir-5682_chr3:124378330-124378405_+

GGCCCGUGGGUCUUAUCCUGCAAGGUGCUGCAGAGACAAGGCCUGUAGCACCUUGCAGGAUAAGGUCUACUGGGCC

(((((((((((((((((((((((((((((((((.(......))))))))))))))))))))))))))))).))))) (-58.90)

>panTro3_ptr-mir-5002_chr3:127541513-127541608_+

UCUUCCUCUCUGUCCUCUGGAAUUUGGUUUCUGAGCACUUAGUAGGUGAUAGCAUGACUGACUGCCUCACUGACCACUUCCAGAUGAGGGGUACUC

....((((((.....(((((((..(((((..((((((.(((((..(((....))).))))).)).))))..))))).))))))).))))))..... (-32.90)

>panTro3_ptr-mir-6083_chr3:127782744-127782849_+

GUAAAAAGAGUCCAGAGUCUGGGAAGGUGGAAAGGGAGCAGGAGCAUCGUCUUUAAGAGGGUCAGGUACCUUUGCUCUUAUAUCAGAGGCUGUGGGCUCCCUACAG

.......(((((((.(((((..(((((.(.(((((..((..((.(.((........)).).))..)).))))).).)))...))..))))).)))))))....... (-36.20)

>panTro3_ptr-mir-544b_chr3:128142388-128142465_+

GGAAUUUUGUUAAAAUGCAGAAUCCAGUUCUGUAGCUCUGAGACUGGACCUGAGGUUGUGCAUUUCUAACAAAGUGCC

((.((((((((((((((((.(((((((.(((((..(...)..)).))).))).)))).))))))).))))))))).)) (-26.10)

>panTro3_ptr-mir-5092_chr3:128561319-128561406_-

AUCCCAGAUCAGAUGCCAAACCCAGUGGGGACUGGACAACAUGAUGAGCCCAAACCAAUCCACGCUGAGCUUGGCAUCUGAUUUGGGA

.((((((((((((((((((.(.(((((.(((.(((...................))).))).))))).).)))))))))))))))))) (-45.00)

>panTro3_ptr-mir-5704_chr3:135480593-135480669_-

UGAUCUUGUUUAGGCCAUCAUCCCAUUAUGCUAAGUCCAUGGGCAAACAUAACAGGAUGAUGGCCUAAACAAGACCA

((.((((((((((((((((((((..(((((....(((....)))...)))))..)))))))))))))))))))).)) (-40.20)

>panTro3_ptr-mir-4788_chr3:137949845-137949924_+

AAUGAAGGAUUACGGACCAGCUAAGGGAGGCAUUAGGAUCCUUAUUCUUGCCUCCCUUAGUUGGUCCCUAAUCCUUUGUU

.(((((((((((.(((((((((((((((((((..(((((....)))))))))))))))))))))))).))))))))))). (-53.00)

>panTro3_ptr-mir-5186_chr3:155254371-155254490_-

UCAGCCAGCUUAUGACUUGACCCUCUCACCUGAUUUCUACCAACCUUUCCUCAGCUGAUUUCUUUCUGGGGAGAGAUUGGUAGAAAUCAGGUGAGAGGGUCAUGCCAUAAGCUGGCUAAC

..((((((((((((.(.((((((((((((((((((((((((((.((((((((((...........)))))))))).)))))))))))))))))))))))))).).))))))))))))... (-86.60)

>panTro3_ptr-mir-4789_chr3:179275721-179275800_+

UAUGCUACAUAUAUACACCUGAUAUGUGUAUGUGUAAAUACAUAUCCACACACAUAGCAGGUGUAUAUAUAGGUAGCCUG

...((((((((((((((((((.(((((((((((((....))))))....))))))).)))))))))))))..)))))... (-35.60)

>panTro3_ptr-mir-4448_chr3:187916879-187916964_+

AGGAGUGACCAAAAGACAAGAGUGUGAGCCUUCUGUUAUGCCCAGAUAGGGCCACCAGAGGGCUCCUUGGUCUAGCGGUAAUGCCA

.((....(((...((((..(((...((((((((((....((((.....))))...))))))))))))).))))...)))....)). (-34.40)

>panTro3_ptr-mir-5588_chr3:189299793-189299859_-

ACUGGCAUUAGUGGGACUUUUUUUUUUUUUUUUUUUUUUUAAUGUUAAAAGUCCCACUAAUGCCAGC

.((((((((((((((((((((.........................)))))))))))))))))))). (-33.60)

>panTro3_ptr-mir-548aq_chr3:189809724-189809781_-

GAAAGUAAUUGCUGUUUUUGCCAUUACUUUCAGUGGCAAAAACUGCAAUUACUUUUGC

((((((((((((.((((((((((((......)))))))))))).)))))))))))).. (-30.60)

>panTro3_ptr-mir-3137_chr3:199271805-199271879_-

UACAGGUCUGUAGCCUGGGAGCAAUGGGGUGUAUGGUAUAGGGGUAGCCUCAUGCUCCUGGGCUACAAACCUGUA

(((((((.(((((((((((((((.((((((.(((.........)))))))))))))))))))))))).))))))) (-45.40)

>panTro3_ptr-mir-4797_chr3:201335013-201335084_-

GACUCAGAGGACAGAGUGCCACUUACUGAAAGGUUUUUUUCUCUCGGUAAGUGGCACUCUGUCUUCUGAGUU

(((((((((((((((((((((((((((((.(((......))).))))))))))))))))))))))))))))) (-55.10)

>panTro3_ptr-mir-4800_chr4:2295900-2295979_-

GGAGAAAGGAGUGGACCGAGGAAGGAAGGAAGGCAAGGCUGUCUGUCCAUCCGUCCGUCUGUCCACCUACCUGUCAGUCC

(((((.(((.((((((.(((((.(((.((((((((....))))).))).))).))).)).))))))...))).))..))) (-33.30)

>panTro3_ptr-mir-378d-1_chr4:6062479-6062532_-

AUUGUUUCUGUCCUUGUUCUUGUUGUUAUUACUGGACUUGGAGUCAGAAACAGG

.((((((((((((..((((..((.......)).))))..)))..))))))))). (-17.30)

>panTro3_ptr-mir-4798_chr4:7473109-7473183_+

AAGUACAACUUCGGUAUACUUUGUGAAUUGGCUUUUACAAAAGACCAACUCACGAAGUACACCGAAGUCAUACUU

.((((..((((((((.((((((((((.((((((((....)))).)))).)))))))))).))))))))..)))). (-36.00)

>panTro3_ptr-mir-4274_chr4:7621661-7621753_+

GGGGCAUUUAGGGUGGCUGAGCUGCUGCCGGGGCCUGGCGCUCCUCUACCUUGUCAGGUGACCCAGCAGUCCCCACUCCCUCGCAUGGUGCCC

.(((((((..((((((....(((((((..((.((((((((...........))))))))..)))))))))..))))))........))))))) (-37.80)

>panTro3_ptr-mir-548i-7_chr4:9241899-9242047_-

CGGGGGGCUCAGAAGUUUGCAUCCUAUUAGUUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGAUUUUGCCAUUAAAAGUAAUGGCAAAAACAGCAAUUAUUUUUGUACCAGCCUAGUAUCUUUUCUCCUUCUAACCAAGUUUGUCCCUGAUCCAUCUCU

(((((((((.(((((.........((((((.(((((((((((((((((((.(.(((((((((((....))))))))))).).))))))))))))))))))).)))))).........))))).....)))...)))))).......... (-55.20)

>panTro3_ptr-mir-5091_chr4:13399492-13399584_+

GACUGUGGCGACGAAGAUGACAAGGCUGUGCUGGUCGCGGGUUGUGGGGUUUAGGUCACCGGCAAGGGUCUGGAGUCCCUGGAGGUUAGGGCU

..((.((((..(.(.(((..((.((((.(((((((.((................)).)))))))..))))))..)))..).)..)))).)).. (-26.20)

>panTro3_ptr-mir-4275_chr4:28772774-28772860_+

ACAUUUUUGUCCAAUUACCACUUCUUUUUGCCACCUGAGCACAGUCAGCAGUCAGCAUAAAAAAGUGAUAAUGGGAAGUUAAUGUCU

(((((....(((.((((.(((((.(((.(((.((((((......))))..))..))).))).))))).)))).)))....))))).. (-20.50)

>panTro3_ptr-mir-4801_chr4:37223172-37223253_-

UUGAGGCUUGGUUUUCUUAUGUGUAAAAUGUAAUAACAUUUCUUAUGUGUAAAACACUUUACACAAGAAAACCAAGGCUCAA

(((((.(((((((((((..((((((((.(((....((((.....)))).....))).))))))))))))))))))).))))) (-34.60)

>panTro3_ptr-mir-4802_chr4:40547990-40548069_-

CUGACUGGCCUGUAUGGAGGUUCUAGACCAUGUUAAUGUUCAAGUCUACAUGGAUGGAAACCUUCAAGCAGGCCAAGCAG

(((..((((((((.(((((((((((..((((((..((......))..)))))).))).)))))))).))))))))..))) (-39.90)

>panTro3_ptr-mir-5096_chr4:51222839-51222908_-

AGUAGAGGUGGGGUUUCACCAUGUUGGUCAGGCUGGUCUCAAACUCCUGACCUCAGGUGAUCCAUCCACC

......(((((((..(((((.((..(((((((..(((.....)))))))))).)))))))..).)))))) (-30.30)

>panTro3_ptr-mir-548ah_chr4:53487750-53487825_-

AGGUUGGUGCAAAAGUGAUUGCAGUGUUUGCCAAUAAAAGUAAUGCCAAAAACUGCAGUUACUUUUGCACCAGCCC

.((((((((((((((((((((((((.((((.((.((....)).)).)))).)))))))))))))))))))))))). (-44.00)

>panTro3_ptr-mir-4450_chr4:53489744-53489808_-

UGUCUGGGGAUUUGGAGAAGUGGUGAGCGCAGGUCUUUGGCACCAUCUCGCCUGGUCCCUUGGCU

.(((.(((((((.((.((.(((((..((.(((....)))))))))).)).)).))))))).))). (-25.60)

>panTro3_ptr-mir-1269a_chr4:63658676-63658780_-

UGGAUUGCCUAGACCAGGGAAGCCAGUUGGCAUGGCUCAGUCCAAGUCUGACCACCUGAGGAAUGCCUGGACUGAGCCAUGCUACUGGCUUCCCUGGUCUCCAGC

((((.......((((((((((((((((.((((((((((((((((.((....((......))...)).)))))))))))))))))))))))))))))))))))).. (-70.80)

>panTro3_ptr-mir-548ag-1_chr4:68992769-68992834_-

GUGCAAAGGUAAUUGUGGUUUCUGCUUUUAAAGGUAAUGGCAAAUAUUACAUUUACUUUUGCACCA

((((((((((((.((((((...((((.(((....))).))))...)))))).)))))))))))).. (-25.20)

>panTro3_ptr-mir-4449_chr4:77336258-77336323_-

AGCAGCUCUCGGCGGCCCGGGGGGCGGGCGGCCGUGCCCGUCCCGGGGCUGCGCGAGGCACAGGCG

....((.(((((((((((..((((((((((....)))))))))).))))))).))))))....... (-46.10)

>panTro3_ptr-mir-4451_chr4:87979377-87979442_+

UCUGUACCUCAGCUUUGCUCCCAACCAACCACUUCCACAUGUUUUGCUGGUAGAGCUGAGGACAGC

.((((.(((((((((((((..(((..(((...........))))))..))))))))))))))))). (-26.00)

>panTro3_ptr-mir-4452_chr4:88800071-88800141_-

UGAAUCACUUGAGGCCAAGAGUGCAAGGCUGUAGUAUGCACAGCCUUGAAUUCUUGGCCUUAAGUGAUCCC

...(((((((((((((((((((.(((((((((.......))))))))).)))))))))))))))))))... (-46.50)

>panTro3_ptr-mir-5705_chr4:89561923-89562011_-

UCCCCAUUUACACAGGCCAUGAGCCCCGAAACACCCAUCCCAGGAUUGCUGAUGGGUGUUUCGGGGCUCAUGGCCUGUGUAAAUGGGGA

(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((.....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))) (-82.50)

>panTro3_ptr-mir-3684_chr4:101441698-101441771_+

AAUCUAAAGGACCUGUACUAGGUUUAACAUGUUGAGCAUUACUCAUGUUAAACCUAGUACACGUCCUUUAGAUU

.(((((((((((.((((((((((((((((((............)))))))))))))))))).))))))))))). (-43.20)

>panTro3_ptr-mir-3139_chr4:146119088-146119163_+

GGCUCAGAGUAGGAGCUCAACAGAUGCCUGUUGACUGAAUAAUAAACAGGUAUCGCAGGAGCUUUUGUUAUGUGCC

(((.((...(((((((((....((((((((((............))))))))))....)))))))))...)).))) (-31.80)

>panTro3_ptr-mir-548g_chr4:150339391-150339479_-

AGUUAUUAGAUUAGUGCAAAAGUAAUUGCAGUUUUUGCAUUACGUUCUAUGGCAAAACCGUAAUUACUUUUGUACCAACAUAAUACUUC

(((.((((..((.((((((((((((((((.(((((..(((........)))..))))).)))))))))))))))).))..))))))).. (-28.60)

>panTro3_ptr-mir-3140_chr4:155525610-155525699_-

CCUCUUGAGGUACCUGAAUUACCAAAAGCUUUAUGUAUUCUGAAGUUAUUGAAAAUAAGAGCUUUUGGGAAUUCAGGUAGUUCAGGAGUG

.((((((((.(((((((((..(((((((((((.(((.(((..........))).))))))))))))))..))))))))).)))))))).. (-43.60)

>panTro3_ptr-mir-4453_chr4:155572988-155573076_+

UGGAGAGCUUGGUCUGUAGCGGUUUCCUUCGGGGCAGGUGGGGACUGCUCCUUUGGGAGGAAGGAGGAGGCCCAGGCCGCGUCUUCAGG

((((((((..((((((....(((((((((((((((((.......)))))))...........)))))))))))))))))).)))))).. (-39.90)

>panTro3_ptr-mir-3688-1_chr4:162231057-162231149_-

UCUUCACUUUCAAGAGUGGCAAAGUCUUUCCAUAUGUAUGUAUGUAUGUUUGUUACACAUANGGAAAGNCUUUGCCACUCUUUAAAGUGAAGA

((((((((((.(((((((((((((.((((((.(((((..(((...........)))))))).)))))).))))))))))))).)))))))))) (-47.50)

>panTro3_ptr-mir-3688-2_chr4:162231060-162231146_+

UCACUUUAAAGAGUGGCAAAGNCUUUCCNUAUGUGUAACAAACAUACAUACAUACAUAUGGAAAGACUUUGCCACUCUUGAAAGUGA

(((((((.(((((((((((((.((((((.(((((((...............))))))).)))))).))))))))))))).))))))) (-42.80)

>panTro3_ptr-mir-578_chr4:168450351-168450437_+

AGAUAAAUCUAUAGACAAAAUACAAUCCCGGACAACAAGAAGCUCCUGUAGCUUCUUGUGCUCUAGGAUUGUAUUUUGUUUAUAUAU

.........(((((((((((((((((((.(((..((((((((((.....))))))))))..))).)))))))))))))))))))... (-40.70)

>panTro3_ptr-mir-548t_chr4:176492579-176492652_+

AGGGUGGUGCAAAAGUGAUCGUGGUUUUUGCAAUUUUUUAAUGACAAAAACCGCAAUUACUUUUGCACCAACCU

(((.(((((((((((((((.((((((((((..(((....)))..)))))))))).))))))))))))))).))) (-39.70)

>panTro3_ptr-mir-4276_chr4:177658521-177658590_+

CACAGUCUGACUCAGUGACUCAUGUGCUGGCAGUGGCCACGUAAAUAGAGCUACUGUGUCUGAAAGCAAU

.....((.(((.(((((.(((((.(((((((....)))).))).)).))).))))).))).))....... (-21.90)

>panTro3_ptr-mir-1305_chr4:185497059-185497144_+

AAGAUCCUGCUGUUUCUACCAUUAGUUUUGAAUGUUUAUUGUAAAGAUACUUUUAAACUCUAAUGGGAGAGACAGCAGGAUUCUCC

..(((((((((((((((.(((((((.((((((.((.............)).))))))..))))))).))))))))))))))).... (-36.90)

>panTro3_ptr-mir-3945_chr4:188184643-188184740_-

GAUGUUGACGCAUGUGACGGGGAGGGCUUAGGACAGGGUUGAUAUAAGAUGUAAUUACAGGCUCUUAUGCUUUCCAAAGUGGGGGAUGAUUCAAUGAU

..((((((..(((...((..(((((((.(((((....((...((((...))))...))....))))).)))))))...)).....)))..)))))).. (-20.30)

>panTro3_ptr-mir-4456_chr5:658113-658155_-

AUGAACCUGGUGGCUUCCUUUUCUGGGAGGAAGUCAGGGUUCA

.(((((((..(((((((((((....)))))))))))))))))) (-22.30)

>panTro3_ptr-mir-4635_chr5:1093257-1093335_-

CCGGGACUUUGUGGGUUCUGACCCCACUUGGAUCACGCCGACAACACUGGUCUUGAAGUCAGAACCCGCAAAGUCCUGG

((((((((((((((((((((((..((...((((((............))))))))..)))))))))))))))))))))) (-45.30)

>panTro3_ptr-mir-4457_chr5:1342151-1342218_-

GGAGUACUCCAGUCAAUACCGUGUGAGUUAGAAAAGCUCAAUUCACAAGGUAUUGACCGGCGUAUUCA

.((((((.((.(((((((((.((((((((.((.....)))))))))).))))))))).)).)))))). (-33.80)

>panTro3_ptr-mir-4278_chr5:6913441-6913507_-

CUAACACCAGGAGAAUCCCAUAGAACAUUGACAUCAACACUGGGGGGUUUGCCCUUGUGGGGAAGAA

((..(((.(((.(((((((.(((....(((....)))..))).)))))))..))).))).))..... (-17.10)

>panTro3_ptr-mir-4458_chr5:8547058-8547132_+

GAGCGCACAGAGGUAGGUGUGGAAGAAAGUGAAACACUAUUUUAGGUUUUAGUUACACUCUGCUGUGGUGUGCUG

.(((((((...((((((((((......(.((((((.(((...))))))))).)))))).)))))...))))))). (-26.40)

>panTro3_ptr-mir-4637_chr5:14987379-14987461_-

CCCUUACUUGAUCUGCAAUUAGUAUUUUAAUCAUAGAUUGUAUUUAGUUAGUUUUUAAUACUAACUGCAGAUUCAAGUGAGGG

(((((((((((((((((.((((((((..((.(...(((((....))))).).))..)))))))).)))))).))))))))))) (-33.70)

>panTro3_ptr-mir-2277_chr5:21754384-21754476_+

GUGCUUCCUGCGGGCUGAGCGCGGGCUGAGCGCUGCCAGUCAGCGCUCACAUUAAGGCUGACAGCGCCCUGCCUGGCGCGGCCGGCGAGGCUC

..(((((..((.(((((.((.(((((.(.((((((.(((((..............))))).)))))).).))))))).))))).))))))).. (-49.60)

>panTro3_ptr-mir-4280_chr5:28356563-28356638_+

AAUCAGGGUGGAGUGUAGUUGUGAGCAGAGCCUUAAAGGAUGAGGUAUGUUCAAGACUGAAUGACACCUUUGUGAU

.(((((((((..((.(((((.((((((..((((((.....)))))).)))))).))))).))..)))))...)))) (-28.20)

>panTro3_ptr-mir-3977_chr5:32575099-32575168_-

UUGUGCUUCAUCGUAACUAACCUUAAGUGGUUCGGGUAAAUCACUUUAAUUUGUUAUGUGUGGGCAGAAU

((.((((.(((((((((.......((((((((......))))))))......)))))).))))))).)). (-17.90)

>panTro3_ptr-mir-4804_chr5:42729306-42729378_-

UCAGUGUAUUUGGAGGGUAAGGUUAAGCAGGGUGCGUCGUAUCUUGCUUAACCUUGCCCUCCAAAUACACUGA

(((((((((((((((((((((((((((((((((((...))))))))))))))))))))))))))))))))))) (-59.70)

>panTro3_ptr-mir-4803_chr5:43441329-43441402_-

AGUGGGAUUUAACAUAAUAGUGUGGAUUGAAUCACACACACAUUUCAACCCACACUAUGAUGUUAAAUCCCACU

(((((((((((((((.(((((((((.(((((............))))).))))))))).))))))))))))))) (-39.50)

>panTro3_ptr-mir-548ae-2_chr5:56829372-56829438_+

CGUGCAAAAGUAAUUGUGGUUUUUGUCAUUUAAAAGUAAUGGCAAAAACUGCAAUUACUUUCGCACC

.((((.((((((((((((((((((((((((.......)))))))))))))))))))))))).)))). (-34.80)

>panTro3_ptr-mir-5687_chr5:59974249-59974325_+

CCUCACUUAUCUGACUCUGAAAUCUUCUAAAUGGUACCCACUUUAUUUAGAACGUUUUAGGGUCAAAUAAGUACAGG

(((.((((((.((((((((((((.((((((((((........)))))))))).)))))))))))).))))))..))) (-30.00)

>panTro3_ptr-mir-4459_chr5:61435665-61435730_+

ACCCAGGAGGCGGAGGAGGUGGAGGUUGUAGUGAGCCAAGAUCGUGGCACUGACUCCAGCCUGGGG

.((((((....((((..((((..((((......))))..........))))..))))..)))))). (-26.30)

>panTro3_ptr-mir-3650_chr5:76583511-76583570_+

UCAAGGUGUGUCUGUAGAGUCCUGACUGCGUGCCAGGGGCUCUAUCUGGCACAUUUCUGA

((((((((((((.((((((((((............))))))))))..))))))))).))) (-24.70)

>panTro3_ptr-mir-5706_chr5:119701637-119701716_+

AGCUAGGUCUUAUGGAUAACAUGCUGAAGCUUCUACGUCAUUCAGCACUUGCUUCAGCAUGUUUUCCAGAAGAUCUAGCU

(((((((((((.((((.(((((((((((((....................))))))))))))).)))).))))))))))) (-42.90)

>panTro3_ptr-mir-4633_chr5:129741558-129741636_+

UGGCAAGUCUCCGCAUAUGCCUGGCUAGCUCCUCCACAAAUGCGUGUGGAGGAGCUAGCCAGGCAUAUGCAGAGCGUCA

((((..(.(((.((((((((((((((((((((((((((......)))))))))))))))))))))))))).)))))))) (-60.90)

>panTro3_ptr-mir-4460_chr5:130042199-130042284_-

GUUUUUUGCCCAUAGUGGUUGUGAAUUUACCUUCUCCUCUUUGUAGUGAUAAAGGAGGUAAAUUCAUAACCACUGUGGGCAGAAAC

..(((((((((((((((((((((((((((((((((..((........))...))))))))))))))))))))))))))))))))). (-52.70)

>panTro3_ptr-mir-3661_chr5:134888418-134888513_+

CACCUUCUCGCAGAGGCUCUUGACCUGGGACUCGGACAGCUGCUUGCACUCGUUCAGCUGCUCGAUCCACUGGUCCAGCUCCUUGGUGAACACCUU

.......((((.((((..((.((((.((((.((((.((((((...((....)).)))))).))))))).).)))).))..)))).))))....... (-34.10)

>panTro3_ptr-mir-5692c-1_chr5:136498172-136498262_-

UAUAACAUUGUAUAUACCCACUGUGAUAUUAAGAGUAAUAGCUCUCUAGGUUAUUAUGAAUAAUAUCACAGUAGGUGUACACAAUGUUGUA

(((((((((((.((((((.((((((((((((...(((((((((.....)))))))))...)))))))))))).)))))).))))))))))) (-42.90)

>panTro3_ptr-mir-3655_chr5:141374804-141374886_+

GCUUGUCGCUGCGGUGUUGCUGUUGGAGACUCGAUUGUUGGUGACAGCGGAAGAACGAUAACAAAAUGCCGGAGCGAGAUAGU

((((.(((((.(((((((..(((((.....((..((((((....))))))..))....))))).))))))).))))).).))) (-28.70)

>panTro3_ptr-mir-5197_chr5:144442837-144442948_+

UAUGGGAUUCCACAGACAAUGAGUAUCAAUGGCACAAACUCAUUCUUGAAUUUUUGCCAGUUCAAGAGGAGACUGAGUCAUCGAAUGCUCUAAAUGUCACUUCACCUCAUGU

((((((........((((..(((((((.(((((.((..(((.((((((((((......)))))))))))))..)).))))).).))))))....)))).......)))))). (-31.10)

>panTro3_ptr-mir-6499_chr5:152389441-152389502_-

UCAGUCGGGCGCAAGAGCACUGCAGUUCUGUUGGGUGACAGCAGUGUUUGUUUUGCCCACAG

...((.(((((...(((((((((.(((((....)).))).)))))))))....))))))).. (-24.10)

>panTro3_ptr-mir-3141_chr5:155444355-155444415_-

UCACCCGGUGGGGGUGGGUGGAGCAGGAGGGUCCCCACCAUCAGCCUUCACUGGGAUGGGA

(((((((((((((((.(((((....(((...)))...))))).)))))))))))).))).. (-30.70)

>panTro3_ptr-mir-378h_chr5:155684748-155684830_+

ACAGGAGCACUGGACUUGGUGUCAGAUGGGAUGAGCCCUGGCUCUGUUUCCUAGUAGCAAUCUGAUCUUGAGCUACUCACUGG

.((((((...(((.(((((.(((((((((((.((((....))))...))))........))))))).))))))))))).))). (-23.00)

>panTro3_ptr-mir-585_chr5:170276876-170276970_-

UGGGGUGUCUGUGCUAUGGCAGCCCUAGCACACAGAUACGCCCAGAGAAAGCCUGAACGUUGGGCGUAUCUGUAUAGAUAGGGCUGCCAUAACAA

...........((.(((((((((((((....((((((((((((((.(..........).)))))))))))))).....))))))))))))).)). (-50.20)

>panTro3_ptr-mir-5003_chr5:173688444-173688542_+

AUGAGUUUGCUUUGUGUCAUCCUCACAACAACCUUGCAGGGUAGAGAUGAUUUUUCCUACUUUUCUAGGUUGUUGGGGGCUGGGGCAGGGGGAACAGAG

....((((.((((((.(((.((((.(((((((((.(.(((((((.((.......))))))))).).))))))))))))).))).)))))).)))).... (-43.50)

>panTro3_ptr-mir-4634_chr5:175810105-175810158_+

GGACAAGGGCGGCGCGACCGGCCCGGGGCUCUUGGGCAGCCGCGUUUCACCUCC

.....((((.((((((.(..(((((((...))))))).).)))))).).))).. (-22.40)

>panTro3_ptr-mir-4281_chr5:177694909-177694970_-

GCUGGGGGUCCCCCAAGAGUGUGGAGCUGGGGCCGGGUCCCGGGGAGAGGGGUUCUGGGCAG

(((.((((.((((......((.(((.(((....))).)))))......)))))))).))).. (-25.00)

>panTro3_ptr-mir-1229_chr5:180941685-180941753_-

GUGGGUAGGGUUUGGGGGAGAGCGUGGGCUGGGGUUCGGGGACACCCUCUCAGCGCUGCCCUCCCCCAG

...........(((((((((.(((.(.(((((((...(((....)))))))))).)))).))))))))) (-37.60)

>panTro3_ptr-mir-4638_chr5:182375454-182375521_-

GACUCGGCUGCGGUGGACAAGUCCGGCUCCAGAACCUGGACACCGCUCAGCCGGCCGCGGCAGGGGUC

(((((.((((((((.(....(..(((.(((((...)))))..)))..)...).))))))))..))))) (-31.30)

>panTro3_ptr-mir-4645_chr6:2842720-2842796_-

CGAUAGGGAAACCAGGCAAGAAAUAUCGUCUCCUCCAGUUGCGCCGAGACAGUAGUUCUUGCCUGGUUUCUCUAUCA

.(((((((((((((((((((((.(((.(((((.............))))).))).))))))))))))))))))))). (-43.50)

>panTro3_ptr-mir-5683_chr6:6207141-6207216_+

GGAGCUUGUUACAGAUGCAGAUUCUCUGACUUCUUACUGCACCAGUGAAGUCAGGAUCUGCAUUUGAAUAAGACCC

((..((((((.(((((((((((.(.((((((((..((((...))))))))))))))))))))))))))))))..)) (-36.70)

>panTro3_ptr-mir-5689_chr6:10526162-10526239_+

AGCAUGGUAGCAUACACCUGUAGUCCUAGAUACUCAGGAGGGUGAGUAUCUAGGACUACACGUGUGUGCUACCACGCU

(((.(((((((((((((.((((((((((((((((((......)))))))))))))))))).))))))))))))).))) (-58.40)

>panTro3_ptr-mir-4639_chr6:16312961-16313029_+

UUGCUAAGUAGGCUGAGGUUGAUGUCAGGUUAUCCCCAAGCAUAACCUCACUCUCACCUUGCUUUGCAG

.(((.(((((((.(((((.(((.....((((((........))))))))).))))).))))))).))). (-22.10)

>panTro3_ptr-mir-3143_chr6:27407535-27407597_+

UAGAUAACAUUGUAAAGCGCUUCUUUGGCGGUUGGGCUGGAGCAACUCUUUACAAUGUUUCUA

((((.((((((((((((.(...(((((((......)))))))...).)))))))))))))))) (-23.20)

>panTro3_ptr-mir-877_chr6:30930103-30930188_+

GUAGAGGAGAUGGCGCAGGGGACAUGGGCAAAGACUUGGGGGUUCCUGGGACCCUCAGACGUGUGUCCUCUUCUCCCUCCUCCCAG

...((((((..((.(.((((((((((.(.......((((((((((...)))))))))).).)))))))))).).)))))))).... (-37.80)

>panTro3_ptr-mir-4640_chr6:31240097-31240186_+

CUGUGGGCUGGGCCAGGGAGCAGCUGGUGGCUGGGAAGUAAGAUCUGACCUGGACCCCAUCCCACCUACCCCCUGUUUCCUGGCCCACAG

........(((((((((((((((..(((((.(((((.(...(.(((.....))).).).))))).)))))..)))))))))))))))... (-44.80)

>panTro3_ptr-mir-4646_chr6:31983124-31983186_-

ACUGGGAAGAGGAGCUGAGGGACAUUGCGGAGAGGGUCUCACAUUGUACCUCUCCCUUCCCAG

.((((((((.(((...((((.(((.((..((((...)))).)).))).))))))))))))))) (-29.60)

>panTro3_ptr-mir-6721_chr6:32437709-32437795_-

CCCUCAUCUCUGGGCAGGGGCUUAUUGUAGGAGUCUCUGAAGAGAGCUGUGGACUGACCUGCUUUACCCCUUCCCCAGGUUCCCAUU

........((((((.(((((..((..((((((((((....((....))..)))))..)))))..)))))))..))))))........ (-27.80)

>panTro3_ptr-mir-3135b_chr6:33161373-33161440_-

UGCCCAGGCUGGAGCGAGUGCAGUGGUGCAGUCCAUCCUAGCUCACUACAGCCUCGAACUCCUGGGCU

.(((((((..((..((((.((.((((((.(((........))))))))).))))))..))))))))). (-33.30)

>panTro3_ptr-mir-3934_chr6:34124423-34124529_+

CACAGCCCUUCCUGUCCCCAAUUUUCAGGUGUGGAAACUGAGGCAGGAGGCAGUGAAGUAACUUGCUCAGGUUGCACAGCUGGGAAGUGGAGCAGGGAUUUGAAUCC

..(((...(((((((..(((.(((((((.((((.(..(((((.((((..((......))..)))))))))..).)))).))))))).))).))))))).)))..... (-40.70)

>panTro3_ptr-mir-5690_chr6:36114512-36114584_-

CUUUUAAUUUCAGCUACUACCUCUAUUAGGAUUUGGGAGUUAUACUAAUAGAGGUAAUAGUUGAAAUUAAGAG

((((((((((((((((.((((((((((((...............)))))))))))).)))))))))))))))) (-34.80)

>panTro3_ptr-mir-3925_chr6:37098458-37098533_-

GUGGGAAUAGCAAGAGAACUGAAAGUGGAGCCUGUCACAUCUCCAGACUCAGUUUUAGUUCUCUUGCUAUUUCCAC

((((((((((((((((((((((((.((.((.(((.........))).)))).)))))))))))))))))))))))) (-42.30)

>panTro3_ptr-mir-4462_chr6:38057340-38057397_-

CUUCCCAGCUGCCCUAAGUCAGGAGUGGCUGUCCUGACACGGAGGGUGGCUUGGGAAA

.((((((((((((((..(((((((.......)))))))....)))))))).)))))). (-33.40)

>panTro3_ptr-mir-4641_chr6:42169305-42169370_+

GGGGGGUAGGGGGCAGAGGGCAUCAGAGGACAGCCGCCUGGUGCCCAUGCCAUACUUUUGCCUCAG

..(((((((((((((..(((((((((.((....))..))))))))).))))....))))))))).. (-33.50)

>panTro3_ptr-mir-4642_chr6:45095690-45095771_+

CACAACUGCAUGGCAUCAUCCCCUGGUGGCUGUGGCCUAGGGCAAGCCACAAAGCCACUCGGUGAUGAUGCCAGCAGUUGUG

(((((((((.((((((((((.((.((((((((((((.........)))))..))))))).)).))))))))))))))))))) (-54.40)

>panTro3_ptr-mir-5685_chr6:54007686-54007764_+

CUCUACAUCACAGCCCAGCAGUUAUCACGGGCCCCUCCCCUCAAUGGGCCCGUGAUAACUGCAGGGCUGUGAUAUAGAG

(((((.((((((((((.(((((((((((((((((...........))))))))))))))))).)))))))))).))))) (-60.10)

>panTro3_ptr-mir-548u_chr6:58144364-58144445_+

AUUAGGAUGGUGCAAAAGUAAUUGUGGUUUUUUUCUUUACUUUUAAUGGCAAAGACUGCAAUUACUUUUGCGCCAACCUAAU

((((((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....))).)).))))))))))))))))))))))))).)))))) (-40.90)

>panTro3_ptr-mir-4282_chr6:73284765-73284831_-

GGUGAAGUUCCAGGGGAAGAUUUUAGUAUGCCACAUUUCUAAAAUUUGCAUCCAGGAACAUCAUCCU

(((((.(((((.(((..(((((((((.(((...)))..)))))))))...))).))))).))))).. (-22.20)

>panTro3_ptr-mir-4463_chr6:75778298-75778366_+

AACAGAUUAUUGGUCACCACCUCCAGAGUUUCUGAAUUUGUGAGACUGGGGUGUGGCCUGAGAAUUUGC

..((((((...((((((.(((((...((((((.........)))))))))))))))))....)))))). (-25.10)

>panTro3_ptr-mir-4464_chr6:90958697-90958787_+

GGAACCUUGGUAAGGUUUGGAUAGAUGCAAUAAAGUAUGUCCAUAGCUGAAAGACAUACUUUAUUGCAUGUAUCCAAACCUUACUAAUUCA

.(((..(((((((((((((((((.(((((((((((((((((...........))))))))))))))))).)))))))))))))))))))). (-51.40)

>panTro3_ptr-mir-4643_chr6:92180720-92180797_+

GUGUGCCCUAGCAUUUAUAAUCAUGUGUUCAUUCACAUGAUCAUAAGUGGACACAUGACCAUAAAUGCUAAAGCACAC

((((((..((((((((((..(((((((((((((............)))))))))))))..))))))))))..)))))) (-36.50)

>panTro3_ptr-mir-2113_chr6:98924653-98924743_+

UUUUCAAAGCAAUGUGUGACAGGUACAGGGACAAAUCCCGUUAAUAAGUAAGAGGAUUUGUGCUUGGCUCUGUCACAUGCCACUUUGAAAA

(((((((((...(((((((((((..((((.((((((((..(((.....)))..)))))))).))))..)))))))))))...))))))))) (-40.40)

>panTro3_ptr-mir-548ai_chr6:100032849-100032935_+

GUAUUAGGUUGGUGCAAAGGUAAUUGCAGUUUUUCCCAUUUAAAAUAUGGGAAAAAAAUCACAAUUACUUUUGCAUCAACCUAAUAA

.(((((((((((((((((((((((((...((((((((((.......)))))))))).....))))))))))))))))))))))))). (-46.60)

>panTro3_ptr-mir-3144_chr6:121182411-121182489_+

AACUACACUUUAAGGGGACCAAAGAGAUAUAUAGAUAUCAGCUACCUAUAUACCUGUUCGGUCUCUUUAAAGUGUAGUU

.(((((((((((((((((((.((.((.(((((((...........))))))).)).)).))))))))))))))))))). (-37.30)

>panTro3_ptr-mir-548h-5_chr6:133099589-133099648_+

ACAAAAGUAAUCGCGGUUUUUGUCAUUACUUUUAACUGUAAAAACCACGGUUGCUUUUGC

.((((((((((((.((((((((.(((((....))).)))))))))).)))))))))))). (-23.50)

>panTro3_ptr-mir-548aj-1_chr6:133423579-133423650_-

AUUGGUGUAAAAGUAAUUGCAGGUUAUGCCAUUAAAAGUAAUGGUAAAAACUGCAAUUACUUUUACACUAAC

.(((((((((((((((((((((..(.((((((((....)))))))).)..))))))))))))))))))))). (-38.00)

>panTro3_ptr-mir-3662_chr6:136321408-136321502_-

UGUGUUUUCCUCAACGCUCACAGUUACACUUCUUACUCUCAAUCCAUUCAUAUUGAAAAUGAUGAGUAGUGACUGAUGAAGCACAAAUCAGCCAA

((((((...........((((((((((((((.(((...(((((........)))))...))).)))).))))))).))))))))).......... (-19.40)

>panTro3_ptr-mir-3145_chr6:139806663-139806744_-

UAUAUGAGUUCAACUCCAAACACUCAAAACUCAUUGUUGAAUGGAAUGAGAUAUUUUGAGUGUUUGGAAUUGAACUCGUAUA

(((((((((((((.(((((((((((((((((((((.(.....).))))))...))))))))))))))).))))))))))))) (-43.30)

>panTro3_ptr-mir-3668_chr6:141601324-141601398_+

AUAUAUGAAAUGUAGAGAUUGAUCAAAAUAGUUUUUAUCAAAAUAGUUUUGAUCAAUCUCUGCAAUUUUAUAUAU

(((((((((((((((((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))))).))))))))))) (-34.30)

>panTro3_ptr-mir-4465_chr6:142081661-142081731_+

CAUGUGUGCCCUGGUCACGCUAUUUGAGGUUUACUAUGGAACCUCAAAUAGUGUGACCAGGGGACACAUGA

(((((((.((((((((((((((((((((((((......)))))))))))))))))))))))).))))))). (-57.60)

>panTro3_ptr-mir-1273c_chr6:156582248-156582324_+

UGCAGCCUGGGCGACAAAACGAGACCCUGUCUUUUUUUUUUUCUGAGACAGAGUCUCGUUCUGUUGCCCAAGCUGGA

..((((.(((((((((.((((((((.(((((((...........))))))).)))))))).))))))))).)))).. (-46.00)

>panTro3_ptr-mir-3692_chr6:159278144-159278212_+

CCGUUCCUGCUGGUCAGGAGUGGAUACUGGAGCAAUAGAUACAGUUCCAUACUGACACUGCAGAAGUGG

(((((.((((.((((((..(((((.((((............))))))))).))))).).)))).))))) (-24.90)

>panTro3_ptr-mir-3918_chr6:160517390-160517482_-

AGGCGGUUAAGCCAUGGGACAGGGCCACAGACGGAGACUGCUCAAGGUCAAAGCGGUCUCCAGCUGGGACCCUGCACCUGGUUCGUAGCCCCU

(((.((((((((((.((..(((((((.(((..((((((((((.........))))))))))..))))).)))))..)))))))..)))))))) (-51.50)

>panTro3_ptr-mir-1913_chr6:168392851-168392930_-

ACCUCUACCUCCCAGCAGAGGAGGCUGCAGAGGCUGGCUUUCCAAAACUCUGCCCCCUCCGCUGCUGCCAAGUGGCUGGU

(((.((((....((((((.(((((..((((((..(((....)))...))))))..))))).))))))....))))..))) (-38.60)

>panTro3_ptr-mir-3939_chr6:168888786-168888891_-

CUGGCUUCCAAACGUGUCUCUGUGUUCCUGUAUGUGGGUGUGUAUGCAAGUGUCUCAUGUGUACACACAGAUGACAAGGUAUCCACAGUGACUUCCAAAUGCAUCU

...((..........(((.(((((..(((((..((..(((((((((((.(.....).)))))))))))..)).)).)))....))))).)))........)).... (-28.90)

>panTro3_ptr-mir-4644_chr6:172302959-172303042_+

GCGGCGGUGCUCUGCCUCUUUCUCCAUCCACCCUGGUCCAGGUCCACAGCAGUGGAGAGAGAAAAGAGACAGAAGGAUGGCCGU

(((((.((.(((((.(((((((((..(((((.(((...........)))..)))))..))).)))))).))).)).)).))))) (-38.30)

>panTro3_ptr-mir-4655_chr7:526685-526758_-

CCAAGGGCACACCGGGGAUGGCAGAGGGUCGUGGGAAAGUGUUGACCCUCGUCAGGUCCCCGGGGAGCCCCUGG

(((.((((...(((((((((((.((((((((...........))))))))))))..)))))))...)))).))) (-43.60)

>panTro3_ptr-mir-4656_chr7:3453189-3453263_-

AGGCUGGCGUGGGCUGAGGGCAGGAGGCCUGUGGCCAGUCCCAGGCCUCCUGCUUCCUGGGCUCAGGCUCGGUUU

.(((((((.((((((.(((((((((((((((.((.....))))))))))))))..))).)))))).)).))))). (-53.00)

>panTro3_ptr-mir-3683_chr7:5686812-5686893_-

GGGUGUACACCCCCUGCGACAUUGGAAGUAGUAUCAUCUCCCCCUUGGAUGUUAUGAACAAUAUCACAGAAGGUGUACACCC

(((((((((((..(((.((.((((......(((.(((((.......))))).)))...)))).)).)))..))))))))))) (-33.00)

>panTro3_ptr-mir-3146_chr7:18314713-18314791_-

GCUAAGUCCCUUCUUUCUAUCCUAGUAUAACUUGAAGAAUUCAAAUAGUCGUGCUAGGAUAGAAAGAAUGGGACUUGGC

((((((((((((((((((((((((((((.(((((((...))))...))).)))))))))))))))))).)))))))))) (-46.90)

>panTro3_ptr-mir-548n_chr7:33502665-33502740_-

AGGUUGAUGCAAAAGUAAUUGUGGAUUUUGUCGUUAAAAAAUAGCAAAACCCGCAAUUACUUUUGCACCAACCUAA

((((((.(((((((((((((((((.((((((.(((....))).)))))).))))))))))))))))).)))))).. (-39.20)

>panTro3_ptr-mir-1200_chr7:35496144-35496219_-

UGCUACUUCUCGCGAGCCAUUCUGAGCCUCAAUCACUUGCCAGAGAGAUUGGUUCAGGAAUUUGUCAGGGAUAGCC

.((((.((((.(((((...(((((((((..((((.(((....))).))))))))))))).))))).)))).)))). (-24.90)

>panTro3_ptr-mir-4649_chr7:42772046-42772109_+

UCUGGGCGGGGGGUGGGCUCUCAGAGGGGCUGGCAGUACUGCUCUGAGGCCUGCCUCUCCCCAG

.(((((.(((((((((((.(((((((.((.((....)))).))))))))))))))))))))))) (-42.90)

>panTro3_ptr-mir-4657_chr7:43548545-43548597_-

AAUGUGGAAGUGGUCUGAGGCAUAUAGAGUAUAUGCCAAGAACACUACCAUAU

.((((((.((((.(((..((((((((...)))))))).))).)))).)))))) (-23.00)

>panTro3_ptr-mir-3147_chr7:55903550-55903615_+

GUCCGGGUUGGGCAGUGAGGAGGGUGUGACGCCGCGAAGUGCACCUCGCCCUUGUCCAACUCGGAC

(((((((((((((((.(.((.(((.(((.(((......))))))))).)))))))))))))))))) (-36.80)

>panTro3_ptr-mir-4283-1_chr7:56601126-56601205_-

ACUCUGAUCCUGGGGCUCAGCGAGUUUGCAAGUGGUGUUUCUGUCCAUGGUCAGGCUUGCCAGCCUUGGUCCUUGGGCCC

.(((.....((((((((..(((((((((...((((.........))))...))))))))).)))))))).....)))... (-27.60)

>panTro3_ptr-mir-4650-1_chr7:65621427-65621502_-

UUCUGUAGAGAUUAUCAGGCCUCUUUCUACCUUCCAAGGCUCAGAAGGUAGAAUGAGGCCUGACAUAUCUGCAGGA

(((((((((.....(((((((((.((((((((((.........)))))))))).)))))))))....))))))))) (-43.60)

>panTro3_ptr-mir-3914-1_chr7:69830322-69830420_-

UGGACUUCAGAUUUAACUUCUCAUUUUCUGGUUCCUUCUAAUGAGUAUGCCUAACUUGGUAGAAGGAAUCAGAAAAUGAGAAGUUGAGUAGGAACUCUA

((((.(((..((((((((((((((((((((((((((((((.(((((.......))))).))))))))))))))))))))))))))))))..))).)))) (-52.30)

>panTro3_ptr-mir-4650-2_chr7:71631597-71631672_+

UUCUGUAGAGAUUAUCAGGCCUCUUUCUACCUUCCAAGGCUCAGAAGGUAGAAUGAGGCCUGACAUAUCUGCAGGA

(((((((((.....(((((((((.((((((((((.........)))))))))).)))))))))....))))))))) (-43.60)

>panTro3_ptr-mir-4651_chr7:75981382-75981454_+

CGGCGACGGCGGGGUGGGUGAGGUCGGGCCCCGGGACUCGGGGUUUGCCGGGCGCCUCAGUUCACCGCGGCCG

((((..(((.(((.((((((.((.(((((((((.....)))))))))))...)))).)).))).)))..)))) (-40.70)

>panTro3_ptr-mir-4652_chr7:94251854-94251931_+

UAUUGGACGAGGGGACUGGUUAAUAGAACUAACUAACCAGAACUAUUUUGUUCUGUUAACCCACCCCCUCAUCUAACA

..(((((.((((((...((((((((((((....................))))))))))))...)))))).))))).. (-31.40)

>panTro3_ptr-mir-5692a-1_chr7:98501387-98501455_+

GACAGUACAAAUAAUACCACAGUGGGUGUACCUCAUGUGUGUACACCCUGUGAUAUUAGUUGUAAUAUC

.....(((((.(((((.((((..(((((((((......).)))))))))))).))))).)))))..... (-24.50)

>panTro3_ptr-mir-5692c-2_chr7:98502130-98502206_-

UGUGUACACCAACUGUGAUAUUAGGAGUCCUAUUUAUUUUUAGGAUAUUAGGAAUAAUAUCACAGUAGGUGUACACA

((((((((((.((((((((((((...((((((........))))))........)))))))))))).)))))))))) (-37.00)

>panTro3_ptr-mir-3609_chr7:99421065-99421144_+

GUAGCAGUAACUUUUAUUCUCAUUUUCCUUUUCUCUACCUUGUAGAGAAGCAAAGUGAUGAGUAAUACUGGCUGGAGCCC

((..((((.....(((((((((((((...(((((((((...))))))))).))))))).)))))).....))))..)).. (-25.10)

>panTro3_ptr-mir-25_chr7:100704268-100704351_-

GGCCAGUGUUGAGAGGCGGAGACUUGGGCAAUUGCUGGACGCUGCCCUGGGCAUUGCACUUGUCUCGGUCUGACAGUGCCGGCC

((((.((((((..((((.(((((..(.(((((..((((........))))..))))).)..))))).))))..)))))).)))) (-35.90)

>panTro3_ptr-mir-4658_chr7:100765758-100765822_-

GCUGCCCUUCACUCAGAGCAUCUACACCCACUACCGGUGAGUGUGGGUCCUGGAGGAAUCAUGGC

...(((.(((.(((..((.((((((((.((((...)))).)))))))).)).))))))....))) (-21.30)

>panTro3_ptr-mir-4653_chr7:101766868-101766950_+

UUGUCCAAUUCUCUGAGCAAGGCUUAACACCAAAGGGUUAAGGGUUUGCUCUGGAGUUAAGGGUUGCUUGGAGAAUUGGAGAA

((.(((((((((((((((((..((((((.(((..((((.........))))))).))))))..))))))))))))))))).)) (-38.20)

>panTro3_ptr-mir-4467_chr7:103080051-103080113_+

UGGUGGUGGCGGUAGUUAUGGGCUUCUCUUUCUCACCAGCAGCCCCUGGGCCGCCGCCUCCCU

.((.(((((((((..(((.(((((.((..........)).))))).)))))))))))).)).. (-29.60)

>panTro3_ptr-mir-3666_chr7:116125591-116125701_+

AGUAAGGUCCGUCAGUUGUAAUGAGACCCAGUGCAAGUGUAGAUGCCGACUCCGUGGCAGAGUUCAGCGUUUCACACUGCCUGGUCUCUGUCACUCUAUUGAAUUAGAUUG

.....((((..(((((.((...((((((.((.(((.((((((((((.(((((.......)))))..)))))).)))))))))))))))....))...)))))....)))). (-32.60)

>panTro3_ptr-mir-3654_chr7:134530035-134530090_-

UUCAUGAGCUGCAGUCUCAUCACUGGAAUGUUCCAGCGACUGGACAAGCUGAGGAA

(((.(.((((...((((..((.(((((....))))).))..)))).)))).).))) (-18.70)

>panTro3_ptr-mir-6509_chr7:136694681-136694765_-

UUUUUGUGUGUGAAAUUAGGUAGUGGCAGUGGAACACUAUAUUAAUCAGCUUUCCACUGCCACUACCUAAUUUCUCAGAUGGAAA

(((((((.((.(((((((((((((((((((((((..((.........))..))))))))))))))))))))))).)).))))))) (-46.00)

>panTro3_ptr-mir-4468_chr7:139613523-139613586_+

AGUCUUCUCCUGGGGCUUUGGUGGCUAUGGUUGGCUGGGCCACUCGGAGCAGAAGGAUGAGAUG

.(((((.((((...((((((((((((..((....)).)))))).))))))...)))).))))). (-28.80)

>panTro3_ptr-mir-548f-4_chr7:148681003-148681107_-

GAGUUCUAACGUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUAGUGGUUUUUGCCAUUAAAAGUAAUGACAAAAACCGUAAUUACUUUUGGAACAAUAUUAAUAGAAUUUCAG

((((((((.....(((.((((.(.((((((((((..(((((((((.(((((....))))).)))))))))..)))))))))).).))))..)))))))))))... (-30.70)

>panTro3_ptr-mir-3907_chr7:152593297-152593447_-

GGGUUGGAAAGCUGUAGGUGUGGAGGGGCAUGGAAACAGGGGCCAUGAGGGUGGGGUCCAGGCUGGACCAGGCCUGCCCUGAGUCCCCCAGCAGGUGCUCCAGGCUGGCUCACACCCUCUGCCUCUCUCUCUUCCUUCCUGGCCCCAACCC

(((((((.........(((..(((((((...(((...((((((...((((((((((.((((.(((((....((((((..((.......))))))))..))))).))))))).))))))).))))))...))))))))))..)))))))))) (-77.00)

>panTro3_ptr-mir-3674_chr8:1722294-1722361_+

ACAUCACUAUUGUAGAACCUAAGAUUGGCCAUUUGAGAUGUCCUUUCAAGUUUUUGCAUUUCUGAUGU

((((((..(.(((((((.((..((..((.((((...)))).))..)).)).))))))).)..)))))) (-16.50)

>panTro3_ptr-mir-4659a_chr8:6736332-6736412_+

GAAACUGCUGAAGCUGCCAUGUCUAAGAAGAAAACUUUGGAGAAAAAAUUUCUUCUUAGACAUGGCAACGUCAACAGUUUC

(((((((.(((.(.(((((((((((((((((((..(((.....)))..))))))))))))))))))).).))).))))))) (-41.20)

>panTro3_ptr-mir-4659b_chr8:6736336-6736408_-

CUGUUGACGUUGCCAUGUCUAAGAAGAAAUUUUUUCUCCAAAGUUUUCUUCUUAGACAUGGCAGCUUCAGCAG

(((((((.(((((((((((((((((((((.((((.....)))).))))))))))))))))))))).))))))) (-44.00)

>panTro3_ptr-mir-548i-7_chr8:7629477-7629625_-

CAGAUGGCUCCGAAGUUUGCAUCCUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGAUUUUGCCGUUAAAAGUAAUGGCAAAAACAGCAAUUCUUUUUGUAGCAGCCUAGUAUCUUUUCUCCUUCUACCAAACUUUGUCCCUGAGACAUCUCG

.(((((.((((((((((((.....((((((((((.((((((((.((((((.(.(((((((((((....))))))))))).).)))))).)))))))).))))))))))................))))))))).....))).))))).. (-54.20)

>panTro3_ptr-mir-5692a-2_chr8:8621510-8621568_+

UACAAAUAAUACCACAGUGGGUGUACCUCAUGUGUGUACACCCUGCGAUAUUAUUGGUA

(((.(((((((.(.((..(((((((((......).)))))))))).).))))))).))) (-19.20)

>panTro3_ptr-mir-548v_chr8:13782490-13782569_-

AAUACUAGGUUUGAGCAAAACUAAUUGCGGUUUUGCCAUCAUGCCAAAAGCUACAGUUACUUUUGCACCAGCCUAAUAUU

.(((.((((((.(.((((((.((((((.((((((((......))..)))))).)))))).)))))).).)))))).))). (-22.60)

>panTro3_ptr-mir-4287_chr8:24190082-24190148_-

UAGUUCUUUUUCUCCCUUGAGGGCACUUUUCAGUUCCUGAGAUCAAUGUGGUCCCUACUGGGGAACC

............(((((.(((((.(((((((((...)))))).......))))))).).)))))... (-17.90)

>panTro3_ptr-mir-4288_chr8:24835575-24835641_-

AUGGAGGUGGAGAGUCAUCAGCAGCACUGAGCAGGCUGUGUUGUCUGCUGAGUUUCCACGUCAUUUG

...((.(((((((.(((.(((((((((..........)))))).))).))).))))))).))..... (-30.20)

>panTro3_ptr-mir-3148_chr8:26331495-26331571_-

GAGUUAAGAUGGAAAAAACUGGUGUGUGCUUAUUGAUGUAGCCAACAAGCAUACAUCAGUUUUUUCCAACUUAACUC

((((((((.((((((((((((((((((((((.(((.......))).)))))))))))))))))))))).)))))))) (-44.10)

>panTro3_ptr-mir-548ao_chr8:37739439-37739534_-

AACUGUUCUUAGGUUGAUGCAGAAGUAACUACGGUUUUUGCAGUUGAAAGUAAUGGCAAAGACGGCGACUACUUUUGCAACAGCCUAAUAGUUUCU

((((((...(((((((.((((((((((....(.((((((((.((((....)))).)))))))).)....)))))))))).)))))))))))))... (-36.80)

>panTro3_ptr-mir-4469_chr8:39397362-39397441_-

CCGACGCGGAGAGCGGCUCUAGGUGGGUUUGGCCGGCGGCGAGGACACCGCCGCUCCCUCUAGGGUCGCUCGGAGCGUGA

...((((...(((((((((((((.(((...(((.(((((.(....).))))))))))))))))))))))))...)))).. (-46.80)

>panTro3_ptr-mir-4470_chr8:59459187-59459258_+

CGAGCCUCUUUCGGCUUUCCAGUUUGUCUCGGUCCUUUGGAACGUGGCAAACGUGGAAGCCGAGAGGGCUCU

.(((((.((((((((((.((((((((((.((.(((...))).)).))))))).)))))))))))))))))). (-43.70)

>panTro3_ptr-mir-5708_chr8:78302176-78302260_+

AUUACAGACAUGAGCGACUGUGCCUGACCAAAAGUCAACAUUAAACAACAAAUCUUGGCCAGGCACAGUGGCUCAUGCCUGUAAU

(((((((.(((((((.((((((((((.((((.......................)))).)))))))))).))))))).))))))) (-43.80)

>panTro3_ptr-mir-4661_chr8:89384867-89384941_+

UUUACUCUGAACUAGCUCUGUGGAUCCUGACAGACAGCCUGAUAGACAGGAUCCACAGAGCUAGUCCAGAGUAAA

(((((((((.(((((((((((((((((((.(((.....))).....))))))))))))))))))).))))))))) (-48.70)

>panTro3_ptr-mir-378d-2_chr8:92091639-92091736_-

GAAUGGUUACAAGGAGAGAACACUGGACUUGGAGUCAGAAAACUUUCAUCCAAGUCAUUCCCUGCUCUAAGUCCCAUUUCUGUUCCAUGAGAUUGUUU

((((((((.((.((((((((....((((((((((.(((...((((......))))......)))))))))))))...)))).)))).)).)))))))) (-28.40)

>panTro3_ptr-mir-5680_chr8:100425413-100425496_+

GCAUUGGGUUAGCAGGUUAGCCCAGCAUUUCCCUUCCUGGACACACAGGAGGAGAAAUGCUGGGCUAAUCUGCUAAUCCAAUGC

(((((((((((((((((((((((((((((((.(((((((......))))))).))))))))))))))))))))))))))))))) (-69.30)

>panTro3_ptr-mir-2053_chr8:111130563-111130653_+

CUUGCCAUGUAAAUACAGAUUUAAUUAACACUUGCAACCUGUGAAGAUGCAAAACUUUAAGUGUUAAUUAAACCUCUAUUUACAUAGCAAG

(((((.(((((((((.((.(((((((((((((((((..((....)).))))........))))))))))))).)).))))))))).))))) (-30.90)

>panTro3_ptr-mir-3610_chr8:115430497-115430569_-

AAGAGCCGCGGCGUAACGGCAGCCAUCUUGUUUGUUUGAGUGAAUCGGAAAGGAGGCGCCGGCUGUGGCGGCG

....(((((.(((...((((.(((.((((.((((.((.....)).)))).)))))))))))..))).))))). (-32.00)

>panTro3_ptr-mir-4663_chr8:121885264-121885339_-

CUGUGGUGGAGCUGAGCUCCAUGGACGUGCAGUGGCAUCUGCCAUUGCUGCCUUCCUGGAGCUCAGGCCCUUGCAG

((((((.((..((((((((((.(((.((((((((((....)))))))).))..)))))))))))))..)))))))) (-44.30)

>panTro3_ptr-mir-548aa-1_chr8:122018775-122018870_+

CUUUAUUAGUCUGGUGCAAAAGAAACUGUGUUUUUGCCAUACUUUUACAGGCAAAAACCCCCCAAUUUACUUGCACCAACCUAAUAUAACUUAUUU

...((((((..((((((((..(((.....(((((((((...........))))))))).......)))..))))))))..)))))).......... (-25.90)

>panTro3_ptr-mir-4662b_chr8:123496411-123496491_-

CACAAUUUCUAUUUAGCCAAUUGUCUAUCUUUAGGCAUUCAGAAUAGCUAAAGAUGGACAAUUGGCUAAAUAGACACUGUG

((((...(((((((((((((((((((((((((((..(((...)))..)))))))))))))))))))))))))))...)))) (-43.00)

>panTro3_ptr-mir-4662a_chr8:123496418-123496484_+

UCUAUUUAGCCAAUUGUCCAUCUUUAGCUAUUCUGAAUGCCUAAAGAUAGACAAUUGGCUAAAUAGA

((((((((((((((((((.((((((((.((((...)))).)))))))).)))))))))))))))))) (-35.50)

>panTro3_ptr-mir-3686_chr8:128135329-128135414_-

CUCACUUCAUUCAUUUACCUUCUCUUACAGAUCACUUUUCUGCACUGGACAGUGAUCUGUAAGAGAAAGUAAAUGAAAGAGGUGAG

((((((((.(((((((((.(((((((((((((((((.(((......))).))))))))))))))))).))))))))).)))))))) (-51.70)

>panTro3_ptr-mir-5194_chr8:128672166-128672285_-

AUUUCUUUGGGUUAACUUAAACUCAGCCCUUCUAGGCCCAUUCUUUUCACUCAGGAAUUGGAUAAGCUUUUCUGAGGGGUUUGGAAUGGGAUGGCAGGGAGAGUCACCAGACACCAUGAA

..(((..((((((.......((((..((((.(((..((((((((.(((.((((((((...........)))))))))))...)))))))).))).)))).)))).....))).))).))) (-37.20)

>panTro3_ptr-mir-4472-1_chr8:140974616-140974694_+

UGGCAGACCCUUGCUCUCUCACUCUCCCUAAUGGGGCUGAAGACAGCUCGGGGCAGGGUGGGGGGUGUUGUUUUUGUUU

.((((((.....(((((((((((((((((....((((((....)))))))))).))))))))))).))....)))))). (-32.70)

>panTro3_ptr-mir-4664_chr8:142638246-142638316_-

GUUGGGGGCUGGGGUGCCCACUCCGCAAGUUAUCACUGAGCGACUUCCGGUCUGUGAGCCCCGUCCUCCGC

..((((((.((((((.(.((..(((.(((((.((...))..))))).)))..)).).)))))).)))))). (-29.30)

>panTro3_ptr-mir-4665_chr9:6075834-6075912_+

CUCGAGGUGCUGGGGGACGCGUGAGCGCGAGCCGCUUCCUCACGGCUCGGCCGCGGCGCGUAGCCCCCGCCACAUCGGG

(((((.(((.((((((((((((..((((((((((........)))))))..))).))))))..)))))).))).))))) (-47.20)

>panTro3_ptr-mir-3152_chr9:18853850-18853923_+

GUGCAGAGUUAUUGCCUCUGUUCUAACACAAGACUAGGCUUCCCUGUGUUAGAAUAGGGGCAAUAACUCUGCAC

((((((((((((((((((((((((((((((.(..........).)))))))))))))))))))))))))))))) (-49.70)

>panTro3_ptr-mir-4473_chr9:20720025-20720115_-

AAGGAACAGGGGACACUUGUAAUGGAGAACACUAAGCUAUGGACUGCUAUGGACUGCUAGUGCUCUCCAUUACAAGUAUCCCCUGUUACCU

.((((((((((((.((((((((((((((.(((((((((((((....)))))).))..))))).)))))))))))))).))))))))).))) (-54.00)

>panTro3_ptr-mir-4474_chr9:20810824-20810901_-

UUGCCUACCUUGUUAGUCUCAUGAUCAGACACAAAUAUGGCUCUUUGUGGCUGGUCAUGAGGCUAACAAGGUAGGCAC

.(((((((((((((((((((((((((((.((((((........)))))).))))))))))))))))))))))))))). (-55.20)

>panTro3_ptr-mir-4475_chr9:37305462-37305522_-

AUCUCAAUGAGUGUGUGGUUCUAAAUGACUCAUAGUCAAGGGACCAAGCAUUCAUUAUGAA

.((..(((((((((.(((((((...(((((...))))).))))))).)))))))))..)). (-24.60)

>panTro3_ptr-mir-4476_chr9:37375628-37375697_-

AAAAGCCUGUCCCUAAGUCCCUCCCAGCCUUCCAGAGUUGGUGCCAGGAAGGACUUAGGGACAGGCUUUG

.(((((((((((((((((((.(((..((...(((....))).))..))).))))))))))))))))))). (-45.40)

>panTro3_ptr-mir-4289_chr9:87515483-87515552_-

CCUUGGGAGGGCAUUGUGCAGGGCUAUCAGGCAGUUUCCUGGGCCCUGUCUGCAGAGCCUAAACAGAUCA

..(((...((((.((((((((((((..((((......))))))))))))..)))).))))...))).... (-28.90)

>panTro3_ptr-mir-4290_chr9:88835525-88835620_-

GUCACCAAGAAGGUGAAGGGAGGGGGCAGUCCCAAUCUGAAUCCCACCAAAAUAGGUGGUAGAGGGUUGCCCUCCUUUCUUCCCUCACCUCUGACC

((((......(((.(((((((((((((((.(((..((((....(((((......)))))))))))))))))).))))))))))))......)))). (-44.60)

>panTro3_ptr-mir-548au_chr9:92419779-92419832_+

AAAAGUAAUUGCGGUUUUUGCUAUUGGUUUUAAUGGCAAUUACUUUUGCACCAG

((((((((((((.(((...(((...)))...))).))))))))))))....... (-17.20)

>panTro3_ptr-mir-4291_chr9:92633715-92633779_+

CGCCGGGGGCUUCAGCAGGAACAGCUGGGUGGAGGCAGAGCUGUUCUGCUGUGGCUGCAGCCCUG

.((..(.((((.((((((.(((((((..((....))..))))))))))))).)))).).)).... (-31.70)

>panTro3_ptr-mir-2278_chr9:93588407-93588502_+

GUACUGCAGGUGUUGGAGAGCAGUGUGUGUUGCCUGGGGACUGUGUGGACUGGUAUCACCCAGACAGCUUGCACUGACUCCAGACCCUGCUGUCAU

..((.(((((.(((((((..((((((..((((.(((((((((((....)).))..)).))))).))))..)))))).))))).))))))).))... (-41.10)

>panTro3_ptr-mir-6081_chr9:93845959-93846055_+

CCACCACAGUGCUGGCACCAAGGCCUCUGCCCCGUAGGACACCGAGGCUUAUGAAUAGGAGCAGUGCCGGCCAAGGCGCCGGCACCAUCUUGGUGAU

.(((((..((((((((.((..((((.((((((((((((.(......)))))))....)).))))....))))..)).)))))))).....))))).. (-41.90)

>panTro3_ptr-mir-3074_chr9:93867133-93867213_-

GCUCGACUCCUGUUCCUGCUGAACUGAGCCAGUGUGUAAAAUGAGAACUGAUAUCAGCUCAGUAGGCACCGGAGGGCGGGU

(((((.((((.((.((((((((.((((..((((.............))))...)))).)))))))).)).))))..))))) (-35.00)

>panTro3_ptr-mir-3927_chr9:108441124-108441194_-

UGCCAAUGCCUAUCAAAUAUCUGCCUGUCCUAUGACAAACAUGGCAGGUAGAUAUUUGAUAGGCAUUGGCA

(((((((((((((((((((((((((((.((.(((.....)))))))))))))))))))))))))))))))) (-50.80)

>panTro3_ptr-mir-4668_chr9:110869236-110869305_+

AGGGGAAAAAAAAAGGAUUCGUCUUGUAGCCAGGAUAUUGUUUUAAAGAAAAUCCUUUUUGUUUUUCCAG

.(((((((.((((((((((..((((..((.(((....))).))..)))).)))))))))).))))))).. (-19.30)

>panTro3_ptr-mir-4478_chr9:121164880-121164965_-

GGCCGAGGCUGAGCUGAGGAGCCUCCAAACCUGUAGACAGGGUCAUGCAGUCCUAGGGGUGAGCCUCAUCCCCUGCAGCCCUGGCC

(((((.(((((((.(((((..(((((....((((((((...))).))))).....)))).)..)))))....)).))))).))))) (-37.10)

>panTro3_ptr-mir-3911_chr9:126833748-126833856_-

GGGUGAGGACGUGCGUGGAUCCUGGAGGAGGCAGAGAAGACAGUGAGCUUGCCAGUUCUGGUUUCUAACACUUCCUUUCCUGCGCUUCUCGAUUCCCAGAUCUGCACCC

(((((.(((..((.(.(((((...((((((((((.((((..((((.....((((....))))......))))..)))).)))).))))))))))))))..))).))))) (-41.50)

>panTro3_ptr-mir-2861_chr9:126933132-126933221_+

GGCGCCUCUGCAGCUCCGGCUCCCCCUGGCCUCUCGGGAACUACAAGUCCCAGGGGGCCUGGCGGCGGGCGGCGGGCGGAAGAGGCGGGG

..(((((((...(((((.((((((((.(((((((.((((........)))).))))))).)).)).)))).).))))...)))))))... (-54.90)

>panTro3_ptr-mir-4672_chr9:127012960-127013040_-

GGCUGCUUCUCGCCUCUGUCCAGCUGUGUGGCCUUGGACAAGCCUCUUGGUUACACAGCUGGACAGAGGCACGAAACAGCC

(((((.(((..((((((((((((((((((((((..(((......))).))))))))))))))))))))))..))).))))) (-57.30)

>panTro3_ptr-mir-2964a_chr9:127554253-127554340_+

GGAGCUCAGCCACAGAUGUCCAGCCACAAUUCUCGGUUGGCCGCAGACUCGUACAAGAAUUGCGUUUGGACAAUCAGUGGCGAAGCCC

((.(((..(((((.(((((((((.(.((((((((((((.......))).))....))))))).).)))))).))).)))))..))))) (-35.10)

>panTro3_ptr-mir-548aw_chr9:132396090-132396145_+

UAGGUUGGUGCAAAAGUCAUCACGGUUAAAACCGCGAUGACUUUUGCAUCAACCUA

(((((((((((((((((((((.((((....)))).))))))))))))))))))))) (-39.80)

>panTro3_ptr-mir-4669_chr9:133874177-133874238_+

GCCUCCCUUCACUUCCUGGCCAUCCAGGCAUCUGUGUCUGUGUCCGGGAAGUGGAGGAGGGC

((((.((((((((((((((.((..((((((....)))))))).)))))))))))))).)))) (-38.70)

>panTro3_ptr-mir-3689c_chr9:134357337-134357408_-

GGGAGGUGUGAUCCCAUGAUCCCUGGGAGGUCUGAUCCUGUGCUUCCUGGGAGGUGUGACAUCAUGGUUCCU

(((((.((((((..(((.((((((((((((((.......).)))))))))).))))))..)))))).))))) (-28.50)

>panTro3_ptr-mir-3689d-1_chr9:134357744-134357817_-

UGGGAGGUGUGAUAUCGUGCUUCCUGGGACGUGUGAUACCAUGCUUCCUGGGAGGUGUGAUCCCACCCUCACUG

.((((((.(((..((((((((((((((((.(((((....))))).))))))))))))))))..))))))).)). (-36.00)

>panTro3_ptr-mir-4673_chr9:136117068-136117126_-

GUCCAGGCAGGAGCCGGACUGGACCUCAGGGAAGAGGCUGACCCGGCCCCUCUUGCGGC

(((((((.(((.(((((..(((.((((......)))))))..))))).))))))).))) (-27.60)

>panTro3_ptr-mir-4674_chr9:136143771-136143855_-

CCCGGCGCCCGCUCCCGACCACGCCGCGCCGCCGGGUCCCUCCUCCCCGGAGAGGCUGGGCUCGGGACGCGCGGCUCAGCUCGGG

((((((((((((((((((....(((..(((.(((((.........)))))...)))..))))))))).))).)))...)).)))) (-46.90)

>panTro3_ptr-mir-4479_chr9:136477604-136477674_+

GAAACCAAGUCCGAGCGUGGCUGGCGCGGGAAAGUUCGGGAACGCGCGCGGCCGUGCUCGGAGCAGCGCCA

.........(((((((((((((((((((..............))))).))))))))))))))......... (-35.10)

>panTro3_ptr-mir-3621_chr9:136767375-136767459_-

GUGAGCUGCUGGGGACGCGGGUCGGGGUCUGCAGGGCGGUGCGGCAGCCGCCACCUGACGCCGCGCCUUUGUCUGUGUCCCACAG

........(((((((((((((((((.(((.....((((((......))))))....))).))).))))......))))))).))) (-40.80)

>panTro3_ptr-mir-4461_chrM:10102-10175_-

GAGUAGGUUUAGGUUAUGUACGUAGUCUAAGCCAUAUGUGUUAGAGAUUGAAACUAGUAGUGCUAGACCUACUG

.(((((((((((.((((.....((((((.((((....).)))..))))))......))))..))))))))))). (-20.80)

>panTro3_ptr-mir-6089-1_chrX:2521497-2521558_+

CCCCGGGCCCGGCGUUCCCUCCCCUUCCGUGCGCAAGUGGAGGCCGGGGUGGGGGGGCGGGG

((((.(.((((((.((((((..((......).)..)).)))))))))).).))))....... (-31.10)

>panTro3_ptr-mir-4770_chrX:6213877-6213934_-

GAGUUAUGGGGUCAUCUAUCCUUCCCUUGGAAAAUGAUCUGAGAUGACACUGUAGCUC

(((((((((.((((((((((.((((...))))...)))...))))))).))))))))) (-21.40)

>panTro3_ptr-mir-4767_chrX:6935450-6935527_+

ACAUGGGCCCGCGGGCGCUCCUGGCCGCCGCCCGACUUCGGGGCCAGCCGGGGGCAGAGCGCGCGGGAGCCCGAGCGU

.(.((((((((((.(((((((((((.(.(.((((....))))).).)))))))))...)).)))))..))))).)... (-47.30)

>panTro3_ptr-mir-548ax_chrX:11247504-11247576_-

GAUUGGUGCAGAAGUAAUUGCGGUUUUGCCAUGGAAAGUAAUGGCAAAAACCGUAAUUACUUUUGUACCAACC

..((((((((((((((((((((((((((((((........))))).))))))))))))))))))))))))).. (-44.00)

>panTro3_ptr-mir-6086_chrX:13533408-13533462_+

AGGAGGUUGGGGAGGGCAGAGAUGAGCAUAAAGUUUUUGCCUUGUUUUUCUUUUU

.(((((..(((.(((((((((((.........))))))))))).)))..))))). (-16.80)

>panTro3_ptr-mir-548am_chrX:16753636-16753709_-

AGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGUUUUUGCCGUCGAAAGUAAUGGCAAAAACUGCAGUUACUUUUGCACCAAUG

.((((((((((((((((((((((((((((((((........)))))))))))))))))))))))))))))))). (-50.10)

>panTro3_ptr-mir-4768_chrX:17582627-17582700_+

AAACUUUGAUUCUCUCUGGAUCCCAUGGAUAUGGGAACUGUGAUGUCCAGGAGAUCCAGAGAGAAUCAGAGUUU

.(((((((((((((((((((((((.(((((((.(......).))))))))).))))))))))))))))))))). (-47.70)

>panTro3_ptr-mir-4666b_chrX:29778956-29779036_+

UGUCUAAAUUGCAUGUCAGAUUGUAAUUCCCAGGCCCUUCCACCAAUACUGGGAAUUACAAUUUGACAUGCAGUUUAGACA

(((((((((((((((((((((((((((((((((...............))))))))))))))))))))))))))))))))) (-52.10)

>panTro3_ptr-mir-548f-5_chrX:32887883-32887967_-

UAUUAGGCUGCUGCAAAAGUAAUCAUGUUUUUUUCAUUGUAAGUAAUGGGAAAAACUGUAAUUACUUUUGUACCAACCUAAUAAC

(((((((.((.((((((((((((...(((((((((((((....)))))))))))))....)))))))))))).)).))))))).. (-31.70)

>panTro3_ptr-mir-1587_chrX:40211520-40211572_+

UUUGGGCUGGGCUGGGUUGGGCAGUUCUUCUGCUGGACUCACCUGUGACCAGC

.((((..((((.((((((.(((((.....))))).))))))))))...)))). (-23.00)

>panTro3_ptr-mir-1468_chrX:63338942-63339027_-

GGUGGGUGGUUUCUCCGUUUGCCUGUUUCGCUGAUGUACAUUCAACUCAUUCUCAGCAAAAUAAGCAAAUGGAAAAUUCGUCCAUC

(((((((((.((.(((((((((.(((((.(((((..................))))).))))).))))))))).)).))))))))) (-30.00)

>panTro3_ptr-mir-374c_chrX:74039298-74039367_+

ACACGGACAAUGAUAAUACAACCUGCUAAGUGCUAGGACACUUAGCAGGUUGUAUUAUAUCCAUCCGAGU

...((((.....((((((((((((((((((((......)))))))))))))))))))).....))))... (-36.90)

>panTro3_ptr-mir-548an_chrX:107087378-107087460_+

CAUUAGGUUGGUGCNAAAGGCAUUGUGGUUUUUGCCUAUAAAAGUAAUGGCAAAAACCGCAAUUCCUUUUGCACCAACCUAAU

.(((((((((((((.(((((.(((((((((((((((............))))))))))))))).))))).))))))))))))) (-50.60)

>panTro3_ptr-mir-3978_chrX:110538748-110538848_+

UCAGUGGAAAGCAUGCAUCCAGGGUGUGGAGCCAAAAUUAGAAGGGCCAAAAUUCUACCUGGCCCACUACCACAGCAACCUUGGGCAUCGUGUUCUUUUGA

((((.((((.((((((..(((((((((((.........(((..((((((..........)))))).)))))))....))))))))))).)).)))).)))) (-33.20)

>panTro3_ptr-mir-4329_chrX:113319332-113319403_-

UAGAGAGGAAGGUGUACCAGGGUUUGGGGUUUUUUUUUUUCCUCCUGAGACCCUAGUUCCACAUUCUGGAGC

......((((.(((.((.(((((((.(((..............))).))))))).))..))).))))..... (-21.20)

>panTro3_ptr-mir-1912_chrX:115231995-115232074_+

CUCUAGGAUGUGCUCAUUGCAUGGGCUGUGUAUAGUAUUAUUCAAUACCCAGAGCAUGCAGUGUGAACAUAAUAGAGAUU

(((((..((((.(.(((((((((..(((.((((.(.......).)))).)))..))))))))).).))))..)))))... (-31.00)

>panTro3_ptr-mir-1911_chrX:115345142-115345221_+

UCGGCAUCUGCUGAGUACCGCCAUGUCUGUUGGGCAUCCACAGUCUCCCACCAGGCACUGUGGUCUCCGCUGACGCUUUG

..(((.((.((.(((.(((((..((((((.((((...(....)...)))).))))))..)))))))).)).)).)))... (-31.90)

>panTro3_ptr-mir-3672_chrX:121895001-121895082_+

UCUUUGUGAUUACCGUGAGACUCAUGUAAAACAUCUUAGACUAUUACAAGAUGUUUUAUGAGUCUCAUGAUAAUCACAAAGA

((((((((((((.(((((((((((..(((((((((((..........)))))))))))))))))))))).)))))))))))) (-42.10)

>panTro3_ptr-mir-888_chrX:146750668-146750744_-

GGCAGUGCUCUACUCAAAAAGCUGUCAGUCACUUAGAUUACAUGUGACUGACACCUCUUUGGGUGAAGGAAGGCUCA

(((..(.((.((((((((.((.((((((((((...........)))))))))).)).)))))))).)).)..))).. (-31.60)

>panTro3_ptr-mir-892bb_chrX:146752756-146752832_-

UGCAGUGCCCUACUCAGAAAGGUGCCAUUUAUGUAGAUUUUAUGUCACUGGCUCCUUUCUGGGUAGAGUAAGGCUCA

.((..(((.(((((((((((((.((((...(((((.....)))))...)))).))))))))))))).)))..))... (-33.90)

>panTro3_ptr-mir-4330_chrX:151976389-151976493_+

AAUUGUCAGCAGGCAAUUAUUUGAGGAUGCAGGAGAGGAAGGGGGCUUCUUUUUGACGCCUACUUCAUCAGCUGCUCCUCAGAUCAGAGCCUUGCAGGUCAGGCC

..(((.(.((((((..(.(((((((((.((((..((.((((.((((.((.....)).)))).)))).))..))))))))))))).)..))).)))..).)))... (-44.00)

>panTro3_ptr-mir-105-1_chrX:153146324-153146404_-

UGUGCAUCGUGGUCAAAUGCUCAGACUCCUGUGGUGGCUGCUCAUGCACCACGGAUGUUUGAGCAUGUGCUACGGUGUCUA

...(((((((((.((.((((((((((..((((((((..........))))))))..)))))))))).)))))))))))... (-43.40)

>panTro3_ptr-mir-3202-1_chrX:154664284-154664364_+

UAUUAAUAUGGAAGGGAGAAGAGCUUUAAUGAUGGGAGUCAUUUUCAGAGCAUUAAAGCUUUUCUCCCUUCCAUAUUAAUG

(((((((((((((((((((((((((((((((...((((....))))....))))))))))))))))))))))))))))))) (-47.80)

>panTro3_ptr-mir-3202-2_chrX:154664285-154664363_-

AUUAAUAUGGAAGGGAGAAAAGCUUUAAUGCUCUGAAAAUGACUCCCAUCAUUAAAGCUCUUCUCCCUUCCAUAUUAAU

(((((((((((((((((((.((((((((((....((.......))....)))))))))).))))))))))))))))))) (-39.90)

>panTro3_ptr-mir-718_chrX:154702846-154702915_-

GGCCGCGGCGCGCAAGAUGGCGGCGGGCCCGGGCACCGCCCCUUCCGCCCCGCCGGGCGUCGCACGAGGC

.(((.((((((((..(.(((.((((((...((((...))))..))))))))).)..))).))).)).))) (-39.00)

>panTro3_ptr-mir-5699_chr10:723506-723591_-

CUGUACCCCUGCCCCAACAAGGAAGGACAAGAGGUGUGAGCCACACGCCUGGCCUCCUGUCUUUCCUUGUUGGAGCAGGGAUGUAG

(((((.((((((.((((((((((((((((.(((((..(.((.....)))..))))).)))))))))))))))).)))))).))))) (-51.30)

>panTro3_ptr-mir-6072_chr10:2148008-2148078_-

GGGUGGGGGCUGGUGCAGGGAUGGGCUUUGCUACUGCUCCUCAUCACACUGCACCUUAGCUGCUGCCUGGA

((((((.((((((((((((((((((....((....))..)))))).).)))))))..)))).))))))... (-36.40)

>panTro3_ptr-mir-6078_chr10:4069398-4069497_+

GCAGAGGAGAAAGAGCCACCACCUGAGCUACCUGUGGAAAGAGGCAAAACUCUAACUUCAGCUGGUUUUGAGUGAGAAGUGGGUCUCUGUUAAAAUGCUA

(((...((.(.(((.((((((((.((((((.(((.((..((((......))))..)).))).)))))).).)))....)))).))).).))....))).. (-30.00)

>panTro3_ptr-mir-548ak_chr10:12292752-12292808_-

GUGCAAAAGUAACUGCGGUUUUUGAGACGUAAUUGAAAACCGCAAUUACUUUUGCAG

.(((((((((((.((((((((((((.......)))))))))))).))))))))))). (-29.20)

>panTro3_ptr-mir-4480_chr10:12759605-12759675_+

GCAGAGGUGAGGUGACCUCCACAGGGCCACCCAGGGAGUAAGUAGCCAAGUGGAAGUUACUUUACCUCUGU

((((((((((((((((.(((((..(((.((...........)).)))..))))).)))))))))))))))) (-38.60)

>panTro3_ptr-mir-548q_chr10:12910251-12910350_-

AUAUUAGGCUGGUGCAAAAGUAAUCGCGGUUUUUGCCAUUACUUUUAAUUUUUACCAUUAAAAGUAAUGGCAAAAAGCACGAUUACUUUUUCACCAACCU

.....(((.(((((.(((((((((((.(.((((((((((((((((((((.......)))))))))))))))))))).).))))))))))).))))).))) (-51.50)

>panTro3_ptr-mir-4675_chr10:20871652-20871728_+

CAUGAGAAAUCCUGCUGGUCAACCAUAGCCCUGGUCAGACUCUCCAGGGCUGUGAUGGACCAGCAGGGCUUCUCAUG

((((((((.(((((((((((...(((((((((((.........)))))))))))...))))))))))).)))))))) (-53.80)

>panTro3_ptr-mir-1915_chr10:21836465-21836544_-

UGAGAGGCCGCACCUUGCCUUGCUGCCCGGGCCGUGCACCCGUGGGCCCCAGGGCGACGCGGCGGGGGCGGCCCUAGCGA

..((.((((((.(((((((.((.((((((((((..((....)).)))))..))))).)).)))))))))))))))..... (-48.80)

>panTro3_ptr-mir-1254-2_chr10:23763603-23763665_+

UUGAGCCUGGAAGCUGGAGCCUGCAGUGAGCUAUGAUCAUGUCCCUGUACUCUAGCCUGGGCA

....((((((..(((((((..(((((.(.((.........)).))))))))))))))))))). (-22.90)

>panTro3_ptr-mir-603_chr10:24664411-24664507_+

GAUUGAUGCUGUUGGUUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGUGCUUCCCAUUUAAAAGUAAUGGCACACAGUGCAAUUACUUUUGCUCCAACUUAAUACUU

.........((((((.((((.(((((((((((((((.((....(((((.......)))))....)).))))))))))))))).)))).))))))... (-35.80)

>panTro3_ptr-mir-3611_chr10:35562212-35562298_-

AGCAGGUCUAAUAAGAAUUUCUUUUUCUUUCUUCACAAUUAUGAAAGAAAAGAAAUUGUGAAGAAAGAAAUUCUUACUAGUUUUGCU

((((((.(((.((((((((((((......(((((((((((.............))))))))))))))))))))))).))).)))))) (-29.50)

>panTro3_ptr-mir-3156-1_chr10:45081774-45081848_+

GCAGAAGAAAGAUCUGGAAGUGGGAGACACUUUUACUAUAUAUAGUGGCUCCCACUUCCAGAUCUUUCUCUCUGU

((((((((((((((((((((((((((.((((............)))).))))))))))))))))))))).))))) (-48.40)

>panTro3_ptr-mir-3924_chr10:55667454-55667534_-

UAAAUGAAAAAGUAGUAGUCAAAUAUGCAGAUCUAUGUCAUAUAUACAGAUAUGUAUAUGUGACUACUACUUUUUUGUUUA

(((((((((((((((((((((.(((((((.((((.(((.....))).)))).))))))).))))))))))))))))))))) (-34.30)

>panTro3_ptr-mir-4676_chr10:71291464-71291535_+

UGAAUGAAAGAGCCAGUGGUGAGACAGUGAGUUGAUUACUUCUCCCUGUUUCACCACUGGCUCUUUGGUUCA

(((((.(((((((((((((((((((((.(((..(....)..))).))))))))))))))))))))).))))) (-48.90)

>panTro3_ptr-mir-4678_chr10:86992901-86992974_+

GGAAAAAACAAGGUAUUGUUCAGAUUUAUGAUUUUUGGGGUCAAAGAUUCUGAGCAAUAACCUAUUUAAAAACC

..........(((((((((((((((((.((((((...)))))).))).)))))))))).))))........... (-19.90)

>panTro3_ptr-mir-4679-2_chr10:88577581-88577657_-

UAUCUUUUUUCUGUGAUAGAGAUUCUUUGCUUUUUGUUUCUAACAAAGCAAAGAAUCUCUAUCACAGAAAAAAGACG

..((((((((((((((((((((((((((((((..((((...)))))))))))))))))))))))))))))))))).. (-46.30)

>panTro3_ptr-mir-4679-1_chr10:88577582-88577656_+

GUCUUUUUUCUGUGAUAGAGAUUCUUUGCUUUGUUAGAAACAAAAAGCAAAGAAUCUCUAUCACAGAAAAAAGAU

((((((((((((((((((((((((((((((((...........)))))))))))))))))))))))))))))))) (-47.20)

>panTro3_ptr-mir-3157_chr10:95523791-95523875_-

GGGAAGGGCUUCAGCCAGGCUAGUGCAGUCUGCUUUGUGCCAACACUGGGGUGAUGACUGCCCUAGUCUAGCUGAAGCUUUUCCC

(((((((((((((((.(((((((.((((((.((((((((....))).)))))...)))))).))))))).))))))))))))))) (-51.50)

>panTro3_ptr-mir-607_chr10:96302254-96302349_-

UUGCCUAAAGUCACACAGGUUAUAGAUCUGGAUUGGAACCCAGGGAGCCAGACUGCCUGGGUUCGAAUCCAGAUCUAUAACUUGUGUGACUUUGGG

...(((((((((((((((((((((((((((((((.(((((((((.((.....)).))))))))).))))))))))))))))))))))))))))))) (-74.90)

>panTro3_ptr-mir-1287_chr10:97891011-97891099_-

GUUGUGCUGUCCAGGUGCUGAUCAGUGGUUCGAGUCUGAGCCUUUAAAAGCCACUCUAGCCACAGAUGCAGUGAUUGGAGCCAUGACAA

((((((...(((((.((((((((.((((((.((((..(.((........))))))).)))))).))).))))).)))))..)))))).. (-30.60)

>panTro3_ptr-mir-4685_chr10:97928735-97928803_-

UAGCCCAGGGCUUGGAGUGGGGCAAGGUUAUUGGUGAUAUGACUUCCUCUCCCUUCCUGCCCUGGCUAG

(((((.(((((..((((.((((..(((((((.......)))))))...))))))))..)))))))))). (-31.40)

>panTro3_ptr-mir-6507_chr10:98424352-98424419_-

GGAGGGAAGAAUAGGAAGGACUUUGUAUUGUGGUUCAGUACCAUGCAAGUCCUUCCUACUUUCCCUCC

(((((((((..((((((((((((.((...(((((.....))))))))))))))))))).))))))))) (-38.40)

>panTro3_ptr-mir-608_chr10:100153790-100153889_+

GGGCCAAGGUGGGCCAGGGGUGGUGUUGGGAUAGCUGCGUUUAAAAAGGCAUCUCCAAGAGCUUCCAUCAAAGGCUGCCUCUUGGUGCAGCACAGGUAGA

(.(((((((..((((...((((((.(((((((.(((...........)))))).)))).)....)))))...))))..).)))))).)............ (-32.20)

>panTro3_ptr-mir-4482_chr10:103516348-103516417_-

AGUGAGAAACCCAGUGGGCUAUGGAAAUGUGUGGAAGAUGGCAUUACUAUUUCUCAGUGGGGCUCUUACC

.((((((..((((.((((..((((.(((((..........))))).))))..)))).))))..)))))). (-28.70)

>panTro3_ptr-mir-4680_chr10:110267136-110267201_+

UAUAAGAACUCUUGCAGUCUUAGAUGUUAUAAAAAUAUAUAUCUGAAUUGUAAGAGUUGUUAGCAC

..(((.((((((((((((.((((((((.(((....))))))))))))))))))))))).))).... (-23.70)

>panTro3_ptr-mir-6715a_chr10:111683921-111683999_+

UGGGCUGCGUCCACAGGCACAGCCGGUUUGAGCAUUUUUACUGAAUUGCCAAACCAGUCGUGCCUGUGGGCACAACCUU

.(((.((.((((((((((((.((.((((((.(((.(((....))).))))))))).)).)))))))))))).)).))). (-45.00)

>panTro3_ptr-mir-6715b_chr10:111683921-111683997_-

GGUUGUGCCCACAGGCACGACUGGUUUGGCAAUUCAGUAAAAAUGCUCAAACCGGCUGUGCCUGUGGACGCAGCCCA

(((((((.(((((((((((.(((((((((((.((......)).))).)))))))).))))))))))).))))))).. (-47.00)

>panTro3_ptr-mir-4295_chr10:112017344-112017428_+

CUUUGUGGAACAGUGCAAUGUUUUCCUUGCCUGUGGCAAGACCACUUCGGUUCAAGGCUAAGAAACUAGACUGUUCCUACAGAGA

((((((((((((((.....((((((((((((.((((.....))))...))..)))))....)))))...)))))))).)))))). (-31.70)

>panTro3_ptr-mir-4483_chr10:113180669-113180730_-

AAAAAACAACAUACUUAGUGCAUACCUAUAUAAUAUUAGGGGUGGUCUGUUGUUGUUUUUCC

.((((((((((.((..((..(((.((((........)))).)))..)))))))))))))).. (-16.30)

>panTro3_ptr-mir-2110_chr10:113586201-113586275_-

CAGGGGUUUGGGGAAGCGGCCGCUGAGUGAGGCGUCGGCUGUGUUUCUCACCGCGGUCUUUUCCUCCCACUCUUG

(((((((..(((((((.((((((((((.((.(((.....))).)).))))..)))))).)))))))..))))))) (-34.50)

>panTro3_ptr-mir-3663_chr10:116599058-116599154_-

CCCGGGACCUUGGUCCAGGCGCUGGUCUGCGUGGUGCUCGGGUGGAUAAGUCUGAUCUGAGCACCACACGGGCCGGGCGCCGGGACCAAGGGGGCUC

(((....(((((((((.((((((((((((.((((((((((((((((....))).))))))))))))).)))))).)))))).))))))))))))... (-68.70)

>panTro3_ptr-mir-4681_chr10:118816956-118817027_+

GGCAACGGGAAUGCAGGCUGUAUCUGCAGGGCAUUGUGCUAACAGGUGCAGGCUGCAGACCUGUCACAGGCC

(((.(((((..(((((.(((((((((...((((...))))..))))))))).)))))..))))).....))) (-35.40)

>panTro3_ptr-mir-3941_chr10:121903124-121903225_+

GAGUCAGAAUUCUCAUCAGGCUGUGAUGCUCAGUUGUGUGUAGAUUGAAAGCCCUAAUUUACACACAACUGAGGCUCAUAGCCUGAUGGUUCCUUUUUGUUU

....(((((...((((((((((((((..(((((((((((((((((((.......)))))))))))))))))))..)))))))))))))).....)))))... (-53.90)

>panTro3_ptr-mir-4296_chr10:124595201-124595290_-

UUGGACUUUGAUGUGGGCUCAGGCUCAGAGGGCUGAAGUGGUUGUGGGGAGGGGCUUCUGGGGACUGUGUCCAUGUCUCGUUGUCGUUUU

...(((...(((((((((.(((.((((((((.((.................)).))))))))..))).))))))))).....)))..... (-32.50)

>panTro3_ptr-mir-4484_chr10:125399651-125399733_+

GGGUUUCCUCUGCCUUUUUUUCCAAUGAAAAUAACGAAACCUGUUAUUUCCCAUUGAGGGGGAAAAAGGCGGGAGAAGCCCCA

(((((((.(((((((((((((((((((.((((((((.....))))))))..))))...))))))))))))))).))))))).. (-37.10)

>panTro3_ptr-mir-4297_chr10:129541369-129541444_-

AGCACGCACGUGCCUUCCUGUCUGUGCCUGCCUUCGAAGUGCACGGCAGGGCCAGGACGGGUCGCUGUGGAUGGGG

..((..((((((((((((((.((.(((((((((....)).))).)))).)).))))).))).))).)))..))... (-33.10)

>panTro3_ptr-mir-3944_chr10:133190024-133190132_-

UCCACCCAGCAGGCGCAGGUCCUGUGCAGCAGGCCAACCCGAGAAGCGCCUGCGUCUCCCAUUUUCGGGCUGGCCUGCUGCACCCGGCCUGUGCCUGAUCUUAAUGCUG

.........((((((((((((..(((((((((((((.(((((((((((....)))......)))))))).)))))))))))))..))))))))))))............ (-65.80)

>panTro3_ptr-mir-4298_chr11:1871673-1871745_-

GGGGAGGUACCUGGGACAGGAGGAGGAGGCAGCCUUGCCUCAGAAACCAAACUGUCAAAAGUGUAGGUUCCAC

.((((..(((((..(((((..((..((((((....)))))).....))...)))))...)).)))..)))).. (-25.00)

>panTro3_ptr-mir-4686_chr11:2204663-2204738_+

GGCUUCCUGUAUCUGCUGGGAUAUCCCGCCUUUGAAGUCCAAGAUGACACCCUGGGCCCAGCAGGAGCCAUAUUCC

(((((.......((((((((....((((....((..(((...)))..))...)))))))))))))))))....... (-24.50)

>panTro3_ptr-mir-4687_chr11:3754724-3754803_+

ACCUGAGGAGCCAGCCCUCCUCCCGCACCCAAACUUGGAGCACUUGACCUUUGGCUGUUGGAGGGGGCAGGCCCGCGGGU

(((((.((.(((.((((.(((((.(((.(((((..(.((....)).)..))))).))).))))))))).))))).))))) (-41.70)

>panTro3_ptr-mir-5691_chr11:8903989-8904056_-

GGACAAGCUUGCUCUAAGCUCCGAGAAAGCUGACAGACAGCUGCUUGGUGUUCAGAGCUUUUCUGUCC

(((((.....(((((.(((.(((((..(((((.....))))).))))).))).))))).....))))) (-30.00)

>panTro3_ptr-mir-4299_chr11:11499916-11499987_-

GGGUUCUGACCAAUCAUGUUACAGUGUUUUCUCCCUUAGAGAGAGCUGGUGACAUGAGAGGCAGAAAAAGGA

...(((((.((..(((((((((...((((((((.....))))))))..)))))))))..)))))))...... (-30.10)

>panTro3_ptr-mir-6124_chr11:12014225-12014309_+

GGGGAGGUAGGGAAAAGGAAGGGGGAGGAGAAGGUGAGACCAAUGUCCUGGGUGCCACUCCUGCCCAGUGCCUCCCUUCCUCGUU

.(.((((.(((((...((...(((.(((((..(((....(((......)))..))).))))).)))....))))))).)))).). (-36.90)

>panTro3_ptr-mir-6073_chr11:15767927-15768015_-

UAGAUGUUGGUCCAAACUGAAAGUUGAUGAGUCACUGUGCCUCUCGGGGUAGUGAGUUAUCAGCUACAGUAAGAGAGCAGUGUUCGGCC

..(((((((.(((..((((..(((((((((.(((((((.((....)).))))))).))))))))).))))..).)).)))))))..... (-31.80)

>panTro3_ptr-mir-3159_chr11:18175699-18175772_+

CCAAAGUCCUAGGAUUACAAGUGUCGGCCACGGGCUGGGCACAGUGGCUCACGCCUGUAAUCCCAGUAUUUUGG

(((((((.((.((((((((.((((.((((((.(((...)).).)))))).)))).)))))))).)).))))))) (-35.30)

>panTro3_ptr-mir-4486_chr11:19376012-19376074_+

GCAUGCUGGGCGAGGCUGGCAUCUAGCACAGGCGGUAGAUGCUUGCUCUUGCCAUUGCAAUGA

.(((((..((((((((.((((((((.(......).)))))))).)).))))))...)).))). (-29.80)

>panTro3_ptr-mir-4694_chr11:19563062-19563141_-

CAAAUACAUAGGUGUUAUCCUAUCCAUUUGCCUCUUUCAGAAAAUAGAGUCAAAUGGACAGGAUAACACCUAUGUAUUUG

(((((((((((((((((((((.((((((((.((((..........)))).)))))))).))))))))))))))))))))) (-47.40)

>panTro3_ptr-mir-1343_chr11:34927477-34927560_+

GCUGGCGUCGGUGCUGGGGAGCGGCCCCCGGGCGGGCCUCUGCUCUGGCCCCUCCUGGGGCCCGCACUCUCGCUCUGGGCCCGC

((.(((.((((.((.((((.((((.(((((((.(((((........)))))..))))))).)))).)))).)).))))))).)) (-52.90)

>panTro3_ptr-mir-3973_chr11:36010798-36010904_+

GCCCAGGGUAGCUCUCUGUAUUGCUUGUUACAUUUUAGGAUUGCUUGCCCCUUGCUCCAAUGGUGCAGGCAGAAGAAAUGCAAACAAAGUACAGCAUUAGCCUUAGC

((..(((.(((....(((((((..(((((.((((((....((((((((((.(((...))).)).))))))))..))))))..))))))))))))..))).)))..)) (-30.50)

>panTro3_ptr-mir-4688_chr11:46495662-46495744_+

GUCUACUCCCAGGGUGCCAAGCUGUUUCGUGUUCCCUCCCUAGGGGAUCCCAGGUAGGGGCAGCAGAGGACCUGGGCCUGGAC

(((((..((((((...((..(((((........((((.(((.(((...)))))).)))))))))...)).))))))..))))) (-35.80)

>panTro3_ptr-mir-3160-1_chr11:46571530-46571614_-

GGACCUGCCCUGGGCUUUCUAGUCUCAGCUCUCCUCCAGCUCAGCUGGUCAGGAGAGCUGAGACUAGAAAGCCCAGGGCAGGUUC

((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((...)))))..))))))))))))))))))))))))))))))))))) (-81.80)

>panTro3_ptr-mir-3160-2_chr11:46571532-46571612_+

ACCUGCCCUGGGCUUUCUAGUCUCAGCUCUCCUGACCAGCUGAGCUGGAGGAGAGCUGAGACUAGAAAGCCCAGGGCAGGU

(((((((((((((((((((((((((((((((((..(((((...)))))))))))))))))))))))))))))))))))))) (-78.50)

>panTro3_ptr-mir-5582_chr11:46883304-46883371_-

UAGGCACACUUAAAGUUAUAGCUACAUCAGUUAUAACUACAUCAGUUAAAACUUUAAGUGUGCCUAGG

(((((((((((((((((.(((((.....(((....))).....))))).))))))))))))))))).. (-29.80)

>panTro3_ptr-mir-3161_chr11:48269348-48269425_+

CCUCGAGAGCUGAUAAAGAACAGAGGCCCAGACUGAAGUUGAAUAGUGCUGGGCCUUUGUUUUUACCAAGUUCCCUGG

((..(.(((((....((((((((((((((((((((........)))).))))))))))))))))....))))))..)) (-34.80)

>panTro3_ptr-mir-3162_chr11:57372393-57372474_-

CUGACUUUUUUAGGGAGUAGAUGGGUGGGGAGCAUGAACAAUGUUUCUCACUCCCUACCCCUCCACUCCCCAAAAAAGUCAG

(((((((((((.((((((.((.((((((((((...(((......)))...)))))))))).)).)))))).))))))))))) (-47.20)

>panTro3_ptr-mir-6503_chr11:57993878-57993963_-

AAUGGUCCCCCCAGGGAGGUCUGCAUUCAAAUCCCCAGAAGCUGAGGAUUAGGGGACUAGGAUGCAGACCUCCCUGGGGGACCAUU

.((((((((((.((((((((((((((((...(((((..((........)).)))))...)))))))))))))))))))))))))). (-62.10)

>panTro3_ptr-mir-611_chr11:59634406-59634473_-

AUAAUGGUGAGAGCGUUGAGGGGAGUUCCAGACGGAGAUGCGAGGACCCCCUCGGGGUCUGACCCACA

.....(((.(((.(.((((((((.((((..(.((....)))..)))))))))))).)))).))).... (-28.50)

>panTro3_ptr-mir-1908_chr11:59657448-59657527_-

CGGGGAUGCCGCGGCGGGGACGGCGAUUGGUCCGUAUGUGUGGUGCCACCGGCCGCCGGCUCCGCCCCGGCCCCCGCCCC

(((((..((((.(((((((.(((((.(((((..((((.....)))).))))).))))).))))))).))))))))).... (-49.40)

>panTro3_ptr-mir-194-2_chr11:62818754-62818838_-

UGGUUCCCGCCCCCUGUAACAGCAACUCCAUGUGGAAGUGCCCACUGGUUCCAGUGGGGCUGCUGUUAUCUGGGGCGAGGGCCUG

.(((((.((((((..(((((((((.((((((.((((...(((....))))))))))))).)))))))))..)))))).))))).. (-47.90)

>panTro3_ptr-mir-4690_chr11:63580241-63580300_+

GAGCAGGCGAGGCUGGGCUGAACCCGUGAGUGAGGAGUGCAGCCCAGCUGAGGUCUCUGC

..((((((..((((((((((.((((........)).)).))))))))))..)...))))) (-30.70)

>panTro3_ptr-mir-4489_chr11:63594334-63594395_+

GGGGGUGGGGCUAGUGAUGCAGGACGCUGGGGACUGGAGAAGUCCUGCCUGACCCUGUCCCA

.(((((((((.(((....(((((((.((.........))..)))))))))).))))))))). (-26.10)

>panTro3_ptr-mir-3163_chr11:64901712-64901784_-

UUCCUUAUCUAUAAAAUGGGGGCAGUAAGACCUUCCUUCCUUGUCUUACUACCCCCAUUUUAUAGAUGAGGAA

((((((((((((((((((((((.((((((((...........)))))))).)))))))))))))))))))))) (-45.10)

>panTro3_ptr-mir-4691_chr11:65716401-65716485_+

GGAGCACUCCCAGGUCCUCCAGACCAUGAGCUGCGGCCCUGAUGUCUCUGCUCCAGCCACGGACUGAGAGUGCAUAGGAGUGUCC

(((.((((((...((.((((((.((.((.((((.(((...((....)).))).)))))).)).))).))).))...))))))))) (-34.10)

>panTro3_ptr-mir-3164_chr11:66783438-66783520_+

CUUGGAAACUGUGACUUUAAGGGAAAUGGCGCACAGCAGACCCUGCAAUCAUGCCGUUUUGCUUGAAGUCGCAGUUUCCCAGG

((.((((((((((((((((((.(((((((((....((((...)))).....))))))))).)))))))))))))))))).)). (-47.20)

>panTro3_ptr-mir-3664_chr11:68625888-68625986_-

CUGUAAACUUGAAGGUAGGGAACUCUGUCUUCACUCNUGAGUACCUUCCAACAUGAGCUCUCAGGAGUAAAGACAGAGUUCCCUACCUUCAAUGUGGAU

......(((((((((((((((((((((((((.((((.((((...(((.......)))..)))).)))).))))))))))))))))))))))).)).... (-51.80)

>panTro3_ptr-mir-4692_chr11:70517904-70517966_+

GUUUUACUUGAUACCCACACUGCCUGGGUGGGACACUCAGGCAGUGUGGGUAUCAGAUAAAAC

((((((.(((((((((((((((((((((((...))))))))))))))))))))))).)))))) (-46.80)

>panTro3_ptr-mir-548al_chr11:72159636-72159732_+

GGUCGGUGCAAAAGUAAUUGCUGUUUUUGCCAUUAAAAAUAAUGGCAUUAAAAGUAAUGGCAAAAACGGCAAUGACUUUUGUACCAACCUAAUAUCU

(((.(((((((((((.(((((((((((((((((((....((((...))))....))))))))))))))))))).))))))))))).)))........ (-46.60)

>panTro3_ptr-mir-4696_chr11:72487522-72487591_-

CAAAGCCACUGCAAGACGGAUACUGUCAUCUAUUCCAGAAGAUGACAAUGUCCAUUUUGCAGUGGCUUUG

((((((((((((((((.(((((.((((((((........)))))))).))))).)))))))))))))))) (-43.90)

>panTro3_ptr-mir-5579_chr11:77238031-77238087_-

UAUGGUACUCCUUAAGCUAACAGGCCCCUGUCACCAUUAGCUUAAGGAGUACAGAUC

....(((((((((((((((((((....))))......)))))))))))))))..... (-26.10)

>panTro3_ptr-mir-4300_chr11:79765486-79765581_-

UGAGUUUAGAAGAGGGCCAGCUAAAUCAGCAGAGACAUGAGGUGACCAAAAACCUUUUUUCAAAGCAGUGGGACCUGGACUACUUCUGAACCAAUA

((.(((((((((.((.((((.....(((((.((((...(((((........))))).))))...))..)))...)))).)).)))))))))))... (-25.90)

>panTro3_ptr-mir-3166_chr11:86104241-86104332_+

AAAUUUUUUUGAGGUCAGUAGGCAUUGUCUGCGUUAGGAUUUCUGUAUCAUCCUCCUAACGCAGACAAUGCCUACUGGCCUAAGAAAAAUUU

.(((((((((.((((((((((((((((((((((((((((..............)))))))))))))))))))))))))))).))))))))). (-58.40)

>panTro3_ptr-mir-4490_chr11:88290567-88290650_-

AUAGUUUCUGCAAUGCUCAAAUCUCUGGCCAGAGACCAGAACUUAAUGGUCUCUGGUAAGAGAUUUGGGCAUAUUAGAAACUAA

.(((((((((..((((((((((((((.(((((((((((........))))))))))).))))))))))))))..))))))))). (-52.80)

>panTro3_ptr-mir-1261_chr11:88600445-88600526_-

UGCUAUGGAUAAGGCUUUGGCUUAUGGGGAUAUUGUGGUUGAUCUGUUCUAUCCAGAUGACUGAAAUUUUCUCCAUAGCAGC

(((((((((.((((.(((((.((((..(((((...(((.....)))...)))))..))))))))).)))).))))))))).. (-23.60)

>panTro3_ptr-mir-3920_chr11:99371120-99371205_-

ACUGAGUGAGGGAGUCAGAGAGUUAAGAGAAUUAGUACAGGUGAGAUUGUACUGAUUCUCUUAACUCUCUGACCCCCUCACUCAGU

((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((......))))))))))))))))))))))))))).)))))))))))) (-68.00)

>panTro3_ptr-mir-4693_chr11:101705286-101705360_+

GUUUAAAGAAUACUUUGAAUUUCACUGUCACAAAUUCAAAUAAAGUGAGAGUGGAAUUCACAGUAUUUAAGGAAU

((((...(((((((.(((((((((((.((((.............)))).))))))))))).)))))))...)))) (-26.20)

>panTro3_ptr-mir-4491_chr11:109237972-109238039_+

ACAUUUGGUCACACCAGUCCACAUUAACGUGGACCAGACAAUAUUAAUGUGGACUGGUGUGACCAAAC

...((((((((((((((((((((((((..((.......))...)))))))))))))))))))))))). (-41.30)

>panTro3_ptr-mir-4301_chr11:111359728-111359793_-

ACCAGCCACCUCCCACUACUUCACUUGUGAACAUUGCAUUCAUGGAGGGUGGCAGGUGCAGCUCUG

...((((((((.(((((.(((((...(((.......)))...)))))))))).)))))..)))... (-21.80)

>panTro3_ptr-mir-4492_chr11:116846497-116846576_+

CUGCAGCGUGCUUCUCCAGGCCCCGCGCGCGGACAGACACACGGACAAGUCCCGCCAGGGGCUGGGCGCGCGCCAGCCGG

(.((.((((((...(((((.((((..(((.((((..............)))))))..))))))))).))))))..)).). (-37.60)

>panTro3_ptr-mir-3656_chr11:116952106-116952174_+

CUUUCGGCCAGCGGGACGGCAUCCGAGGUGGGCUAGGCUCGGGCCCGUGGCGGGUGCGGGGGUGGGAGG

((((((.((.......(.(((((((...((((((.......))))))...))))))).))).)))))). (-30.30)

>panTro3_ptr-mir-4493_chr11:121353538-121353610_-

CCAGAGAUGGGAAGGCCUUCCGGUGAUUAUCACAGCCAUGCCUUUACCUCCAGAAGGCCUUUCCAUCUCUGUC

.(((((((((((((((((((.(((((.................)))))....))))))))))))))))))).. (-37.70)

>panTro3_ptr-mir-3167_chr11:124980966-124981050_-

GGCUGUGGAGGCACCAGUAUUUCUGAAAUUCUAUUUUCUGAAAUUCUUCAGGAAGGAUUUCAGAAAUACUGGUGCCCCGACAGCU

((((((((.(((((((((((((((((((((((...(((((((....)))))))))))))))))))))))))))))))).)))))) (-55.20)

>panTro3_ptr-mir-6090_chr11:126534943-126535002_+

CGCUGGGUCCGCGCGCCCUGGGCCGGGCGAUGUCCGCUUGGGGGAGCGAGGGGCGGGGCG

((((..((((.(((.((((((((.((((...))))))))))))..)))..))))..)))) (-32.10)

>panTro3_ptr-mir-4697_chr11:131985513-131985590_-

GGGCCCAGAAGGGGGCGCAGUCACUGACGUGAAGGGACCACAUCCCGCUUCAUGUCAGCGACUCCUGCCCCUUGGUCU

(((((....((((((((.((((.(((((((((((((........)).))))))))))).))))..))))))))))))) (-43.50)

>panTro3_ptr-mir-3649_chr12:1716143-1716208_-

GCUUGGAACAGGCACCUGUGUGUGCCCAAGUGUUUCUAGCAAACACAGGGACCUGAGUGUCUACGC

((.((((.((((..(((((((.(((...((.....)).))).)))))))..))))....)))).)) (-24.10)

>panTro3_ptr-mir-3974_chr12:17984945-17985040_+

GUUCAGGGAAAAGGUCAUUGUAAGGUUAAUGCACCCAUAUUUUAAUAUCAAACUAUGACAAAUUUGACUACAGCCUUUCCGUAUCCCUGCCAAAAC

...((((((((((((...(((..((((((......((((.(((......))).))))......))))))))))))))).....))))))....... (-19.60)

>panTro3_ptr-mir-6502_chr12:22979761-22979836_-

CAGAGUGGGAGCUCUAGAAAGAUUGUUGACCAAUCAUCUUAUUGACUAGAUCAUCUUUCUAGAGUAUAACUAUUUU

..((((((..(((((((((((((.(((...((((......))))....))).)))))))))))))....)))))). (-23.40)

>panTro3_ptr-mir-6074_chr12:23214010-23214116_+

UACCAACCCCAUGUAAUUUUUACUUACCUUCAGUCAACUGAUUUGCUCUUUGGUGGAGAUAUUCAGAGGCUAGGUGGAGAUAGAGGUAGCCUUGAGGGUGGGUGUGG

((((.((((((.((.((((((((((((((..((((..((((.(..((((.....))))..).)))).)))))))).))).))))))).))..)).)))).))))... (-33.10)

>panTro3_ptr-mir-6125_chr12:27038290-27038385_-

GCUCUGGGGCGUGCCGCCGCCGUCGCUGCCACCUCCCCUACCGCUAGUGGAAGAAGAUGGCGGAAGGCGGAGCGGCGGAUCUGGACACCCAGCGGU

((((((((..((.(((...(((((((.......((((((.((((((...........)))))).))).))))))))))...))))).))))).))) (-41.70)

>panTro3_ptr-mir-3198-2_chr12:35007841-35007920_+

GACUCUGCUCUCACUGUUCACCCAGCACUAGCAGUACCAGACGGUUCUGUGGAGUCCUGGGGAAUGGAGAGAGCACAGUC

((((.(((((((.((((((.(((((.(((.((((.(((....))).))))..))).))))))))))).))))))).)))) (-42.60)

>panTro3_ptr-mir-4701_chr12:40606175-40606237_+

CCUUGGCCACCACACCUACCCCUUGUGAAUGUCGGGCAAUGGGUGAUGGGUGUGGUGUCCGCA

...(((.(((((((((((((((((((.........)))).))).).))))))))))).))).. (-29.90)

>panTro3_ptr-mir-6505_chr12:41232907-41232977_-

GCAUUGGAAUAGGGGAUAUCUCAGCAUGUUGAGCCCUGUCUCUGGGGAGCUGACUUCUACCUCUUCCAAAG

...((((((.((((((....(((((........((((......)))).)))))..))).))).)))))).. (-20.00)

>panTro3_ptr-mir-4494_chr12:42013710-42013794_+

AGUUUUAGUUACCCCUGGUCACCUGCAGUCUGAAAAUACAAAAUGGAAAAUUCCAGACUGUGGCUGACCAGAGGUAACUGAAAUC

.((((((((((((.(((((((.((((((((((.....................)))))))))).))))))).)))))))))))). (-42.20)

>panTro3_ptr-mir-4698_chr12:42193799-42193878_-

UGUUUCUCCUGGGGUCUUCCUCUACAUUUCCACCCAGACGGGCCUGGGUCAAAAUGUAGAAGAAGACCCCAGAAGGAGCA

(((((((.(((((((((((.(((((((((..((((((......))))))..))))))))).))))))))))).))))))) (-51.10)

>panTro3_ptr-mir-4302_chr12:62644739-62644798_+

UCAGGAGGGACCAGUGUGGCUCAGCGAGGUGGCUGAGUUUACUUAAGGGAUUGGAAUGAG

(((...((..((((((.((((((((......))))))))))))...))..))....))). (-17.20)

>panTro3_ptr-mir-4699_chr12:81169426-81169499_+

AGCAAUUGGAGAAGAUUGCAGAGUAAGUUCCUGAUUAAGAAAUGGAAUUUACUCUGCAAUCUUCUCCAAUUGCU

(((((((((((((((((((((((((((((((............))))))))))))))))))))))))))))))) (-52.30)

>panTro3_ptr-mir-5700_chr12:94786305-94786375_+

UUAAUUAAUGCAUUAAAUUAUUGAAGGCUCCUGGGCACCCCAGGCCUUCAAUAAUUUAAUGCAUUUAUUGA

(((((.((((((((((((((((((((((..(((((...))))))))))))))))))))))))))).))))) (-38.90)

>panTro3_ptr-mir-3685_chr12:95547835-95547896_+

GUACAUUUCCUACCCUACCUGAAGACUUGAGAUUAUAGUCUUUGGGGGGAUGGGCAAAGUAC

((((.((((((((((..((((((((((.........))))))))))))).)))).))))))) (-23.60)

>panTro3_ptr-mir-4495_chr12:98207491-98207556_-

AAGAAAUGUAAACAGGCUUUUUGCUCAGUGGAGUUAUUUUGAGCAAAAAGCUUAUUUACAUUUCUG

.(((((((((((.(((((((((((((((..........))))))))))))))).))))))))))). (-32.20)

>panTro3_ptr-mir-4303_chr12:98262585-98262650_-

AGAAAAUAGCUUCUGAGCUGAGGACAGCUUGCUCGGCUUUUCUUUAGCUUAGGAGCUAACCAUGGU

......((((((((((((((((((.((((.....))))..))))))))))))))))))........ (-29.90)

>panTro3_ptr-mir-1827-2_chr12:100484911-100484976_+

UCAGCAGCACAGCCUUCGGCCUAAAGCAAUGAGAAGCCUCUGAAAGGCUGAGGCAGUAGAUUGAAU

((((....((.((((.((((((....((..(((....)))))..)))))))))).))...)))).. (-18.30)

>panTro3_ptr-mir-3652_chr12:104242140-104242270_+

CGGCUGGAGGUGUGAGGAUCCGAACCCAGGGGUGGGGGGUGGAGGUGGCUUCUGCGAUCGAAGGGGACUUGAGACUCACCGGCCGCACGCCAUGAGGGCCCUGUGGGUGCUGGGCCUCUGCUGCGUCCUGC

..((.(((.((((((((.((((.((((((((((.....((((.(((((((..((.(.((.(((....)))..))).))..)))))).).))))....))))).)))))..)))))))).)).)).))).)) (-54.50)

>panTro3_ptr-mir-4497_chr12:110240156-110240244_+

ACCUCCGGGACGGCUGGACGCCGGCGGCCGGGAGCUCCGCGCUUCCUGAAUCCCGGCCGGCCCGCCCGGCGCCCGUCCGCCCGCGGGUC

((((.((((.(((.(((.(((((((((((((((..((.(......).)).)))))))))......)))))).))).))))))).)))). (-52.50)

>panTro3_ptr-mir-3657_chr12:112509219-112509335_-

UGUGUCCCAUUAUUAAAUAAUGAAAUCUGAAAUCACCAAUAAUGGGACACUAAUGUGAUUAAUGUUGUUGUGUCCCAUUAUUGGUGAUUUCAGAUUUCAUAUAUGAUUAAGGACAUA

(((((((....((((.(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....))))))..))))))))))))))))))))))))))))))))).))))...))))))) (-61.50)

>panTro3_ptr-mir-620_chr12:116657160-116657248_-

AUAUAUAUCUGUAUCUAGCUCCGUAUAUAUAUAUAUAUAGAUAUCUCCAUAUAUAUGGAGAUAGAUAUAGAUAUAAAACAAGCAAAGAA

...((((((((((((((.((((((((((((((((......))))....)))))))))))).)))))))))))))).............. (-31.00)

>panTro3_ptr-mir-4472-2_chr12:116940333-116940395_-

UGUUGGGGGGGGUGUUGUUUUUGUUUUUGAGACAGAGUCUUGCUCCGUCGCCCAGGCCGGAGU

..(((((((.((.((...((((((((...))))))))....)).)).)).)))))........ (-17.80)

>panTro3_ptr-mir-4498_chr12:120748085-120748150_-

AGGGCUGGGCUGGCAGGGCAAGUGCUGCAGAUCUUUGUCUAAGCAGCCCCUGCCUUGGAUCUCCCA

.(((..((((((((((((.....(((((((((....))))..))))))))))))..)).)))))). (-27.00)

>panTro3_ptr-mir-4700_chr12:121342962-121343035_+

UCAGUGAGGUCUGGGGAUGAGGACAGUGUGUCCUGAAAUUCACAGGACUGACUCCUCACCCCAGUGCACGAGGA

...(((....((((((.((((((..((..((((((.......))))))..))))))))))))))..)))..... (-33.80)

>panTro3_ptr-mir-4304_chr12:123850428-123850489_-

AGAGAAGUGGCUGGCAUGUCCAGGGCAUCCCCAUUGCUCUGUGACUGCUGCCAUCCUUCUCC

.((((((((((.((((.((((((((((.......))))))).)))))))))))..)))))). (-33.00)

>panTro3_ptr-mir-3908_chr12:124390612-124390734_+

GCCUGAGCAAUGUAGGUAGACUGUCUCUAAAAAAAUAAAAAGUUAAAAAAAUUUAUGUUAACGUGUAAUGUGUUUACUAAUUUUUUUUUUUUUUUGGAGACAGAGUCUCCCUCUGUGCCAGGC

(((((.(((..(.(((.((((((((((((((((((.(((((((((..(((...(((((((.....))))))))))..)))))))))..)))))))))))))..))))).))))..)))))))) (-41.30)

>panTro3_ptr-mir-5188_chr12:125792947-125793059_+

GGGAGGCAUGGAAAUUUCUCUGGUUUCAAUGGGUACGAUUAUUGUAAGCAGGAUCCAUUCAAUAAUCGGACCCAUUUAAACCGGAGAUUUUAAAAGAGAGGAAUAGAAUCCCA

((((..(((...((..((((((((((.(((((((.(((((((((...............))))))))).))))))).))))))))))..))...........)).)..)))). (-38.40)

>panTro3_ptr-mir-4419b_chr12:129142497-129142564_+

CUCAGGCUCAGUGGUGCAUGCUUGUAGUCCCAGCCACUCUGGAGGCUGAAGGAAGAUGGCUUGAGCCU

...(((((((((.((.(.(.(((.(((((((((.....)))).)))))))).).))).)).))))))) (-26.10)

>panTro3_ptr-mir-3612_chr12:129194336-129194422_+

GGGACUGGGGAUGAGGAGGCAUCUUGAGAAAUGGAAGGAAUGGGAUCUACUUCCAGUUCACUAGAGGCAUCCUGACACCCCUAGCUC

(((.((((((.(.((((.((.(((.(.(((.((((((............)))))).))).).))).)).)))).)...))))))))) (-31.90)

>panTro3_ptr-mir-4499_chr13:19962545-19962613_-

AAGACUGAGAGGAGGGAACUGGUGAGUUGUACAUAGAAAUGCUUUCUAACUCCUUGUCUCAGUCUGUUU

.(((((((((.(((((...(((.((((.............)))).)))..))))).))))))))).... (-25.40)

>panTro3_ptr-mir-2276_chr13:23714523-23714611_+

GUGUUCUUCCAGUCCGCCCUCUGUCACCUUGCAGACGGCUUUCUCUCCGAAUGUCUGCAAGUGUCAGAGGCGAGGAGUGGCAGCUGCAU

((((.((.(((.(((.(((((((.(((.(((((((((...(((.....))))))))))))))).)))))).).))).))).))..)))) (-42.20)

>panTro3_ptr-mir-3613_chr13:49720445-49720531_-

UGGUUGGGUUUGGAUUGUUGUACUUUUUUUUUUGUUCGUUGCAUUUUUAGGAACAAAAAAAAAAGCCCAACCCUUCACACCACUUCA

(((...(((.((((..((((..(((((((((((((((.(.........).)))))))))))))))..))))..)))).)))...))) (-26.30)

>panTro3_ptr-mir-4703_chr13:51283368-51283446_+

UUAUGCAUAUUAGCAAUACAGUACAAAUAUAGUGUGUUUGAUUUGCACUGUAGUUGUAUUGUAUUGCCACUCUGUAUAA

(((((((.....((((((((((((((.(((((((((.......))))))))).)))))))))))))).....))))))) (-32.20)

>panTro3_ptr-mir-5007_chr13:54842475-54842569_+

GGUAAACCUUGGUGACUAAUUAGAGUCUGGCAGAUAUGGUUUGACACAGAGCUAAAUCAUAUGAACCAGACUCUAAUUAGUCAACAAUUUCUGUU

........(((.((((((((((((((((((...((((((((((.(.....).))))))))))...)))))))))))))))))).)))........ (-39.00)

>panTro3_ptr-mir-3169_chr13:60900313-60900395_-

AUGUGAAAACAUAGGACUGUGCUUGGCACAUAGCACAAAGUCUUAUGGUACUGUGUGCCAAGCAUAGUCCUGUGUUUUUACAU

(((((((((((((((((((((((((((((((((.((...........)).))))))))))))))))))))))))))))))))) (-55.10)

>panTro3_ptr-mir-548x-2_chr13:65705339-65705438_-

AUGCCAAAUAUUAGGUUGGCACAAAAGUAAUUGUGGCUUUUGCCAUUAAAAGUAAUGGUAAAAACUGCAAUUACUUUCGUGCCAACCUAAUAUUUGUGUG

..((((((((((((((((((((.(((((((((((((.(((((((((((....))))))))))).))))))))))))).)))))))))))))))))).)). (-57.20)

>panTro3_ptr-mir-4704_chr13:65963215-65963289_+

CUUAUCCUAGACACUAGGCAUGUGAGUGAUUGUCUUCCUCACUCAAUCAGUCACAUGUCUAGUGUCUAGAAUGAG

(((((.(((((((((((((((((((.((((((...........)))))).))))))))))))))))))).))))) (-44.50)

>panTro3_ptr-mir-3665_chr13:77667787-77667891_-

GCGGGCGGCGGCGGCGGCAGCAGCAGCAGGUGCGGGGCGGCGGCCGCGCUGGCCGCUCGACUCCGCAGCUGCUCGUUCUGCUUCUCCAGCUUGCGCACCAGCUCC

(((((((..(((((.(((((.((((((((.(((((((((((((((.....)))))).)).))))))).))))).))))))))...)).)))..))).)).))... (-63.80)

>panTro3_ptr-mir-4500_chr13:87680277-87680352_-

CAGGAGAGAAAGUACGGCCCAGAAGCUAAAGUGUAGAUCAAACGCAUAAUGGCUGAGGUAGUAGUUUCUUGAACUU

.((..((((((.(((.(((....(((((..((((.........))))..)))))..))).))).))))))...)). (-20.90)

>panTro3_ptr-mir-548as_chr13:92668986-92669043_+

AAAAGUAAUUGUGGGUUUUGCCGUUGCUUUUAAUGGUAAAACCCACAAUUAUGUUUGU

....((((((((((((((((((((((....))))))))))))))))))))))...... (-29.90)

>panTro3_ptr-mir-4501_chr13:96624584-96624647_+

UAUGUGACCUCGGAUGAAUCACUGAAAUAUGUCUGAGCUUCUGUUUCAUCAGAUGUCACAUUUU

.(((((((.((.((((((.((..(((............))))).)))))).)).)))))))... (-17.10)

>panTro3_ptr-mir-3170_chr13:98414374-98414450_+

CUGGUAACACUGGGGUUCUGAGACAGACAGUGUUAGCUCCAGAAGCAUUGCCUGUCUUAGAACCCCUAUGUUACCAG

(((((((((..(((((((((((((((.(((((((.........))))))).)))))))))))))))..))))))))) (-48.90)

>panTro3_ptr-mir-4306_chr13:99880309-99880398_+

AAGCUGCUUAUUUUCCUUAGAGUCUCCAGAGGCGUCCCUAACCCAGAAUUUUUGACUGUCCUCUGGGGAGAAAGGCAGUAGGUCCGUACC

.....(((((((..((((....((((((((((((((.................))).).))))))))))..)))).)))))))....... (-26.30)

>panTro3_ptr-mir-2681_chr13:102247571-102247675_-

GCCCCCUUUUCACGCAUUUGUGUUUUACCACCUCCAGGAGACUGCCCAAAGACUCUUCAGUAUCAUGGAGUUGGUAAAGCACAGAUGCAUGAAUAAUUCAACGUG

........((((.(((((((((((((((((.(((((.((.((((.............)))).)).))))).))))))))))))))))).))))............ (-41.00)

>panTro3_ptr-mir-4705_chr13:102326636-102326706_-

CUCACAAGAUCAAUCACUUGGUAAUUGCUGUGAUAACAACUCAGCAAUUACCAAGUGAUUGGUUUUGUGAG

((((((((((((((((((((((((((((((.(.......).)))))))))))))))))))))))))))))) (-47.10)

>panTro3_ptr-mir-6717_chr14:19904381-19904453_-

CUGGUGUUUGAGGAGAUGUGGGGAUGUAGAGACAACUUCCCAGUCUCAUUUCCUCAUCCUGCCAGGCCACCAU

((((((..(((((((((((((((((((....)))..))))))....))))))))))..).)))))........ (-28.70)

>panTro3_ptr-mir-4707_chr14:21862547-21862626_-

GGUUCCGGAGCCCCGGCGCGGGCGGGUUCUGGGGUGUAGACGCUGCUGGCCAGCCCGCCCCAGCCGAGGUUCUCGGCACC

(((.((((((((.((((..(((((((..((((...((((...))))...)))))))))))..)))).))))).))).))) (-49.50)

>panTro3_ptr-mir-3171_chr14:26483401-26483474_-

UAUAUAUAGAGAUGUAUGGAAUCUGUAUAUAUCUAUAUAUAUGUGUAUAUAUAGAUUCCAUAAAUCUAUAUAUG

((((((((((....((((((((((((((((((.(((....))).))))))))))))))))))..)))))))))) (-30.90)

>panTro3_ptr-mir-4503_chr14:35906978-35907060_-

ACAAUGUAGAUAUUUAAGCAGGAAAUAGAAUUUACAUAUAAAUUUCUAUUUGUUUCUACUUCCUGCUUAAAUAUCUACAUUGC

.(((((((((((((((((((((((.(((((...(((.(((......))).)))))))).))))))))))))))))))))))). (-40.40)

>panTro3_ptr-mir-6076_chr14:48884775-48884887_+

AGCAUGACAGAGGAGAGGUUGAGGUAGGCGAGAGUAAUAUAAUUUCUCCAGGAGAACAUCUGAGAGGGGAAGUUGCUUUCCUGCCCUGGCCCUUUCACCCUCCUGAGUUUGGG

..(..(((..(((((.(((.(((((.((((((((((((....(((((((((........))).))))))..)))))))))..)))...)))...))))))))))..)))..). (-36.60)

>panTro3_ptr-mir-5580_chr14:52895165-52895222_-

UGCUGGCUCAUUUCAUAUGUGUGCUGAGAAAAUUCACACAUAUGAAGUGAGCCAGCAC

(((((((((((((((((((((((...........))))))))))))))))))))))). (-38.10)

>panTro3_ptr-mir-4308_chr14:53835787-53835867_-

UAUGGGUUCAAAGGGAACUCCAUUGGACAGAAAUUUCCUUUUGAGGAAAUCUUUCCCUGGAGUUUCUUCUUACCUUUUUCC

...((((....(((((((((((..(((.(((..((((((....))))))))).))).)))))))))))...))))...... (-28.40)

>panTro3_ptr-mir-5586_chr14:58680086-58680144_-

UAUCCAGCUUGCUACUAUAUGCUUUUCAAAUGGGGCACAGAGUGACAAGCUGGUUAAAG

...((((((((.((((...((((((......))))))...)))).))))))))...... (-22.80)

>panTro3_ptr-mir-4706_chr14:64134520-64134601_+

GCUACGGGGAGCGGGGAGGAAGUGGGCGCUGCUUCUGCGUUAUCUGGAAGGAGCAGCCCACUCCUGUCCUGGGCUCUGUGGU

(((((((((..(((((((((.(((((((((.((((((.(....))))))).))).)))))))))).)))))..))))))))) (-47.80)

>panTro3_ptr-mir-5694_chr14:66581261-66581336_-

GCCAACUGCAGAUCAUGGGACUGUCUCAGCCCCAUAUGUAUCUGAAGGCUGAGAAGUCCCAUGAUCCACACUUGGC

(((((.((..((((((((((((.((((((((.((........))..))))))))))))))))))))..)).))))) (-42.90)

>panTro3_ptr-mir-4505_chr14:73004860-73004932_+

GGAGGCUGGGCUGGGAUGGACACCCGGCCUCCACUUUCUGUGGCAGGUACCUCCUCCAUGUCGGCCCGCCUUG

.(((((.(((((((.(((((......((((((((.....)))).))))......))))).)))))))))))). (-40.80)

>panTro3_ptr-mir-4709_chr14:73740685-73740756_-

CUGCUUCAACAACAGUGACUUGCUCUCCAAUGGUAUCCAGUGAUUCGUUGAAGAGGAGGUGCUCUGUGGCAG

(((((......((((.(((((.((((.((((((.(((....))))))))).)))).)))).).))))))))) (-24.60)

>panTro3_ptr-mir-4506_chr14:93534493-93534569_-

UGGCCUCUGCCAUCAGACCAUCUGGGUUCAAGUUUGGCUCCAUCUUUAUGAAAUGGGUGGUCUGAGGCAAGUGGUCU

.((((.(((((.((((((((((((..((((((..((....)).))...)))).))))))))))))))).)).)))). (-31.30)

>panTro3_ptr-mir-151b_chr14:99784757-99784852_-

ACCUCUGAUGUGUCAGUCUCUCUUCAGGGCUCCCGAGACACAGAAACAGACACCUGCCCUCGAGGAGCUCACAGUCUAGACAAACCAACCCAGGGU

(((.(((.((.((..((((.......(((((((((((...(((..........)))..)))).))))))).......))))..))))...)))))) (-28.90)

>panTro3_ptr-mir-1193_chr14:100725673-100725750_+

GUAGCUGAGGGGAUGGUAGACCGGUGACGUGCACUUCAUUUACGAUGUAGGUCACCCGUUUGACUAUCCACCAGCGCC

...((((.(.(((((((((((.((((((.((((..((......)))))).)))))).)))).))))))).)))))... (-35.00)

>panTro3_ptr-mir-541_chr14:100761166-100761249_+

ACGUCAGGGAAAGGACUCUGCUGUCGGUCCCACUGCAAAGUUCACAGAAUGGGUGGUGGGCACCGAAUCCGGACUCUGCCUGUG

....((((.(...((.((((...(((((((((((((...((((...))))..)))))))).)))))...)))).))).)))).. (-32.60)

>panTro3_ptr-mir-4309_chr14:102240718-102240800_+

UCUGGGGGUUCUGGAGUCUAGGAUUCCAGGAUCUGGGUUUUGAGGUCUUGGGUUGUAGGGUCUGUGGUUUGAAGCCCCUCUUG

...((((.(((((((.((((.(((.(((((((((........)))))))))))).)))).))))......))).))))..... (-32.80)

>panTro3_ptr-mir-203b_chr14:103845639-103845724_-

GCGCCCGCCGAGUCUAGUGGUCCUAAACAUUUCACAAUUGCGCUACAGAACUGUUGAACUGUUAAGAACCACUGGACCCAGCGCGC

((((..((.(.((((((((((.((.((((.((((((.((.(......))).)).)))).)))).)).)))))))))).).)))))) (-31.30)

>panTro3_ptr-mir-4710_chr14:104428423-104428478_-

GACCGAGUGGGGUGAGGGCAGGUGGUUCUUCCCGAAGCAGCUCUCGCCUCUUCGUC

...((((.(((((((((((...((.(((.....))).))))))))))))))))).. (-25.60)

>panTro3_ptr-mir-4507_chr14:105539278-105539324_-

CCUGGGCUGAGCCGAGCUGGGUUAAGCCGAGCUGGGCUAGGCUGGGU

(((((.((.((((.((((.(((...))).)))).)))))).))))). (-29.40)

>panTro3_ptr-mir-4537_chr14:105540738-105540807_-

UGAGCCGAGCUGAGCUUAGCUGGGCUGAGCUAACCAGGGCUGGGCUGAGCUGGGCUGAGCUGAGCUGAGC

(.(((..((((.(((((((((.((((.((((......)))).)))).))))))))).))))..))).).. (-42.80)

>panTro3_ptr-mir-5195_chr14:106468338-106468452_-

GAGCAAAAACCAGAGAACAACAUGGGAGGGUUCCUAACCCCUAAGGCAACUGGAUGGGAGACCUGACCCAUCCAGUUCUCUGACGGGGCUCUUGUGUGUUCUACAAGGUUGUUCA

(((((...(((..((((((.((((((((.........((((..(((.(((((((((((........))))))))))).)))...))))))))))))))))))....)))))))). (-48.30)

>panTro3_ptr-mir-4739_chr15:18794391-18794474_+

GGGAGGAAGAGGGGUGGAGGAGGGGAGGGGCCCUUGUCCUCCCAGAGCCUCUCCCUUCCUCUCCCUUCCUCUCCUCCCCCUCCC

(((((((.((((((.((((((((((((((((.((.(.....).)).))))))))))))))))))))))...)))))))...... (-55.90)

>panTro3_ptr-mir-4508_chr15:21112152-21112221_-

AGGACCCAGCGGGGCUGGGCGCGCAGAGCAGCGCUGGGUGCAGCGCCUGCGCCGGCAGCUGCAAGGGCCG

.((.(((...(.(((((...((((((....((((((....))))))))))))...))))).)..))))). (-38.10)

>panTro3_ptr-mir-4715_chr15:23318085-23318163_-

GGGGAAUGAAAGUUGGCUGCAGUUAAGGUGGCUAAUCAGCUGAUGGUGCCACCUUAACUGCAGCCGAUUCUAAUUCCCC

(((((((...((((((((((((((((((((((..(((....)))...))))))))))))))))))))))...))))))) (-54.30)

>panTro3_ptr-mir-4509-2_chr15:26025730-26025823_-

CUUUAAUACUAUCUCAAAAUAAAGGAUAUAGAAGGUUUUUCCUUUCUCUUGCCCUGAAACCUUCUGUAUCCUUUAUUUUGAGAUAGUAUUAAAA

.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((................)))))))))))))))))))))))))))))))))))))). (-51.80)

>panTro3_ptr-mir-3942_chr15:32206855-32206963_-

UCUUCAGUAUGACACCUCAAAGAAGCAAUACUGUUACCUGAAAUAGGCUGCAAAGAUAACAGUAUUUCAGAUAACAGUAUUACAUCUUUGAAGUGUCAUAUUCACUGAC

...((((((((((((.(((((((.(.((((((((((.(((((((..((((.........))))))))))).)))))))))).).))))))).)))))))....))))). (-43.60)

>panTro3_ptr-mir-4716_chr15:46355244-46355327_-

CAUAUUUUGUCUCCAUGUUUCCUUCCCCCUUCUGUAUACAUGUAUACAGGAGGAAGGGGGAAGGAAACAUGGAGACAAAGUGUG

((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))....))))))))))))))))))))))))))))))))) (-60.20)

>panTro3_ptr-mir-4712_chr15:47563750-47563831_+

GACAGGAUUCCAGUACAGGUCUCUCAUUUCCUUCAUGAUUAGGAAUACUACUUUGAAAUGAGAGACCUGUACUGUAUCUGUU

((((((....((((((((((((((((((((......((.(((.....))).)).))))))))))))))))))))..)))))) (-37.00)

>panTro3_ptr-mir-4713_chr15:48465492-48465566_+

GUCCCCAUUUUUCUCCCACUACCAGGCUCCCAUAAGGGUCGAAUGGGAUCCAGACAGUGGGAGGAAAAUGGGGAC

((((((((((((((((((((..(.((.((((((.........)))))).)).)..)))))))))))))))))))) (-46.40)

>panTro3_ptr-mir-2116_chr15:56520663-56520724_-

GACCUAGGCUAGGGGUUCUUAGCAUAGGAGAUCUUCCCGUGCCAAGAACUCCCAGACUAGGA

..(((((.((.(((((((((.((((.(((.....))).)))).))))))))).)).))))). (-31.10)

>panTro3_ptr-mir-6085_chr15:59729446-59729555_+

GUCUACCAGGUGUGGGCCCAGCUUUACAUAGUUCAUGCUGAAGCCGGGAUUUCAUGCAGAAAACUGGUUGCAAAAGGUGCUGAAGGGGCUGGGGGAGCACAGGGGAGAAG

.(((.((..((((...(((((((((...((((.(....((.((((((..((((.....)))).)))))).))....).))))..)))))))))...))))..)).))).. (-38.90)

>panTro3_ptr-mir-4511_chr15:63171048-63171136_-

AAAAAAAAAAAGGAAAGAAGAACUGUUGCAUUUGCCCUGCACCCAGUUUGCACAGGGUAAAUGCAAUAGUUCUUCUUUCCCUUUUUUUA

...(((((((.((((((((((((((((((((((((((((.............)))))))))))))))))))))))))))).))))))). (-49.50)

>panTro3_ptr-mir-4311_chr15:63497560-63497659_+

UCAGAGAGGGGAAAGAGAGCUGAGUGUGACCUGGAGCAGCUCAGGAGGGCUUCCUGGGUGAGGUGGCAGGUUACAGGUUAGAUCUUUGGCCCUCAGAUUC

.....(((((...(((((.((((.(((((((((..((.((((((((.....))))))))...))..)))))))))..)))).)))))..)))))...... (-43.90)

>panTro3_ptr-mir-4512_chr15:63968092-63968168_-

CUCAGCCCGGGCAAUAUAGUGAUACCUCGUCUCUACAAAAAAUUGAGACAGGGCCUCACUGUAUCGCCCAGGCUGGA

.((((((.((((.(((((((((..(((.(((((...........))))).)))..))))))))).)))).)))))). (-41.50)

>panTro3_ptr-mir-4312_chr15:66314855-66314930_-

GAAAGGUUGGGGGCACAGAGAGCGAGGAGCCUUCCCCAGAGGAGUCAGGCCUUGUUCCUGUCCCCAUUCCUCAGAG

...(((...((((.((((.(((((((..(((((((.....)))...)))))))))))))))))))...)))..... (-32.80)

>panTro3_ptr-mir-4513_chr15:72354743-72354828_-

AUUCUAGGUGGGGAGACUGACGGCUGGAGGCCCAUAAGCUGUCUAAAACUUUGGCCCCCAGAUUUCUGGUCUCCCCACUUCAGGAC

.(((((((((((((((((((...((((.((((...(((.(......).))).)))).))))...)).))))))))))))).)))). (-41.00)

>panTro3_ptr-mir-4313_chr15:73315427-73315527_-

GAUCAGGCCCAGCCCCCUGGCCCCAAACCCUGCAGCCCCAGCUGGAGGAUGAGGAGAUGCUGGGCUUGGGUGGGGGAAUCAGGGGUGUAAAGGGGCCUGCU

...(((((((.(((((((((((((..((((...(((((.(((................)))))))).)))).))))..))))))).))....))))))).. (-53.50)

>panTro3_ptr-mir-3713_chr15:74149036-74149080_+

GGUAUCCAUUUGGGGAUGGUUUCACUAUCCCCAGAUGGAUACCAA

((((((((((((((((((((...)))))))))))))))))))).. (-34.70)

>panTro3_ptr-mir-5572_chr15:78233431-78233567_+

AGCCAGACAAGAGGGUCAUGGGGAGUCACUGUCAACCCAGAGCAGGCACUGCCCCUGCGACCAGCCUGGGGCAUGGGUUGGGGGGCGGGGGUCUGCUGGUGAUGCUUUCCAUCUCUUUGCUUUGUCCUGAUUGUAGC

.....((((((((((..(((((((((....((((.((...(((((((.((((((((.(((((.(((...)))...)))))))))))))..)))))))))))))))))))))))))))....)))))........... (-58.30)

>panTro3_ptr-mir-4514_chr15:78653743-78653799_-

GUUGAAACAGGCAGGAUUGGGGAAACAUCUUUUACCUCGUCUCUUGCCUGUUUUAGA

.(((((((((((((((.((((((((.....))).)))))..))))))))))))))). (-25.20)

>panTro3_ptr-mir-4515_chr15:80633028-80633108_+

GCGGGAGGUGUAACAGGACUGGACUCCCGGCAGCCCCAGGGCAGGGGCGUGGGGAGCUGGUCCUAGCUCAGCGCUCCCGGA

.((((((((.....((((((((.(((((.((.(((((......))))))).)))))))))))))......)).)))))).. (-50.00)

>panTro3_ptr-mir-548ap_chr15:83128252-83128348_+

ACCAAUUCCUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGUGGUCUUUGUCAUUAAAACCAAAAACAAAAACCACAAUUACUUUUUUACUGACCUAAAUAUUAUUU

.........((((((((((.(((((((((((((((.(((((..((......))..))))).))))))))))))))).)))))))))).......... (-34.30)

>panTro3_ptr-mir-3529_chr15:85946149-85946226_-

GGCACCAUUAGGUAGACUGGGAUUUGUUGUUGAGCGCAGUAAGACAACAACAAAAUCACUAGUCUUCCAGAUGGGGCC

(((.(((((.((.(((((((((((((((((((............))))))).))))).))))))).)).))))).))) (-33.70)

>panTro3_ptr-mir-9-3_chr15:86717196-86717285_+

GGAGGCCCGUUUCUCUCUUUGGUUAUCUAGCUGUAUGAGUGCCACAGAGCCGUCAUAAAGCUAGAUAACCGAAAGUAGAAAUGACUCUCA

.((((..(((((((((.(((((((((((((((.(((((..((......))..))))).))))))))))))))))).)))))))..)))). (-41.90)

>panTro3_ptr-mir-5094_chr15:87197961-87198044_-

AAAAGAAAAAAAUCGGUGAAUGCCUUGACCUAACACACUGCCUUUUAUGUGGUAGGUACAGUGGGCUCACUGAAACAUUUAACU

............(((((((..(((((((((((.((((..........)))).))))).))..)))))))))))........... (-23.20)

>panTro3_ptr-mir-5009_chr15:87226369-87226468_-

GACCAGAAGUGUUUUGGAUUUUGGACUUUUUCAGAUUUGGGGAUAUUUGCAUUAUACUUAUCCUAAAUCUGAAAGUCCAAAACCUGAAAUGACCAAUGAG

........(((((((((.((((((((((..(((((((((((.(((.............)))))))))))))))))))))))).))))))).))....... (-31.60)

>panTro3_ptr-mir-3174_chr15:87350950-87351036_+

GUUACCUGGUAGUGAGUUAGAGAUGCAGAGCCCUGGGCGCCUCAGCAAACCUACUGGAUCUGCAUUUUAAUUCACAUGCAUGGUAAU

((((((..((((((((((.((((((((((.((.((((.((....))...))))..)).))))))))))))))))).)))..)))))) (-36.10)

>panTro3_ptr-mir-3175_chr15:90295460-90295536_+

CCGCGGGGGCGGGGAGAGAACGCAGUGACGUCUGGCCGCGUGCGCAUGUCGGGCGCUUUCUCCUCCCCCUACCCAGG

....(((((.(((((((((.(((..((((((.((........)).)))))).))).))))))))))))))....... (-35.00)

>panTro3_ptr-mir-4714_chr15:96294968-96295044_+

AUUUUGGCCAACUCUGACCCAUUAGGUUGAUAUCAGAAUGAGGUGUACCAACNUAGGUGGUCAGAGUUGGCCAAAAU

((((((((((((((((((((.(((.(((((((((.......)))))..)))).)))).))))))))))))))))))) (-38.40)

>panTro3_ptr-mir-5587_chr16:537840-537892_+

ACGGUCACCUCCGGGACUCAGCCCUGUGCUGAGCCCCGGGCAGUGUGAUCAUC

..(((((((((((((.((((((.....)))))).)))))..)).))))))... (-28.00)

>panTro3_ptr-mir-3176_chr16:546965-547054_+

GGGCCUCUCCAGUCUGCAGCUCCCGGCAGCCUCGGGUCACACUCCCGGGAUCCCCAGGGACUGGCCUGGGACUACUGGGGGUGGCGGCCG

.((((..........((.((((((((.((.(((((((((...(((((((...))).)))).))))))))).)).)))))))).)))))). (-46.90)

>panTro3_ptr-mir-3177_chr16:1770309-1770390_+

CCGCAUGCCAUGUGUACACACGUGCCAGGCGCUGUCUUGAGACAUUCGUGCAGUGCACGGCACUGGGGACACGUGGCACUGG

...((((((((((((...((.(((((..(((((((..(((.....))).)))))))..)))))))...)))))))))).)). (-40.70)

>panTro3_ptr-mir-3677_chr16:2332951-2333010_+

GGCAGUGGCCAGAGCCCUGCAGUGCUGGGCAUGGGCUUCUCGUGGGCUCUGGCCACGGCC

(((.(((((((((((((.((((.(((.......)))..)).))))))))))))))).))) (-38.80)

>panTro3_ptr-mir-3178_chr16:2600018-2600101_-

GAGGCUGGGCGGGGCGCGGCCGGAUCGGUCGAGCGCGUCCUGGCUGAUGACGGUCUCCCGUGCCCACGCCCCAAACGCAGUCUC

(((((((((((((((((((..(((((((((.(((........))))))..)))))).)))))))).))))).......)))))) (-45.00)

>panTro3_ptr-mir-6126_chr16:3515503-3515591_-

AGCCUGUGGGAAAGAGAAGAGCAGGGCAGGGUGAAGGCCCGGCGGAGACACUCUGCCCACCCCACACCCCGCCUAUGGGCCACACAGCU

(((.((((((...........((((((.(((((..((...(((((((...)))))))...))..))))).)))).))..)).))))))) (-35.90)

>panTro3_ptr-mir-548h-2_chr16:11476824-11476911_-

GUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUCACGGUUUUUGUCAUUACUUUCAAUGGCAAACACCACAAUUACUUUUGCACCAACCUAAUAUAA

((((((((((((((((((((((((...(((.(((((((((......))))))))).)))...)))))))))))))))))))))))).. (-48.10)

>panTro3_ptr-mir-4718_chr16:12930393-12930443_+

AGCUGUACCUGAAACCAAGCACCUGUUUGUGACUUGGCUUCAGUUACUAGC

.((((((.(((((.((((((((......))).))))).))))).))).))) (-20.60)

>panTro3_ptr-mir-1972-1_chr16:15143360-15143436_-

UAUAGGCAUGUGCCACCACACCUGGCUUAAAUGUGUCAUUUAAAAAUUCAGGCCAGGCACAGUGGCUCAUGCCUGUA

((((((((((.(((((....((((((((.(((.............))).))))))))....))))).)))))))))) (-37.80)

>panTro3_ptr-mir-6506_chr16:15699822-15699887_-

GACUGGGAUGUCACUGAAUAUGGUGUUUGUGAGUUGAUUGACAUCGUAUCAGAGAUUCCAGACACA

..(((((((.((..(((.(((((((((.((......)).)))))))))))))).)))))))..... (-22.70)

>panTro3_ptr-mir-548w_chr16:26206211-26206284_+

GGUUGGUGCAAAAGUAACUGCGGUUUUUGCCUUUAAACAUAAUGGCAAAACCCACAAUUACUUUUGCACCAAUC

(((((((((((((((((.((.((.(((((((.(((....))).))))))).)).)).))))))))))))))))) (-38.50)

>panTro3_ptr-mir-4721_chr16:28998398-28998486_-

GGGCCUGGUCAUGGUCAAGCCGGGUUCCAUCAAGCCCCACCAGAAGGUGGAGGCCCAGGUGAGGGCUCCAGGUGACGGUGGGCAGGGUU

.(.((((.((((.(((..(((((((((((((..((((((((....))))).)))...)))).)))).)).)))))).)))).)))).). (-45.10)

>panTro3_ptr-mir-3680-1_chr16:29713482-29713568_-

AAAUUUAAGGAGGGACUCACUCACAGGAUUGUGCAAAUGCAAAGUUGGCUUUUGCAUGACCCUGGGAGUAGGUGCCUCCUUAAAUUU

.((((((((((((.(((.((((.((((.(((((((((.((.......)).))))))))).)))).)))).))).)))))))))))). (-45.80)

>panTro3_ptr-mir-3181_chr16:49732285-49732357_+

CGGCGACCAUCGGGCCCUUAGGGCCGGACCGUUAGUUGCCCGGGCCCGAGCCGGCCGGGCCCGCGGGUUGCCG

((((((((..(((((((....((((((..((...(((.....))).))..)))))))))))))..)))))))) (-46.30)

>panTro3_ptr-mir-3935_chr16:55312082-55312185_+

GGAUGUGUUCCUGUCCCAGAAGGAGCUGAUGGUUGUAUCUAUGAAGGUAAGCAUUUUUGUAGAUACGAGCACCAGCCACCCUCAGCAAAGGCAGAGAAUGCUUA

....(((((((((((.....(((.((((.((.((((((((((((((((....)))))))))))))))).)).))))...))).......))))).))))))... (-37.30)

>panTro3_ptr-mir-1538_chr16:68897802-68897862_-

GGGAACAGCAGCAACAAGGGCCUCGCUUCCUGCCGCCGCGGCCCGGGCUGCUGCUGUUCCU

(((((((((((((.(..(((((.(((........).)).)))))..).))))))))))))) (-38.40)

>panTro3_ptr-mir-1972-2_chr16:69384200-69384276_+

UAUAGGCAUGUGCCACCACACCUGGCUUAAACGUGUCAUUUAAAAAUUCAGACCAGGCACAGUGGCUCAUGCCUGUA

((((((((((.(((((....(((((((......................)).)))))....))))).)))))))))) (-31.40)

>panTro3_ptr-mir-4719_chr16:76305327-76305410_+

ACAAUGAUGACUUGCAUAUUAUAGAUUUGUGAUUACAUUAAAACUUAAAAUUUCACAAAUCUAUAAUAUGCAAGUCAUCACUGU

(((.((((((((((((((((((((((((((((....................)))))))))))))))))))))))))))).))) (-43.10)

>panTro3_ptr-mir-4720_chr16:80919743-80919818_+

AAGCCUGGCAUAUUUGGUAUAACUUAAGCACCAGGUAAACUCUGGUGCUUAAGUUGUACCAAGUAUAGCCAAGUUU

.(((.((((((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))).)))).))). (-47.80)

>panTro3_ptr-mir-3182_chr16:83109764-83109826_+

CCUGCUUCUGUAGUGUAGUCCGUGCAUCUGCCCUUCGAUGCUUGGGUUGGAUCAUAGAGCAGU

.(((((.((((.((.(((((((.(((((........))))).))))))).)).))))))))). (-24.10)

>panTro3_ptr-mir-1910_chr16:85400670-85400749_-

UGUCCCCUCAGCCAGUCCUGUGCCUACCGCCUUUGUGCUGUCCUUGGAGGGAGGCAGAAGCAGGAUGACAAUGAGGGCAA

....((((((....(((((((..((...((((((.(.(.......).).))))))))..))))))).....))))))... (-32.40)

>panTro3_ptr-mir-5189_chr16:88179118-88179231_+

GGCCCGCCUUUUAGGGGCCUCGCCGUCUGGGCACAGGCGGAUGGACAGGCUGGCCUCUGGAUGACCUGCCAACCCUCAGAGCCCAGACCCACGUGGCCUCAGUUGGGGACCAGG

((.((.((.....((((((.((..((((((((.(.((.((.(((.((((....((...))....))))))).)).)).).))))))))...)).))))))....)))).))... (-49.40)

>panTro3_ptr-mir-4722_chr16:88438854-88438913_-

GGCAGGAGGGCUGUGCCAGGUUCGCUGGGCCAGGCCUGACCUGCCAGCCCCUCCCUGCAG

.(((((.((((((.((.(((((....((((...)))))))))))))))))...))))).. (-33.30)

>panTro3_ptr-mir-3185_chr17:8871978-8872045_+

GAAUGGAAGAAGAAGGCUGUCGGUCUGCGGGAGCCAGGCCGCAGAGCCAUCCGCCUUCUGUCCAUGUC

..(((((...(((((((.(..(((((((((........))))))).))..).))))))).)))))... (-33.30)

>panTro3_ptr-mir-2117_chr17:14005393-14005472_-

GCUCUGAUUUACUUCUGUCUGGCCUGGUGAACAGCAGGAAUGGCUGUAGCUGUUCUCUUUGCCAAGGACAGAUCUGAUCU

.....((((....((((((((((..((.(((((((((......))...))))))).))..)))..)))))))...)))). (-27.70)

>panTro3_ptr-mir-5010_chr17:14870412-14870531_-

GAUCCAGGGAACCCUAGAGCAGGGGGAUGGCAGAGCAAAAUUCAUGGCCUACAGCUGCCUCUUGCCAAACUGCACUGGAUUUUGUGUCUCCCAUUCCCCAGAGCUGUCUGAGGUGCUUUG

....(((((.(((.((((((.(((((((((.(((((((((((((..((.....((........))......))..)))))))))).))).)))))))))...))..)))).))).))))) (-43.40)

>panTro3_ptr-mir-548at_chr17:14891900-14891958_-

AAAAGUUAUUGCGGUUUUGGCCGCCAAAAGAAAUGGCCCAAACCGGCAGUAACUUUUGU

(((((((((((((((((.(((((..........))))).))))).)))))))))))).. (-26.70)

>panTro3_ptr-mir-4728_chr17:17660149-17660215_-

GUGGGAGGGGAGAGGCAGCAAGCACACAGGGCCUGGGACUAGCAUGCUGACCUCCCUCCUGCCCCAG

..((((((((.(((((((((.((...(((...)))......)).))))).)))).))))).)))... (-29.80)

>panTro3_ptr-mir-4727_chr17:18568611-18568665_-

AAUCUGCCAGCUUCCACAGUGGCAGAUUUUCCCAUAGUGGGAAGCUGGCAGAUUC

(((((((((((((((((.((((.........)))).)).))))))))))))))). (-31.00)

>panTro3_ptr-mir-4726_chr17:18674734-18674791_-

AGGGCCAGAGGAGCCUGGAGUGGUCGGGUCGACUGAACCCAGGUUCCCUCUGGCCGCA

..((((((((((((((((.(((((((...)))))..))))))))).)))))))))... (-37.50)

>panTro3_ptr-mir-4734_chr17:18693487-18693556_+

CUCGGGCCCGACCGCGUCGGCCCGCACCUCCCGGCCCGGAGCUGCGGGCUGCGGUCAGGGCGGUCCCGGG

(((((((((((((((...((((((((.((((......)))).)))))))))))))).))))....))))) (-46.60)

>panTro3_ptr-mir-2909_chr17:20197392-20197460_-

GGUGUUAGGGCCAACAUCUCUUAGUCUUUCCCCUGUGGUCCCAAGAUGGCUGUUGCAACUUAACGCCAU

(((((((((..(((((.((....(((((..((....))....))))))).)))))...))))))))).. (-19.00)

>panTro3_ptr-mir-4725_chr17:25454604-25454693_-

GUGUCUCUCUGGAGACCCUGCAGCCUUCCCACCCACCAGGGAGCUUUCCAUGGGCUGUGGGGAAGGGGUCAGUGUCGGGUGAGGGAACAC

(((((((((....(((.(((...(((((((((...(((.(((....))).)))...)).)))))))...))).)))....))))).)))) (-39.30)

>panTro3_ptr-mir-4724_chr17:25496779-25496867_-

ACGCAAAAUGAACUGAACCAGGAGUGAGCUUUGUGUACAUUAUCUAUUAGAAAAUGAAGUACCUUCUGGUUCAGCUAGUCCCUGUGCGG

.((((....((.((((((((((((.(.(((((((...................))))))).)))))))))))))....))....)))). (-27.20)

>panTro3_ptr-mir-4733_chr17:25938077-25938152_+

GGUCGCUUAAAUCCCAAUGCUAGACCCGGUGGCAAUCAAGGUCUAGCCACCAGGUCUAGCAUUGGGAUUUAAGCCC

....((((((((((((((((((((((.((((((............)))))).)))))))))))))))))))))).. (-51.90)

>panTro3_ptr-mir-3184_chr17:26928744-26928818_+

AAGCAAGACUGAGGGGCCUCAGACCGAGCUUUUGGAAAAUAGAAAAGUCUCGCUCUCUGCCCCUCAGCCUAACUU

.((..((.(((((((((...(((.(((((((((.........))))).)))).)))..))))))))).))..)). (-30.70)

>panTro3_ptr-mir-4523_chr17:27680563-27680631_-

GCGGGGGACCGAGAGGGCCUCGGCUGUGUGAGGACUAGAGGCGGCCGAGGCCCGGGCCGGUUCCCCCGA

.((((((((((...(((((((((((((.(.........).)))))))))))))....))).))))))). (-50.50)

>panTro3_ptr-mir-4732_chr17:28210767-28210842_+

GAGGGAGCCGUAGAGCAGGGAGCAGGGAGCUGUGUGUGUCCAGCCCUGACCUGUCCUGUUCUGCCCCCAGCCCCUC

(((((.((.(((((((((((((..(((.((((........)))))))...)).))))))))))).....))))))) (-35.10)

>panTro3_ptr-mir-451b_chr17:28211059-28211126_-

UGGGUAUAGCAAGAGAACCAUUACCAUUACUAAACUCAGUAAUGGUAACGGUUUCCUUGCCAUUCCCA

((((.((.(((((.(((((.(((((((((((......))))))))))).))))).))))).)).)))) (-33.00)

>panTro3_ptr-mir-4723_chr17:28723708-28723788_-

AGUUGGUGGGGGAGCCAUGAGAUAAGAGCACCUCCUAGAGAAUGUUGAACUAAAGGUGCCCUCUCUGGCUCCUCCCCAAAG

..((((.((((((((((.((((...(.((((((..(((...........))).))))))).)))))))))))))))))).. (-38.90)

>panTro3_ptr-mir-4522_chr17:29801775-29801861_+

GCGGGCGUUGCCUGGGGGCCUCGCAGGGGGAGAUCCAGCCCAGGCUGGUUCCGCUGACUCUGCCUGUAGGCCGGUGGCGUCUUCUGG

..((((((((((....(((((.(((((.((((..(((((....))))).........)))).))))))))))))))))))))..... (-43.40)

>panTro3_ptr-mir-1269b_chr17:43125902-43125976_+

UGAGGUUUCUGGACUGAGCCAUGCUACGGGCUUCUCUGGUUCUCCAGCUUACAGAUGGCUUAUCCUGGGACCUCU

.((((((((.(((.((((((((.((..(((((.....((....)))))))..))))))))))))).)))))))). (-31.70)

>panTro3_ptr-mir-4521_chr17:47944484-47944543_-

UCGGCUAAGGAAGUCCUGUGCUCAGUUUUGUAGCAUCAAAACUAGGAUUUCUCUUGUUAC

..(((.(((((((((((......(((((((......))))))))))))))).)))))).. (-16.90)

>panTro3_ptr-mir-4314_chr17:48049527-48049618_-

GGCCAUUCCUCUCUGGGAAAUGGGACAGGUAGUGGCCACAGUGAGAAAGCUGGCCUGUCCUUCUGCCCCAGGGCCCAGAGUCUGUGACUGGA

..(((.(((.(((((((...((((.((((....(((((..((......)))))))......)))).))))...)))))))...).)).))). (-36.40)

>panTro3_ptr-mir-4729_chr17:58088121-58088192_+

UCUGUUUCCUCAUUUAUCUGUUGGGAAGCUAACUGUGACCUUAGCGUCCCAGCAGAUAAAUGAGGAAACAGA

((((((((((((((((((((((((((.(((((........))))).)))))))))))))))))))))))))) (-49.70)

>panTro3_ptr-mir-3064_chr17:63274906-63274971_-

GGUCUGGCUGUUGUGGUGUGCAAAACUCCGUACAUUGCUAUUUUGCCACACUGCAACACCUUACAG

.((..((.(((((((((((((((((...((.....))...))))).))))))))))))))..)).. (-23.20)

>panTro3_ptr-mir-5047_chr17:63275346-63275445_-

GAAGCGCUUGCCUAGACGAGACACAGUGCAUAAAAACAACUUUUGGGGGACAGGUAUGUUUUCUUGCAGCUGCGGUUGUAAGGUCUUGGCAAGACAAGCA

......((((((.((((..(((.(((((((..(((((((((..((.....))))).))))))..)))).)))..))).....)))).))))))....... (-31.00)

>panTro3_ptr-mir-6080_chr17:63555856-63555921_+

GCCUGCGGCUCUGGGAAUGCCGGUCUGGGGCUGGUUGUCUAGUGCGGGCGUUCCCGUUCGUGGGGA

.(((((((...((((((((((.(((((((........))))).)).)))))))))).))))))).. (-34.10)

>panTro3_ptr-mir-548aa-2_chr17:66131742-66131838_+

UUUUAUUAGGUUGGUGCAAAAGAAACUGCGGAUUUUGCCAUUACUUUCAAUGGCAAAAACCACAAUUACUUUUGCACCAACCUAAAUCUUCCCUCUC

.....(((((((((((((((((.((.((.((.((((((((((......)))))))))).)).)).)).)))))))))))))))))............ (-44.10)

>panTro3_ptr-mir-4524b_chr17:67863226-67863340_+

UAGCUGGGUGGAUGUGUUCUUUUGAAGGAUAGCAGCAUAAGCCUGUCUCAAAAUAAUUCUGCAGUGAGACAGGUUCAUGCUGCUAUCCUUCCAAAGAGGAAGGGUAAUCACUGUC

......(((((...(.((((((((((((((((((((((.(((((((((((..............))))))))))).)))))))))))))))...))))))).)....)))))... (-53.10)

>panTro3_ptr-mir-3615_chr17:73656323-73656409_+

GACUCUGGGACGCUCAGACGCCGCGCGGGGCGGGGAUUGGUCUGUGCUCCUCUCUCGGCUCCUCGCGGCUCGCGGCGGCCGACGGUU

((((.(.((.((((..((.((((((.(((((.((((..((........))..)))).))))).))))))))..)))).)).).)))) (-45.40)

>panTro3_ptr-mir-3678_chr17:74337757-74337850_+

GAAUCCGGUCCGUACAAACUCUGCAGUGUUGAAUGAUUGGUGAGUUUGUUUGCUCAUUGAUUGAAUCACUGCAGAGUUUGUACGGACCGGAUUC

((((((((((((((((((((((((((((......(((((((((((......)))))))))))....)))))))))))))))))))))))))))) (-64.60)

>panTro3_ptr-mir-4738_chr17:74737955-74738041_-

GGUCGCGUUUCUCCUUCCUACCAGCGCGUUUUCAGUUUCAUAGGGAAGCCUUUCCAUGAAACUGGAGCGCCUGGAGGAGAAGGGGCC

((((.(..(((((((.....((((.((((((.(((((((((.(((((...)))))))))))))))))))))))))))))))).)))) (-43.00)

>panTro3_ptr-mir-636_chr17:75708674-75708772_-

UGGCGGCCUGGGCGGGAGCGCGCGGGCGGGGCCGGCCCCGCUGCCUGGAAUUAACCCCGCUGUGCUUGCUCGUCCCGCCUGCAGCCCUAGGCGGCGUCG

..((.(((((((.....((..(((((((((((.(((..(((.((..((......))..)).)))...))).))))))))))).))))))))).)).... (-51.90)

>panTro3_ptr-mir-4730_chr17:79869787-79869862_+

CGCAGGCCUCUGGCGGAGCCCGUUCCAUGCCAGAUGCUGAGCGAUGGCUGGUGUGUGCUGCUCCACAGGCCUGGUG

..(((((((.(((.(.(((.((..(((.((((..(((...))).)))))))..)).))).).))).)))))))... (-37.00)

>panTro3_ptr-mir-3065_chr17:80583416-80583494_+

CUGCCCUCUUCAACAAAAUCACUGAUGCUGGAGUCGCCUGAGUCAUCACUCAGCACCAGGAUAUUGUUGGAGAGGACAG

(((.((((((((((((.(((.(((.(((((((.((....)).))......))))).)))))).)))))))))))).))) (-35.40)

>panTro3_ptr-mir-4740_chr17:80867853-80867915_-

GCCAAGGACUGAUCCUCUCGGGCAGGGAGUCCGAGGGGACCGCCCGAGAGGAUCCGUCCCUGC

..((.((((.(((((((((((((...(.((((....)))))))))))))))))).)))).)). (-41.00)

>panTro3_ptr-mir-3186_chr17:80916198-80916282_-

AGCCUGCGGUUCCAACAGGCGUCUGUCUACGUGGCUUCGACCAAGUUCAAAGUCACGCGGAGAGAUGGCUUUGGAACCAGGGGCU

(((((..((((((((.((.(((((.(((.((((((((.((......)).)))))))).))).))))).))))))))))..))))) (-46.90)

>panTro3_ptr-mir-4525_chr17:82171289-82171363_-

GUCAGAGGGGGCAUGUGCAUGCUGGUUGGGGUGGGCUGCCUGUGGACCAAUCAGCGUGCACUUCCCCACCCUGAA

.((((.(((((...(((((((((((((((...((....))......)))))))))))))))...))).)))))). (-41.40)

>panTro3_ptr-mir-3156-3_chr18:1657434-1657510_-

UGCAGAAGAAAGAUCUGGAAGUGGGAGACACUUUCACUAUAUAUAAUGGCUCCCACUUCCAGAUCUUUCUCUCUGUA

(((((((((((((((((((((((((((.((................)).))))))))))))))))))))).)))))) (-44.00)

>panTro3_ptr-mir-4526_chr18:2916972-2917058_-

UGCGGUGACAUCAGGGCCCAGUCCCUGCUGUCAUGCCCCAGGUGACGUGCUGGGCUGACAGCAGGGCUGGCCGCUAACGUCACUGUC

.((((((((...((((((.((.(((((((((((.((((.((........))))))))))))))))))))))).))...)))))))). (-54.60)

>panTro3_ptr-mir-5190_chr18:3068005-3068084_-

GGUCAUACCCUGGCUCCAGCCCUGUCACAUGGUUAGUGUUCCACAGCCAGUGACUGAGCUGGAGCCAGGGCCACUGCCCC

(((....(((((((((((((.(.(((((.(((((.(((...))))))))))))).).))))))))))))).....))).. (-47.60)

>panTro3_ptr-mir-4317_chr18:10233465-10233529_+

AAAAGGCGAGACAUUGCCAGGGGGUUUAUUUUGUAGCUCUCUUGAUAAAAUGUUUUAGCAAACAC

.....((((((((((..(((((((((........))).))))))....)))))))).))...... (-15.60)

>panTro3_ptr-mir-3976_chr18:10780475-10780613_-

UGAGGGAUAUAGAGAGCAGGAAGAUUAAUGUCAUAUUGGAGUCGGGCUGCAGGGCUUCUUUUACACAAUAAAUAUUGUAUGAAGUGCUGAUGUAACCUUUACUGCAGCAUGACAUGGGAUUUGGCUGUUUUUAUGGCUC

...(((.((((((((.(((..(((((.(((((((.(((.(((.(((.((((.(((..((((...(((((....)))))..)))).)))..)))).)))..))).))).)))))))..)))))..))))))))))).))) (-40.00)

>panTro3_ptr-mir-6718_chr18:12747896-12747975_-

AGUGAAUCCCUAGUGCUCAGAGGGCUUAUGAUAUAUUGUGAGAGCCAUGUCAUAAGCCCUUUGGCCACUAGGGAUUCAAU

..(((((((((((((.((((((((((((((((((...((....)).)))))))))))))))))).))))))))))))).. (-50.50)

>panTro3_ptr-mir-3929_chr18:31722494-31722548_-

AGUGGCUCACACCAGUAAUCCCAGCACUUUGGGAGGCUGAUGUGAGUAGACCACU

(((((((((((.((((..((((((....)))))).)))).))))))....))))) (-25.70)

>panTro3_ptr-mir-4318_chr18:33467918-33467998_+

GCUUCUUAAUUAUGUCAUAAACCCAUUGUGGGCAAGGGCCUUGUCUUAGAUAGUCACUGUGGGUACAUGCUAGGUGCUCAA

((..((((..(((((.....((((((.(((((((((...)))))).........))).))))))))))).)))).)).... (-18.60)

>panTro3_ptr-mir-5583-2_chr18:35503610-35503668_-

AAACUAAUAUACCCAUAUUCUGAUGAUCACCUAGCCAGAAUAUGGGUAUAUUAGUUUGG

((((((((((((((((((((((.............)))))))))))))))))))))).. (-30.00)

>panTro3_ptr-mir-5583-1_chr18:35503612-35503670_+

AAACUAAUAUACCCAUAUUCUGGCUAGGUGAUCAUCAGAAUAUGGGUAUAUUAGUUUGG

(((((((((((((((((((((((...........))))))))))))))))))))))).. (-30.30)

>panTro3_ptr-mir-4319_chr18:40893219-40893303_-

UUGGCUUGAGUCCCUGAGCAAAGCCACUGGGAAUGCUCCCUGAGGACGUUAUAUGAGUGCUCAGCUCAUGGGGCUAUGAUGGUCA

.(((((..(((((((((((..(((.(((.(....(((((....))).))....).))))))..))))).)))))).....))))) (-32.10)

>panTro3_ptr-mir-4527_chr18:43293512-43293581_+

CCAGAAGUGGUCUGCAAAGAGAUGACUGUGAAUCCAAGAUCCACAUCAGCUCUGUGCUGCCUACAUCUGA

.((((.((((.(.(((.((((.(((.((((.(((...))).))))))).)))).))).).)))).)))). (-24.90)

>panTro3_ptr-mir-4744_chr18:44976557-44976638_-

GUAAUCACAUCUAAAGACUAGACUUCGCUAUGACCAGGCCAUAGUAAACAUCAUAGUAUGUCUAGUCUUUAGGUUUGAUUAC

(((((((.(((((((((((((((...(((((((....((....)).....)))))))..))))))))))))))).))))))) (-35.80)

>panTro3_ptr-mir-1539_chr18:45411350-45411399_+

GGCUCUGCGGCCUGCAGGUAGCGCGCAAGUCCUGCGCGUCCCAGGUGCCC

(((((((.(((.((((((..((......)))))))).))).)))).))). (-21.80)

>panTro3_ptr-mir-4320_chr18:46050949-46051013_-

GACAUGUGGGGUUUGCUGUAGACAUUUCAGAUAACUCGGGAUUCUGUAGCUUCCUGGCAACUUUG

....(((.(((...((((((((.(((((((....)).)))))))))))))..))).)))...... (-17.30)

>panTro3_ptr-mir-4528_chr18:49190338-49190427_+

UAUUCUACUGAGAGUACAGAUCUUUAUAUAUAUGAUCAUUAUAUGUAUGAUGAGAUCAUUAUAUGUAUGAUCUGGACACCCAGUAGAAUC

.(((((((((.(.((.((((((..((((((((((((((((((....)))))))..))).)))))))).)))))).)).).))))))))). (-32.40)

>panTro3_ptr-mir-4529_chr18:51525998-51526075_+

AUGACAGGCCAUCAGCAGUCCAAUGAAGACAUGAAGACCCAAUGUCUUCAUUGGACUGCUGAUGGCCCGUCACUGGGA

.((((.((((((((((((((((((((((((((.........)))))))))))))))))))))))))).))))...... (-56.30)

>panTro3_ptr-mir-3591_chr18:54546034-54546106_-

CAGUAGCUAUUUAGUGUGAUAAUGGCGUUUGAUAAUUUAGACACAAACACCAUUGUCACACUCCACAGCUCUG

(((.((((....(((((((((((((.(((((............))))).)))))))))))))....))))))) (-30.50)

>panTro3_ptr-mir-5011_chr18:63247272-63247374_+

AGAUGGUAUUGAGUGGAUGCUGUUAUAUAUACAGCCAUGCACUGUGUAGUUUGGGUACACAGUGCAUGCCUGUAUAUAUAACACUAUCCGUUCAUCUUUCAGC

...(((...((((((((((.((((((((((((((.(((((((((((((.......))))))))))))).)))))))))))))).))))))))))....))).. (-52.10)

>panTro3_ptr-mir-548av_chr18:69126399-69126460_-

AAAAGUACUUGUGGAUUUGCCAUCACCUUUACCUUUAAUGGCAAAACGGCAGUUACUUUUGC

(((((((.((((.(.((((((((..............)))))))).).)))).))))))).. (-19.20)

>panTro3_ptr-mir-4745_chr19:736586-736641_+

GUGAGUGGGGUUCCCGGGACGGCGCCCGCCCUGGCCCGGCCACGUCUCACGGUCCC

(((((((.((((.(((((.(((...))).)))))...)))).)).)))))...... (-22.90)

>panTro3_ptr-mir-3187_chr19:745387-745456_+

GCUGGCCCUGGGCAGCGUGUGGGUGAAGGUCACCAUGUUCUCCUUGGCCAUGGGGCUGCGCGGGGCCAGC

((((((((((.(((((.(...(((.((((............)))).)))...).))))).)))))))))) (-45.80)

>panTro3_ptr-mir-4321_chr19:2231955-2232034_+

CUGGUCUCCGCAGAGCCUCUGCCCGUCCCGGGACACCCGCUACCUGGUGUUAGCGGUGGACCGCCCUGCGGGGGCCUGGC

(.(((((((((((.((.(((((((..((((((..........))))).)...).))))))..)).))))))))))).).. (-38.10)

>panTro3_ptr-mir-4747_chr19:4951378-4951432_+

AGGGAACGAGGCUUGGUCUUAGCACGGGGUCUAAGGCCCGGGCUUUUCCUCCCAG

.((((..(((((((((((((((.((...)))))))).)))))))))...)))).. (-22.80)

>panTro3_ptr-mir-3940_chr19:6453390-6453491_-

GCUUAUCGAGGAAAAGAUCGAGGUGGGUUGGGGCGGGCUCUGGGGAUUUGGUCUCACAGCCCGGAUCCCAGCCCACUUACCUUGGCUACUCUCCUUCCUUCU

.......((((((.(((((((((((((((((((((((((.(((((......))))).))))))..)))))))))....)))))))....)))..)))))).. (-45.40)

>panTro3_ptr-mir-4999_chr19:8523266-8523356_-

AUAGAAAAUAAAAUACAUACUGCUGUAUUGUCAGGUAGUGAUAGGAUUUACCACUACCUGACAAUACAGUAUGUGUUUGUUUUAUAUAUUU

.......((((((((.((((((((((((((((((((((((...........)))))))))))))))))))).)))).))))))))...... (-41.00)

>panTro3_ptr-mir-5589_chr19:10232229-10232288_+

GGCUGGGUGCUCUUGUGCAGUGAGCAACCUACACAACUGCACAUGGCAACCUAGCUCCCA

(((((((((((..((((((((..............)))))))).))).)))))))).... (-27.80)

>panTro3_ptr-mir-4322_chr19:10418826-10418898_+

ACCGCGAGUUCCGCGCCUGGCCGUGUCGCCCCACGAGGGGGACCGUGGGCUCAGCGCGUGGCGCCCGGAGCAU

.(((.(.((.((((((((((((..(((.((((....)))))))....))).))).)))))).))))))..... (-38.10)

>panTro3_ptr-mir-1238_chr19:10749520-10749602_+

GUGAGUGGGAGCCCCAGUGUGUGGUUGGGGCCGUGGCGGGUGGGCAGCCCAGCCUCUGAGCCUCCCUCGUCUGUCUGCCCCAG

.....((((.((..(((..((.((..(((((((.(((((((.....)))).)))..)).))))))).)).)))...)))))). (-32.30)

>panTro3_ptr-mir-638_chr19:10923410-10923509_+

GUGAGCGGGCGCGGCACGGAUCGCGGGCGGGCGGCGGCCUAGGGCGCGGAGGGCGGACCGGGAAUGGCGCGCCGUGCGCCGCCGGCGUAACUGCGGCGCU

.......(((((.(((.(...(((.((((((((((((((..((.(((.....)))..))......))).))))))...))))).)))...)))).))))) (-53.50)

>panTro3_ptr-mir-4748_chr19:10988097-10988178_+

UGGCUGGCUGAGGUUUGGGGAGGAUUUGCUGGUGCUAGAGAGGAAAGCAGACCCUACCCAACCCCACACCCUACUACAGCCA

((((((.....(((.((((((((.((((((..(.((....)).).)))))).)))......))))).)))......)))))) (-30.50)

>panTro3_ptr-mir-5695_chr19:13193864-13193948_+

CAAGGCCUAUCUAUCUAGAUUCUUCUUGGCCUCUCUGAGCAUGCAUUCCUGAGACUCCAAGAAGAAUCUAGACAGACAGGCCUUG

((((((((.(((.((((((((((((((((..((((.(((......)))..))))..)))))))))))))))).))).)))))))) (-47.80)

>panTro3_ptr-mir-6515_chr19:13214327-13214383_+

CAUUGGAGGGUGUGGAAGACAUCUGGGCCAACUCUGAUCUCUUCAUCUACCCCCCAG

..((((.(((((..(((((.(((.(((....))).))).)))))...))))).)))) (-20.60)

>panTro3_ptr-mir-3188_chr19:18576099-18576183_+

GGCGCCUCCUGCUCUGCUGUGCCGCCAGGGCCUCCCCUAGCGCGCCUUCUGGAGAGGCUUUGUGCGGAUACGGGGCUGGAGGCCU

((.((((((.((((((.(((.(((((((((((((.((.((........)))).))))))))).))))))))))))).)))))))) (-48.60)

>panTro3_ptr-mir-3189_chr19:18684864-18684936_+

GCCUCAGUUGCCCCAUCUGUGCCCUGGGUAGGAACAUCCUGGACCCCCUUGGGUCUGAUGGGGUAGCCGAUGC

((.((.(((((((((((.(.((((.((((((((...)))))....)))..))))).))))))))))).)).)) (-36.50)

>panTro3_ptr-mir-1270-1_chr19:20522216-20522296_+

CACAAUGUUAUACUGGAGAGCAGGAAGAGCUGUUGCAUAUAAGUAACAGACUUUUCUUUAUCUUCUAUGUGACUGUUUGCA

..(((.((((((..(((((..(((((((((((((((......))))))).))))))))..)))))..))))))...))).. (-29.20)

>panTro3_ptr-mir-1270-2_chr19:20907625-20907707_+

CACAAUGUUAUACUGGAGAGCAGGAAGAGCUCUGUUGGGUAUAAGUAACAGACUUUUUUAUUUCUUCUAUGUGGCUCUUUGCA

..(((.((((((..((((((..(((((((.(((((((........))))))))))))))..))))))..))))))...))).. (-23.60)

>panTro3_ptr-mir-5196_chr19:40549526-40549640_+

UCUGAGGAGACCUGGGCUGUCAGAGGCCAGGGAAGGGGACGAGGGUUGGGGAACAGGUGGUUAGCACUUCAUCCUCGUCUCCCUCCCAGGUUAGAAGGGCCCCCCUCUCUGAAGG

.((..(((((...(((((.((...((((.((((.((((((((((((.((......((((.....)))))))))))))))))).)))).)))).))..)))))...)))))..)). (-53.00)

>panTro3_ptr-mir-4530_chr19:44633104-44633160_-

CGACCGCACCCGCCCGAGAGCUGGGUCAAGGAGCCCGGCAGGACGGGAGCGCGGCGC

((.((((.((((.((....(((((((......))))))).)).))))...)))))). (-28.40)

>panTro3_ptr-mir-6719_chr19:44994106-44994192_-

GCCCUACCCUCAGGAGGAGGCUGAUGUCUUCAGAGCAGGGUUUGGUCUGUGCUUCUCUGACAUCAGUGAUUCUCCUGCUGCUUUUAU

..........((((((((.(((((((((....(((((.((......)).)))))....)))))))))..)))))))).......... (-36.00)

>panTro3_ptr-mir-4323_chr19:47210141-47210209_-

CGGGGCCCAGGCGGGCAUGUGGGGUGUCUGGAGACGCCAGGCAGCCCCACAGCCUCAGACCUCGGGCAC

....((((((((((((.((((((((((((((.....))))))).)))))))))))..).))).)))).. (-42.60)

>panTro3_ptr-mir-3190_chr19:52165408-52165487_+

CUGGGGUCACCUGUCUGGCCAGCUACGUCCCCACGGCCCUUGUCAGUGUGGAAGGUAGACGGCCAGAGAGGUGACCCCGG

((((((((((((.(((((((..((((.(((.((((((....))).))).)))..))))..))))))).)))))))))))) (-55.60)

>panTro3_ptr-mir-3191_chr19:52165410-52165485_-

GGGGUCACCUCUCUGGCCGUCUACCUUCCACACUGACAAGGGCCGUGGGGACGUAGCUGGCCAGACAGGUGACCCC

((((((((((.((((((((.((((.((((.(((.(.(....)).))))))).)))).)))))))).)))))))))) (-48.30)

>panTro3_ptr-mir-4324_chr19:54300545-54300616_-

CGGCCCCUUUGUUAAGGGUCCCAGCCCCAGGGAACUUUAAAACUCUGAGACCCUAACCUUAAAGGUGCUGCA

((((.(((((((((.(((((.(((((....))............))).)))))))))...))))).)))).. (-23.20)

>panTro3_ptr-mir-4750_chr19:54893083-54893138_+

CGCUCGGGCGGAGGUGGCUGAGUGCCGGCUGGCGCCUGACCCACCCCCUCCCGCAG

....((((.((.(((((.(.((((((....)))).)).).))))).)).))))... (-28.60)

>panTro3_ptr-mir-4751_chr19:54940274-54940347_+

CCCGGAGCCAGAGGACCCGUAGCUGCUAGAAGGGCAGGGGUGUGGCUUCUGGGGGCUGGUCUUCAGCUCUGGCG

.(((((((..(((((((...((((.(((((((.(((....)))..))))))).))))))))))).))))))).. (-40.60)

>panTro3_ptr-mir-512-2_chr19:58576971-58577067_+

GGUACUUCUCAGUCUGUGGCACUCAGCCUUGAGGGCACUUUCUGGUGCCAGAUGAAAGUGCUGUCAUAGUUGAGGUCCAAUGACUGAGGCGAGCACC

(((.((((((((((..(((..((((((..(((.(((((((((...........))))))))).)))..))))))..)))..)))))))..))).))) (-48.30)

>panTro3_ptr-mir-518a-1_chr19:58639218-58639304_+

UCUCGUGCUGUGACUCUGCAAAGGGAAGCCCUUUCUGUUGUCUAAAAGAAUAGAAAGCGCUUCCCUUUGGAGUGUUACGGUUUGAGA

(((((.((((((((.((.(((((((((((.(((((((((.(.....).))))))))).))))))))))).)).)))))))).))))) (-50.30)

>panTro3_ptr-mir-519a-1_chr19:58661422-58661503_+

CUCAGGCUGUGACACUCUAGAGGGAAGCGCUUUCUGUUUUCUGAAAAAGAAAGUGCAUCCUUUUAGAGUGUUACUGUUUGAG

(((((((.(((((((((((((((((.(((((((((............))))))))).))))))))))))))))).))))))) (-48.30)

>panTro3_ptr-mir-1283-2_chr19:58667261-58667347_+

CUCAGGCUGUGAGUCUGCAAAGGGAAGCCCUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAAGAAAUCGCUUCCCUUUGGAGUGUUACGGUUUGAGAA

((((((((((((..((.(((((((((((..(((((....(((...)))..)))))..))))))))))).))..)))))))))))).. (-44.20)

>panTro3_ptr-mir-371b_chr19:58695133-58695198_-

GGUAACACUCAAAAGAUGGCGGCACUUUCACCAGAGAGCAGAAAGUGCCCCCACAGUUUGAGUGCC

.....((((((((...(((.(((((((((...........))))))))).)))...)))))))).. (-28.70)

>panTro3_ptr-mir-4752_chr19:59208924-59208995_+

AGUGUCUCCUUGUGGAUCUCAAGGAUGUGCUUCCACAUAGCAGCAUGUUUUUCAGAUGGACAAGGAGACACU

(((((((((((((..((((.(((((((((((.(......).))))))))))).))))..))))))))))))) (-34.80)

>panTro3_ptr-mir-4754_chr19:63444228-63444316_-

ACGCGCCUGAUGCGGACCUGGGUUAGCGGAGUGAGGCCCAGUGAUCACCGCCGCCCUCCGCAGGUCCAGGUUGCCGUGCGCAUGUGCCU

..((((.....(((((((((((...((((((...(((...(((.....))).)))))))))...)))))))..))))))))........ (-37.00)

>panTro3_ptr-mir-4755_chr20:30823034-30823105_+

AGAUUCAACUUUCCCUUCAGAGCCUGGCUUUGGCAUCUAUGAAAGCCAGGCUCUGAAGGGAAAGUUGAAUCU

(((((((((((((((((((((((((((((((.(......).))))))))))))))))))))))))))))))) (-57.50)

>panTro3_ptr-mir-644a_chr20:31279987-31280081_+

UAUUUUAUUUAGUAUUUUUCCAUCAGUGUUCAUAAGGAAUGUUGCUCUGUAGUUUUCUUAUAGUGUGGCUUUCUUAGAGCAAAGAUGGUUCCCUA

...................(((((..(((((.(((((((.(((((.((((((.....)))))).)))))))))))))))))..)))))....... (-27.20)

>panTro3_ptr-mir-499b_chr20:31812491-31812563_-

GGAAGCAGCACAGACUUGCUGUGAUGUUCACGUGGAGAGGAGUUAAACAUCACUGCAAGUCUUAACAGCUGCC

....(((((..((((((((.((((((((.((.(......).))..)))))))).)))))))).....))))). (-30.10)

>panTro3_ptr-mir-3617_chr20:42701329-42701407_-

AGGUCAUAGAAAGACAUAGUUGCAAGAUGGGAUUAGAAACCAUAUGUCUCAUCAGCACCCUAUGUCCUUUCUCUGCCCU

.((.((.((((((((((((.(((..((((((((............)))))))).)))..)))))).)))))).)))).. (-27.80)

>panTro3_ptr-mir-3616_chr20:44180107-44180198_+

UGUCACUCCGCUGGCAUCAUGAAGUGCACUCAUGAUAUGUUUGCCCCAUCAGCGUGUCACGAGGACAUUUCAUGACGCAGGCGGAGUUGGCA

((((((((((((.((.((((((((((..(((.(((((((((.........))))))))).)))..)))))))))).)).))))))).))))) (-48.50)

>panTro3_ptr-mir-3194_chr20:48537631-48537703_-

AGGUGGCAGGGCCAGCCACCAGGAGGGCUGCUUGCCACCCGGGCAGCUCUGCUGCUUACCGGCAGUGUCACCU

((((((((..(((......(((.(((((((((((.....))))))))))).)))......)))..)))))))) (-40.00)

>panTro3_ptr-mir-4756_chr20:51189087-51189164_-

GGGAUAAAAUGCAGGGAGGCGCUCACUCUCUGCUGCCGAUUCUGCACCAGAGAUGGUUGCCUUCCUACAUUUUGUGCC

((.((((((((.(((((((((.(((.((((((.(((.......))).))))))))).))))))))).)))))))).)) (-39.40)

>panTro3_ptr-mir-4532_chr20:55095029-55095079_+

ACAGACCGCGGGGAGCCCGGCAGUGAAGCUCCUGGUAUCCUGGGUGUCUGA

.((((((.(((((.(((.((.(((...))))).))).))))).).))))). (-24.30)

>panTro3_ptr-mir-4533_chr20:57728735-57728805_+

UGAGAAUGUGGAAGGAGGCUGCCGGACGCUGCUGGCUGCCUUCCAGCAUCCACUUCCCCUUCUCUCUCUCC

.(((((.(.((((((((((.(((((......))))).)))))..........)))))).)))))....... (-25.90)

>panTro3_ptr-mir-548ag-2_chr20:57814986-57815049_+

UGCAAAGGUAAUUGUGGUUUCUGCCAUUGAAAGUAAAGGCAAGAACCUCAAUUACCUUUGCAGC

((((((((((((((.(((((.((((.(((....))).)))).))))).)))))))))))))).. (-33.60)

>panTro3_ptr-mir-1257_chr20:59218629-59218745_-

GCCCUGGGCUUGUGCUUGGGGAGUGAAUGAUGGGUUCUGACCCCCAUGCACCCCUGCGGGCCCCUGGCAUCACUGGCCCCAUCCUUCACCCCUGCCAACCACGCUUGCCCUGUGCCU

((.(.((((.((((.((((((.(((((.((((((.(((((...(((.(..(((....)))..).)))..)))..)).)))))).))))).))..)))).))))...)))).).)).. (-42.90)

>panTro3_ptr-mir-3195_chr20:59329582-59329665_+

CCGCAGCCGCCGCGCCGGGCCCGGGCUGGCCGCUGACCCCCGCGGGGCCCCCGGCGGCCGGGGCGGGGGCGGGGGCUGCCCCGG

..((((((.((((.((..((((.(((((.(((..(.((((...)))).)..)))))))).)))).)).)))).))))))..... (-60.40)

>panTro3_ptr-mir-4758_chr20:59593319-59593389_-

GGUGAGUGGGAGCCGGUGGGGCUGGAGUAAGGGCACGCCUGGGGCUGCCCCACCUGCUGACCACCCUCCCC

((.(.((((.(((.((((((((.((....(((.....)))....)))))))))).)))..)))).).)).. (-35.50)

>panTro3_ptr-mir-4326_chr20:60672803-60672861_+

GCUGCUCUGCUGUUCCUCUGUCUCUCAGACUCUGGGUGGAUGGAGCAGGUCGGGGGCCA

(((.((...(((((((...(((((((((...))))).)))))))))))...)).))).. (-23.00)

>panTro3_ptr-mir-3118-5_chr21:103213-103291_-

CACACAUACUACAAUAAUAUUCAUAAUGCAAUCACACACAAUCACCAUGUGACUGCAUUAUGAAAAUUCUUCUAGUGUG

....(((((((.((.(((.(((((((((((.(((((...........))))).))))))))))).))).)).))))))) (-25.30)

>panTro3_ptr-mir-548x_chr21:5141435-5141509_-

AGGUUAGUGCAAAAGUAAUUGCAGUUUUUGCGUUACUUUCAAUCGUAAAAACUGCAAUUACUUUCACACCAAUCU

(((((.(((..(((((((((((((((((((((...........)))))))))))))))))))))..))).))))) (-33.80)

>panTro3_ptr-mir-4759_chr21:13133682-13133764_+

CAUUUAGGACUAGAUGUUGGAAUUAGACAGAAAAAAGUUAGACACAAAAAAUUGUGUCUAAUUCCAACAUCUAGUCCUAAAUG

(((((((((((((((((((((((((((((.((...................)).))))))))))))))))))))))))))))) (-46.00)

>panTro3_ptr-mir-4327_chr21:16535779-16535864_-

GGCCUGGGUAGGCUUGCAUGGGGGACUGGGAAGAGACCAUGAACAGGUUAGUCCAGGGAGUUCUCAUCAAGCCCUUUACUCAGUAG

...(((((((((((((.((((((..(((((....((((.......))))..))))).....))))))))))))...)))))))... (-31.00)

>panTro3_ptr-mir-6501_chr21:19658604-19658670_+

GGAGUUGCCAGGGCUGCCUUUGGUGACAGCAGCAGUAGAGUUGCCAGAGCAGCCUGCGGUAACAGUA

...((((((.(((((((.(((((((((.((....))...))))))))))))))))..)))))).... (-32.20)

>panTro3_ptr-mir-6508_chr21:25525632-25525691_+

UUCCUCUAGAAAUGCAUGACCCACCGUGAGUUUUGGUGGGCCAUGCAUUUCUAGAACUCC

....((((((((((((((.(((((((.......))))))).))))))))))))))..... (-34.30)

>panTro3_ptr-mir-4760_chr21:26290760-26290839_-

GCCAUGGUGUUUAGAUUGAACAUGAAGUUAGAAUUCUUAAGUAUCAAAACUAAAUUCAUGUUCAAUCUAAACCCCAUGGC

(((((((.((((((((((((((((((.((((..................)))).)))))))))))))))))).))))))) (-39.10)

>panTro3_ptr-mir-3197_chr21:27226344-27226416_+

GGCGAGGGGAGGCGCAGGCUCGGAAAGGCGCGCGAGGCUCCAGGCUCCUUCCCGAUCCACCGCUCUCCUCGCU

(((((((((((.((..((.((((.((((.((..(......)..)).)))).)))).))..))))))))))))) (-38.90)

>panTro3_ptr-mir-6070_chr21:29606347-29606449_-

GGGUCACUUCUAGCCUCUCCGGUUCCAGUCCCUGGAGCUCUGUGCCUUUGGGUCCUGGUGAGCUCUUGUUGAUUGCAGUGGGAGAUGGGGAGAAUUGCCUUCA

(((.((.((((..(((((((.(((.(((((...(((((((...(((....)))......)))))))....))))).))).))))).))..)))).)))))... (-37.20)

>panTro3_ptr-mir-3198-1_chr22:16655779-16655858_-

GACUGUGCUCUCACUGUUCACCCAGCACUAGCAGUACCAGACGGUUCUGUGGAGUCCUGGGGAAUGGAGAGAGCACAGUC

((((((((((((.((((((.(((((.(((.((((.(((....))).))))..))).))))))))))).)))))))))))) (-48.80)

>panTro3_ptr-mir-648_chr22:16875852-16875945_-

AUCACAGACACCUCCAAGUGUGCCGGGCACUGGUGGGGGCCAGGGCAGGCCCAGCGAAAGUGCAGGACCUGGCACUUAGUCGGAAGUGAGGGUG

..(((...(((.(((....((((((((((((..((.(((((......)))))..))..))))).....)))))))......))).)))...))) (-37.20)

>panTro3_ptr-mir-4761_chr22:18390819-18390900_+

GGACAAGGUGUGCAUACCUGACCCGUUGUCAGACCUGGAAAAAGGGCCGGCUGUGGGCAGGGAGGGCAUGCGCACUUUGUCC

(((((((((((((((.(((..((((((..(((.((.((........)))))))..))).))).))).))))))))))))))) (-43.30)

>panTro3_ptr-mir-3618_chr22:18520836-18520923_+

UAAGCUGAGUGCAUUGUGAUUUCCAAUAAUUGAGGCAGUGGUUCUAAAAGCUGUCUACAUUAAUGAAAAGAGCAAUGUGGCCAGCUUG

(((((((..((((((((..(((.((.((((..(((((((..........)))))))..)))).)).)))..))))))))..))))))) (-29.90)

>panTro3_ptr-mir-5571_chr22:21431101-21431213_+

AUCUGACACAAAAUGUGAACCAAGCAAUUCUCAAAGGAGCCUCCCAGGAAAUUCACUUUAGGAAGUCCUAGGAGGCUCCUCUGAGAGUUGCUAAAACAAAACAUUGAGAGUCC

....(((.(..(((((......(((((((((((.((((((((((.((((..(((......)))..)))).)))))))))).)))))))))))........)))))..).))). (-50.90)

>panTro3_ptr-mir-3928_chr22:29851262-29851321_-

UCCGAAGCUCUAAGGUUCCGCCUGCGAGCAGGAAGCGGAGGAACCUUGGAGCUCUUCAGC

.....((((((((((((((..((((.........)))).))))))))))))))....... (-30.40)

>panTro3_ptr-mir-4764_chr22:32114650-32114737_-

UCUUCCCCAUGGAUGUGGAAGGAGUUACCUGUCACCAGUCAGAUCACUGUCACCAGUCAGUUAACUCCUUUCACACCCAUGGGGAAGA

((((((((((((.((((((((((((((.(((.(....(.(((....))).)....).))).)))))))))))))).)))))))))))) (-50.60)

>panTro3_ptr-mir-3909_chr22:34031012-34031130_+

GGUUUGCUGUUGCGCUGUCCUUCCUCUGGGGAGCAGGCCCUGGGGGACAGGGAAAAGCACACAGGGAACUUGUCCUCUAGGGCCUGCAGUCUCACGGGAGAGUGACAUGCACCAGGACC

((((..(((.((((.((((((((((.(((((.(((((((((((((((((((.................)))))))))))))))))))..))))).)))).)).)))))))).))))))) (-65.20)

>panTro3_ptr-mir-6069_chr22:34032093-34032171_-

UGGUGACCCCUGGGCCAGGGCCUGCUGCCCCCUGCCCAGUGCAGGAGGGUGGAGGGUCACUCCUUAGGUGGUCCCAGUG

(((.((((((((((..(((((((.(((((((((((.....))))).)))))).))))).)).)))))).)))))))... (-44.90)

>panTro3_ptr-mir-4766_chr22:39523257-39523332_-

CUGAAGCUCCUUCUGAAAGAGCAGUUGGUGUUUAUUUUUUACUAAAUAGCAAUUGCUCUUUUGGAAGGAACUUGAG

((.(((.((((((((((((((((((((.((((((........)))))).)))))))))))))))))))).))).)) (-39.40)

>panTro3_ptr-mir-4762_chr22:44567296-44567370_+

CUGAUACCCCAAAUCUUGAUCAGAAGCCUUGAUCAGAAGCUAGGAAGGCUUCUGAUCAAGAUUUGUGGUGUCAAG

.(((((((.(((((((((((((((((((((..............))))))))))))))))))))).))))))).. (-44.30)

>panTro3_ptr-mir-3619_chr22:44903675-44903757_+

ACGGCAUCUUUGCACUCAGCAGGCAGGCUGGUGCAGCCCGUGGUGGGGGACCAUCCUGCCCGCUGUGGGGUAAGGACGGCUGU

(((((.(((((((.((((((.((((((.((((.(..(((.....)))).)))).)))))).)))).)).)))))))..))))) (-44.20)

>panTro3_ptr-mir-4763_chr22:44926065-44926156_+

CCUGUCCCUCCUGCCCUGCGCCUGCCCAGCCCUCCUGCUCUGGUGACUGAGGACCGCCAGGCAGGGGCUGGUGCUGGGCGGGGGGCGGCGGG

((((((((((((((((.(((((.((((.......((((.((((((.........)))))))))))))).))))).)))))))))).)))))) (-62.80)

>panTro3_ptr-mir-3201_chr22:47102863-47102914_+

GGGAUAUGAAGAAAAAUAAGAGGCUAGGAUUACCUCUUAUUUUUACAUGCCU

(((.((((...((((((((((((.........)))))))))))).))))))) (-16.30)

>panTro3_ptr-mir-4535_chr22:47635371-47635429_+

AACUGGGUCCCAGUCUUCACAGUUGGUUUCUGACACGUGGACCUGGCUGGGACGAUGUG

.((...((((((((((((((.(((((...)))))..)))))...)))))))))...)). (-22.50)

>panTro3_ptr-mir-4436b-1_chr2A:110493658-110493748_-

GUGUCCUCACUUGUCCACUUCUGCCUGCCCUGCCCAAAUGGUGGAGCAGAUUCGAGGGGCAGGGCAGGAAGAAGUGGACAAGUGAGGCCAU

(((.((((((((((((((((((.((((((((((((......((((.....))))..)))))))))))).)))))))))))))))))).))) (-65.80)

>panTro3_ptr-mir-4261_chr2A:10287154-10287211_-

GGUAGAAGUGGGUUCCUCCCAGUUCCUGAGACAGGAAACAGGGACCCAGGAGACCAGC

(((.....(((((((((.....((((((...))))))..)))))))))....)))... (-24.00)

>panTro3_ptr-mir-4429_chr2A:11654558-11654630_-

AGGGAGAAAAGCUGGGCUGAGAGGCGACUGGUGUCUAAUCUGUUUGUCUCUCCAACUCAGACUGCCUGGCCCA

.(((.....(((((((..((((((((((.(((.....))).).)))))))))...))))).))......))). (-24.90)

>panTro3_ptr-mir-548s_chr2A:11885330-11885411_+

UUGCUGCAAAAAUAAUUGCAGUUUUUGCCAUUAUUUUUAAUAAUUAUAAUAAUGGCCAAAACUGCAGUUAUUUUUGCACCAA

(((.(((((((((((((((((((((.(((((((((............))))))))).))))))))))))))))))))).))) (-39.50)

>panTro3_ptr-mir-4262_chr2A:11954868-11954921_-

GAAAGCUGCAGGUGCUGAUGUUGGGGGGAUAUGCAGACUACCUGCAGCAGAGCC

....((((((((((((((((((.....))))).))).).)))))))))...... (-22.70)

>panTro3_ptr-mir-3681_chr2A:12317467-12317538_+

ACUUCCAGUAGUGGAUGAUGCACUCUGUGCAGGGCCAACUGUGCACACAGUGCUUCAUCCACUACCGGAAGU

((((((.(((((((((((.(((((.((((((.((....)).)))))).))))).))))))))))).)))))) (-48.40)

>panTro3_ptr-mir-3125_chr2A:12849234-12849312_+

GAGAAUGGGAUAGAGGAAGCAGUGGAGAGAACUCACGGUGCCUGUGGUUCGAGAUCCCCGCCUUCCUCCUCCUUUCCUC

(((...((((..(((((((..(.(((..((((.(((((...)))))))))....))).)..))))))).))))...))) (-30.30)

>panTro3_ptr-mir-4757_chr2A:19564547-19564623_+

UUCCAGCCCGAGGCCUCUGUGACGUCACGGUGUCUGCGGGAGGAGACCAUGACGUCACAGAGGCUUCGCGCCCUGAG

.....((.(((((((((((((((((((.(((.(((......))).))).))))))))))))))))))).))...... (-50.30)

>panTro3_ptr-mir-4263_chr2A:28385751-28385833_+

AUAGUGCUCUUCAGGGUUUUACUUGGGAGAUUGGAGUGGCCAGUGUUCCUAAACAAUUCUAAGUGCCUUGGCCCACAACAUAC

...(((....(((((((...((((((((.(((((.....))))).))))...........)))))))))))..)))....... (-18.90)

>panTro3_ptr-mir-4765_chr2A:33119917-33119993_+

UGGUGAUUUUGAACGUAGCUAUCCACCACUCAGCCUGGAAAAAGCUGAGUGAUUGAUAGCUUUGUUCAAAAUCACCA

(((((((((((((((.(((((((...((((((((.........))))))))...))))))).))))))))))))))) (-44.20)

>panTro3_ptr-mir-548ad_chr2A:35993307-35993388_+

CUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGUGGUUUUUGAAAGUAACUUGGCGAAAACCACAAUGACUUUUGCACCAAUCUAAUAC

.((((((((((((((((((((.(((((((((((((.(((...)))..))))))))))))).)))))))))))))))))))). (-45.90)

>panTro3_ptr-mir-4431_chr2A:53533528-53533621_-

UGGUUUGCGACUCUGAAAACUAGAAGGUUUAGGACUGGGCAUUUCUCACCCAAUGCCCAAUAUUGAAUUUUCUAGUUGUCAGAGUCAUUAACCC

.((((...((((((((.(((((((((((((((...((((((((........))))))))...))))))))))))))).))))))))...)))). (-45.70)

>panTro3_ptr-mir-3682_chr2A:54695879-54695962_-

UAAGUUAUAUAUGUCUACUUCUACCUGUGUUAUCAUAAUAAAGGUGUCAUGAUGAUACAGGUGGAGGUAGAAAUAUAUAACUUA

((((((((((((.(((((((((((((((((((((((.(((....))).))))))))))))))))))))))).)))))))))))) (-46.90)

>panTro3_ptr-mir-4432_chr2A:61245695-61245778_-

GCAUCUUGCAGAGCCGUUCCAAUGCGACACCUCUAGAGUGUCAUCCCCUAGAAUGUCACCUUGGAAAGACUCUGCAAGAUGCCU

(((((((((((((.(.((((((.(.((((..(((((.(.(....)).))))).)))).).)))))).).))))))))))))).. (-39.80)

>panTro3_ptr-mir-5192_chr2A:63065548-63065639_+

UUAGUUCCAGCCUCCUGGCUCACCUGGAACCAUUUCUCCUGGGAAGCAUCGUAGCCAGGAGAGUGGAUUCCAGGUGGUGAGGGCUUGGUACU

..(((.((((.(.(((.((.((((((((((((((.(((((((............)))))))))))).))))))))))).)))).)))).))) (-48.80)

>panTro3_ptr-mir-4433_chr2A:65221461-65221541_+

CAUCCUCCUUACGUCCCACCCCCCACUCCUGUUUCUGGUGAAAUGUUCAGACAGGAGUGGGGGUGGGACAUAAGGAGGAUA

.((((((((((.(((((((((((.(((((((..(((((........))))))))))))))))))))))).)))))))))). (-59.30)

>panTro3_ptr-mir-4778_chr2A:67264569-67264648_-

UCACAUGUUCAAUUCUGUAAAGGAAGAAGAGGUAAGAAGAAGUGAAGCUCUCUUCUUCCUUUGCAGAGUUGAAUAUGUGG

.((((((((((((((((((((((((((((((((.............)).)))))))))))))))))))))))))))))). (-47.50)

>panTro3_ptr-mir-3126_chr2A:70010780-70010853_+

AUGAUUAUAUGAGGAACAGAUGCCAGAAGCACUGGUUAUGAUUUGCAUCUGGCAUCCGUCACACAGAUAAUUAU

((((((((.((.(..((.(((((((((.(((............))).))))))))).))..).)).)))))))) (-25.30)

>panTro3_ptr-mir-1285-2_chr2A:71193048-71193135_-

UUUGGGAGGCCGAGGCUGGUGCAUCACUUGAGCCCAGCAAUUUGAGACCAAUCUGGGCAACAAAGUGACACCUCCGUCUCUACAAAGA

((((((((((.((((.((.....((((((..((((((....(((....))).))))))....)))))))))))).)))))).)))).. (-31.10)

>panTro3_ptr-mir-4264_chr2A:80714997-80715062_-

AAAGCUGGAUACUCAGUCAUGGUCAUUGUAAGAUGAUAGUGACAGGUACUGGGUAAGACUGCAUAG

...((.(..((((((((....((((((((......))))))))....))))))))...).)).... (-19.50)

>panTro3_ptr-mir-6071_chr2A:86978405-86978482_-

GUUUCUGCUGCCGGCCAAGGCUCUGGGUCCGGCUUACUCCCUAGCUUACUGUCCUCAGAACCCCUGCCACCACAGAAG

.((((((.((..(((...((.((((((.(.((((........))))....).)).)))).))...)))..)))))))) (-22.30)

>panTro3_ptr-mir-4779_chr2A:87399125-87399207_-

UAAAUGUCUUACUGCUUUUACUGUUCCCUCCUAGAGUCCAUUCUUUACUCUAGGAGGGAAUAGUAAAAGCAGUAAGACAUUUA

(((((((((((((((((((((((((((((((((((((.........))))))))))))))))))))))))))))))))))))) (-60.80)

>panTro3_ptr-mir-4780_chr2A:88389401-88389481_-

GGCCAGUGCCAGGGGGUCAGGCUCAAGGACCAGCCCAAAGGCCAGGCCUGACCCUUGAGCCUGAUCCCUAGCACUGAUCCC

((.((((((..(((((((((((((((((..(((.((........)).)))..))))))))))))))))).))))))..)). (-50.20)

>panTro3_ptr-mir-4436a_chr2A:89127705-89127789_+

GCCUCACUUUUCUACUUCUGCCUGCCCUGCCCCUCGAAUCUGCUCCACGAUUUGGGCAGGACAGGCAGAAGUGGAUAAGUGAGGA

.((((((((.((((((((((((((.(((((((...(((((........)))))))))))).)))))))))))))).)))))))). (-58.10)

>panTro3_ptr-mir-5696_chr2A:101607636-101607720_+

GUGCUCAUUUAAGUAGUCUGAUGUCUACUACUGAUGACAUACAAUGUAAGUGCUCAUUUAGGCAUCAGACUACCUAAAUGAGCAC

(((((((((((.(((((((((((((((....(((..((.(((...))).))..)))..))))))))))))))).))))))))))) (-42.70)

>panTro3_ptr-mir-4772_chr2A:102763229-102763306_+

GUGAUUGCCUCUGAUCAGGCAAAAUUGCAGACUGUCUUCCCAAAUAGUCUGCAACUUUGCCUGAUCAGAGGCAGUCAC

(((((((((((((((((((((((.(((((((((((........))))))))))).))))))))))))))))))))))) (-59.40)

>panTro3_ptr-mir-4265_chr2A:109592279-109592377_-

UGCAGUGGGUUGGAGCUUCAGCCUACACCUGUAAAGAAUUGGUCAGCCUGGGGACUGGUGAUCUCUGCAGCUGUGGGCUCAGCUCUGGGCUAGGCCUGG

.((..(((.((((((((..((((((((.(((((.((((((((((........)))))))..))).))))).)))))))).)))))))).))).)).... (-41.30)

>panTro3_ptr-mir-4266_chr2A:109763784-109763838_-

CCACUGCUGGCCGGGGCCCCUAUUCAAGGCUAGGAGGCCUUGGCCAAGGACAGUC

..((((((((((((((((((((........)))).))))))))))..)).)))). (-30.00)

>panTro3_ptr-mir-4435-1_chr2A:111427341-111427420_-

AGGCAGCAAAUGGCCAGAGCUCACACAGAGGGAUGAGUGCACUUCACCUGCAGUGUGACUCAGCAGGCCAACAGAUGCUA

.((((.....(((((.(((.((((((...(((.((((.....)))))))...)))))))))....))))).....)))). (-28.50)

>panTro3_ptr-mir-4771-1_chr2A:111885109-111885183_-

GCUCUAGCCUAAUUUUAGAUCUGGUCUGCUUCAGUUUCACUCCAAGCAGACUUGAACCUACAAUUAGCCUAGAGC

(((((((.((((((.(((.((.(((((((((.(((...)))..))))))))).))..))).)))))).))))))) (-31.00)

>panTro3_ptr-mir-4782_chr2B:114188647-114188725_-

AUUGCCCAGUUCUGGAUAUGAAGACAAUCAAGAAAAGAUUUGGUGUUCUUGAUUGUCUUCAUAUCUAGAACUGGGCAGU

((((((((((((((((((((((((((((((((((...........)))))))))))))))))))))))))))))))))) (-55.10)

>panTro3_ptr-mir-4783_chr2B:128119774-128119855_-

GGGAAAGCGGAGGGCGGGCCCAGCUCCCGGGCUGAUUGCCCUAACAGUGGCCCCGGUGUUGGGGCGCGUCUGCCGCUGCCCC

(((..(((((.((((((.((((((.((.(((((.((((......))))))))).)).)))))).).))))).)))))..))) (-50.10)

>panTro3_ptr-mir-4784_chr2B:132098006-132098082_-

UGACUGGGCUGAGGAGAUGCUGGGACUGAGAGUGUCAUGGUGGAGCCUCCGUCCCUGCUCAUCCUCUCCGCAUGUUG

.(((((.(..(((((((.((.(((((.(((.((.(((...))).))))).))))).)))).)))))..).)).))). (-31.10)

>panTro3_ptr-mir-3679_chr2B:138066185-138066251_+

CCCGGUGAGGAUAUGGCAGGGAAGGGGAGUUUCCCUCUAUUCCCUUCCCCCAGUAAUCUUCAUCAUG

...(((((((((.(((..((((((((((...........)))))))))))))...)))))))))... (-29.60)

>panTro3_ptr-mir-4773-1_chr2B:155569876-155569953_+

UGCUCCCCAGCCUUUCUAUGCUCCUGUUCUGCUUUAUUUCAUCAAAGCAGAACAGGAGCAUAGAAAGGCUGGGGAGCA

(((((((((((((((((((((((((((((((((((........))))))))))))))))))))))))))))))))))) (-70.40)

>panTro3_ptr-mir-4785_chr2B:164699420-164699492_-

GUAGGUGGGGACGCGGCGGCGCUGCUCCUCCGCUGCCGCCGGGAGAGUCGGCGACGCCGCCAGCUCCGCGCGC

((..((((((..((((((.(((((((((((.((....)).))).))).))))).))))))...))))))..)) (-39.80)

>panTro3_ptr-mir-4774_chr2B:172948585-172948660_+

UAUAUUGUUGUCUGGUAUGUAGUAGGUAAUAACUGACAAACAGACAAUUGCCUAACAUGUGCCAGAAAACAACAUA

....(((((.((((((((((..((((((((..(((.....)))...))))))))..)))))))))).))))).... (-26.70)

>panTro3_ptr-mir-4444-1_chr2B:181702625-181702699_+

GUGACGACUGGCCCCGCCUCUUCCUCUCGGUCCCCAUAUUGAACUCGAGUUGGAAGAGGCGAGUCCGGUCUCAAA

.(((.((((((.(.((((((((((.(((((((........).)).))))..)))))))))).).))))))))).. (-37.40)

>panTro3_ptr-mir-3128_chr2B:181747656-181747721_-

UUCCUCUGGCAAGUAAAAAACUCUCAUUUUCCUUAAAAAAUGAGAGUUUUUUACUUGCAGUAGGAA

((((((((.(((((((((((((((((((((......)))))))))))))))))))))))).))))) (-35.60)

>panTro3_ptr-mir-6512_chr2B:181806219-181806295_-

UAUGCUCUUACCAUUAGAAGAGCUGGAAGAAGGCUGAGGGAGAAGCCUUCUUCCAGCCCUUCUAAUGGUAGGAGCAU

.(((((((((((((((((((.((((((((((((((........)))))))))))))).))))))))))))))))))) (-59.40)

>panTro3_ptr-mir-4437_chr2B:185844569-185844628_-

ACUUUGUGCAUUGGGUCCACAAGGAGGGGAUGACCCUUGUGGGCUCAGGGUACAAAGGUU

.((((((((.((((((((((((((.(.......))))))))))))))).))))))))... (-34.20)

>panTro3_ptr-mir-548ae-1_chr2B:188960676-188960745_+

GCAGUUUUUGCCAUUAAGUUGCGGUUUUUGCCAUUAUAAUGGCAAAAACUGCAAUUACUUUCACACCUGC

((((....((......((((((((((((((((((....)))))))))))))))))).....))...)))) (-26.70)

>panTro3_ptr-mir-1245b_chr2B:193624085-193624153_-

UUUAUAUGUAGGCCUUUAGAUCACUUAAAGAGUAUUCAACAUCAGAUGAUCUAAAGGCUUAUACAUAAA

(((((.(((((((((((((((((((....((((.....)).)))).))))))))))))))))).))))) (-24.30)

>panTro3_ptr-mir-3606_chr2B:193641502-193641564_+

UUGUUGCUAUCUAGGUUAGUGAAGGCUAUUUUAAUUUUUUUAAAAUUUCUUUCACUACUUAGG

.........(((((((.((((((((..(((((((.....)))))))..))))))))))))))) (-19.90)

>panTro3_ptr-mir-2355_chr2B:211948216-211948302_-

CAGACGUGUCAUCCCCAGAUACAACGGACAAUAUGCUAUUAUAAUCGUAUGGCAUUGUCCUUGCUGUUUGGAGAUAAUACUGCUGAC

(((..((((.(((.((((((((((.(((((..(((((((.........))))))))))))))).))))))).))).))))..))).. (-32.20)

>panTro3_ptr-mir-1302-4_chr2B:212108168-212108316_-

AAUGCAGAAGCACAGCUAAAAUUUGAAUUUCAGAUAAACAAAUUUUUCUUAGAGUAAGUAUGUCCCCAUGCAAUAUUUGGACAUACUUAUGCUAAAAUAUUAUUUGUGUUUCAUCUGAAAUUCAAAUUCAACUGGACAUCCUGUAUUUU

((((((((.(..(((....((((((((((((((((..((((((.....((((.((((((((((((..(((...)))..)))))))))))).))))......)))))).....))))))))))))))))...)))..).).))))))).. (-47.60)

>panTro3_ptr-mir-4775_chr2B:212607368-212607442_+

AUUAAGCUUUUAAUUUUUUGUUCCGGUCACUCUUGAUAGCAGACAUUGACUGAAACAAAAAAUUAAAAGCUUUAU

...(((((((((((((((((((.((((((.(((.......)))...)))))).)))))))))))))))))))... (-28.40)

>panTro3_ptr-mir-548fb_chr2B:217377600-217377697_-

UAAUAACUAUUAGGUUGGUGCGAACAUAAUUGCAGUUUUUAUCAUUACUUUUAAUGGCAAAAACAGUAAUUACUUUUGCACCAACCUAAUAUUUUAGU

.......(((((((((((((((((..(((((((.((((((.((((((....)))))).)))))).)))))))..)))))))))))))))))....... (-39.70)

>panTro3_ptr-mir-4438_chr2B:218729837-218729929_+

UAAGUGUAAACUUAAGGACUGUCUUUUCUAAGCCUGUGCCUUGCCUUGCCUUUGGCACAGGCUUAGAAAAGACAGUCUUUAAGUUUACACUUC

.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((...))....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))). (-67.30)

>panTro3_ptr-mir-6513_chr2B:223336286-223336348_-

GCUUUGGGAUUGAUGCCACAUGUCUCAGGUCCCCAGCUGGUCAAGUGUCAUCUGUCCCUAGGC

((((.(((((.((((.(((.((.(.(((........)))).)).))).)))).))))).)))) (-25.50)

>panTro3_ptr-mir-3131_chr2B:224137011-224137076_-

GAGUCGAGGACUGGUGGAAGGGCCUUUCCCCUCAGACCAAGGCCCUGGCCCCAGCUUCUUCUUCUC

(((..(((((((((.((.((((((((((......))..))))))))..))))))..)))))..))) (-29.30)

>panTro3_ptr-mir-4268_chr2B:224990051-224990114_-

AUGCACAUCAGGUUCUAGAGGUUUUGCCCUAGCGGCUCCUCCUCUCAGGAUGUGAUGUCACCUA

.((.((((((.((((((((((....(((.....)))....))))).))))).)))))))).... (-26.30)

>panTro3_ptr-mir-4439_chr2B:230139919-230139998_-

CCAGUGACUGAUACCUUGGAGGCAUUUUAUCUAAGAUACACACAAAGCAAAUGCCUCCAAGGUAUCAGUUUACCAGGCCA

((.((((((((((((((((((((((((((((...))))..........)))))))))))))))))))).))))..))... (-37.30)

>panTro3_ptr-mir-5702_chr2B:231807815-231807898_-

GCCUCAACUCCUGGGAUAUGUUGCUGAUCCAACCUGAAAUCCUUCUGUAGGUUGAGUCAGCAACAUAUCCCAUGACUUUUGGGU

(((.(((.((.(((((((((((((((((.(((((((...........))))))).))))))))))))))))).))...)))))) (-42.70)

>panTro3_ptr-mir-5703_chr2B:232630069-232630121_+

UUGCCGUCCCCUUCCUCGUCUUUUCCCCUCAGGAGAAGUCGGGAAGGUGGCGG

...(((((.((((((.((.(((((((.....))))))).)))))))).))))) (-29.50)

>panTro3_ptr-mir-4777_chr2B:236615816-236615901_+

UAGAAUAUUGCGGCAUUCUAGAUGGGAGAUAUAUAUAUACCUCAUAUGUAUAUGGUAUACCUCAUCUAGAAUGCCGUAAUAUUCUA

((((((((((((((((((((((((((..((((.(((((((.......)))))))))))..)))))))))))))))))))))))))) (-46.80)

>panTro3_ptr-mir-1471_chr2B:237127416-237127472_-

GCCCGCAUGUGGAGCCAGGUGUAGAGGCGGAGCACAGCUGGCUCUAAUUUGAGAGGC

((((.((..(((((((((.(((.(........)))).)))))))))...)).).))) (-23.00)

>panTro3_ptr-mir-5001_chr2B:237773088-237773187_-

AGCCCAGGGCGGCUGCGCAGAGGGCUGGACUCAGCGGCGGAGCUGGCUGCUGGCCUCAGUUCUGUCUCUGUCCAGGUCCUUGUGACCCGCCCGCUCUCCU

(((...((((((.(.((((.((((((((((..((.(((((((((((((...))))..))))))))).))))))).)))))))))).)))))))))..... (-49.70)

>panTro3_ptr-mir-4440_chr2B:244368383-244368480_-

CUCUCACUAAGCAAGUGUCGUGGGGCUUGCUGGCUUGCACUGUGACUCGCUCUCACUAAGCAAGUGUCGUGGGGCUUGCUGGCUUGCACUGUGAAGAU

((.((((...((((((...(((((.(((((..((((((...((((.......))))...))))))...))))).)))))..))))))...)))))).. (-34.40)

>panTro3_ptr-mir-4441_chr2B:244385325-244385424_-

CAGAGUCUCCUUCCUGUACAGGGAAGAGAUUGUACGUGAGAGACAGUCAGAUCCGCGUGUUAGAGCAGAGUCUCCUUCGUGUACAGGGAGGAGAUUGUAC

.(.(((((((((((((((((.(((.((((((.((((((.((..........)))))))........).)))))).))).))))))))))))))))).).. (-45.20)

>panTro3_ptr-mir-4269_chr2B:244612488-244612571_+

ACAGCGUCCUGCAGGCACAGACGGCCCUGGCUUCUGCCUCUUUCUUUGUGGAAGCCACUCUGUCAGGCCUGGGACGGAGGGGCA

.(..(((((..(((((.(.(((((...((((((((((..........))))))))))..))))).)))))))))))..)..... (-36.30)

>panTro3_ptr-mir-2467_chr2B:244658233-244658313_-

GGACAGGCACCUGAGGCUCUGUUAGCCUUGGCUCUGGGUCCUGCUCCUUAGAGCAGAGGCAGAGAGGCUCAGGGUCUGUCU

((((((((.((((((.((((.(..(((((.((((((((........)))))))).)))))).)))).)))))))))))))) (-50.20)

>panTro3_ptr-mir-4786_chr2B:245273852-245273931_-

GGGCAUGGCCUGAGACCAGGACUGGAUGCACCACUCUCCCUGUGAUGAGGUGAAGCCAGCUCUGGUCUGGGCCAUUUCAC

.((.(((((((.((((((((.((((...((((.(((.......)).).))))...)))).))))))))))))))).)).. (-38.80)

>panTro3_ptr-mir-3133_chr2B:246815226-246815303_+

CAGAAAUUGUAAAGAACUCUUAAAACCCAAUAGUAAAAAGACAACCUGUUGAGUUUUAAGAGUUCUUUAUAUAUUCUG

(((((..(((((((((((((((((((.((((((............)))))).)))))))))))))))))))..))))) (-33.50)

>panTro3_ptr-mir-1302-10_chrUn_GL393483:4736-4873_-

GGAUGCCCAGUUAGUUUGAAUUUUAGAUAAACAACGAAUAAUUUCGUAGCAUAAAUAUGUCCCAAGCUUAGUUUGGGACAUACUUAUGCUAAAAAACAUUAUUGGUUGUUUAUCUGAGAUUCAAAAUUAAGCAUUUUA

((((((....(((((((((((((((((((((((((.((((((....((((((((.((((((((((((...)))))))))))).))))))))......)))))).)))))))))))))))))).))))))))))))).. (-62.50)

>panTro3_ptr-mir-3118-4_chrUn_GL393519:4233-4307_+

CAUACUACAAUAAUUUUCAUAAUGCAAUCACACACAAUCACCAUGUGACUGCAUUAUGAAAAUUCUUCUAGUGUG

(((((((.((.(((((((((((((((.(((((...........))))).))))))))))))))).)).))))))) (-28.80)

>panTro3_ptr-mir-663b_chrUn_GL393525:91979-92093_-

GGUGCCGAGGGCCGUCCGGCAUCCUAGGCGGGUCGCUGUGGGACCGCCCUCGUGUCUGUGGCGGUGGGAUCCUGUGGCCGUGUUUUCCUGGUGGCCCGGCCGUGCCUGAGGUUUC

...(((..((((((.((((..(((((((((((((((...((((((((((........).))))))....))).)))))).))....))))).)).)))).)).))))..)))... (-47.80)

>panTro3_ptr-mir-3118-1_chrUn_GL393525:225627-225701_+

CACACUACAAUAAUUUUCAUAAUGCAAUCACACAUAAUCACCAUGUGACUCCAUUAUGAAAAUUCUUAUAGUGUG

(((((((.((.(((((((((((((...(((((...........)))))...))))))))))))).)).))))))) (-24.40)

>panTro3_ptr-mir-4477a_chrUn_GL393544:163278-163358_+

UCUUCCUCCCAUCAAUCACAAAUGUCCUUAAUGGCAUUUAAGGAUUGCUAUUAAGGACAUUUGUGAUUCACGGGAGGAGGU

.(((((((((...(((((((((((((((((((((((.........)))))))))))))))))))))))...))))))))). (-51.40)

>panTro3_ptr-mir-548ar_chrUn_GL393546:16453-16509_+

AAAAGUAAUUGCAGUUUUUGCUGUUGAACGUGGUGGUAAAACUGCAAUUAUUUUUGC

((((((((((((((((((.((((((......)))))))))))))))))))))))).. (-19.40)

>panTro3_ptr-mir-4502_chrUn_GL393546:47813-47893_+

AGCCUUUAGCAAGUUGUAAUCUUUUUGCUGAUGGAGGGUCUUGCCUCCAUGUGGAUGGCUGAUGAUGAUGGUGCUGAAGGC

.((((((((((.(((((.(((......((.(((((((......)))))))..))......))).)))))..)))))))))) (-32.20)

>panTro3_ptr-mir-6077-1_chr1_GL389091_random:83592-83673_+

CCUGCGUGGAAAGGGAAGAGCUGUGCGGCCUUCGUGCUAGUUUGCUUGUGUUAAGGCUGACGCUUCCUAUUUCUCCUCCAGC

...((.((((..((((((((..((((((((((((.((......)).))....))))))).)))...)).)))))).)))))) (-24.40)

>panTro3_ptr-mir-3124_chr1_GL389174_random:76363-76429_+

GCGGACUUCGCGGGCGAAGGCAAAGUCGAUUUCCAAAAGUGACUUUCCUCACUCCAGUGAAGUCGGC

((.(((((((((((.((.((.((((((.((((....)))))))))))))).).)).)))))))).)) (-27.40)

>panTro3_ptr-mir-570b_chr3_GL389630_random:31684-31780_+

CUAGAUAAGUUAUUAGGUGGAUGCAAAGGUAAUCGCAGUUUUUCCCAUUAUUUUAAUUGCAAAAACAGCAAUUAUCUUUGCACCAACCUGAUGGAGU

.........(((((((((((.((((((((((((.((.((((((.(.((((...)))).).)))))).)).)))))))))))))).)))))))))... (-32.30)

>panTro3_ptr-mir-4660_chr8_GL390916_random:904170-904243_+

ACUCCUCCUGCAGCUCUGGUGGAAAAUGGAGAAGACUUUUCCUUUCCUCCAUCUCCCCCAGGGCCUGGUGGAGU

(((((.((....(((((((.(((..(((((((((.......)))..)))))).))).)))))))..)).))))) (-32.40)

>panTro3_ptr-mir-597_chr8_GL390916_random:1592713-1592809_+

UACUUACUCUACGUGUGUGUCACUCGAUGACCACUGUGAAGACAGUAAAAUGUACAGUGGUUCUCUUGUGGCUCAAGCGUAAUGUAGAGUACUGGUC

.(((((((((((((.((((((((..((.(((((((((....(((......)))))))))))).))..)))))....)))..))))))))))..))). (-35.70)

>panTro3_ptr-mir-4286_chr8_GL390916_random:2542530-2542622_+

UACUUAUGGCACCCCACUCCUGGUACCAUAGUCAUAAGUUAGGAGAUGUUAGAGCUGUGAGUACCACGACUUAAGUGUGGUGACUUAAACAUG

.......((((((.(((((.((((((((((((..(((...........)))..)))))).)))))).)).....))).)))).))........ (-24.70)

>panTro3_ptr-mir-598_chr8_GL390916_random:2919950-2920046_-

GCUUGAUGAUGCUGCUGAUGCUGGCGGUGAUCCCGAUGGUGUGAGCUGGAAAUGGGGUGCUACGUCAUCGUUGUCAUCGUCAUCAUCAUCAUCCGAG

....(((((......(((((.((((((((((..((((((((((.(((........)))..))))))))))..)))))))))).)))))))))).... (-35.90)

>panTro3_ptr-mir-4294_chr10_GL391668_random:1415212-1415287_-

CUGAUGCCUCGGGAGUCUACAGCAGGGCCAUGUCUGUGAGGGCCCAAGGGUGCAUGUGUCUCCCAGGUUUCGGUGC

((((.((((.(((((.(.(((((((((((...........))))).....))).)))).))))))))).))))... (-33.40)

>panTro3_ptr-mir-130a_chr11_GL391837_random:3616340-3616428_+

UGCUGCUGGCCAGAGCUCUUUUCACAUUGUGCUACUGUCUGCACCUGUCACUAGCAGUGCAAUGUUAAAAGGGCAUUGGCCGUGUAGUG

.((((((((((((.((((((((.((((((((((.(((...((....))...))).)))))))))).)))))))).))))))).))))). (-42.00)

>panTro3_ptr-mir-4305_chr13_GL392075_random:707619-707719_-

CUGCCUUAGACCUAGACACCUCCAGUUCUGGGUUUUAGAGGCCUAAUCCUCUACAAACUCAGUUUUCAGACUGUGAGGGAAAUUCUCUGUCUUAUUGCUUU

..((...((((..(((..(((((((((((((((((((((((......)))))).))))))))......))))).)))).....)))..))))....))... (-32.40)

>panTro3_ptr-mir-320d-1_chr13_GL392075_random:1780982-1781029_-

UUCUCGUCCCAGUUCUUCCCAAAGUUGAGAAAAGCUGGGUUGAGAGGA

((((((.(((((((.(((.((....)).))).))))))).)))))).. (-19.60)

>panTro3_ptr-mir-621_chr13_GL392075_random:1865831-1865926_+

UAGAUUGAGGAAGGGGCUGAGUGGUAGGUGGUGCUGCUGUGCUCUGAUGAAGACCCAUGUGGCUAGCAACAGCGCUUACCUUUUGUCUCUGGGUCC

......((...((((((.(((.((((((((.((.(((((.(((...(((......)))..)))))))).)).))))))))))).))))))...)). (-34.90)

>panTro3_ptr-mir-3168_chr13_GL392075_random:2156812-2156893_-

AAGAUCAUGAGUUCUACAGUCAGACAGCCUGAGUUAGAGGCUCAUCUUCAUUUCUUGCUGUGUGACCCUGGGCCAGUGACUU

.((.((((..((((....((((.(((((..(((.(.((((.....))))).)))..))))).))))...))))..)))))). (-25.40)

>panTro3_ptr-mir-5006_chr13_GL392075_random:2607635-2607744_-

AACCAUUAGGGGGCUGUGGUUUGCCAGGGCAGGAGGUGGAAGGGAGCCCCAUUUACAGUGGUAACUUCCUUUCCCUUUCCAUCCUGGCAGGCUUCAGAGAACUUUACCAG

......(((((..(((.((((((((((((..(((((.(((((((((..(((((...)))))....))))))))))))))..)))))))))))).)))....))))).... (-46.20)

>panTro3_ptr-mir-211_chr15_GL392258_random:314861-314970_-

UCACCUGGCCAUGUGACUUGUGGGCUUCCCUUUGUCAUCCUUCGCCUAGGGCUCUGAGCAGGGCAGGGACAGCAAAGGGGUGCUCAGUUGUCACUUCCCACAGCACGGAG

....(((.....(((((...(((((.(((((((((..(((((.((((...(((...))).)))))))))..))))))))).)))))...)))))......)))....... (-45.70)

>panTro3_ptr-mir-3648_chr16_GL392341_random:3093-3285_+

CGCGACUGCGGCGGUGGUGGGGGGAGCCGCGGGGAGCGCCGAGGGCCGGUCGGCCGCUCCGGGUGCCGCGCGGGGCCGCCUUCGCGCUCGGAGGCUGCCGGCGGUGAGACCCCCGCGUGUGUGUCCCGGCCGCGGUCGGCUGCGCCCGAGGGGUCCCGUGGUGUCCCCUUCCCCGCCGGCCGCCUUUCUCGCG

(((((..((((((((((.(((((((((((((((..((.((..(((((((((((((((.((((((((((((((((((((((...(((((....))).)).)))))......))))))))).))).)))))..))))))))))).))))..)).)))))))))).)))))..))))))).))))).....))))) (-133.60)

>panTro3_ptr-mir-3687_chr16_GL392341_random:3479-3539_+

CGCGCGUGCGCCCGAGCGCGGCCCGGUGGUCCCUCCCGGACAGGCGUUCGUGCGAUGUGUG

(((((((.(((.(((((((.(.((((.((....)))))).)..))))))).)))))))))) (-31.20)

>panTro3_ptr-mir-4516_chr16_GL392406_random:20878-20962_+

AGGGGAAGGGUCGGGGCAGGGAGGGCAGGGCAGGCUCUGGGGUGGGGGGUCUGUGAGUCAGCCACGGCUCUGCCCACGUCUCCCC

.(((((..((.((((((((((.((((.(((((((((((.......)))))))))...)).))).)..)))))))).))))))))) (-42.40)

>panTro3_ptr-mir-3670-1_chr16_GL392406_random:29790-29854_-

UCUAGACUGGCAUAGCUGCUUUUGGAGCCUCACCUGCUGAGAGCUCACAGCUGUCCUUCUCUAGA

((((((..((.(((((((......((((((((.....)))).)))).)))))))))...)))))) (-24.20)

>panTro3_ptr-mir-3179-1_chr16_GL392406_random:38592-38675_-

CAGGAUCACAGACGUUUAAAUUACACUCCUUCUGCUGUGCCUUACAGCAGUAGAAGGGGUGAAAUUUAAACGUCUGUGAUCCUG

((((((((((((((((((((((.(((((((((((((((........))))))))))))))).)))))))))))))))))))))) (-61.10)

>panTro3_ptr-mir-4517_chr16_GL392457_random:18900-18978_+

AGGUAAAUAUGAUGAAACUCACAGCUGAGGAGCUUAGCAAGUAGCUAAGGCCAGAGCUUGUGUUUGGGUGGUGUGUCUG

.((...((((.((.((((.((.((((..((..((((((.....)))))).))..)))))).))))..)).))))..)). (-22.10)

>panTro3_ptr-mir-1288_chr17_GL392652_random:419927-420001_+

GAGGGUGUUGGUCAGCAGAUCAGGACUGCAACUCACCAUAGUGGUGGACUGCCCUGAUCUGGAGACCACUGCCUU

..(((((.(((((..(((((((((...(((..((((((...))))))..))))))))))))..))))).))))). (-38.80)

>panTro3_ptr-mir-663a_chr20_GL393023_random:106779-106871_-

CCUUCCGGCAUCCCAGGCGGGGCGCCGCGGGACCGCCCUCGUGUCUGUGGCGGUGGGAUCCCGCGGCCGUGUUUUCCUGGUGGCCCGGCCAUG

....((((..(((((((.((.(((((((((((((((((........).))))).....)))))))).))).))..))))).)).))))..... (-46.40)
3. Gorilla

>gorGor3_ggo-mir-4417_chr1:5674291-5674363_+

GAAAACAACCAGGUGGGCUUUCCGGAGGGCGGAACACCCAGCCCCAGCAUCCAGGGCUCACCUGCCACGUUUG

..((((...((((((((((((..(((((((((.....)).)))).....)))))))))))))))....)))). (-29.20)

>gorGor3_ggo-mir-4689_chr1:5994059-5994128_-

GGUUUCUCCUUGAGGAGACAUGGUGGGGGCCAGUCAGGCAGCCCAUGCCAUGUGUCCUCAUGGAGAGGCC

(((((((((.((((((.((((((((((.(((.....)))..)))..))))))).)))))).))))))))) (-47.30)

>gorGor3_ggo-mir-4252_chr1:6503869-6503931_-

UGGGGGGCUGGCAGCUCAUCAGUCCAGGCCAUCUGGCCGCUGAGUCGGCACCAGCCCCCAGUC

..(((((((((..(((..(((((...((((....)))))))))...))).))))))))).... (-37.30)

>gorGor3_ggo-mir-5697_chr1:10152294-10152371_+

AGCAUAUUCUCAAGUAGUUUCAUGAUAAAGGAUGUAUGAGAGAUCAACCCUUUAUCAUGAAACGCUUGAGGAUACGCU

(((.(((((((((((.(((((((((((((((..((.(((....))))))))))))))))))))))))))))))).))) (-39.00)

>gorGor3_ggo-mir-1273d_chr1:10416841-10416926_+

GAAUCGCUUGAACCCAUGAGGUUGAGGCUGCAGUGAGCCAAGAUCGUGCCACUGCACUUCAGCCUGGGUGACAAGAGCGAAACUUC

...((((((..(((((...((((((((.(((((((.(((......).)))))))))))))))))))))).....))))))...... (-40.50)

>gorGor3_ggo-mir-4632_chr1:12465585-12465645_+

GAGGGCAGCGUGGGUGUGGCGGAGGCAGGCGUGACCGUGUGCCGCCCUCUCGCUGCUCUAG

.(((((((((.(((.((((((.(((((....)).)).).)))))).))).))))))))).. (-34.00)

>gorGor3_ggo-mir-3675_chr1:17062985-17063058_+

GGAUGAUAAGUUAUGGGGGCUUCUGUAGAGAUUUCUAUGAGAACAUCUCUAAAGAACUCCCCCAAACUGAAUUC

((((....((((.((((((.((((.(((((((((((...)))).))))))).))))..))))))))))..)))) (-27.40)

>gorGor3_ggo-mir-3972_chr1:17814530-17814616_+

GCCCAUUUGCCUUGGCUUGGGGUGGCAGUCCUGCGGGAAUGAGAGAUGCCAGACUGGACUUGCCAGCCCCGUUCCAGGGCACAGCAU

.......((((((((..((((((((((((((.((.((.((.....)).)).).).)))).))))).)))))..))))))))...... (-39.30)

>gorGor3_ggo-mir-4695_chr1:19472339-19472412_-

CCUGCAGGAGGCAGUGGGCGAGCAGGCGGGGCAGCCCAAUGCCAUGGGCCUGACCUCACCGCUGCAUCCUUCCC

.....((((.(((((((..((((((((..((((......))))....)))))..))).))))))).)))).... (-36.30)

>gorGor3_ggo-mir-1290_chr1:19486746-19486823_-

GAGCGUCAUGUUGACACUCAAAAAGUUUCAGAUUUUGGAACAUUUCGGAUUUUGGAUUUUUGGAUCAGGGAUGCUCAA

(((((((...((((...(((((((..((((((.((((((....)))))).))))))))))))).)))).))))))).. (-22.50)

>gorGor3_ggo-mir-6084_chr1:21298001-21298110_+

AGCGUCCAGGCUGGGCCGCAGGACCGGGCGCGGAGCCUCGCAGGGUCGGGCUCGGGCUCCCCAACCGUCUCCGCUUCUUCCGCCAGUCGGUGGCCGGGCUGGCGGCGCGG

.((((((.((((.((((((..(((..((((.((((....((.(((.(((....(((...)))..))).))).))..)))))))).))).)))))).)))).).))))).. (-56.80)

>gorGor3_ggo-mir-1256_chr1:21639281-21639399_-

AGUCAGCCUGUUGAAGCUUUGAAGCUUUGAUGCCAGGCAUUGACUUCUCACUAGCUAUGAAAGUCCUAGCUAAAGAGAAGUCAAUGCAUGACAUCUUGUUUCAAUAGAUGGCUGUUUCA

(((((..((((((((((...........((((.((.(((((((((((((..((((((.((...)).))))))..))))))))))))).)).))))..)))))))))).)))))...... (-49.70)

>gorGor3_ggo-mir-4418_chr1:23013525-23013586_+

UGGUUUUUGCUCUGAGUGACCGUGGUGGUUGUGGGAGUCACUGCAGGACUCAGCAGGAAUUC

.((((((((((..((((..(((((((((((.....))))))))).)))))))))))))))). (-20.30)

>gorGor3_ggo-mir-4684_chr1:23483578-23483659_+

GCACCAGGGGUACCUCUCUACUGACUUGCAACAUACAUUUGUCUUGGUGUGUUGCAAGUCGGUGGAGACGUACCCUUGGUGC

(((((((((((((.((((((((((((((((((((((..........)))))))))))))))))))))).))))))))))))) (-62.50)

>gorGor3_ggo-mir-4253_chr1:23630808-23630875_-

CCAGGCAUCGCCCUUGAGGGGCCCUAGGACUUACUUGUGCAGGGCAUGUCCAGGGGGUCCAGGUCUGC

.(((((..(.((((.((.(.(((((.(.((......)).)))))).).)).)))).).....))))). (-29.10)

>gorGor3_ggo-mir-3115_chr1:23829205-23829272_+

UCUGAAUAUGGGUUUACUAGUUGGUGGUGAAUUCAUGAGUCGCCAACUAUUAGGCCUUUAUGUCCAGA

((((.(((((((((((.((((((((((((....)))....))))))))).)))))))..)))).)))) (-24.10)

>gorGor3_ggo-mir-4419a_chr1:23843833-23843909_-

UGGUGGUGUGUGCCUGUAGUCUUAGCUACUCGGGAGGCUGAGGGAGGAGACUGCAGUGAGUGGAGAUCACGCCACUG

.(((((((((..(((((((((((..((.(((((....)))))))..))))))))))........)..))))))))). (-35.40)

>gorGor3_ggo-mir-378f_chr1:24734598-24734675_+

GUCAGGUCCUGGACUCCCAUAGCUUUCAGGCUGCUAAACAACAGAACGAGCACUGGACUUGGAGCCAGAAGUCUUGGG

.(((((.(((((.((((...((..((((((((................))).))))))).))))))))..).))))). (-21.60)

>gorGor3_ggo-mir-4425_chr1:25906175-25906258_+

GUGCUUUACAUGAAUGGUCCCAUUGAAUCCCAACAGCUUUGCGAAGUGUUGUUGGGAUUCAGCAGGACCAUUCAUGUAAAGUAA

.(((((((((((((((((((..(((((((((((((((..........)))))))))))))))..))))))))))))))))))). (-54.40)

>gorGor3_ggo-mir-1976_chr1:27502193-27502244_+

GCAGCAAGGAAGGCAGGGGUCCUAAGGUGUGUCCUCCUGCCCUCCUUGCUGU

((((((((((.((((((((.((......).).)).)))))).)))))))))) (-33.00)

>gorGor3_ggo-mir-4420_chr1:31776900-31776976_-

CUCUUGGUAUGAACAUCUGUGUGUUCAUGUCUCUCUGUGCACAGGGGACGAGAGUCACUGAUGUCUGUAGCUGAGAC

(((..(.((((.(((((.(((..(((.((((((.(((....))))))))).))).))).))))).)))).).))).. (-27.30)

>gorGor3_ggo-mir-4254_chr1:32837513-32837588_-

CUUGGGAGGAGGGUGGGGUGGCUCCUCUGCAGUGAGUAGGUCUGCCUGGAGCUACUCCACCAUCUCCCCCAGCCCC

.(((((.((((((((((((((((((...((((.........))))..))))))))))))))..))))))))).... (-45.40)

>gorGor3_ggo-mir-5585_chr1:33173263-33173321_+

UGAAGUACCAGCUACUCGAGAGGUCAGAGGAUUGCUCCUGAAUAGCUGGGACUACAGGU

((.(((.(((((((.(((.((((((....)))..))).))).))))))).))).))... (-20.00)

>gorGor3_ggo-mir-552_chr1:35857439-35857534_-

AACCAUUCAAAUAUACCAUAGUUUGUUUAACCUUUCGCCUGUUGGUUGAAGAUGCCUUUCAACAGGUGACUGGUAAGACAAACUGUGGUAUAUACA

..........((((((((((((((((((.(((..((((((((((...((((....))))))))))))))..))).))))))))))))))))))... (-45.50)

>gorGor3_ggo-mir-4255_chr1:38418916-38418987_+

GAGCAUCCUUCAGUGUUCAGAGAUGGAGUCAGUAUUUGUCUGGCCAUUUUUAGGGCAAAGAGGCAGCAUCAU

((((..((((...(((((((((((((..((((.......)))))))))))).)))))..))))..)).)).. (-20.00)

>gorGor3_ggo-mir-3659_chr1:39364255-39364353_+

UCUACAAGCAGAUACAAGGAUGCCCUUGUACACGACACACGUGCUGCUUGUAUAGACACGAGUGUUGUCUACGAGGGCAUCCUUGUGUCUGUGUGUGUG

..((((.(((((((((((((((((((((((.(((((((.(((((((......))).)))).))))))).))))))))))))))))))))))).)))).. (-62.10)

>gorGor3_ggo-mir-30c-1_chr1:42208983-42209071_+

ACCAUGCUGUAGUGUGUGUAAACAUCCUACACUCUCAGCUGUGAGCUCAAGGUGGCUGGGAGAGGGUUGUUUACUCCUUCUGCCAUGGA

.(((((..((((...(.(((((((.(((...(((((((((....(((...)))))))))))).))).))))))).)...))))))))). (-34.70)

>gorGor3_ggo-mir-5584_chr1:46073148-46073207_+

CAGGGAAAUGGGAAGAACUAGAUUUGAAUCCAGACCUUUAGUUCUUCCCUUUGCCCAAUU

..(((....(((((((((((((((((....))))..)))))))))))))....))).... (-25.70)

>gorGor3_ggo-mir-4421_chr1:52712865-52712933_+

CUGGGUCUCCUUUCUGCUGAGAGUUGAACACUUGUUGGGACAACCUGUCUGUGGAAAGGAGCUACCUAC

.((((((((((((((((.((.(((((..(........)..))).)).)).)))))))))))..))))). (-26.40)

>gorGor3_ggo-mir-6500_chr1:52713046-52713131_+

CCUGCCUGCAGAAAGGAGCUAUCCACUCCAGAUGUCCUUUCUUCUGAGAGCUGGACACUUGUUGGGAUGACCUGCCUGCAGGUAGG

(((((((((((..(((...(((((.(..(((.(((((.((((....))))..))))).)))..)))))).)))..))))))))))) (-40.90)

>gorGor3_ggo-mir-761_chr1:53498314-53498372_-

GGAGGAGCAGCAGGGUGAAACUGACACAGUUCUGGUGAGUUUCACUUUGCUGCUCCUCC

((((((((((((((((((((((.((.((....)))).)))))))))))))))))))))) (-44.10)

>gorGor3_ggo-mir-1273f_chr1:54614404-54614502_+

AGAUGGGAGGAUUGCUUGAGCCUGGGAGAUGGAGGUUGCAGUGAGCUGAGAUCACGCAACUGCACCCCCAGCCUGGGCCAUAGAGUCAGUCCUUGUCUC

((((..(((((((((((..(((((((...(((.((.((((((..((((....)).)).)))))).))))).)))))))....))).)))))))))))). (-43.00)

>gorGor3_ggo-mir-1273g_chr1:54626048-54626147_+

GAGGUGGGAGGAUUGCUUGAGUCAGGGUGGUUGAGGCUGCAGUAAGUUGUGAUCAUACCACUGCACUCCAGCCUGAGUGACAGAGCAAGACCUUGUCUCA

((((((((.(..((((((..((((....(((((.((.((((((....((....))....)))))))).)))))....)))).))))))..))))))))). (-36.60)

>gorGor3_ggo-mir-4422_chr1:56962461-56962543_+

AGUUCUUCUGCAGACAAAAGCAUCAGGAAGUACCCACCAUGUACCAGUGGGCCCUUCUUGAUGCUCUUGACUGCAGAGGAGCC

.((((((((((((.(((.((((((((((((..(((((.........)))))..)))))))))))).))).)))))))))))). (-50.00)

>gorGor3_ggo-mir-4711_chr1:61662528-61662597_-

AAAUGUCCAUCAAGCCAGAAGACAUGAGCCCUUUGGAAAGGUCUUAUGUCUUCUGGCUUGAUGCACAUUU

.(((((.(((((((((((((((((((((.((((....)))).))))))))))))))))))))).))))). (-45.20)

>gorGor3_ggo-mir-3116-1_chr1:64108002-64108075_+

CUUUAUUGAGUCCCUACUAUGUUCCAGGCACUGGGUAUCGUAGGUGCCUGGAACAUAGGAGGGACUCAAUAAAG

(((((((((((((((.((((((((((((((((..........)))))))))))))))).))))))))))))))) (-53.00)

>gorGor3_ggo-mir-3116-2_chr1:64108005-64108072_-

UAUUGAGUCCCUCCUAUGUUCCAGGCACCUACGAUACCCAGUGCCUGGAACAUAGUAGGGACUCAAUA

((((((((((((.(((((((((((((((............))))))))))))))).)))))))))))) (-46.40)

>gorGor3_ggo-mir-6068_chr1:65408054-65408113_-

CCUGCGAGUCUCCGGCGGUGACUUGUGGCUGAGUGUCACGCUGCUGGCGCAGGCUCGGCC

....(((((((((((((((.....(((((.....)))))))))))))...)))))))... (-27.30)

>gorGor3_ggo-mir-4794_chr1:66709777-66709853_+

UUUUAACAUCUGGCUAUCUCACGAGACUGUAUGUCCUAACAGUGCUUGUAGUCUCAUGAGAUAGCCAGAUGUUAAAA

(((((((((((((((((((((.(((((((((.((.((...)).)).))))))))).))))))))))))))))))))) (-44.00)

>gorGor3_ggo-mir-3671_chr1:67196868-67196955_-

AUGUUAUUGCUGCUGCUGUCACCUUUACAUGAAAAUAAAAUGUAAAUUAUUUUAUUUCUAUCAAAUAAGGACUAGUCUGCAGUGAUAU

....(((((((((.((((...((((....(((((((((((((.....))))))))))...)))...))))..))))..))))))))). (-21.00)

>gorGor3_ggo-mir-4423_chr1:87426471-87426550_+

AUCAUGUACUGCAGUUGCCUUUUUGUUCCCAUGCUGUUUAAGCCCAGCAUAGGCACCAAAAAGCAACAACAGUAUGUGAA

.((((((((((..(((((.((((((...((((((((........)))))).))...)))))))))))..)))))))))). (-32.60)

>gorGor3_ggo-mir-2682_chr1:100728005-100728114_-

ACCUUCCUGAAAGAGGUUGGGGCAGGCAGUGACUGUUCAGACGUCCAAUCUCUUUGGGACACCUCUUCAGCGCUGUCUUCCCUGCCUCUUCCUUUAGGACGAGUCUUAAA

(((.(((((((((((((.((((.((((((((.(((...((..((((..........))))..))...))))))))))))))).))))))...))))))).).))...... (-44.50)

>gorGor3_ggo-mir-553_chr1:102999159-102999226_+

CUUCAAUUUUAUUUUAAAAGGGUGAGAUUUUGUUUUGUCUGAGAAAAUCUCGCUGUUUUAGACUGAGG

......(((((.(((((((.(((((((((((.((......)).))))))))))).))))))).))))) (-22.10)

>gorGor3_ggo-mir-4685_chr1:116028460-116028528_+

UAGCCCAGGGCUUGGAGUGGGGCAAGGUUGUUGGUGAUAUGGCUUCCUCUCCCUUCCUGCCCUGGCUAG

(((((.(((((..(((..((((..(((..((((......))))..)))..))))))).)))))))))). (-32.60)

>gorGor3_ggo-mir-548ac_chr1:119644389-119644478_-

GUAUUAGGUUGGUGCAAACGUUAUUGCGGUUUUUGCUAUUUUUUUUUUUAAUGGCAAAAACCGGCAAUUACUUUUGCACUAACCUAAUAG

.(((((((((((((((((.((.((((((((((((((((((.........))))))))))))).))))).)).))))))))))))))))). (-48.10)

>gorGor3_ggo-mir-320b-1_chr1:119758854-119758932_+

AAUUAAUCCCUCUCUUUCUAGUUCUUCCUAGAGUGAGGAAAAGCUGGGUUGAGAGGGCAAACAAAUUAACUAAUUAAUU

.......(((((((..(((((((.(((((......))))).)))))))..)))))))...................... (-27.20)

>gorGor3_ggo-mir-942_chr1:120196109-120196194_+

AUUAGGAGAGUAUCUUCUCUGUUUUGGCCAUGUGUGUACUCACAGCCCCUCACACAUGGCCGAAACAGAGAAGUUACUUUCCUAAU

((((((((((((.(((((((((((((((((((((((..............))))))))))))))))))))))).)))))))))))) (-56.70)

>gorGor3_ggo-mir-6077-1_chr1:123882662-123882741_+

CCUGCGUGGAAAGGGAAGAGCUGUGCGGCCUUCGUGCUAGUUUGCUUGUUAAGGCUGACGCUUCCUAUUUCUCCUCCGGC

((.(.(.(((((((((((...(((.(((((((((.((......)).))..)))))))))))))))).))))).).).)). (-25.10)

>gorGor3_ggo-mir-5087_chr1:127222913-127222988_-

AACUUUUUACGGGUUUGUAGCUUUACCGGCAUGUUAAGUGUUGUCCUACGGUCGCAAGCAUAAGAAAGAGAAAGUA

..((((((....((((((.(((.((.((((((.....))))))...)).))).)))))).....))))))...... (-16.00)

>gorGor3_ggo-mir-6077-2_chr1:127308723-127308802_+

CCUGCGUGGAAAGGGAAGAGCUGUGCGGCCUUCGUGCUAGUUUGCUUGUUAAGGCUGACGCUUCCUAUUUCUCCUCCGGC

((.(.(.(((((((((((...(((.(((((((((.((......)).))..)))))))))))))))).))))).).).)). (-25.10)

>gorGor3_ggo-mir-554_chr1:130469684-130469779_+

ACCUGAGUAACCUUUGCUAGUCCUGACUCAGCCAGUACUGGUCUUAGACUGGUGAUGGGUCAGGGUUCAUAUUUUGGCAUCUCUCUCUGGGCGUCU

.((((((.......((((((((((((((((((((((.(((....)))))))))..))))))))))........)))))).....))).)))..... (-33.40)

>gorGor3_ggo-mir-4258_chr1:133972450-133972542_+

ACGCCCCCCGCCCCGCCACCGCCUUGGAGGCUGACCUCUUACUUUUUCGGUCGGUCUUCUUCCCUGGGCUUGGUGUGGGGGCGGGGGAGUGUC

((((((((((((((..((((((((.(((((((((((............))))))))).....)).))))..))))..)))))))))).)))). (-57.80)

>gorGor3_ggo-mir-555_chr1:134339631-134339726_-

GGAGUGAACUCAGAUGUGGAGCACUACCUUUGUGAGCAGUGUGACCCAAGGCCUGUGGACAGGGUAAGCUGAACCUCUGAUAAAACUCUGAUCUAU

(((((....(((((.((..(((..((((((.((..((((.((........))))))..)))))))).)))..)).)))))....)))))....... (-30.50)

>gorGor3_ggo-mir-9-1_chr1:135433239-135433327_-

CGGGGUUGGUUGUUAUCUUUGGUUAUCUAGCUGUAUGAGUGGUGUGGAGUCUUCAUAAAGCUAGAUAACCGAAAGUAAAAAUAACCCCA

.(((((((....((((.(((((((((((((((.((((((.(.(....).).)))))).))))))))))))))).))))...))))))). (-40.60)

>gorGor3_ggo-mir-765_chr1:135944870-135944983_-

UUUAGGCGCUGAUGAAAGUGGAGUUCAGCAGACAGCCCUUUUCAAGCCCUACAAGAAACUAGGGUUUCUGGAGGAGAAGGAAGGUGAUGAAGGAUCUGUUCUCGUGAGCCUGAA

(((((((....((((.((((((.(((..((..((.((((((((((((((((........))))))))......)))))))..).)).))..))))))))).))))..))))))) (-31.40)

>gorGor3_ggo-mir-5187_chr1:140319547-140319622_+

GACUAAGGGUGGGAUGAGGGAUUGAAGUGGAGCAGGAAUGCGCUUUUCUCCACUGAAUCCUCUUUUCCUCAGGUGG

..........((((.((((((((..(((((((.((((......))))))))))).))))).))).))))....... (-24.80)

>gorGor3_ggo-mir-4654_chr1:141255354-141255429_+

CUGGCUGGUUGUGGGAUCUGGAGGCAUCUGGGGUUGGAAUGUGACCCCAGUCUCCUUUUCCCUCAUCAUCUGCCAG

(((((.(((((.((((...((((((...((((((((.....))))))))))))))...)))).))..))).))))) (-38.00)

>gorGor3_ggo-mir-921_chr1:145304492-145304547_-

ACUAGUGAGGGACAGAACCAGGACUCAGACUCAGGUCCAUGGGCCUGGAUCACUGG

.(((((((....(((..((((((((........))))).)))..)))..))))))) (-23.60)

>gorGor3_ggo-mir-1255b-2_chr1:147187441-147187507_+

UCUUACAGAUGAGCAAAGAAAGUGGUUUGCGCCUCAAGAAACCACUUUCUUUGCUCAUCCAUAAGGA

(((((..(((((((((((((((((((((..........)))))))))))))))))))))..))))). (-36.70)

>gorGor3_ggo-mir-3119-1_chr1:149356724-149356808_-

AUUAACUCUGGCUUUUAACUUUGAUGGCAAAGGGGUAGCUAAACAAUCUAUGUCUUUGCCAUCAAAGUUAAAAGCCAUAGUUAAU

(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((.........)))).))))))))))))))))))))))))).))))))) (-49.50)

>gorGor3_ggo-mir-1295a_chr1:150304636-150304714_-

AGGACAUUUUACCCAGAUCCGUGGCCUAUUCAGAAAUGUGGCCUGUGAUUAGGCCGCAGAUCUGGGUGAAAUGUCCUCC

(((((((((((((((((((.((((((((.(((.(.........).))).)))))))).))))))))))))))))))).. (-51.10)

>gorGor3_ggo-mir-1295b_chr1:150304647-150304706_+

CACCCAGAUCUGCGGCCUAAUCACAGGCCACAUUUCUGAAUAGGCCACGGAUCUGGGUAA

.(((((((((((.((((((.(((.(((.....))).))).)))))).))))))))))).. (-32.50)

>gorGor3_ggo-mir-4424_chr1:158115640-158115725_+

CUUACAUCACACACAGAGUUAACUCGAAAUGGACUAAUUUUUCCACUAGUUAGUCCAUUUCAAGUUAACUCUGUGUGUGAUGUAGU

.(((((((((((((((((((((((.((((((((((((((........)))))))))))))).))))))))))))))))))))))). (-56.70)

>gorGor3_ggo-mir-3121_chr1:159936842-159936918_-

AAAUGGUUAUGUCCUUUGCCUAUUCUAUUUAAGACACCCUGUACCUUAAAUAGAGUAGGCAAAGGACAGAAACAUUU

.((((....(((((((((((((((((((((((((((...)))..))))))))))))))))))))))))....)))). (-39.80)

>gorGor3_ggo-mir-4735_chr1:176334521-176334589_-

UGCAGUGCCUAAUGUGAACACCUUCGGUAUUCAUCAAAAAUACCAAAGGUGCUCAAAUUAGACAUUGCA

(((((((.(((((.(((.((((((.((((((.......)))))).)))))).))).))))).))))))) (-29.90)

>gorGor3_ggo-mir-5191_chr1:181644973-181645092_+

AGUUGGCCAGGACCCCAAGCCCCCAGCACUUCAUUCUUGCUGUCCUCUCCUGGUCUGGGAGGAUAGAAGAGAGGAUACGAAGAAUGAAGUGCUGGGCGCUUAGGGGGAUCCUGGCCAACU

((((((((((((((((((((.(((((((((((((((((..(((((((((...((((....))))....)))))))))..))))))))))))))))).))))..)))).)))))))))))) (-85.70)

>gorGor3_ggo-mir-1231_chr1:181734368-181734459_+

GUCAGUGUCUGGGCGGACAGCUGCAGGAAAGGGAAGACCAAGGCUUGCUGUCUGUCCAAUCUGCCACCCUACCCUGUCUGUUCUUGCCACAG

........((((((((((((..(((((..((((..(((..((((.....)))))))..........))))..)))))))))))..))).))) (-28.50)

>gorGor3_ggo-mir-3122_chr1:192146607-192146679_+

ACCAGCUCUGUUGGGACAAGAGGACGGUCUUCUUUUGGAAGGAGGACCAUCAUCUUGUCCCAAGAGAGCUGGU

(((((((((.(((((((((((.((.((((((((((...)))))))))).)).))))))))))).))))))))) (-52.30)

>gorGor3_ggo-mir-215_chr1:200433085-200433194_-

AUCAUUCAGAAAUGGUAUACGGGAAAAUGACCUAUGAAUUGACAGACAAUAUAGCUGAGUUUGUCUGUCAUUUCUUUAGGCCAAUAUUCUGUAUGACUGUGCUACUUCAA

...........(((((((((((((...((.((((.(((.((((((((((...........)))))))))).)))..)))).))...)))))))).))))).......... (-32.00)

>gorGor3_ggo-mir-4742_chr1:204841142-204841226_-

UCAGGCAAAGGGAUAUUUACAGAUACUUUUUAAAAUUUGUUUGAGUUGAGGCAGAGUAAAUAUCUGUAUUCUCCUUUGCCUGCAG

.(((((((((((.....((((((((...((((...(((((((......))))))).))))))))))))...)))))))))))... (-30.20)

>gorGor3_ggo-mir-5008_chr1:208139894-208139987_-

GGGCCGAUCCCGAGGGUCGGGUGAGGCCCUUGGGGCACAGUGGUGCCAUCUCCCCUGUGCUCCCAGGGCCUCGCCUGUCCCUUGAGGUCGGCCC

(((((((((.((((((.(((((((((((((.(((((((((.((........)).))))))))).))))))))))))).)))))).))))))))) (-79.70)

>gorGor3_ggo-mir-4666a_chr1:208677522-208677600_+

AUCACUGAAAUACAUGUCAGAUUGUAUGCCUACAAAAUCCCUCCAGACUGGCAUACAAUCUGACAUGUAUUUAAGAGAU

(((.((.(((((((((((((((((((((((...................))))))))))))))))))))))).)).))) (-37.60)

>gorGor3_ggo-mir-1182_chr1:211208044-211208140_-

GGGACUUGUCACUGCCUGUCUCCUCCCUCUCCAGCAGCGACUGGAUUCUGGAGUCCAUCUAGAGGGUCUUGGGAGGGAUGUGACUGUUGGGAAGCCC

(((.(((.(((..((..(((.(.((((((.((((....((((...(((((((.....))))))))))))))))))))).).))).))))).)))))) (-37.70)

>gorGor3_ggo-mir-4427_chr1:213870318-213870385_+

GAAGCCUCCUGGGGCUUAUUCAGACAGUGGUUUCAUCAUUUCAUCUGAAUAGAGUCUGAAGAGUCUUU

((((.(((.(.(((((((((((((.((((((...))))))...))))))).)))))).).))).)))) (-22.40)

>gorGor3_ggo-mir-4671_chr1:214570626-214570698_+

UAUUUUAAGACCAAAGACUGUGCGCUAAUCUCUUAGCACUGAAGAUUAGUGCAUAGUCUUUGGUCUCAAAGUA

((((((.(((((((((((((((((((((((((........).)))))))))))))))))))))))).)))))) (-42.30)

>gorGor3_ggo-mir-4753_chr1:215443450-215443532_-

AUAUCUACACAAGGCCAAAGGAAGAGAACAGAUAUAUCCACAGUACACUUGGCUGUUCUCUUUCUUUAGCCUUGUGUAGAUAU

(((((((((((((((.(((((((((((((((......(((.((....)))))))))))))))))))).))))))))))))))) (-45.50)

>gorGor3_ggo-mir-1537_chr1:216138866-216138924_-

GCAGCUGUAAUUAGUCAGUUUUCUGUCCUGUCCACACAGAAAACUGUAAUUACAGUUGU

(((((((((((((..(((((((((((.........)))))))))))))))))))))))) (-27.40)

>gorGor3_ggo-mir-4428_chr1:217783765-217783840_+

UUGGCAGGUGCCAUGUUGGUGCCUGCUCCUUACUGUACACGUGGCUGGCAAGGAGACGGGAACAUGGAGCCGCCAU

.((((.(((.(((((((....((((((((((.((((.......)).)).)))))).))))))))))).))))))). (-32.60)

>gorGor3_ggo-mir-3123_chr1:221478777-221478851_+

ACGGAUUUGAUUGAAUGAUUCUCCCAUUUCCACAUGGAGAGUGGAGCCCAGAGAAUUGUUUAAUCAUGUAUCCAU

..((((.((((((((((((((((....((((((.......))))))....))))))))))))))))...)))).. (-28.30)

>gorGor3_ggo-mir-4677_chr1:223847571-223847650_+

GCAAAGCAGCAAUUGUUCUUUGGUCUUUCAGCCAUGACCUGACCUUCUGUCUGUGAGACCAAAGAACUACUUUGCUUGGC

((.((((((.....(((((((((((((.(((.((.((........)))).))).)))))))))))))....)))))).)) (-31.50)

>gorGor3_ggo-mir-3916_chr1:227847278-227847369_-

AUCCCAGAGAAGAAGGAAGAAGAGGAAGAAAUGGCUGGUUCUCAGGUGAAUGUGUCUGGGUUCAGGGGAUGUGUCCUCUUUUCUUCUGGGAU

((((((((......((((((.(((((........((((..((((((........)))))).))))........))))))))))))))))))) (-32.10)

>gorGor3_ggo-mir-3124_chr1:229385157-229385223_+

GCGGACUUCGCGGGCGAAGGCGAAGUCGAUUUCCAAAAGUGACUUUCCUCACUCCAGUGAAGUCGGC

((.(((((((((((.((.((.((((((.((((....)))))))))))))).).)).)))))))).)) (-26.90)

>gorGor3_ggo-mir-4790_chr3:5411670-5411748_-

CAAUGUGACAUCGCUUUACCAUUCAUGUUCACUGAAAGGUAGAUUUUAAAAACAUGAAUGGUAAAGCGAUGUCACAUUG

(((((((((((((((((((((((((((((...(((((......)))))..))))))))))))))))))))))))))))) (-48.00)

>gorGor3_ggo-mir-5692a-1_chr3:8985902-8985970_-

GACAGUAUAAAUAAUACCACAGUGGGUAUACCUCAUGUGUGUACAACCUGUGAUAUUAUUUGUAAUAUC

.....(((((((((((.(((((...(((((((....).))))))...))))).)))))))))))..... (-22.00)

>gorGor3_ggo-mir-4270_chr3:15935738-15935807_-

ACAGACAGCUUCAGGGAGUCAGGGGAGGGCAGAAAUAGAUGGCCUUCCCCUGCUGGGAAGAAAGUGGGUC

.((.....((((....((.(((((((((((...........)))))))))))))..))))....)).... (-27.30)

>gorGor3_ggo-mir-3134_chr3:16136449-16136522_-

UGUAUCCAAUGUGUAGUCUUUUAUCCCUCACAUGGAGUAAAAUAUGAUGGAUAAAAGACUACAUAUUGGGUACA

((((((((((((((((((((((((((.(((.((........)).))).)))))))))))))))))))))))))) (-41.50)

>gorGor3_ggo-mir-563_chr3:16310820-16310898_+

AGCAAAGAAGUGUGUUGCCCUCCAGGAAAUGUGUGUUGCUCUGAUGUAAUUAGGUUGACAUACAUUUCCCUGGUAGCCA

..........((.((((((.....((((((((((((((.((((((...)))))).))))))))))))))..)))))))) (-27.30)

>gorGor3_ggo-mir-4791_chr3:19919613-19919696_-

UAAGAACUGGAUAUGAUGACUGAAAUAAGCUCCAUAUCAACAAGAAUUUCGAUGGGAUUAUGUGCAGUCAGUGUCCAGUAAUUA

.....(((((((((..((((((..((((..(((.((((............)))))))))))...)))))))))))))))..... (-23.90)

>gorGor3_ggo-mir-3135a_chr3:20733320-20733396_+

UCACUUUGGUGCCUAGGCUGAGACUGCAGUGGUGCAAUCUCAGUUCACUGCAGCCUUGACCUCCUGGGCUCAGGUGA

((((((.((.(((((((..(((.(((((((((.((.......))))))))))).))).....))))))))))))))) (-32.80)

>gorGor3_ggo-mir-4442_chr3:26456446-26456512_-

GCGCCCUCCCUCUCUCCCCGGUGUGCAAAUGUGUGUGUGCGGUGUUAUGCCGGACAAGAGGGAGGUG

....(((((((((....((((((((((..(((......))).)).))))))))...))))))))).. (-29.00)

>gorGor3_ggo-mir-466_chr3:32006158-32006239_-

GUGUGUGUAUAUGUGUUGUGUGUGUGUAUAUGUGUAUAUAUAUGUACACAUACACACACACGCAACACACAUAUAUACAUGC

((((((((((.((((((((((((((((.((((((((((....)))))))))).)))))))))))))))).)))))))))).. (-49.20)

>gorGor3_ggo-mir-548ay_chr3:33399418-33399524_-

AGAAGAUGAUUACUACUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGUGGUUUUUACAUUUAAAGUAAUGGCCAAAACCGCGAUUACUCUUGCACGAACCUAACGGUAACACUUCU

(((((.((.(((((..((((((.((((((.(((((((((((((((..((((......))))...))))))))))))))).)))))).))))))..)))))))))))) (-49.70)

>gorGor3_ggo-mir-128-2_chr3:36730436-36730519_+

UGUGCAGUGGGAAGGGGGGCCGAUACACUGUACGAGAGUGAGUAGCAGGUCUCACAGUGAACCGGUCUCUUUCCCUACUGUGUC

...((((((((.((((((((((...((((((..((((.(........).))))))))))...)))))))))).))))))))... (-39.10)

>gorGor3_ggo-mir-138-1_chr3:45222175-45222273_+

CCCUGGCAUGGUGUGGUGGGGCAGCUGGUGUUGUGAAUCAGGCCGUUGCCAAUCAGAGAACGGCUACUUCACAACACCAGGGCCACACCACACUACAGG

.((((...((((((((((.(((..(((((((((((((...(((((((..(.....)..)))))))..))))))))))))).))).)))))))))))))) (-58.90)

>gorGor3_ggo-mir-564_chr3:46005263-46005356_+

CGGGCGGCGGGUGCCAGGCACGGUGUCAGCGGGCAACAUGGCCGAGAGGCCGGGGCCUCCGGGCGGCGCCGUGUCCGCGACCGCGUACCCUGAC

((((..((((..((..(((((((((((.((((((....(((((....)))))..))))....))))))))))))).))..))))....)))).. (-51.40)

>gorGor3_ggo-mir-1226_chr3:49091515-49091589_+

GUGAGGGCAUGCAGGCCUGGAUGGGGCAGCUGGGAUGGUCCAAAAGGGUGGCCUCACCAGCCCUGUGUUCCCUAG

...((((.(((((((.((((.((((((.((((((....))).....))).)))))))))).))))))).)))).. (-35.10)

>gorGor3_ggo-mir-4443_chr3:49446609-49446661_+

GGUGGGGGUUGGAGGCAUGGGUUUUAGAACCUAUCCCUUUCUAGCCCUGAGCA

(.(.(((((((((((.(((((((....))))))).))..))))))))).).). (-24.50)

>gorGor3_ggo-mir-711_chr3:49823443-49823518_-

ACUGACUUUGAGUCUCUCCUCAGGGUGCUGCAGGCAAAGCCGGGGACCCAGGGAGAGACGUAAGUGAGGGGAGAUG

.((.((((...(((((((((..((((.((.(.(((...)))).)))))).)))))))))..)))).))........ (-34.30)

>gorGor3_ggo-mir-4793_chr3:49889519-49889605_-

UUUCUCCUCGCUGCCCGCACAUCCUGCUCCACAGGGCAGAGGGAGGCCAAGAAGACCUCUGCACUGUGAGUUGGCUGGCUGGAGGAA

....(((((.(.(((.((.((....((((.((((.(((((((.............))))))).)))))))))))).))).)))))). (-38.40)

>gorGor3_ggo-mir-425_chr3:50273629-50273715_-

GAAAGCGCUUUGGAAUGACACGAUCACUCCCGUUGAGUGGGCACCCGAGAAGCCAUCGGGAAUGUCGUGUCCGCCCAGUGCUCUUUC

(((((.((.((((...(((((((.((.(((((....((((............))))))))).)))))))))...)))).)).))))) (-34.50)

>gorGor3_ggo-mir-4271_chr3:50538352-50538418_+

AAAUCUCUCUCCAUAUCUUUCCUGCAGCCCCCAGGUCGGGGGGAAGAAAAGGUGGGGAAUUAGAUUC

.(((((.(((((((.((((((((.(.(((....))).).))))))))....)))))))...))))). (-25.80)

>gorGor3_ggo-mir-5193_chr3:51098847-51098955_-

CCUAGGAAAGGCUGCUGGUAACUGGGAUGGGGGUUGUGGGGAGGUAAGAAGUCUCUGACUCCUCCUCUACCUCAUCCCAGUUCCAUCACCUGAAGUGGACCUGUUGGGA

(((((...((((((((((((((((((((((((.....(((((((..(((....)))....)))))))..))))))))))))).....)))...))))).))).))))). (-49.10)

>gorGor3_ggo-mir-5787_chr3:51529501-51529555_+

GGGGGCUGGGGCGCGGGGAGGUGCUAGGUCGGCCUCGGCUCCCGCGCCUCACCCC

.((((.((((((((((((((((.........)))))....))))))))))))))) (-37.10)

>gorGor3_ggo-mir-135a-1_chr3:53633116-53633205_-

AGGCCUCGCUGUUCUCUAUGGCUUUUUAUUCCUAUGUGAUUCUACUGCUCACUCAUAUAGGGAUUGGAGCCGUGGCGCACGGCGGGGACA

...(((((((((.(.((((((((((..((((((((((((.............)))))))))))).)))))))))).).)))))))))... (-44.20)

>gorGor3_ggo-mir-3938_chr3:57338840-57338940_-

AGGAAUUUUUAACCUGAUCACUAGAUUAUCUACAAGGGAAUUUUUUUAAUUUUUAAAAUUCCCUUGUAGAUAACCUGGUGAUCAGGUUGGAUGGCUCCAUG

.(((...(((((((((((((((((.(((((((((((((((((((..........))))))))))))))))))).)))))))))))))))))....)))... (-55.40)

>gorGor3_ggo-mir-3136_chr3:70641780-70641857_-

AAUAUGAAACUGACUGAAUAGGUAGGGUCAUUUUUCUGUGACUGCACAUGGCCCUACCUAUUCAGUUAGUUCCAUAUU

.(((((.(((((((((((((((((((((((......((((....))))))))))))))))))))))))))).))))). (-44.90)

>gorGor3_ggo-mir-1284_chr3:73183654-73183773_-

AUUUUGAUAUAUAAGCCAGUUCAAUGUUUUCUAUACAGACCCUGGCUUUUCUUAAAUUUUAUAUAUUGGAAAGCCCAUGUUUGUAUUGGAAACUGCUGGUUUCUUUCAUAUUGAAAAUCU

.(((((((((..((((((((.....((((((.((((((((...((((((((................))))))))...)))))))).)))))).)))))))).....))))))))).... (-34.60)

>gorGor3_ggo-mir-548i-3_chr3:77386664-77386812_+

CAGAUGGCUCCGAAGUAUGCAUCCUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGAUUUUGCCAUUAAAAGUAAUGGCAAAAAUAGCAAUCAUUUUUGUACCAGCCUGCUAUCUUUUCUCCUUCUACCAAACUUUGUCCCUGAGCCAUCUCA

.(((((((((((((((.((........(((((((((((((((((.(((((...(((((((((((....)))))))))))...))))).)))))))))))))))))...................)).)))))).....))))))))).. (-58.80)

>gorGor3_ggo-mir-1324_chr3:77466509-77466604_+

CCUGAAGAGGUGCAUGAAGCCUGGUCCUGCCCUCACUGGGAACCCCCUUCCCUCUGGGUACCAGACAGAAUUCUAUGCACUUUCCUGGAGGCUCCA

(((...((((((((((((..(((.((.(((((.....(((((.....)))))...)))))...)))))..))).))))))))).....)))..... (-32.40)

>gorGor3_ggo-mir-4273_chr3:77696801-77696884_+

UCCCCUGUGCGUGUUCUCUGAUGGACAGUAAGCCUUGACUUAUGGCUAAAUGCUUUUUCACAAUGGUCACAUGCAUAGGGCUUU

..((((((((((((((..((.((((.((((((((.........))))...))))..))))))..))..)))))))))))).... (-29.10)

>gorGor3_ggo-mir-5688_chr3:87525674-87525756_+

GAAACACUUUGCCUUUUUACAGGUGUUUAUUAUGUUUUGGACAUAGAAACAUAACAAACACCUGUAAAAUAGCAAAGUGUUUC

((((((((((((..((((((((((((((.(((((((((.......))))))))).))))))))))))))..)))))))))))) (-45.00)

>gorGor3_ggo-mir-4795_chr3:89373219-89373307_-

UGAUAUGGAAGAAAUCCAGAAGUGGCUAAUAAUAUUGACACUAUAACAAUAAUGACAAUAUUAUUAGCCACUUCUGGAUUUAUGAAUCA

...........((((((((((((((((((((((((((.((.(((....))).)).))))))))))))))))))))))))))........ (-40.30)

>gorGor3_ggo-mir-3921_chr3:98907038-98907123_-

CCUAGCCCAGUACAAGGCAUAUGGUACUCAAGAGACUUAGGGAUUUCUAAGUCUCUUGAGUACCAUAUGCCUUGUACUGGGCUAGG

(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))) (-78.70)

>gorGor3_ggo-mir-548ab_chr3:102582850-102582933_-

AUGUUGGUGCAAAAGUAAUUGUGGAUUUUGCUAUUACUUGUAUUUAUUUGUAAUGCAAAACCCACAAUUACUUUUGCACCAACU

..((((((((((((((((((((((.((((((.(((((............))))))))))).)))))))))))))))))))))). (-46.10)

>gorGor3_ggo-mir-4445_chr3:108829140-108829209_+

UUCCUGCAGAUUGUUUCUUUUGCCGUGUAAGUUUAAGUUUUUGCACGGCAAAAGAAACAAUCCAGAGGGU

.((((...(((((((((((((((((((((((........)))))))))))))))))))))))...)))). (-38.90)

>gorGor3_ggo-mir-567_chr3:111402500-111402612_+

GGAUUCUUAUAGGACAGUAUGUUCUUCCAGGACAGAACAUUCUUUGCUAUUUUGUACUGGAAGAACAUGCAAAACUAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGUUAUUGCU

.........(((....((((((((((((((.((((((((.....))...)))))).))))))))))))))....))).................................... (-27.50)

>gorGor3_ggo-mir-568_chr3:113670192-113670286_-

GAUAUACACUAUAUUAUGUAUAAAUGUAUACACACUUCCUAUAUGUAUCCACAUAUAUAUAGUGUAUAUAUUAUACAUGUAUAGGUGUGUAUAUG

.(((((((((((((.((((((((.(((((((((......(((((((....)))))))....)))))))))))))))))))))).))))))))... (-31.50)

>gorGor3_ggo-mir-4796_chr3:114148249-114148329_-

UAAAUUUGUGUCUAUACCCUGUCACUUUACUUUUGGCCUCAAGUCAUUGCAGUAAAGUGGCAGAGUAUAGACACAAAUUUA

(((((((((((((((((.(((((((((((((..((((.....))))....))))))))))))).))))))))))))))))) (-43.60)

>gorGor3_ggo-mir-4447_chr3:116316392-116316482_-

GUUCUAGAGCAUGGUUUCUCAUCAUUUGCACUACUGAUAUUUGGGGUCAGAUAAUUGUUUGUGGUGGGGGCUGUUGUUUGCAUUGUAGGAU

((((((((((((((((((.((((((..(((.(((((((.......))))).))..)))..))))))))))))).)))))......)))))) (-21.00)

>gorGor3_ggo-mir-5682_chr3:120665325-120665400_+

GGCCCAUGGGUCUUAUCCUGCAAGGUGCUGCAGAGACGAGGCCUGUAGCACCUUGCAGGAUAAGGCCUACUGGGCC

(((((((((((((((((((((((((((((((((.(......)))))))))))))))))))))))))))).)))))) (-63.10)

>gorGor3_ggo-mir-5002_chr3:123808277-123808373_+

UCUUCCUCUCUGUCCUCUGGAAUUUGGUUUCUGAGGCACUUAGUAGGUGAUAGCAUGACUGACUGCCUCACUGACCACUUCCAAAUGAGGGGUACUC

....((((((.......(((((..(((((..(((((((.(((((..(((....))).))))).)))))))..))))).)))))...))))))..... (-35.60)

>gorGor3_ggo-mir-6083_chr3:124053876-124053981_+

GUAAAAAGAGUCCAGAGUCUGGGAAGGUGGAAAGGGAGCAGGAGCAUCGUCUUUAAGAGGGUCAGGUACCUUUGCUCUUAUAUCAGAGGCUGUGGGCUCCCUACAG

.......(((((((.(((((..(((((.(.(((((..((..((.(.((........)).).))..)).))))).).)))...))..))))).)))))))....... (-36.20)

>gorGor3_ggo-mir-544b_chr3:124424953-124425030_+

GGAAUUUUGUUAAAAUGCAGAAUCCAGUUCUGUAGCUCUGAGACUGGACCUGAGGUUGUGCAUUUCUAACAAACUGCC

((...((((((((((((((.(((((((.(((((..(...)..)).))).))).)))).))))))).)))))))...)) (-23.40)

>gorGor3_ggo-mir-5092_chr3:124846430-124846517_-

AUCCCAGAUCAGAUGCCAAACCCAGUGGGGAUUGGACAACAUGAUGAGCCCAAACCAAUCCACGCUGAGCUUGGCAUCUGAUUUGGGA

.((((((((((((((((((.(.(((((.(((((((...................))))))).))))).).)))))))))))))))))) (-48.90)

>gorGor3_ggo-mir-548i-1_chr3:125515565-125515713_-

CAGAUGGCUCCGAAGUUUGCACCCUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUACGGAUUUUCCCAUUAAAAGUAAUGGCAAAAAUAGCAAUUAUUUUUGUACCAGCCUAGUAUCUUUUCUCCCUCCACCAAACUUUGUCCCUGAGCCAUCUCA

.((((((((((((((((((.....((((((((((((((((((((((((.(...((((.((((((....)))))).))))...).))))))))))))))))))))))))................))))))))).....))))))))).. (-57.10)

>gorGor3_ggo-mir-5704_chr3:132067307-132067383_-

UGAUCUUGUUUAGGCCAUCAUCCCAUUAUGCUAAGUCCAUGGGCAAACAUAACAGGAUGAUGGCCUAAACAAGACCA

((.((((((((((((((((((((..(((((....(((....)))...)))))..)))))))))))))))))))).)) (-40.20)

>gorGor3_ggo-mir-4788_chr3:134587074-134587153_+

AAUGAAGGAUUACGGACCAGCUAAGGGAGGCAUUAGGAUCCUUAUUCUUGCCUCCCUUAGUUGGUCCCUAAUCCUUCGUU

.(((((((((((.(((((((((((((((((((..(((((....)))))))))))))))))))))))).))))))))))). (-55.80)

>gorGor3_ggo-mir-5186_chr3:152115501-152115620_-

UCAGCCAGCUUAUGACUUGACCCUCUCACCUGAUUUCUACCAACCUUUCCUCAGCUGAUUUCUUUCUGGGGAGAGAUUGGUAGAAAUCAGGUGAGAGGGUCAUGCCAUAAGCUGGCUAAC

..((((((((((((.(.((((((((((((((((((((((((((.((((((((((...........)))))))))).)))))))))))))))))))))))))).).))))))))))))... (-86.60)

>gorGor3_ggo-mir-16-2_chr3:161194127-161194207_+

GUUCCACUCUAGCAGCACGUAAAUAUUGGCGUAGUGAAAUAUAUAUUAAACACCAAUAUUACUGUGCUGCUUUAGUGUGAC

(((.((((..(((((((((..((((((((.((.................)).))))))))..)))))))))..)))).))) (-29.50)

>gorGor3_ggo-mir-1263_chr3:164985606-164985711_-

CUACCCCAAAAUAUGAUACCCUGGCAUACUGAGUAUUACCCUGGCAUACUGAGUAUUUUAAUACUUGCAUACUCAGUAUGCCAUGGUGCCAUAUUUUGGGGUAGCA

(((((((((((((((.((((.(((((((((((((((.......(((.....(((((....))))))))))))))))))))))).)))).))))))))))))))).. (-56.30)

>gorGor3_ggo-mir-569_chr3:172075589-172075684_-

GGUAUUGUUAGAUUAAUUUUGUGGGACAUUAACAACAGCAUCAGAAGCAACAUCAGCUUUAGUUAAUGAAUCCUGGAAAGUUAAGUGACUUUAUUU

((((..((((..((((((((.((((((((((((...(((................)))...)))))))..))))).)))))))).))))..)))). (-22.70)

>gorGor3_ggo-mir-4789_chr3:176466452-176466531_+

UAUGCUACAUAUAUACACCUGAUAUGUGUAUGUGUAAAUACAUAUCCACACACGUAGCAGGUGUAUAUAUAGGUAGCCUG

...((((((((((((((((((.(((((((((((((....))))))....))))))).)))))))))))))..)))))... (-35.20)

>gorGor3_ggo-mir-4448_chr3:185252283-185252369_+

AGGAGUGACCAAAAGAUAAAGAGUGCGAGCCUUCUGUUAUGCCCAGACAGGGCCACCAGAGGGCUCCUUGGUCUAGCGGUAAUGCCA

.((....(((...((((.(((.....((((((((((....((((.....))))...))))))))))))).))))...)))....)). (-32.40)

>gorGor3_ggo-mir-5588_chr3:186646277-186646340_-

ACUGGCGUUAGUGGGACUUUUUUUUUUUUUUUUUUUAAAUGUUAAAAGUCCCACUAAUGCCAGC

.((((((((((((((((((((....(((........)))....)))))))))))))))))))). (-34.50)

>gorGor3_ggo-mir-548aq_chr3:187176325-187176382_-

GAAAGUAAUUGCUGUUUUUGCCAUUACUUUCAGUGGCAAAAACUGCAAUUACUUUUGC

((((((((((((.((((((((((((......)))))))))))).)))))))))))).. (-30.60)

>gorGor3_ggo-mir-944_chr3:191413410-191413497_+

GUUCCAGACACUUCUCAUCUGAUAUACAAUAUUUUCUUAAAUUGUAUAAAGAGAAAUUAUUGUACAUCGGAUGAGCUGUGUCUGGGAU

(((((((((((..((((((((((.(((((((.((((((............)))))).))))))).))))))))))..))))))))))) (-44.10)

>gorGor3_ggo-mir-3137_chr3:196808618-196808692_-

UACAGGUCUGUAGCCUGGGAGCAAUGGGAUGUAUGGUAUAGGGGUAGCCUCGUGCUCCUGGGCUACAAACCUGUA

(((((((.(((((((((((((((.((((...(((.........)))..))))))))))))))))))).))))))) (-39.80)

>gorGor3_ggo-mir-570_chr3:197339123-197339219_+

CUAGAUAAGUUAUUAGGUGGGUGCAAAGGUAAUCGCAGUUUUUCCCAUUAUUUUAAUUGCAAAAACAGCAAUUACCUUUGCACCAACCUGAUGGAGU

.........(((((((((.((((((((((((((.((.((((((.(.((((...)))).).)))))).)).)))))))))))))).)))))))))... (-39.20)

>gorGor3_ggo-mir-4797_chr3:198974251-198974323_-

GACUUAGAAGACAGAGUGCCACUUACUGAAAGGUUUUUUUUCUCUCAGUAAGUGGCACUCUGUCUUCUGAGUU

(((((((((((((((((((((((((((((.(((.......))).))))))))))))))))))))))))))))) (-53.30)

>gorGor3_ggo-mir-922_chr3:199358980-199359060_-

AUGGCGUUUUCCCUCUCCCUGUCCUGGACUGGGGUCAGACUGUGCCCCGAGGAGAAGCAGCAGAGAAUAGGACUACGUCAU

(((((((..(((.((((.(((((((....(((((.((.....))))))))))....))))..))))...)))..))))))) (-28.70)

>gorGor3_ggo-mir-571_chr4:332512-332607_+

CCUCAGUAAGACCAAGCUCAGUGUGUCUUUCCCUUGUCUGUAGCCAUGUCUAUGGGCUCUUGAGUUGGCCAUCUGAGUGAGGGCCUGCUUAUUCCA

....((((.(.((..((((((((.(((.(((....((((((((......))))))))....)))..))))).))))))..)).).))))....... (-26.80)

>gorGor3_ggo-mir-4800_chr4:2257997-2258076_-

GGAGAAAGGAGUGGACCGAGGAAGGAAGGAAGGCAAGGCUGUCUGUCCAUCCGUCCGUCUGUCCACCUACCUGUCAGUCC

(((((.(((.((((((.(((((.(((.((((((((....))))).))).))).))).)).))))))...))).))..))) (-33.30)

>gorGor3_ggo-mir-378d-1_chr4:6268448-6268501_-

AUUGUUUCUGUCCUUGUUCUUGUUGUUAUUACUGGACUUGGAGUCAGAAACAGG

.((((((((((((..((((..((.......)).))))..)))..))))))))). (-17.30)

>gorGor3_ggo-mir-4798_chr4:7704971-7705045_+

AAGUACAACUUCGGUGUACUUUGUGAAUUGGCUUUUACAAAAGACCAACUCACGAAGUAUACCGAAGUCAUACUU

.((((..(((((((((((((((((((.((((((((....)))).)))).)))))))))))))))))))..)))). (-40.30)

>gorGor3_ggo-mir-4274_chr4:7859707-7859808_+

GGGGCAUUUAGGGCAUUUAGGGUGGCUGAGCUGCUGCCGGGGCCUGGCGCUCCUCUACCUUGUCAGGUGACCCAGCAGUCCCCACUCCCCUGCAUGGUGCCC

.((((((((((((......((((((....(((((((..((.((((((((...........))))))))..)))))))))..)))))))))))...))))))) (-44.50)

>gorGor3_ggo-mir-548i-2_chr4:9355852-9356000_-

CAGAUGGCUCCGAAGUUUGCAUCCUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGAUUUUGCCAUUAAAAGUAAUGGCAAAAACAGCAAUUAUUUUUGUACCAGCCUAGUAUCUUUUCUCCUUCUACCAAACUUUGUCCCUGAGCCAUCUCA

.((((((((((((((((((.....((((((((((((((((((((((((((.(.(((((((((((....))))))))))).).))))))))))))))))))))))))))................))))))))).....))))))))).. (-70.50)

>gorGor3_ggo-mir-572_chr4:11193763-11193857_+

GUCGAGGCCGUGGCCCGGAAGUGGUCGGGGCCGCUGCGGGCAGAAGGGCGCCCGUGCUUCGUCCGCUCGGCGGUGGCCCAGCCAGGCCCGCGGGA

.......((((((.((.....((((..((((((((((((((.((((.((....)).)))))))))).....)))))))).)))))).)))))).. (-50.50)

>gorGor3_ggo-mir-573_chr4:24618754-24618852_-

UUUAGCGGUUUCUCCCUGAAGUGAUGCAUAACUGAUCAGGAUCUACUCAUGUCAUCUUUGGUAAAGUUAUGUUGCUUGUCAGGGUGAGGAGAGUUUUUG

...(((..((((.((((((...(..((((((((.((((((((..((....)).))).)))))..))))))))..)...)))))).))))...))).... (-28.00)

>gorGor3_ggo-mir-4275_chr4:28992879-28992965_+

ACAUUUUUGUCCAAUUACCACUUCUUUUUGCCACCUGAGCACAGUCAGCAGUCAGCAUAAAAAAGUGAUAAUGGGAAGUUAAUGUCU

(((((....(((.((((.(((((.(((.(((.((((((......))))..))..))).))).))))).)))).)))....))))).. (-20.50)

>gorGor3_ggo-mir-4801_chr4:37489459-37489540_-

UUGAAGCUUGGUUUUCUUAUGUGUAAAAUGUAAUAACAUUCCUUAUGUUUAAAACACUUUACACAAGAAAACCAAGGCUCAA

((((..(((((((((((..((((((((.(((...(((((.....)))))....))).)))))))))))))))))))..)))) (-30.70)

>gorGor3_ggo-mir-5591_chr4:39716472-39716536_+

UGGGAGCUAAGCUAUGGGUAUGCAGAUGCAUACAUAAGCUCAGUAUACCCAUAGCUUAGCUCCCA

(((((((((((((((((((((((.((.((........)))).))))))))))))))))))))))) (-46.40)

>gorGor3_ggo-mir-4802_chr4:40832472-40832551_-

CUGACUGGCCUGUAUGGAGGUUCUAGACCAUGUUAGUGUUCAAGUCUACAUGGAUGGAAACCUUCGAGCAGGCCAAGCAG

(((..((((((((.(((((((((((..((((((.((.........)))))))).))).)))))))).))))))))..))) (-38.60)

>gorGor3_ggo-mir-4449_chr4:60946344-60946409_-

AGCAGCCCUCGGUGGCCCAGGGGGCGGACGGCCGUGCCCGUCCCAGGGCCGCGCGAGGCACAGGCG

.((...((((((((((((..(((((((.((....)).))))))).))))))).))))).....)). (-40.50)

>gorGor3_ggo-mir-548ag-1_chr4:69200914-69200979_+

GUGCAAAGGUAAUUGUGAUUUCUGCUUUUAAAGGUAAUGGCAAAUAUUACAUUUACUUUUGCACCA

((((((((((((.((((((...((((.(((....))).))))...)))))).)))))))))))).. (-25.70)

>gorGor3_ggo-mir-1269a_chr4:74574489-74574593_+

UGGAUUGCCUAGACCAGGGAAGCCAGUUGGCAUGGCUCAGUCCAAGUCUGACCACCUGAGGAAUGCCUGGACCGAGCCAUGCUACUGGCUUCCCUGGUCUCCAGC

((((.......((((((((((((((((.((((((((((.(((((.((....((......))...)).))))).)))))))))))))))))))))))))))))).. (-66.10)

>gorGor3_ggo-mir-4450_chr4:85226203-85226267_+

UGUCUGGGGAUUUGGAGAAGUGGUGAGCGCAGGUCUUUGGCACCAUCUCCCCUGGUCCCUUGGCU

.(((.(((((((.((.((.(((((..((.(((....)))))))))).)).)).))))))).))). (-25.20)

>gorGor3_ggo-mir-5096_chr4:87575554-87575623_+

AGUAGAGGUGGGGUUUCACCAUGUUGGUCAGGCUGGUCUCAAACUCCUGACCUCAGGUGAUCCGUCCACC

......(((((((..(((((.((..(((((((..(((.....)))))))))).)))))))..).)))))) (-30.30)

>gorGor3_ggo-mir-4451_chr4:94633193-94633258_+

UCUGUACCUCAGCUUUGCUCCCAACCAACCACUUCCACAUGUUUUGCUGGUAGAGCUGAGGACAGC

.((((.(((((((((((((..(((..(((...........))))))..))))))))))))))))). (-26.00)

>gorGor3_ggo-mir-4452_chr4:95468224-95468294_-

UGGAUCACUUGAGGCCAAGAGUGCAAGGCUGUAGUGUGCACAGCCUUGAAUUCUUGGCCUCAAGUGAUCCC

.(((((((((((((((((((((.(((((((((.......))))))))).))))))))))))))))))))). (-54.90)

>gorGor3_ggo-mir-5705_chr4:96250861-96250949_-

UCCCCAUUUUCACAGGCCAUGAGCCCCGAAACACCCAUCCUAGGAUUGCUGAUGGGUGUUUCAGGGCUCAUGGCCUGUGUAAAUGGGGA

(((((((((.((((((((((((((((.((((((((((((..((.....)))))))))))))).)))))))))))))))).))))))))) (-71.60)

>gorGor3_ggo-mir-3684_chr4:108173814-108173887_+

AAUCUAAAGGACCUGUACUAGGUUUAACAUGUUGAGCAUUACUCAUGUUAAACCUAGUACACGUCCUUUAGAUU

.(((((((((((.((((((((((((((((((............)))))))))))))))))).))))))))))). (-43.20)

>gorGor3_ggo-mir-576_chr4:118874836-118874933_+

UACAAUCCAAUGAGGUUUCUAAUUUCUCCACAUCUUUGGUAAUAAGUUUUGGCAAAGAUGUGGAAAAAUUGGAAUCCUCAUUCGAUUGGUUAUAAGCA

..(((((.(((((((.(((((((((.((((((((((((.(((......))).)))))))))))).))))))))).))))))).))))).......... (-46.80)

>gorGor3_ggo-mir-297_chr4:120287489-120287554_-

UGUAUGUAUGUGUGCAUGUGCAUGUAUGUGUAUAUACAUAUAUAUGUAUUAUGUACUCAUAUAUCA

...(((((((.((((((((((((((((((((....))))))))))))).))))))).))))))).. (-28.80)

>gorGor3_ggo-mir-367_chr4:122095855-122095922_-

CCAUUACUGUUGCUAAUAUGCAACUCUGUUGAAUAUAAAUUGGAAUUGCACUUUAGCAAUGGUGAUGG

((((((((((((((((..(((((.((((.(........).)))).)))))..)))))))))))))))) (-29.10)

>gorGor3_ggo-mir-302d_chr4:122095985-122096052_-

CCUCUACUUUAACAUGGAGGCACUUGCUGUGACAUGACAAAAAUAAGUGCUUCCAUGUUUGAGUGUGG

((..(((((.((((((((((((((((.(((......)))....)))))))))))))))).))))).)) (-29.50)

>gorGor3_ggo-mir-302a_chr4:122096164-122096232_-

CCACCACUUAAACGUGGAUGUACUUGCUUUGAAACUAAAGAAGUAAGUGCUUCCAUGUUUUGGUGAUGG

(((.((((.(((((((((.(((((((((((.........))))))))))).))))))))).)))).))) (-33.50)

>gorGor3_ggo-mir-302c_chr4:122096344-122096411_-

CCUUUGCUUUAACAUGGGGGUACCUGCUGUGUGAAACAAAAGUAAGUGCUUCCAUGUUUCAGUGGAGG

((((((((..(((((((((((((.((((.(((...)))..)))).)))))))))))))..)))))))) (-31.30)

>gorGor3_ggo-mir-302b_chr4:122096479-122096551_-

GCUCCCUUCAACUUUAACAUGGAAGUGCUUUCUGUGACUUUAAAAGUAAGUGCUUCCAUGUUUUAGUAGGAGU

(((((.....(((..(((((((((((((((.((...........)).)))))))))))))))..))).))))) (-28.50)

>gorGor3_ggo-mir-3139_chr4:153407417-153407492_+

GGCUCAGAGUAGGAGCUCAACAGAUGCCUGUUGACUGAAUAAUAAACAGGUAUCGCAGGAGCUUUUGUUAUGUGCC

(((.((...(((((((((....((((((((((............))))))))))....)))))))))...)).))) (-31.80)

>gorGor3_ggo-mir-548g_chr4:157526922-157527010_-

AGUUAUUAGAUUAGUGCAAAAGUAAUUGCAGUUUUUGCAUUACGUUCUAUGGCAAAACCGUAAUUACUUUUGUACCAACAUAAUACUUC

(((.((((..((.((((((((((((((((.(((((..(((........)))..))))).)))))))))))))))).))..))))))).. (-28.60)

>gorGor3_ggo-mir-3140_chr4:162759532-162759621_-

CCUCUUGAGGUACCUGAAUUACCAAAAGCUUUAUGUAUUCUGAAGUUAUUGAAAAUAAGAGCUUUUGGGAAUUCAGGUAGUUCAGGAGUG

.((((((((.(((((((((..(((((((((((.(((.(((..........))).))))))))))))))..))))))))).)))))))).. (-43.60)

>gorGor3_ggo-mir-4453_chr4:162806063-162806151_+

UGGAGAGCUUGGUCUGUAGCGGUUUCCUUCGGGGCAGGUGGGGACUGCUCCUUUGAGAGGAAGGAGGAGGCCCAGGCCGCGUCUUCAGG

((((((((..((((((....(((((((((((((((((.......)))))))...........)))))))))))))))))).)))))).. (-39.90)

>gorGor3_ggo-mir-3688-1_chr4:169545287-169545379_-

UCUUCACUUUAAAGAGUGGCAAAGUCUUUCCAUAUGUAUGUAUGUCUGUCUGUUACACAUAUGGAAAGACUUUGCCGCUCUUUAAAGUGAAGA

(((((((((((((((((((((((((((((((((((((..(((...........)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))) (-60.70)

>gorGor3_ggo-mir-3688-2_chr4:169545290-169545376_+

UCACUUUAAAGAGCGGCAAAGUCUUUCCAUAUGUGUAACAGACAGACAUACAUACAUAUGGAAAGACUUUGCCACUCUUUAAAGUGA

(((((((((((((.((((((((((((((((((((((...............)))))))))))))))))))))).))))))))))))) (-52.80)

>gorGor3_ggo-mir-578_chr4:175855416-175855514_+

AUGGGAUAAAUCUAUAGACAAAAUACAAUCCCGGACAACAAGAAGCUCCUAUAGCUCCUGUAGCUUCUUGUGCUCUAGGAUUGUAUUUUGCUUAUAUAU

............(((((.(((((((((((((.(((..((((((((((...((((...))))))))))))))..))).))))))))))))).)))))... (-36.60)

>gorGor3_ggo-mir-6082_chr4:181769810-181769918_+

UUGAAGAAUACGUCUGGUUGAUCCAGUCCACUUAAUUCUGAGAAAGUCCACAGAUUGGAUCGGGUCUUGGAUUUUAGCUGGAUUCAUUGACUGGGCUAUAUUUGUCAUA

.(((.(((((.(((((((((((..((((((((.((.(((((((..(((((.....)))))....))))))).)).)).)))))).)))))))))))..))))).))).. (-32.20)

>gorGor3_ggo-mir-548t_chr4:183875558-183875631_+

AGGGUGGUGCAAAAGUGAUCGUGGUUUUUGCAAUUUUUUAAUGACAAAAACCGCAAUUACUUUUGCACCAACCU

(((.(((((((((((((((.((((((((((..(((....)))..)))))))))).))))))))))))))).))) (-39.70)

>gorGor3_ggo-mir-4276_chr4:185033823-185033892_+

CACAGUCUGACUCAGUGACUCAUGUGCUGGCAGUGGCCACGUAAAUAGAGCUACUGUGUCUGAAAGCAAU

.....((.(((.(((((.(((((.(((((((....)))).))).)).))).))))).))).))....... (-21.90)

>gorGor3_ggo-mir-1305_chr4:192925514-192925599_+

AAGAUCCUGCUGUUUCUACCAUUAGUUUUGAAUGUUUAUUGUAAAGAUACUCUUAAACUCUAAUGGGAGAGACAGCAGGAUUCUCC

..(((((((((((((((.(((((((.(((((..((.............))..)))))..))))))).))))))))))))))).... (-35.80)

>gorGor3_ggo-mir-3945_chr4:195668652-195668749_-

GAUGUUGAUGCAUGUGAGGGGAAGGGCAUAGGAGAAGGUUGAUAUGAAAUGCAGUUACAGGCUCUUAAGCUUUCCAAAGUGGGGGGUGAUUCAAUGAU

..((((((..(((.(....((((((.(.((((((...((.(((.((.....)))))))...)))))).)))))))........).)))..)))))).. (-19.90)

>gorGor3_ggo-mir-4525_chr5:463766-463840_+

GUCAGAGGGGGGAUGUGCAUGCUGGUUGGGGUGGGCUGCCUGUGGGCAAAUCAGCAUGCACUUCCCCACCCUGAA

.((((.(((((((.(((((((((((((.........((((....))))))))))))))))).))))).)))))). (-43.80)

>gorGor3_ggo-mir-3186_chr5:1660841-1660925_+

AGCCUGAGGUUCCAACAGGCGUCUGUCUACGUGGCUUCAACCAAGUUCAAAGUCACGUGGAGAGAUGGCUUUGGAACCAGGGGCU

(((((..((((((((.((.(((((.((((((((((((.(((...)))..)))))))))))).))))).))))))))))..))))) (-49.70)

>gorGor3_ggo-mir-4740_chr5:1702057-1702119_+

GCCAAGGACUGAUCCUCUCGGGCAGGGAGUCCAAGGGGACCGCCCGAGAGGAUCCGUCCCUGC

..((.((((.(((((((((((((...(.((((....)))))))))))))))))).)))).)). (-40.00)

>gorGor3_ggo-mir-4730_chr5:2729571-2729646_-

CGCAGGCCUCUGGCGGAGCCCAUUCCAUGCCAGAUGCUGAGCGAUGGCUGGUGUGUGCUGCUCCACAGGCCUGGUG

..(((((((.(((.(.(((.(((.(((.((((..(((...))).))))))).))).))).).))).)))))))... (-39.80)

>gorGor3_ggo-mir-4316_chr5:5786534-5786604_+

AGUGGACCAGGGUGAGGCUCGCUGGUGUGGUCACCCACUCUCCAGCCCAGCCCCAAUCCCACCACAACCAC

.((((....(((((.((((.(((((.((((....))))...)))))..)))).))..))).))))...... (-27.40)

>gorGor3_ggo-mir-636_chr5:6478806-6478904_+

UGGCGGCCUGGGCGGGAGCGCGCGGGCGGGGCCGGCCCCGCUGCCUGGAAUUAACCCCGCUGUGCUUGCUCGUCCCGCCUGCAGCCCUAGGCGGCGUCG

..((.(((((((.....((..(((((((((((.(((..(((.((..((......))..)).)))...))).))))))))))).))))))))).)).... (-51.90)

>gorGor3_ggo-mir-3678_chr5:7862757-7862850_-

GAAUCCGGUCCGUACAAACUCUGCUGUGUUGAAUGAUUGGUGAGUUUGUUUGCUCAUUGAUUGAAUCACUGCAGAGUUUGUACGGACCGGAUUC

((((((((((((((((((((((((.(((......(((((((((((......)))))))))))....))).)))))))))))))))))))))))) (-60.00)

>gorGor3_ggo-mir-3615_chr5:8540566-8540643_-

GACUCUGGGACGCUCAGACGCCGCGCGGGGCGGGGAUUGGUCUGUGCUCUUCUCUCCGCUCCUCGCGGCUCGCGGCGG

..........((((..((.((((((.((((((((((..((........))..)))))))))).))))))))..)))). (-40.90)

>gorGor3_ggo-mir-635_chr5:15107621-15107718_+

CAGAGAGGAGCUGCCACUUGGGCACUGAAACAAUGUCCAUUAGGCUUUGUUAUGGAAAUUUCUCCUGAUCAUUGUUUUGUGUCCAUUGAGCUUCCGAU

......((((((......(((((((.(((((((((...((((((....(((.....)))....))))))))))))))))))))))...)))))).... (-30.50)

>gorGor3_ggo-mir-548aa-2_chr5:16102807-16102903_-

UUUUAUUAGGUUGGUGCAAAAGAAACUGUGGUUUUUGCCAUUACUUUCAAUGGCAAAAACCACAAUUACUUUUGCACCAACCUAAAUCUUCCCUCUC

.....(((((((((((((((((.((.((((((((((((((((......)))))))))))))))).)).)))))))))))))))))............ (-52.30)

>gorGor3_ggo-mir-634_chr5:16805806-16805902_-

AAACCCACACCACUGCAUUUUGGCCAUCGAGGGUUGGGGCUUGGUGUCAUGCCCCAAGAUAACCAGCACCCCAACUUUGGACAGCAUGGAUUAGUCU

...........((((.((((..((..((.((((((((((.((((((((.((...)).))).)))))..)))))))))).))..))..)))))))).. (-30.40)

>gorGor3_ggo-mir-5047_chr5:19232810-19232909_+

GAAGCGCUUGCCUAGACGAGACACAGUGCAUAAAAACAACUUUUGGGGGACAGGUAUGUUUUCUUGCAGCUGCGGUUGUAAGGUCUUGGCAAGACAAGCA

......((((((.((((..(((.(((((((..(((((((((..((.....))))).))))))..)))).)))..))).....)))).))))))....... (-31.00)

>gorGor3_ggo-mir-3064_chr5:19233285-19233350_+

GGUCUGGCUGUUGUGGUGUGCAAAACUCCGUACAUUGCUAUUUUGCCACACUGCAACACCUUACAG

.((..((.(((((((((((((((((...((.....))...))))).))))))))))))))..)).. (-23.20)

>gorGor3_ggo-mir-633_chr5:20830419-20830515_-

ACCCUCUCUUAGCCUCUGUUUCUUUAUUGCAGUAGAUACUAUUAGCCUAAAAUGAGAAGGCUAAUAGUAUCUACCACAAUAAAAUUGUUGUGAGGAU

............((((......(((((((..(((((((((((((((((.........)))))))))))))))))..)))))))........)))).. (-35.50)

>gorGor3_ggo-mir-4729_chr5:24504327-24504398_-

UCUGUUUCCUCAUUUAUCUGUUGGGAAGCUAACUGUGACCUUAGCGUCCCAGCAGAUAAAUGAGGAAACAGA

((((((((((((((((((((((((((.(((((........))))).)))))))))))))))))))))))))) (-49.70)

>gorGor3_ggo-mir-301a_chr5:24728372-24728457_+

ACUGCUAACGAAUGCUCUGACUUUAUUGCACUACUGUACUUUACAGCUAGCAGUGCAAUAGUAUUGUCAAAGCAUCUGAAAGCAGG

.(((((..((.(((((.((((.((((((((((.((((........)).)).))))))))))....)))).))))).))..))))). (-30.00)

>gorGor3_ggo-mir-6129_chr5:34782124-34782232_+

GUUCCUUCUAAGGAUUCCAGUGAGGGAGUUGGGUGUAUAGGAAGGAAAUCUUAUUGUCCAAGUUUCCCUUUGAAACCUCUUAGAAUGGAAUAAAACUGCCCAAAUCAUA

(((((((((((((........((((((((((((...((((((......))))))..)))))..))))))).......)))))))).))))).................. (-29.20)

>gorGor3_ggo-mir-3185_chr5:35360855-35360922_+

GAAUGGAAGAAGAAGGCGGUCUGUCUGAGGGAGCCAGGCCGCAGAGCCAUCCGCCUUCUGUCCAUGUC

..(((((...(((((((((....((((.((........)).)))).....))))))))).)))))... (-30.00)

>gorGor3_ggo-mir-1203_chr5:35942236-35942320_+

UCCUCCCCGGAGCCAGGAUGCAGCUCAAGCCACAGCGGGGUGUUUAGCGCUCUUCAGUGGCUCCAGAUUGUGGCGCUGGUGCAGG

.(((.(((((.((((.(((....((..((((((.(.(((((((...))))))).).))))))..))))).)))).)))).).))) (-35.40)

>gorGor3_ggo-mir-5089_chr5:37120213-37120296_-

AAGGACUUCAGUGGGAUUUCUGAGUAGCGUCCUUGGAAUCUGCACUCAAGGGAUGCUACUCGGAAAUCCCACUGAAGUCCUUUU

((((((((((((((((((((((((((((((((((.((........)).)))))))))))))))))))))))))))))))))).. (-63.60)

>gorGor3_ggo-mir-2117_chr5:40669367-40669446_-

GCUCUGAUUUACUUCUGUCCGGCAUGGUGAACAGCAGGAAUGACUGUAGCUGUUCUCUUUGCCAAGGACAGAUCUGAUCU

.....((((....(((((((((((.((.(((((((((......))...))))))).)).))))..)))))))...)))). (-32.30)

>gorGor3_ggo-mir-548at_chr5:41547483-41547540_-

AAAAGCUAUUGCGGUUUUGGCUGCCAAAAGAAAUGGCCAAAACCGCAGUAACUUUUGU

(((((.((((((((((((((((............)))))))))))))))).))))).. (-27.80)

>gorGor3_ggo-mir-4728_chr5:44429593-44429659_-

GUGGGAGGGGAGAGGCAGCAAGCACACAGGGCCUGGGACUAGCAUGCUGACCUCCCUCCUGCCCCAG

..((((((((.(((((((((.((...(((...)))......)).))))).)))).))))).)))... (-29.80)

>gorGor3_ggo-mir-4727_chr5:45351358-45351412_-

AAUCUGCCAGCUUCCACAGUGGCAGAUUUUCCCAUAGUGGGAAGCUGGCAGAUUC

(((((((((((((((((.((((.........)))).)).))))))))))))))). (-31.00)

>gorGor3_ggo-mir-4726_chr5:45464232-45464289_-

AGGGCCAGAGGAGCCUGGAGUGGUCGGGUCGACUGAACCCAGGUUCCCUCUGGCCGCA

..((((((((((((((((.(((((((...)))))..))))))))).)))))))))... (-37.50)

>gorGor3_ggo-mir-4734_chr5:45481673-45481742_+

CUCGGGCCCGACCGCGCCGGCCCGCACCUCCCGGCCCGGAGCUGCGGGCUGCGGUCAGGGCGGUCCCGGG

(((((((((((((((...((((((((.((((......)))).)))))))))))))).))))....))))) (-46.60)

>gorGor3_ggo-mir-2909_chr5:47095379-47095447_-

GGUGUUAGGGCCAACAUCUCUUGGUCUUUCCCCUGUGGUCCCAAGAUGGCUGUUGCAACUUAACGCCAU

(((((((((..(((((((((((((.((.........))..)))))).)).)))))...))))))))).. (-24.60)

>gorGor3_ggo-mir-632_chr5:51827308-51827401_-

CGCCUCCUACCGCAGUGCUUGACGGGAGGCGGAGCGGGGAACGAGGCCGUCGGCCAUUUUGUGUCUGCUUCCUGUGGGACGCGGUGGUAGUCGU

((.((.(((((((.((.((..((((((((((((.((.((((...((((...)))).)))).)))))))))))))))).))))))))).)).)). (-47.10)

>gorGor3_ggo-mir-365b_chr5:52629539-52629649_-

AGAGUGUUCAAGGACAGCAAGAAAAAUGAGGGACUUUCAGGGGCAGCUGUGUUUUCUGACUCAGUCAUAAUGCCCCUAAAAAUCCUUAUUGUUCUUGCAGUGUGCAUCGGG

...((((....(.((.(((((((.((((((((..(((.(((((((((((.(((....))).)))).....))))))).))).)))))))).))))))).)).))))).... (-39.30)

>gorGor3_ggo-mir-4725_chr5:52629702-52629791_-

GUGUCUGUCUGGAGACCCUGCAGCCUUCCCACCCACCAGGGAGCUUUCCAUGGGCUGUGGGGAAGGGGUCAGUGUUGGGUGAGGGAACAC

((((((.((....(((.(((...(((((((((...(((.(((....))).)))...)).)))))))...))).)))....)).)).)))) (-34.60)

>gorGor3_ggo-mir-4724_chr5:52669679-52669767_-

ACGCAAAAUGAACUGAACCAGGAGUGAGCUUUGUGUACAUUAUCUAUUAGAAAAUGAAGUACCUUCUGGUUCAGCUAGUUCCUGUGCAG

.((((.(((...((((((((((((.(.(((((((...................))))))).)))))))))))))...)))..))))... (-26.60)

>gorGor3_ggo-mir-4733_chr5:53162588-53162663_+

GGUCGCUUAAAUCCCAACGCUAGACCCGGUGGCAAUCAAGGUCUAGCCACCAGGUCUAGCAUUGGGAUUUAAGCCC

....(((((((((((((.((((((((.((((((............)))))).)))))))).))))))))))))).. (-47.50)

>gorGor3_ggo-mir-4523_chr5:54954174-54954242_-

GCGGGGGACCGAGAGGGCCUCGGCUGUGUGAGGACUAGAGGCGGCCGAGGCCCGGGCCGGUUCCCCCGA

.((((((((((...(((((((((((((.(.........).)))))))))))))....))).))))))). (-50.50)

>gorGor3_ggo-mir-4732_chr5:55491164-55491239_+

GAGGGAGCCGUAGAGCAGGGAGCAGGGAGCUGUGUGUGUCCAGCCCUGACCUGUCCUGUUCUGCCCCCAGCCCCCC

..(((.((.(((((((((((((..(((.((((........)))))))...)).))))))))))).....)).))). (-32.30)

>gorGor3_ggo-mir-451a_chr5:55491454-55491525_+

CUUGGGAAUGGCAAGGAAACCGUUACCAUUACUGAGUUUAGUAAUGGUAAUGGUUCUCUUGCUAUACCCAGA

.(((((.(((((((((.(((((((((((((((((....))))))))))))))))).))))))))).))))). (-43.10)

>gorGor3_ggo-mir-451b_chr5:55491456-55491523_-

UGGGUAUAGCAAGAGAACCAUUACCAUUACUAAACUCAGUAAUGGUAACGGUUUCCUUGCCAUUCCCA

((((.((.(((((.(((((.(((((((((((......))))))))))).))))).))))).)).)))) (-33.00)

>gorGor3_ggo-mir-4723_chr5:56007509-56007589_-

AGUUGGUGGGGGAGCCAUGAGAUAAGAGCACCUCCUAGAGAAUGUUGAACUAAAGGUGCCCUCUCUGGCUCCUCCCCAAAG

..((((.((((((((((.((((...(.((((((..(((...........))).))))))).)))))))))))))))))).. (-38.90)

>gorGor3_ggo-mir-4522_chr5:57100156-57100242_+

GCGGGCGUUGCCUGGGGGCCUCGCAGGGGGAGAUCCAGCCCAGGCUGGUUCCGCUGACUGUGCCUGUAGGCCGGUGGCGUCUUCUGG

..((((((((((((.(((((...(((.((((...(((((....))))))))).)))...).)))).)))))....)))))))..... (-42.10)

>gorGor3_ggo-mir-1288_chr5:63379654-63379728_-

GAGGGUGUUGAUCAGCAGAUCAGGACUGUAACUCACCAUAGUGGUGGACUGCCCUGAUCUGGAGACCACUGCCUU

..(((((.((.((..(((((((((...(((..((((((...))))))..))))))))))))..)).)).))))). (-30.10)

>gorGor3_ggo-mir-4280_chr5:69862541-69862616_-

AAUCAGGGUGGAGUGUAGUUCUGAGCAGAGCCUUAAAGGAUGAGGUAUGUUCAAGACUGAAUGACACCUUUGUGAU

.(((((((((..((.(((((.((((((..((((((.....)))))).)))))).))))).))..)))))...)))) (-28.20)

>gorGor3_ggo-mir-3660_chr5:72837671-72837770_-

GAAAGAAGAACUGGACAAAAUUAAAAUGCUCUUCUGUCAUUGUAAUAGUUCAUAUGGGCACUGACAGGAGAGCAUUUUGACUUUGUCAAGUGUGUCUGCU

...(((...(((.((((((.(((((((((((((((((((.(((.(((.....)))..))).))))))))))))))))))).)))))).)))...)))... (-42.80)

>gorGor3_ggo-mir-2277_chr5:76491778-76491870_-

GUGCUUCCUGCGGGCUGAGCGCGCGCUGAGCGCUGCCAGUCAGCGCUCACAUUAAGGCUGACAGCGCCCUGCCCGGCGCGGCCGGCGAGGCUC

..(((((..((.(((((.((.((.((.(.((((((.(((((..............))))).)))))).).)).)))).))))).))))))).. (-44.70)

>gorGor3_ggo-mir-583_chr5:79059432-79059506_+

AACUCACACAUUUACCAAAGAGGAAGGUCCCAUUACUGCAGGGAUCUUAGCAGUACUGGGACCUACCUCUUUGGU

.............((((((((((.((((((((.(((((((((...))).)))))).)))))))).)))))))))) (-41.30)

>gorGor3_ggo-mir-548p_chr5:83615661-83615744_-

AUUAGGUUGGUAUAAAAUUAAUUGCAGUUUUUGUCAUUACUUUCAAUAGCAAAAACUGCAGUUACUUUUGCACCAAUGUAAUAC

((((.((((((.(((((.((((((((((((((((.(((......))).)))))))))))))))).))))).)))))).)))).. (-33.40)

>gorGor3_ggo-mir-548f-3_chr5:93506011-93506097_-

AUUAGGUUGGUGCAAACCUAAUUGCAAUUUUUGCAGUUUUUUUAAGUAAUUGCAAAAACUGUAAUUACUUUUGCACCAGCCUAAUAC

((((((((((((((((..((((((((.(((((((((((.........))))))))))).))))))))..)))))))))))))))).. (-43.20)

>gorGor3_ggo-mir-5706_chr5:102329281-102329360_+

AGCUAGGUCUUCUGGAUAACAUGCUGAAGCUUCUACGUCAUUCAGCACUUGCUUCAGCAUGUUUUCCAGAAGAUCUAGCU

((((((((((((((((.(((((((((((((....................))))))))))))).)))))))))))))))) (-49.30)

>gorGor3_ggo-mir-4633_chr5:112447454-112447532_+

UGGCAAGUCUCCGCAUAUGCCUGGCUAGCUCCUCCACAAAUGGGUGUGGAGGAGCUAGCCAGGCGUAUGCAGAGCGUCA

((((..(.(((.((((((((((((((((((((((((((......)))))))))))))))))))))))))).)))))))) (-60.50)

>gorGor3_ggo-mir-4460_chr5:112738892-112738977_-

GUUUUUUGCCCACAGUGGUUGUGAAUUUACCUUCUCCUCUUUGCAGUGAUAAAGGAGGUAAAUUCGCAACCACUGUGGGCAGAAAC

..(((((((((((((((((((((((((((((((((..((........))...))))))))))))))))))))))))))))))))). (-56.10)

>gorGor3_ggo-mir-1289-2_chr5:116825204-116825314_-

CCACGGUCCUAGUUAAAAAGGCACAUUCCUAGACCCUGCCUCAGAACUACUGAACAGAGUCACUGGGUGUGGAGUCCAGGAAUCUGCAUUUUUACCCGUGUCGCCCCCGCC

.(((((.....((.(((((.(((.((((((.(((.(((((((((.(((.((....)))))..))))).)))).))).)))))).))).))))))))))))........... (-33.70)

>gorGor3_ggo-mir-3661_chr5:117661501-117661596_+

CACCUUCUCGCAGAGGCUCUUGACCUGGGACUCGGACAGCUGCUUGCACUCGUUCAGCUGCUCGAUCCACUGGUCCAGCUCCUUGGUGAACACCUU

.......((((.((((..((.((((.((((.((((.((((((...((....)).)))))).))))))).).)))).))..)))).))))....... (-34.10)

>gorGor3_ggo-mir-3655_chr5:124226377-124226459_+

GCUUGUCGCUGCGGUGUUGCUGUUGGAGACUCGAUUGUUGGUGACAGCGGAAGAACGAUAACAAAAUGCCGGAGCGAGAUAGU

((((.(((((.(((((((..(((((.....((..((((((....))))))..))....))))).))))))).))))).).))) (-28.70)

>gorGor3_ggo-mir-5197_chr5:127358401-127358512_+

UAUGGGAUUCCACAGACAAUGAGUAUCAAUGGCACAAACUCAUUCUUGAAUUUUUGCCAGUUCAAGAAGAGACUGAGUCAUCAAAUGCUCUAAAUGUCACUUCACCUCAUGU

((((((........((((..((((((..(((((.((..(((.((((((((((......)))))))))))))..)).)))))...))))))....)))).......)))))). (-30.00)

>gorGor3_ggo-mir-6499_chr5:135433886-135433947_-

UCAGUCGGGCCCAAGAGCACUGCAGUUCUGUUGGGUGACAGCAGUGUUUGUUUUGCCCACAG

...((.((((....(((((((((.(((((....)).))).))))))))).....)))))).. (-23.10)

>gorGor3_ggo-mir-3141_chr5:138585432-138585492_-

UCACCCGGUGGGGGCGGGUGGAGCAGGAGGGUCCCCAUCAUCAGCCUUCACUGGGACGGGA

...((((((((((((.(((((.(..(((...))).).))))).))))))))))))...... (-29.60)

>gorGor3_ggo-mir-1303_chr5:138667274-138667358_+

GGCUGGGCAACAUAGCGAGACCUCAACUCUACAAUUUUUUUUUUUUUAAUUUUAGAGACGGGGUCUUGCUCUGUUGCCAGGCUUU

((((.(((((((.(((((((((((..(((((.((((...........)))).)))))..))))))))))).))))))).)))).. (-43.00)

>gorGor3_ggo-mir-378h_chr5:138829088-138829170_+

ACAGGAGCACUGGACUUGGUGUCAGAUGGGAUGAGCCCUGGCUCUGUUUCCUAGCAGCAAUCUGAUCUUGAGCUAGUCACUGG

.(((..(.(((((.(((((.(((((((((((.((((....))))...))))........))))))).))))))))))).))). (-24.80)

>gorGor3_ggo-mir-3142_chr5:144564589-144564670_+

UUCAGAAAGGCCUUUUUGAACCUUCAGAAAGGCUGCUGAAUCUUCAGAAAGGCCUUUCCGAACCUUCAGAAAGGCUGCUGAA

(((((...((((((((((((..(((.((((((((.((((....))))...)))))))).)))..)))))))))))).))))) (-38.00)

>gorGor3_ggo-mir-218-2_chr5:153210034-153210143_-

GACCAGUCGCUGCGGGGCUUUCCUUUGUGCUUGAUCUAACCAUGUGGUGGAACGAUGGAAACGGAACAUGGUUCUGUCAAGCACCGCGGAAAGCACCGUGCUCUCCUGCA

...(((..((.((((.(((((((...(((((((((..((((((((..((............))..))))))))..)))))))))...))))))).))))))....))).. (-45.00)

>gorGor3_ggo-mir-585_chr5:153706096-153706189_-

UGGGGUGUCUGUGCUAUGGCAGCCCUAGCACACAGAUAUGCCCAGAUAAAGCCUGAACGUUGGGCGUAUCUGUGUGCUAGGGCUGCCAUAACAA

...........((.(((((((((((((((((((((((((((((((..............))))))))))))))))))))))))))))))).)). (-62.30)

>gorGor3_ggo-mir-3912_chr5:155896482-155896586_-

AGAGAGGAAUGAACAGUUAAAUUAUAACAUGUCCGUAUUAUGCGUUAGUUGUGGACACAUACUAACGCAUAAUAUGGACAUGUUAUAAUUUAACUGUUCCUUUCU

((((((((....(((((((((((((((((((((((((((((((((((((.(((....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))) (-66.40)

>gorGor3_ggo-mir-5003_chr5:157204302-157204399_+

AUGAGUUUGCUUUGUGUCAUCCUCACAACAACCUUGCAGGGUAGAGGUGAUUUUUCCUACUUUUCUAGGUUGUUGGGGGCUGGGGCGGGGGAACAGAG

....((((.((((((.(((.((((.(((((((((.(.(((((((.((.......))))))))).).))))))))))))).))).)))))))))).... (-37.90)

>gorGor3_ggo-mir-4634_chr5:159267506-159267559_+

GGACAAGGGCGGCGCGACCGGCCCGGGGCUCUUGGGCAGCCGCGUUUCCCAUCC

(((...(((.((((((.(..(((((((...))))))).).)))))).))).))) (-26.30)

>gorGor3_ggo-mir-4281_chr5:161206932-161206993_-

GCUGGGGGUCCCCCAAGAGUGUGGAGCUGGGGCUGGGUCCCGGGGAGGGGGGUUCUGGGCAG

(((.((((((((((............(((((((...)))))))...)))))))))).))).. (-28.60)

>gorGor3_ggo-mir-1229_chr5:164361028-164361096_-

GUGGGUAGGGUUUGGGGGAGAGCGUGGGCUGGGGUUCGGGGACACCCUCUCAGCGCUGCCCUCCCCCAG

...........(((((((((.(((.(.(((((((...(((....)))))))))).)))).))))))))) (-37.60)

>gorGor3_ggo-mir-4638_chr5:165773915-165773982_-

GACUCGGCUGCGGUGGACAAGUCCGGCUCCAGAACCUGCAUACCGCUCAGCCGGCCGCGGCAGGGGUC

(((((.(((((((.........((((((...((....((.....)))))))))))))))))..))))) (-26.60)

>gorGor3_ggo-mir-6720_chr6:1322553-1322650_-

UUGAGCGAGAGAUUGUGGCGCACGGAGUUCUUCCAGCCCUGGUAGGAGCCGCGGAAGAAGGGGAAGCGCGCCUGCAGGAACUGGUAGAUCUCGCUGAG

.(.(((((((..(((((((((.(....(((((((.(((((...))).))...)))))))......).))))).))))...........))))))).). (-35.90)

>gorGor3_ggo-mir-4645_chr6:2837468-2837544_-

CAAUAGGGAAACCAGGCAAGAAAUAUUGUCUCCUCAAGUUGCGACGAGACAGUAGUUCUUGCCUGGUUUCUCUAUCA

..((((((((((((((((((((.(((((((((.((.......)).))))))))).)))))))))))))))))))).. (-46.90)

>gorGor3_ggo-mir-3691_chr6:5215905-5215994_-

UUGAGGCACUGGGUAGUGGAUGAUGGAGACUUGGUACCCACUGCUGAGGGUGGGGACCAAGUCUGCAUCAUCCUCUCCUCAGUGCCUCAA

(((((((((((((.((.((((((((.(((((((((.((((((......)))))).))))))))).)))))))).)).))))))))))))) (-67.50)

>gorGor3_ggo-mir-5683_chr6:6296672-6296747_+

GGAGCUUGUUACAGAUGCAGAUUCUCUGACUUCUUACUGCACCAGUGAAGUCAGGAUCUGCAUUUGAAUAAGACCC

((..((((((.(((((((((((.(.((((((((..((((...))))))))))))))))))))))))))))))..)) (-36.70)

>gorGor3_ggo-mir-5689_chr6:10880043-10880120_+

AGCGUGGUAGCAUACACCUGUAGUCCUAGAUACUCAGGAGGGUGAGUAUCUAGGACUACACGUGUGUGCUACCACGCU

(((((((((((((((((.((((((((((((((((((......)))))))))))))))))).))))))))))))))))) (-64.20)

>gorGor3_ggo-mir-4639_chr6:16785157-16785225_+

UUGCUAAGUAGGCUGAGAUUGAUGUCAGGUUAUCCCCAAGCAUAACCUCACUCUCACCUUGCUUUGCAG

.(((.(((((((.(((((.(((.....((((((........))))))))).))))).))))))).))). (-23.00)

>gorGor3_ggo-mir-3143_chr6:27974134-27974194_+

UAGAUAACAUUGUAAAGCGCUUCUUUAGCGGUUGGGCUGGAGCAACUCUACAAUGUUUCUA

((((.(((((((((.((.(((((...(((......))))))))..)).))))))))))))) (-20.20)

>gorGor3_ggo-mir-4640_chr6:31838120-31838209_+

CUGUGGGCUGGGCCAGGGAGCAGCUGGUGGCUGGGAAGUAAGAUCUGACCUGGACCCCAUCCCACCCACCCCCUGUUUCCUGGCCCACAG

........(((((((((((((((..(((((.(((((.(...(.(((.....))).).).))))).)))))..)))))))))))))))... (-47.10)

>gorGor3_ggo-mir-4646_chr6:32594551-32594613_-

ACUGGGAAGAGGAGCUGAGGGACAUUGCGGAGAGGGUCUCACAUUGUCCCUCUCCCUUCCCAG

.((((((((.(((...((((((((.((..((((...)))).)).))))))))))))))))))) (-36.50)

>gorGor3_ggo-mir-6721_chr6:33057311-33057397_-

CCCUCAUCUCUGGGCAGGGGCUUAUUGUAGGAGUCUCUGAAGAGAGCUGUGGACUGACCUGCUUUACCCCUUCCCCAGGUUCCCAUU

........((((((.(((((..((..((((((((((....((....))..)))))..)))))..)))))))..))))))........ (-27.80)

>gorGor3_ggo-mir-3135b_chr6:33710900-33710967_-

UGCCCAGGCUGGAGCGAGUGCAGUGGUGCAGUCGAUCCUAGCUCACUGCAGCCUCGAACUCCUGGGCU

.(((((((..((..((((((((((((.((((......)).))))))))))..))))..))))))))). (-33.70)

>gorGor3_ggo-mir-1275_chr6:34962918-34962997_-

CCUCUGUGAGAAAGGGUGUGGGGGAGAGGCUGUCUUGUGUCUGUAAGUAUGCAAAACUUAUUUUCCCCAAGGCAGAGGGA

(((((((...........(((((((((....((.((((((((...)).)))))).))...)))))))))..))))))).. (-27.40)

>gorGor3_ggo-mir-3925_chr6:37645328-37645404_-

GUGGGAAUAGCAAGAGAACUGAAAGUGGAGCCUGUCACAUCUCCAGACUCCAGUUUUAGUUCUCUUGCUAUUUCCAC

((((((((((((((((((((((((.(((((.(((.........))).))))).)))))))))))))))))))))))) (-49.40)

>gorGor3_ggo-mir-4462_chr6:38602031-38602088_-

CUUCCCAGCUGCCCUAAGUCAGGAGUGGCUUUCCUGACACGGAGGGUGGCUUGGGAAA

.((((((((((((((..((((((((.....))))))))....)))))))).)))))). (-34.20)

>gorGor3_ggo-mir-4641_chr6:42805591-42805656_+

GGGGGGCAGGGGGCAGAGGGCAUCAGAGGACAGCCGCCUGGUGCCCAUGCCAUACUUUUGCCUCAG

..(((((((((((((..(((((((((.((....))..))))))))).))))....))))))))).. (-35.50)

>gorGor3_ggo-mir-4647_chr6:45585613-45585692_-

CCAGGAGGCUGAAGAUGGUGCUGUGCUGAGGAAAGGGGAUGCAGAGCCCUGCCCAGCACCACCACCUCCUAUGCUCCUGG

(((((((...(.((.(((((..((((((.((..((((.........)))).))))))))))))).)).)....))))))) (-38.10)

>gorGor3_ggo-mir-4642_chr6:45769060-45769141_+

CACAACUGCAUGGCAUCAUCCCCUGGUGGCUGUGGCCUAGGGCAAGCCACAAAGCCACUCGGUGAUGAUGCCAGCAGUUGUG

(((((((((.((((((((((.((.((((((((((((.........)))))..))))))).)).))))))))))))))))))) (-54.40)

>gorGor3_ggo-mir-586_chr6:46564232-46564328_-

AUGGGGUAAAACCAUUAUGCAUUGUAUUUUUAGGUCCCAAUACGUGUGGGCCCUAAAAAUACAAUGCAUAAUGGUUUUUCACUCUUUAUCUUGUUAU

..((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.......)))).)))))))))))))))))))))))))))..)))))............ (-48.00)

>gorGor3_ggo-mir-5685_chr6:54753799-54753877_+

CUCUACAUCACAGCCCAGCAGUUAUCACGGGCCCCUCCCCUCAAUGGGCCCGUGGUAACUGCAGGGCUAUGAUGUAGAG

((((((((((.(((((.(((((((((((((((((...........))))))))))))))))).))))).)))))))))) (-59.50)

>gorGor3_ggo-mir-548u_chr6:58974626-58974707_+

GUUAGGAUGGUGCAAAAGUAAUUGUGGUUUUUUUCUUUACUUUUAAUGGCAAAGACUGCAAUUACUUUUGCGCCAACCUAAU

((((((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....))).)).))))))))))))))))))))))))).)))))) (-41.20)

>gorGor3_ggo-mir-4282_chr6:72716968-72717034_-

GGUGAAGUUCCAGGGGAAGAUUUUAGUAUGCCACAUUUCUAAAAUUUGCAUCCAGGAACAUCAUCCU

(((((.(((((.(((..(((((((((.(((...)))..)))))))))...))).))))).))))).. (-22.20)

>gorGor3_ggo-mir-4463_chr6:75256891-75256959_+

AACAGAUUAUUGGUCACCACCUCCAGAGUUUCUGAAUUUGUGAGACUGGGGUGGGGCCUGAGAAUUUGC

..((((((...((((.(((((((...((((((.........)))))))))))))))))....)))))). (-27.40)

>gorGor3_ggo-mir-4464_chr6:90435552-90435643_+

AGAACCUUAGUAAGGUUUGGAUAGAUGCAAUAAAGUAUGUCCACAGCUGAAAGGACAUACUUUAUUGCAUAUAUCCAAACCUUACUAAUUCA

.(((..(((((((((((((((((.((((((((((((((((((..........)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))). (-52.50)

>gorGor3_ggo-mir-4643_chr6:91648459-91648536_+

GUGUGCCCUAGCAUUUAUAAUCAUGUGUUCAUUCACAUGAUCAUAAGUGGACACAUGACCAUAAAUGCUAAAGCACAC

((((((..((((((((((..(((((((((((((............)))))))))))))..))))))))))..)))))) (-36.50)

>gorGor3_ggo-mir-2113_chr6:97781576-97781666_+

UUUUCAAAGCAAUGUGUGACAGGUACAGGGACAAAUCCCGUUAAUAAGUAAGAGGAUUUGUGCUUGGCUCUGUCACAUGCCACUUUGAAAA

(((((((((...(((((((((((..((((.((((((((..(((.....)))..)))))))).))))..)))))))))))...))))))))) (-40.40)

>gorGor3_ggo-mir-548ai_chr6:98904454-98904540_+

GUGUUAGGUUGGUGCAAAGGUAAUUGCAGUUUUUCCCAUUUAAAAUACGGAAAAAAAAUCACAAUUACUUUUGCAUCAACCUAAUAA

.(((((((((((((((((((((((((...(((((((............)))))))......))))))))))))))))))))))))). (-38.90)

>gorGor3_ggo-mir-587_chr6:106871484-106871579_+

CUCCUAUGCACCCUCUUUCCAUAGGUGAUGAGUCACAGGGCUCAGGGAAUGUGUCUGCACCUGUGACUCAUCACCAGUGGAAAGCCCAUCCCAUAU

..............((((((((.((((((((((((((((...((((.......))))..)))))))))))))))).))))))))............ (-45.80)

>gorGor3_ggo-mir-588_chr6:126967676-126967758_+

AGCUUAGGUACCAAUUUGGCCACAAUGGGUUAGAACACUAUUCCAUUGUGUUCUUACCCACCAUGGCCAAAAUUGGGCCUAAG

..(((((((.((((((((((((...(((((.(((((((.........))))))).)))))...))))).)))))))))))))) (-42.90)

>gorGor3_ggo-mir-548h-5_chr6:132397619-132397678_+

ACAAAAGUAAUCGCGGUUUUUGUCAUUACUUUUAACUGUAAAAACCACGGUUACUUUUGC

.((((((((((((.((((((((.(((((....))).)))))))))).)))))))))))). (-23.50)

>gorGor3_ggo-mir-548aj-1_chr6:132724157-132724228_-

AUUGGUGUAAAAGUAAUUGCAGGUUAUGCCAUUAAAAGUAACGGUAAAAACUGAAAUUACUUUUACACUAAC

.(((((((((((((((((.(((..(.((((.(((....))).)))).)..))).))))))))))))))))). (-26.90)

>gorGor3_ggo-mir-3662_chr6:135674503-135674597_-

UGUGUUUUCCUCAACGCUCACAGUUACACUUCUUACUCUCAAUCCAUUCAUAUUGAAAAUGAUGAGUAGUGACUGAUGAAGCACAAAUCAGCCAA

((((((...........((((((((((((((.(((...(((((........)))))...))).)))).))))))).))))))))).......... (-19.40)

>gorGor3_ggo-mir-548a-2_chr6:135936316-135936412_+

UGUGAUGUGUAUUAGGUUUGUGCAAAAGUAAUUGGGUUUUUUUGCCAUUAAAAGUAAUGACAAAACUGGCAAUUACUUUUGCACCAAACUAAUAUAA

.......((((((((..(.(((((((((((((((.....(((((.(((((....))))).)))))....))))))))))))))).)..)))))))). (-33.30)

>gorGor3_ggo-mir-3145_chr6:139195502-139195583_+

UAUAUGAGUUCAACUCCAAACACUCAAAACUCAUUGUUGAAUGGAAUGAGAUAUUUUGAGUGUUUGGAAUUGAACUCGUAUA

(((((((((((((.(((((((((((((((((((((.(.....).))))))...))))))))))))))).))))))))))))) (-43.30)

>gorGor3_ggo-mir-3668_chr6:141040581-141040655_+

AUAUAUGAAAUGUAGAGAUUGAUCAAAAUAGUUUUUAUCAAAAUAGUUUUGAUCAAUCUCUGCAAUUUUAUAUAU

(((((((((((((((((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))))).))))))))))) (-34.30)

>gorGor3_ggo-mir-4465_chr6:141521124-141521194_+

CAUGUGUCCCCUGGUCACGCUAUUUGAGGUUUACUAUGGAACCUCAAAUAGUGUGACCAGGGGACACAUGA

((((((((((((((((((((((((((((((((......)))))))))))))))))))))))))))))))). (-61.90)

>gorGor3_ggo-mir-1202_chr6:157061286-157061368_+

CCUGCUGCAGAGGUGCCAGCUGCAAUGGGGGAGGCACUGCCAGGGCUGCCCACUCUGCUUAGCCAGCAGGUGCCAAGAACAGG

((((((((((((.((...((.((..(((.((.....)).)))..)).)).))))))))......))))))............. (-30.50)

>gorGor3_ggo-mir-4466_chr6:157917232-157917285_-

ACGCGGGUGCGGGCCGGCGGGGUCGAAGCCACCCGGCCCGGCCCGGCCCGGCGA

.(((((((.(((((((((.((((.(....))))).).)))))))))))).))). (-38.10)

>gorGor3_ggo-mir-3692_chr6:158639831-158639899_+

CCAUUCCUGCUGGUUAGGAGUGGAUACUGGAGCAACAGAUACAGUUCCACACUGACACUGCAGAAGUGG

(((((.((((.((((((..(((((.((((............))))))))).))))).).)))).))))) (-28.00)

>gorGor3_ggo-mir-3918_chr6:159931018-159931111_-

AGGCGGUUAAGCCACGGGACAGGGCCACAGAUGGAGACUGCUCAAGGUCCAAAGGGGUCUCCAGCUGGGACCCUGCACCUGGUUCGUAGCCCCU

(((.((((((((((.((..(((((((.(((.((((((((.((..........)).)))))))).))))).)))))..)))))))..)))))))) (-49.20)

>gorGor3_ggo-mir-1913_chr6:167861066-167861145_-

ACCUCUACCUCCCGGCAGAGGAGGCUGCAGAGGCUGGCUUUCCAAAACUCUGCCCCCUCCGCUGCUGCCAAGUGGCUGGU

(((.((((....((((((.(((((..((((((..(((....)))...))))))..))))).))))))....))))..))) (-37.90)

>gorGor3_ggo-mir-4644_chr6:171396540-171396623_+

GCGGCGGUGCUCUGCCUCUUUCUCCAUCCACCCUGGUCCAGGUCCACAGCAGUGGAGAGAGAAAAGAGACAGAAGGAUGGCCGU

(((((.((.(((((.(((((((((..(((((.(((...........)))..)))))..))).)))))).))).)).)).))))) (-38.30)

>gorGor3_ggo-mir-4655_chr7:1801046-1801119_-

CCAAGGGCACACCGGGGAUGGCAGAGGGUCGUGGGAAAGCGUUGACCCUCGUCAGGUCCCCGGGGAGCCCCUGG

(((.((((...(((((((((((.((((((((.(......)..))))))))))))..)))))))...)))).))) (-43.80)

>gorGor3_ggo-mir-4283-1_chr7:5294491-5294570_+

ACUCUGAUCCUGGGGCUCAGCGAGUUUGCAAGGGGUGUUUCUGUCCACGGUCAGGCUUGCCAGCCUUGGUCCCUGGGCCC

............((((((((.(.(....((((((((...((((.(....).))))...)))..)))))..)))))))))) (-26.00)

>gorGor3_ggo-mir-1302-6_chr7:18270259-18270348_-

AACAAAUAAUUUGGUAAUAUAUGUAUGGCCCACACAAUAUUUAGGACAACAAUAUUUGGGACAUACUUAUGCUAAAAAAGUAUUUGUUGA

((((((((.(((..((.((((.(((((.((((...((((((.........)))))))))).))))).)))).))..))).)))))))).. (-20.10)

>gorGor3_ggo-mir-3146_chr7:19865081-19865159_-

GCUAAGUCCCUUCUUUCUAUCCUAGUAUAACGUGAAGAAUUCAAAUAGUCAUGCUAGGAUAGAAAGAAUGGGACUUGGC

((((((((((((((((((((((((((((.((................)).)))))))))))))))))).)))))))))) (-44.50)

>gorGor3_ggo-mir-196b_chr7:27420624-27420707_-

ACUGGUCGGUGAUUUAGGUAGUUUCCUGUUGUUGGGAUCCACCUUUCUCUCGACAGCACGACACUGCCUUCAUUACUUCAGUUG

(((((..((((((..(((((((.((.(((((((((((..........))))))))))).)).)))))))..))))))))))).. (-34.50)

>gorGor3_ggo-mir-550a-1_chr7:30012262-30012358_-

UGAUGCUUUGCUGGCUGGUGCAGUGCCUGAGGGAGUAAGAGCCCUGCUGUUGUAAGAUAGUGUCUUACUCCCUCAGGCACAUCUCCAACAAGUCUCU

.........(((.(.(((.(..((((((((((((((((((....(((((((....)))))))))))))))))))))))))..).))).).))).... (-45.30)

>gorGor3_ggo-mir-548n_chr7:35564534-35564608_-

AGGUUGAUGCAAAAGUAAUUGUGGAUUUUGUCGUUAAAAAUAGCAAAACCUGCAAUUACUUUUGCACCAACCUAA

((((((.(((((((((((((((((.((((((.(((...))).)))))).))))))))))))))))).)))))).. (-35.50)

>gorGor3_ggo-mir-1200_chr7:37600314-37600389_-

UGCUACUUCUCCUGAGCCAUUCUGAGCCUCAAUGACUUGCCAGAGAGAUUGGUUCAGGAAUUUGUCAGGGAUAGCC

.((((..((.(((((....(((((((((..(((..(((....)))..)))))))))))).....))))))))))). (-25.00)

>gorGor3_ggo-mir-4649_chr7:45080676-45080739_+

UCUGGGCGGGGGGUGGGCUCUCAGAGGGGCUGGCAGUACUGCUCUGAGGCCUGCCUCUCCCCAG

.(((((.(((((((((((.(((((((.((.((....)))).))))))))))))))))))))))) (-42.90)

>gorGor3_ggo-mir-4657_chr7:45846707-45846759_-

AAUGUGGAAGUGGUCUGAGGCAUAUAGAGUAUAUGCCAAGAACACUACCAUAU

.((((((.((((.(((..((((((((...)))))))).))).)))).)))))) (-23.00)

>gorGor3_ggo-mir-3147_chr7:58414903-58414968_+

GUCCGGGUUGGGCAGUGAGGAGGGUGUGACGCCGCGAAGUGCACCUCGCCCUUGUCCAACUCGGAC

(((((((((((((((.(.((.(((.(((.(((......))))))))).)))))))))))))))))) (-36.80)

>gorGor3_ggo-mir-3914-1_chr7:68363643-68363741_-

UGGACUUCAGAUUUAACUUCUCAUUUUCUGGUUCCUUCUAAUGAGUAUGCUUAACUUGGUAGAAGGAACCAGAAAAUGAGAAGUUGAGUAGGAACUCUA

((((.(((..((((((((((((((((((((((((((((((.(((((.......))))).))))))))))))))))))))))))))))))..))).)))) (-54.90)

>gorGor3_ggo-mir-4650-1_chr7:69814056-69814131_+

UUCUGUAGAGAUUAUCAGGCCUCUUUCUACCUUCCAAGGCUCAGAAGGUAGAAUGAGGCCUGACAUAUCUGCAGGA

(((((((((.....(((((((((.((((((((((.........)))))))))).)))))))))....))))))))) (-43.60)

>gorGor3_ggo-mir-4651_chr7:72973417-72973489_+

CGGCGACGGCGGGUUGGGUGAGGUCGGGCCCCGGGACUCGGGGUUUGCCGGGCGCCUCAGUUCGCCGCGGCCG

((((..((((((((((((((.((.(((((((((.....)))))))))))...)))).))))))))))..)))) (-44.70)

>gorGor3_ggo-mir-1285-1_chr7:89456294-89456377_-

UGUAGAGAUAGGAUCUCACUUUGUUGCCCAGGCUGGUCUCAAACUCCUGGUCUGGGCAACAAAGUGAGACCUUAUCUCUACAAG

((((((((((((.(((((((((((((((((((((((..........))))))))))))))))))))))).)))))))))))).. (-57.70)

>gorGor3_ggo-mir-653_chr7:90723150-90723245_-

UUCAUUCCUUCAGUGUUGAAACAAUCUCUACUGAACCAGCUUCAAACAAGUUCACUGGAGUUUGUUUCAAUAUUGCAAGAAUGAUAAGAUGGAAGC

.((((((...((((((((((((((.(((((.(((((.............))))).))))).))))))))))))))...))))))............ (-32.50)

>gorGor3_ggo-mir-489_chr7:90724327-90724410_-

GUGGCAGCUUGGUGGUCGUAUGUGUGACGCCAUUUACUUGAACCUUUAGGAGUGACAUCACAUAUACGGCAGCUAAACUGCUAC

(((((((.(((((.(((((((((((((.(.((((..(((((....))))))))).).))))))))))))).))))).))))))) (-38.20)

>gorGor3_ggo-mir-4652_chr7:90964877-90964954_+

UAUUGGACGAGGGGACUGGUUAAUAGAACUAACUAACCAGAACUAUUUUGUUCUGUUAACCCACCCCCUCAUCUAAUA

(((((((.((((((...((((((((((((....................))))))))))))...)))))).))))))) (-33.00)

>gorGor3_ggo-mir-3609_chr7:96332358-96332437_+

GUAACAGUAACUUUUAUUCUCAUUUUCCUUUUCUCUACCUUGUAGAGAAGCAAAGUGAUGAGUAAUACUGGCUGGAGCCC

((..((((.....(((((((((((((...(((((((((...))))))))).))))))).)))))).....))))..)).. (-25.40)

>gorGor3_ggo-mir-4658_chr7:97665466-97665530_-

GCUGCCCUUCACUCAGAGCAUCUACACCCACUACCGGUGAGUGUGGAUCCUGGAGGAAUCGUGGC

(((((..(((.(((..((.((((((((.((((...)))).)))))))).)).))))))..))))) (-25.30)

>gorGor3_ggo-mir-4653_chr7:98671357-98671439_+

UUGUCCAAUUCUCUGAGCAAGGCUUAACACCAAAGGGUUAAGGGUUUGCUCUGGAGUUAAGGGUUGCUUGGAGAAUUGGAGAA

((.(((((((((((((((((..((((((.(((..((((.........))))))).))))))..))))))))))))))))).)) (-38.20)

>gorGor3_ggo-mir-548o_chr7:99961384-99961497_-

UGGUGAAAAUGUGUUGAUUGUAAUGGUUCCUAUUCUGAUCAAUAAACAUGGUUUGAGCCUAGUUAUAAUGAUCUAAAAUUCACGGUCCAAAACUGCAGUUACUUUUGCACCAAC

(((((.(((.((...(((((((.(((..((......(((((.(((((..(((....)))..))).)).)))))..........)).)))....))))))))).))).))))).. (-20.80)

>gorGor3_ggo-mir-4467_chr7:100028211-100028273_+

UGGUGGCGGCGGUAGUUAUGGGCUUCUCUUUCUCACCAGCAGCCCCUGGGCCGCCGCCUCCCU

.((.(((((((((..(((.(((((.((..........)).))))).)))))))))))).)).. (-31.50)

>gorGor3_ggo-mir-3666_chr7:112533791-112533901_+

AGUAAGGUCCGUCAGUUGUAAUGAGACCCAGUGCAAGUGUAGAUGCCGACUCCGUGGCAGAGUUCAGCGUUUCACACUGCCUGGUCUCUGUCACUCUAUUGAAUUAGAUUG

.....((((..(((((.((...((((((.((.(((.((((((((((.(((((.......)))))..)))))).)))))))))))))))....))...)))))....)))). (-32.60)

>gorGor3_ggo-mir-593_chr7:126196418-126196517_+

CCCCUAGAAUCUGUCAGGCACCAGCCAGGCAUUGCUCAGCCCCUUUCCCUCUGGGGAAGCAAGGAGUGGUGCUGGGUUUGUCUCUGCUGGGGUUUCUCCU

.((((((.......((((.((.((((.((((((((((.....(((((((...)))))))....)))))))))).)))).)).))))))))))........ (-39.00)

>gorGor3_ggo-mir-3654_chr7:131210613-131210668_-

UUCAUGAGCUGCAAUCUCAUCACUGGAAUGUUCCAGCGACUGGACAAGCUGAGGAA

(((.(.((((....(((..((.(((((....))))).))..)))..)))).).))) (-15.90)

>gorGor3_ggo-mir-6133_chr7:131459719-131459826_+

GGAAUGUCACCUGUGUGUUUUCUCUGCAUGCCCUCUUCAUUGUUCUGCUGAAGACUGGUCUCUUCAUGUGUGAGGGAGGAGGUUGGGUAUUGAGGGAAAACAGGGGGC

.....(((.(((...((((((((((..((((((.((((.((.((((((((((((......)))))).))).))).)).))))..))))))..)))))))))))))))) (-40.90)

>gorGor3_ggo-mir-4468_chr7:136401355-136401418_+

AGUCUUCUCCUGGGGCUUUGGUGGCUAUGGUUGGCUGGGCCACUCGGAGCAGAAGGAUGAGAUG

.(((((.((((...((((((((((((..((....)).)))))).))))))...)))).))))). (-28.80)

>gorGor3_ggo-mir-548f-4_chr7:145795935-145796039_-

GAGUUCUAACGUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUAGUGGUUUUUGCCAUUAAAAGUAAUGAUAAAAACCGUAAUUACUUUUGGAACAAUAUUAAUAGAAUUUCAG

((((((((.....(((.((((.(.((((((((((..(((((((((.(((((....))))).)))))))))..)))))))))).).))))..)))))))))))... (-28.90)

>gorGor3_ggo-mir-3907_chr7:149908742-149908892_-

GGGUUGGAAAGCUGUAGGUGUGGAGGGGCACGGACACGGGGGCCAUGAGGGUGGGGUCCAGGCUGGACCAGGCCUGCCCUGAGUCCCCCAGCAGGUGCUCCAGGCUGGCUCACACCCUCUGCCUCUCUCUCUUCCUUCCUGGCCCCAACCC

(((((((.........(((..(((((((...(((...((((((...((((((((((.((((.(((((....((((((..((.......))))))))..))))).))))))).))))))).))))))...))))))))))..)))))))))) (-77.00)

>gorGor3_ggo-mir-595_chr7:157301865-157301960_-

ACGGAAGCCUGCACCCAUUUAACACCAGCACGCUCAACGUAGUCUUGAAAGGAACAGGUUGAAGUGUGCCGUGGUGUGUCUGGAGGAAGCGCCUGU

((((..((((.(..(((....(((((((((((((((((.(..((((...))))..).)))).)))))))..))))))...)))..).)).)))))) (-34.00)

>gorGor3_ggo-mir-5707_chr7:157370556-157370633_+

AAGAACACGUUUGAAUGCUGUACAAGGCACAUAUGUGAACAUUGUACCACAUGUACAGCUUUCAAACAUGCUCUUAUA

((((.((.(((((((.((((((((.((.(((.(((....)))))).))...)))))))).))))))).)).))))... (-28.60)

>gorGor3_ggo-mir-596_chr8:1691996-1692072_+

AGCACGGCCUCUCCGAAGCCUGCCCGGCUCCUCGGGAACGUGCCUCCCGCAUGGCAGCUGCUGCCCUUCAGAGGCCG

....((((((((..((((...((.(((((((.(((((.......)))))...)).)))))..)).)))))))))))) (-34.60)

>gorGor3_ggo-mir-4659a_chr8:6616877-6616957_+

GAAACUGCUGAAGCUGCCAUGUCUAAGAAGAAAACUUUGGAGAAAAAUUUUCUUCUUAGACAUGGCAACGUCAACAGUUUC

(((((((.(((.(.((((((((((((((((((((.(((.....))).)))))))))))))))))))).).))).))))))) (-42.80)

>gorGor3_ggo-mir-4659b_chr8:6616881-6616953_-

CUGUUGACGUUGCCAUGUCUAAGAAGAAAAUUUUUCUCCAAAGUUUUCUUCUUAGACAUGGCAGCUUCAGCAG

(((((((.((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))).))))))) (-47.50)

>gorGor3_ggo-mir-597_chr8:9348591-9348687_+

UACUUACUCUACGUGUGUGUCACUCGAUGACCACUGUGAAGACAGUAAAAUAUACAGUGGUUCUCUUGUGGCUCAAGCGAAAUGUAGAGUACUGGUC

.(((((((((((((.((((((((..((.((((((((((..............)))))))))).))..)))))....)))..))))))))))..))). (-34.10)

>gorGor3_ggo-mir-124-1_chr8:9511626-9511710_-

AGGCCUCUCUCUCCGUGUUCACAGCGGACCUUGAUUUAAAUGUCCAUACAAUUAAGGCACGCGGUGAAUGCCAAGAAUGGGGCUG

.((((((..(((..((((((((.(((..((((((((.............))))))))..))).))))))))..)))..)))))). (-35.60)

>gorGor3_ggo-mir-4286_chr8:10306102-10306194_+

UACUUAUGGCACCCCACUCCUGGUACCAUAGUCAUAAGUUAGGAGAUGUUAGAGCUGUGAGUACCAUGACUUAAGUGUGGUGGCUUAAACAUG

...(((.(.((((.(((((.((((((((((((..(((...........)))..)))))).)))))).)).....))).)))).).)))..... (-26.80)

>gorGor3_ggo-mir-5692a-2_chr8:12273201-12273259_+

UACAAAUAAUACCACAGUGGGUGUACCUCAUGUGUGUACACCCUGUUAUAUUAUUUGUA

(((((((((((..(((..(((((((((......).)))))))))))..))))))))))) (-23.90)

>gorGor3_ggo-mir-3926-1_chr8:12281248-12281320_-

AAAAUGGAGCUGGCCAAAAAGCAGGCAGAGACUUUAAAAGCGUCUCUGCCUACUUUUUGGCCAGCUCCGUUUU

.((((((((((((((((((((.((((((((((.........)))))))))).)))))))))))))))))))). (-54.20)

>gorGor3_ggo-mir-3926-2_chr8:12281253-12281315_+

GGAGCUGGCCAAAAAGUAGGCAGAGACGCUUUUAAAGUCUCUGCCUGCUUUUUGGCCAGCUCC

(((((((((((((((((((((((((((.........))))))))))))))))))))))))))) (-54.70)

>gorGor3_ggo-mir-548v_chr8:17396823-17396900_-

AAUUAGGUUUGAGUAAAAGUAAUUGCGGUUUUGCCAUCAUGCCAAAAGCUACAGUUACUUUUGCACCAGCCUAAUAUU

.((((((((.(.(((((((((((((.((((((((......))..)))))).))))))))))))).).))))))))... (-28.10)

>gorGor3_ggo-mir-548h-4_chr8:27021677-27021782_-

GCUAUCAGGUUGGUGCAAAAGUAAUCGCGGUUUUUGUCAUUAAUUACUUUACGUUUCAUUAAUGACAAAAACCACAAUUACUUUUGCACCAACUUAAUACUUGCUA

(((((.(((((((((((((((((((.(.((((((((((((((((.((.....))...)))))))))))))))).).))))))))))))))))))).)))...)).. (-48.70)

>gorGor3_ggo-mir-3622b_chr8:27666943-27667037_-

AGUGGUAUAAUAGAGGGUGCACAGGGAUGGGAGCUCAGGUGAGCUCAGCUCCCUGCCUCACCUGAGCUCCCGUGCCUGUGCACCCUCUGUUGGCU

...(((.((((((((((((((((((.(((((((((((((((((..(((....))).))))))))))))))))).))))))))))))))))))))) (-74.50)

>gorGor3_ggo-mir-3622a_chr8:27666947-27667029_+

AACAGAGGGUGCACAGGCACGGGAGCUCAGGUGAGGCAGGGAGCUGAGCUCACCUGAGCUCCCAUCCCUGUGCACCCUCUAUU

...((((((((((((((...(((((((((((((((.(((....)))..)))))))))))))))...))))))))))))))... (-65.80)

>gorGor3_ggo-mir-4287_chr8:27853329-27853406_-

UAGUUCUUUUUCUCCCUUGAGGACACUUUUCAGUUCCUGAGAUCAAUGUGGUCCCUACUGGGGAGACCAUAGGAACCC

..((((((..(((((((.(.((((((.((((((...)))))).....)).))))...).)))))))....)))))).. (-24.30)

>gorGor3_ggo-mir-4288_chr8:28487980-28488046_-

AUGGAGGUGGAGAGUCAUCAGCAGCACUGAGCAGGCUGUGUUGUCUGCUGAGUUUCCACAUCAUUUG

((((..(((((((.(((.(((((((((..........)))))).))).))).))))))).))))... (-27.70)

>gorGor3_ggo-mir-3148_chr8:29985914-29985990_-

GAGUUAAGAUGGAAAAAACUGGUGUGUGCUUAUUGAUGUAGCCAACAAGCAUACAUCAGUUUUUUCCAACUUAACUC

((((((((.((((((((((((((((((((((.(((.......))).)))))))))))))))))))))).)))))))) (-44.10)

>gorGor3_ggo-mir-4469_chr8:43023399-43023478_-

CCGACGCGGAGAGCGGCUCUAGGUGGGUUUGGCCGGCGGCGAGGACACCGCCGCUCCCUCUAGGGUCGCUCGGAGCGUGA

...((((...(((((((((((((.(((...(((.(((((.(....).))))))))))))))))))))))))...)))).. (-46.80)

>gorGor3_ggo-mir-4470_chr8:59838247-59838318_+

CGAGCCUCUUUCGGCUUUCCAGUCUGUCUCGGUUCUUUGGAACGUGGCAAACGUGGAAAUCGAGAGGGCUCU

.(((((.(((((((.((((((((.((((.((.(((....))))).)))).)).)))))))))))))))))). (-33.90)

>gorGor3_ggo-mir-3149_chr8:75397622-75397704_-

AUACAUACAUGUACACACACAUGUCAUCCACACACAUACAUAUAUAUAUGUUUGUAUGGAUAUGUGUGUGUAUGUGUGUGUAU

(((((((((((((((((((((((((....(((.(((((........))))).)))...))))))))))))))))))))))))) (-40.90)

>gorGor3_ggo-mir-5708_chr8:78764652-78764736_+

AUUACAGACAUGAGCGACUGUGCCUGACCAAAAGUCAACAUUAAACAACAAAUCUUGGCCAGGCACAGUGGCUCAUGCCUGUAAU

(((((((.(((((((.((((((((((.((((.......................)))).)))))))))).))))))).))))))) (-43.80)

>gorGor3_ggo-mir-4661_chr8:90026807-90026881_+

UUUACUCUGAACUAGCUCUGUGGAUCCUGACAGACAGCCUGAUAGACAGGAUCCACAGAGCUAGUCCAGAGUAAA

(((((((((.(((((((((((((((((((.(((.....))).....))))))))))))))))))).))))))))) (-48.70)

>gorGor3_ggo-mir-378d-2_chr8:92793312-92793409_-

GAAUGGUUACAAGGAGAGAACACUGGACUUGGAGUCAGAAAACCUUCAUCCAAGUCAUUCCCUGCUCUAAGUCCCAUUUCUGCUCCAUGAGAUUGUUU

((((((((.((.((((((((....((((((((((.(((.......................)))))))))))))...)))).)))).)).)))))))) (-30.10)

>gorGor3_ggo-mir-3150b_chr8:94003211-94003296_-

GAGGGAAAGCAGGCCAACCUCGAGGAUCUCCCCAGCCUUGGCGUUCAGGUGCUGAGGAGAUCGUCGAGGUUGGCCUGCUUCCCCUC

(((((.(((((((((((((((((.(((((((.((((((((.....)))).)))).))))))).))))))))))))))))).))))) (-70.80)

>gorGor3_ggo-mir-3150a_chr8:94003214-94003293_+

GGGAAGCAGGCCAACCUCGACGAUCUCCUCAGCACCUGAACGCCAAGGCUGGGGAGAUCCUCGAGGUUGGCCUGCUUUCC

((((((((((((((((((((.((((((((((((.(.((.....)).))))))))))))).)))))))))))))))))))) (-64.40)

>gorGor3_ggo-mir-599_chr8:98659929-98660023_-

AAAGACAUGCUGUCCACAGUGUGUUUGAUAAGCUGACAUGGGACAGGGAUUCUUUUCACUGUUGUGUCAGUUUAUCAAACCCAUACUUGGAUGAC

...........(((((.((((((((((((((((((((((..((((((((.....))).))))))))))))))))))))))..))))))))))... (-38.70)

>gorGor3_ggo-mir-875_chr8:98660079-98660154_-

UUAGUGGUACUAUACCUCAGUUUUAUCAGGUGUUCUUAAAAUCACCUGGAAAUACUGAGGUUGUGUCUCACUGAAC

(((((((.((...((((((((.((.(((((((..........))))))).)).))))))))...)).))))))).. (-31.50)

>gorGor3_ggo-mir-1273a_chr8:99156728-99156830_-

UGAGGCAGGAGAAUUGCUUGAACCCGGGUGGUGGAGGUUGCAGUGAGCCAAGAUUGCGCCACUGCACUCCAGCCUGGGCGACAAAGCAAGACUCUUUCUUGGA

.((((.(((((..((((((...(((((((..(((((..(((((((.((((....)).))))))))))))))))))))).....))))))..)))))))))... (-47.10)

>gorGor3_ggo-mir-5680_chr8:101338238-101338321_+

GCAUUGGGUUAGCAGGUUAGCCCAGCAUUUCCCUUCCUGGACACACAGGAGGAGAAAUGCUGGACUAAUCUGCUAAUCCAAUGC

((((((((((((((((((((.((((((((((.(((((((......))))))).)))))))))).)))))))))))))))))))) (-62.10)

>gorGor3_ggo-mir-548a-3_chr8:103758855-103758951_-

CCUAGAAUGUUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGAGUUUUACCAUUACUUUCAAUGGCAAAACUGGCAAUUACUUUUGCACCAACGUAAUACUU

..........(((((.((((((((((((((((((((.((((((.(((((......))))).)))))).)))))))))))))))))))).)))))... (-50.60)

>gorGor3_ggo-mir-2053_chr8:112068374-112068464_+

CUUGCCAUGUAAAUACAGAUUUAAUUAACACUUGCAACCUGUGAAGAUGCAAAACUUUAAGUGUUAAUUAAACCUCUAUUUACAUAGCAAG

(((((.(((((((((.((.(((((((((((((((((..((....)).))))........))))))))))))).)).))))))))).))))) (-30.90)

>gorGor3_ggo-mir-3610_chr8:116340900-116340972_-

AAGAGCCGCGGCGUAACGGCAGCCAUCUUGUUUGUUUGAGUGAAUCGGAAAGGAGGCGCCGGCUGUGGCGGCG

....(((((.(((...((((.(((.((((.((((.((.....)).)))).)))))))))))..))).))))). (-32.00)

>gorGor3_ggo-mir-548az_chr8:118896015-118896109_+

AGAUUGUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUGAUUGUGGUUUUUGCUGUUACUUUUAAUGGCAAAAACUGCAAUCACUUUUGCACCAACCUAAUAAAUUU

.((((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))). (-60.40)

>gorGor3_ggo-mir-4663_chr8:122963073-122963148_-

CUGUGGUGGAGCUGAGCUCCGUGGACGUGCAGUGGCAUCUGCCAUUGCUGCCUUCCUGGAGCUCAGGCCCUUGCAG

((((((.((..((((((((((.(((.((((((((((....)))))))).))..)))))))))))))..)))))))) (-43.60)

>gorGor3_ggo-mir-548aa-1_chr8:123100644-123100740_+

CUUUAUUAGUCUGGUGCAAAAGAAACUGUGGUUUUUGCCAUUACUUUUACAGGCAAAAACCACAAUUACUUUUGCACCAACCUAAUAUAACUUGUUU

...((((((..(((((((((((.((.(((((((((((((............))))))))))))).)).)))))))))))..)))))).......... (-41.90)

>gorGor3_ggo-mir-4662b_chr8:124580464-124580544_-

CACAAUUUCUAUUUAGCCAAUUGUCUAUCUUUAGGCAUUCAGAAUAGCUAAAGAUGGACAAUUGGCUAAAUAGACACUGUG

((((...(((((((((((((((((((((((((((..(((...)))..)))))))))))))))))))))))))))...)))) (-43.00)

>gorGor3_ggo-mir-4662a_chr8:124580471-124580537_+

UCUAUUUAGCCAAUUGUCCAUCUUUAGCUAUUCUGAAUGCCUAAAGAUAGACAAUUGGCUAAAUAGA

((((((((((((((((((.((((((((.((((...)))).)))))))).)))))))))))))))))) (-35.50)

>gorGor3_ggo-mir-1204_chr8:127592151-127592217_+

ACCUCGUGGCCUGGUCUCCAUUAUUUGAGAUGAGUUACAUCUUGGAGGUGAGGACGUGCCUCGUGGU

(((.((.(((...((((.(((..(((((((((.....))))))))).))).))))..))).)).))) (-24.70)

>gorGor3_ggo-mir-1205_chr8:127761088-127761150_+

GAAGGCCUCUGCAGGGUUUGCUUUGAGGUACUUCCUUCCUGUCAACCCUGUUCUGGAGUCUGU

..((((.(((((((((((.((...((((.....))))...)).))))))))...))))))).. (-22.50)

>gorGor3_ggo-mir-1206_chr8:127811957-127812015_+

CAGUGUUCAUGUAGAUGUUUAAGCUCUUGCAGUAGGUUUUUGCAAGCUAGUGAACACUG

((((((((((.(((...........(((((((.......)))))))))))))))))))) (-18.90)

>gorGor3_ggo-mir-1207_chr8:127851819-127851905_+

GCAGGGCUGGCGGGGAGGCUGGGAGGGGCUGGCUGGGCCUGGUAGUGGGCAUCAGCUGGCCCUCGUUUCUUAAGACAGCACUUCUGU

(((((((((...(((((((...(((((.(((((((((((((....))))).))))))))))))))))))))....))))...))))) (-41.40)

>gorGor3_ggo-mir-1208_chr8:127961744-127961816_+

CACCGGCAGAAUCACUGUUCAGACAGGCGGAGACGGGUCUUUCUCGCCCUCUGAUGAGUCACCACUGUGGUGG

(((((.(((....(((..(((((..((((((((......)))).)))).)))))..))).....)))))))). (-26.50)

>gorGor3_ggo-mir-3686_chr8:129275395-129275480_-

CUCACGUCAUUCGUUUACCUUCUCUUACAGAUCACUUUUCUGCACUGGACAGUGAUCUGUAAGAGAAAGUAAAUGAAAGAGGUGAG

(((((.((.(((((((((.(((((((((((((((((.(((......))).))))))))))))))))).))))))))).)).))))) (-50.00)

>gorGor3_ggo-mir-5194_chr8:129823680-129823799_-

AUUUCUUUGGGUUAACUUAAACUCAGCCCUUCUAGGCCCAUUCUUUUCACUCAGGAAUUGGAUAAGCUUUUCUGAGGGGUUUGGAAUGGGAUGGCAGGGAGAGUCACCAGACACCAUGAA

..(((..((((((.......((((..((((.(((..((((((((.(((.((((((((...........)))))))))))...)))))))).))).)))).)))).....))).))).))) (-37.20)

>gorGor3_ggo-mir-1302-7_chr8:141958829-141958900_-

ACAACAUGUUUUUAGGACAUGUAUGUCUGGUGCAAUAAUUGGGACAUACUUAUGCUAAAAAAAUUAGUGUUC

(((.....(((((((.(...((((((((.(.........).))))))))...).)))))))......))).. (-16.40)

>gorGor3_ggo-mir-4472-1_chr8:142362637-142362716_+

UGGCAGACCCUUGCUCUCUCACUCUCCCUAAUGGGGCUGAAGACAGCUCAGGGGCAGGGUGGGGGGUGUUGUUUUUGUUU

.((((((.....(((((((((((((((((....((((((....)))))).)))).))))))))))).))....)))))). (-32.30)

>gorGor3_ggo-mir-4664_chr8:143921125-143921195_-

GUUGGGGGCUGGGGUGCCCACUCCGCAAGUUAUCACUGAGCGACUUCCUGUCUGUGAGCCCCGUCCUCCGC

..((((((.((((((.(.((..(.(.(((((.((...))..))))).).)..)).).)))))).)))))). (-23.10)

>gorGor3_ggo-mir-661_chr8:144138497-144138585_-

GGAGAGGCUGUGCUGUGGGGCAGGCGCAGGCCUGAGCCCUGGUUUCGGGCUGCCUGGGUCUCUGGCCCGCGCGUGACCUUGGGGUGGCU

.....((((..(((.(((((((.((((.((((.((((((.(((........))).))).))).)))).)))).)).))))).))))))) (-47.40)

>gorGor3_ggo-mir-939_chr8:144627976-144628057_-

UGUGGGCAGGGCCCUGGGGAGCUGAGGCUCUGGGGGUGGCCGGGGCUGACCCUGGGCCUCUGCUCCCCAGUGUCUGACCGCG

.((((...((((.(((((((((.(((((.((((((..(((....)))..))))))))))).))))))))).))))..)))). (-56.40)

>gorGor3_ggo-mir-1234_chr8:144635060-144635135_-

GUGAGUGUGGGGUGGCCGUGGGCGGGGCCGGGGACGGCUUGGGCCUGCCUAGUCGGCCUGACCACCCACCCCACAG

.....((((((((((..((((...(((((((((..(((....)))..)))...))))))..)))))))))))))). (-45.80)

>gorGor3_ggo-mir-101-2_chr9:4868456-4868534_+

ACUGUCCUUUUUCGGUUAUCAUGGUACCGAUGCUGUAUAUCUGAAAGGUACAGUACUGUGAUAACUGAAGAAUGGUGGU

((((.((((((((((((((((((((((.(.((((............))))).)))))))))))))))))))).)))))) (-30.00)

>gorGor3_ggo-mir-4665_chr9:6067272-6067350_+

CUCGAGGUGCUGGGGGACGCGUGAGCGCGAGCCACUUCCUCACGGCUCGGCCGCGGCGCGUAGCCCCCACCACAUCGGG

(((((.(((.((((((((((((..(((((((((..........))))))..))).))))))..)))))).))).))))) (-44.90)

>gorGor3_ggo-mir-3152_chr9:18949224-18949297_+

GUGCAGAGUUAUUGCCUCUGUUCUAACACAAGACUAGGCUUCCCUGUGUUAGAACAGGGGCAAUAACUCUGCAC

((((((((((((((((((((((((((((((.(..........).)))))))))))))))))))))))))))))) (-51.60)

>gorGor3_ggo-mir-4473_chr9:20805300-20805390_-

AAGGAACAGGGGACACUUGUAAUGGAGAGCACUAAGCUAUGGACUGCUAUGGACUGCUAGUGCUCUCCAUUACAAGUAUCCCCUGUUACCU

.((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((((....)))))).))..)))))))))))))))))))).))))))))).))) (-60.70)

>gorGor3_ggo-mir-4474_chr9:20896008-20896085_-

UUGCCUACCUUGUUAGUCUCAUGAUCAGACACAAAUAUGGCUCUUUGUGGAUGGUCAUGAGGCUAACAAGGUAGGCAC

.((((((((((((((((((((((((((..((((((........))))))..)))))))))))))))))))))))))). (-54.70)

>gorGor3_ggo-mir-876_chr9:29391920-29392000_-

UGAAGUGCUGUGGAUUUCUUUGUGAAUCACCAUAUCUAAGCUAAUGUGGUGGUGGUUUACAAAGUAAUUCAUAGUGCUUCA

((((((((((((((((.((((((((((((((((..(.........)..)))))))))))))))).)))))))))))))))) (-41.60)

>gorGor3_ggo-mir-4667_chr9:36339517-36339582_+

UGACUGGGGAGCAGAAGGAGAACCCAAGAAAAGCUGACUUGGAGGUCCCUCCUUCUGUCCCCACAG

....((((((.(((((((((..((((((.........))))).)....)))))))))))))))... (-30.70)

>gorGor3_ggo-mir-4475_chr9:37593400-37593460_-

AUCUCAAUGAGUGUGUGGUUCUAAAUGACUCAUAGUCAAGGGACCAAGCAUUCAUUAUGAA

.((..(((((((((.(((((((...(((((...))))).))))))).)))))))))..)). (-24.60)

>gorGor3_ggo-mir-4540_chr9:37636710-37636764_-

AAGCUGCAUGGACCAGGACUUGGCACCUUUGGCCAUAGUCCUGCCUGUAGGCUUA

((((((((.((..(((((((((((.......)))).))))))))))))).)))). (-24.90)

>gorGor3_ggo-mir-4476_chr9:37665651-37665720_-

AAAAGCCUGUCCCUAAGUCCCUCCCAGCCUUUCAGAGUUGGUGCCAGGAAGGACUUAGGGACAGGCUUUG

.(((((((((((((((((((.(((..(((..........)))....))).))))))))))))))))))). (-43.60)

>gorGor3_ggo-mir-4477a_chr9:47903806-47903886_-

ACCUCCUCCCAUCAAUCACAAAUGUCCUUAAUGGCACUUAAGGAUUGCUAUUAAGGACAUUUGUGAUUCACGGGAGGAGGU

((((((((((...(((((((((((((((((((((((.........)))))))))))))))))))))))...)))))))))) (-53.60)

>gorGor3_ggo-mir-4289_chr9:70650075-70650144_-

CCUUGGGAGGGCAUUGUGCAGGGCUAUCAGGCAGUUUCCUGGGCCCUGUCUGCAGAGCCUAAACAGAUCA

..(((...((((.((((((((((((..((((......))))))))))))..)))).))))...))).... (-28.90)

>gorGor3_ggo-mir-3153_chr9:71234675-71234756_+

GACAAAUUUUAAAUGUCCCUGUCCCCUUCCCCCCAAUUAAAGUAGAUUGGGGGAAAGCGAGUAGAGACAUUUAAAAUUUGUU

(((((((((((((((((.(((.(.((((.(((((((((......))))))))).))).).)))).))))))))))))))))) (-37.80)

>gorGor3_ggo-mir-4290_chr9:71859312-71859407_-

GCCACCAAGAAGGUGAAGGGAGAGGGCAGUCCCAAUCUGAAUCCCACCAAAAUAGGUGGUAGAGGGUUGCCCUCCUUUCUUCCCUCACCUCUGACU

.......(((.(((((.((((((((((((.(((..((((....(((((......))))))))))))))))))))......)))))))))))).... (-43.10)

>gorGor3_ggo-mir-3910-1_chr9:73506335-73506445_+

CUUUUGCUGUCAGUUUUUCUGUUGCUUAUCUUGGUUUUAUGCCUUUUAUAUCAAGGCACAUAAAAGGCAUAAAACCAAGACAAGCAACAAAAAAAGGAUUGAUCACAGAAG

((((((..((((((((((.((((((((.(((((((((((((((((((((..........))))))))))))))))))))).))))))))....))))))))))..)))))) (-50.80)

>gorGor3_ggo-mir-3910-2_chr9:73506348-73506429_-

UUUUUUUGUUGCUUGUCUUGGUUUUAUGCCUUUUAUGUGCCUUGAUAUAAAAGGCAUAAAACCAAGAUAAGCAACAGAAAAA

((((((((((((((((((((((((((((((((((((((......)))))))))))))))))))))))))))))))))))))) (-53.70)

>gorGor3_ggo-mir-4670_chr9:74438893-74438967_-

CUCUAGGAAGCGACCAUGAUGUAACUUCACAGACUCUCCAAAAGUCUGAAGUCACAUCAUGGUCGCUUCCUAGAG

((((((((((((((((((((((.((((((..((((.......)))))))))).)))))))))))))))))))))) (-50.90)

>gorGor3_ggo-mir-4291_chr9:75792521-75792585_+

CGCCGGGGGCUUCAGCAGGAACAGCUGGGUGGAAGCAGAGCUGUUCUGCUGUGGCUGCAGCCCUG

.((..(.((((.((((((.(((((((..((....))..))))))))))))).)))).).)).... (-31.50)

>gorGor3_ggo-let-7a-1_chr9:76165877-76165956_+

UGGGAUGAGGUAGUAGGUUGUAUAGUUUUAGGGUCACACCCACCACUGGGAGAUAACUAUACAAUCUACUGUCUUUCCUA

(((((.(((((((((((((((((((((.....(((...((((....)))).))))))))))))))))))))))))))))) (-34.20)

>gorGor3_ggo-let-7d_chr9:76168757-76168843_+

CCUAGGAAGAGGUAGUAGGUUGCAUAGUUUUAGGGCAGGGAUUUUGCCCACAAGGAGGUAACUAUACGACCUGCUGCCUUUCUUAGG

(((((((.((((((((((((((.((((((...((((((.....))))))..........)))))).))))))))))))))))))))) (-42.70)

>gorGor3_ggo-mir-2278_chr9:76814558-76814653_+

CUGCUGCAGGUGUUGGAGAGCAGUGUGUGUUGCCUGGGGACUGUGUGGACUGGUAUCACCCAGACAGCUUGCACUGACUCCAGACCCUGCCGUCAU

..((.(((((.(((((((..((((((..((((.(((((((((((....)).))..)).))))).))))..)))))).))))).))))))).))... (-41.30)

>gorGor3_ggo-mir-6081_chr9:77051413-77051505_+

CCACCACGGUGCUGGCACCAAGGCCUCUGCCCCGUAGGACACCGAGGCUUAUGAAUAGGAGCAGUGCCAAGGUGCCGGCACCAUCUUGGUGAU

.(((((.((((((((((((..(((..((((((((((((.(......)))))))....)).)))).)))..))))))))))))....))))).. (-48.20)

>gorGor3_ggo-mir-3074_chr9:77071773-77071853_-

GCUCGACUCCUGUUCCUGCUGAACUGAGCCAGUGUGUAAAAUGAGAACUGAUAUCAGCUCAGUAGGCACCGGAGGGCGGGU

(((((.((((.((.((((((((.((((..((((.............))))...)))).)))))))).)).))))..))))) (-35.00)

>gorGor3_ggo-mir-24-1_chr9:77071780-77071847_+

CUCCGGUGCCUACUGAGCUGAUAUCAGUUCUCAUUUUACACACUGGCUCAGUUCAGCAGGAACAGGAG

((((.((.(((.(((((((((..(((((.............))))).))))))))).))).)).)))) (-26.30)

>gorGor3_ggo-mir-1302-8_chr9:79421104-79421231_-

CCAAUUUAAACUUGAAUUUCAUAUAAACACCGUAAUUUUCAGCAUUAGUGUAUCACAUGCAGUAUUUGGGACAUACUUAUGCUAAAAAAUUAGGUGGUGUUGAUCUGAAAUUCCAGUGUAGAUGGGCA

(((.((((.(((.((((((((.((.((((((((((((((.(((((.(((((.((.((.........)).)).))))).)))))..)))))))..))))))).)).)))))))).))).)))))))... (-38.00)

>gorGor3_ggo-mir-4668_chr9:94398465-94398534_+

AGGGAAAAAAAAAAGGAUUCGUCUUGUAGCCAGGAUAUUGUUUUAAAGAAAAUCCUUUUUGUUUUUCCAG

..(((((((((((((((((..((((..((.(((....))).))..)))).)))))))))).))))))).. (-19.70)

>gorGor3_ggo-mir-147a_chr9:102986723-102986794_-

AAUCUAAAGAAAACAUUUCUGCACACACACCAGACUAUGGAAGCCAGUGUGUGGAAAUGCUUCUGCUAGAUU

.(((((.((((..(((((((((((((...(((.....)))......))))))))))))).))))..))))). (-24.20)

>gorGor3_ggo-mir-4478_chr9:105234956-105235041_-

GGCCGAGGCUGAGCUGAGGAGCCUCCAAACCUGUAGACAGGGUCAUGCAGUACUAGGGGCGAGCCUCAUCCCCUGCAGCCCUGGCC

(((((.(((((((.(((((.(((((.....((((((((...))).))))).....)))))...)))))....)).))))).))))) (-37.90)

>gorGor3_ggo-mir-600_chr9:106439215-106439312_-

AAGUCACGUGCUGUGGCUCCAGCUUCAUAGGAAGGCUCUUGUCUGUCAGGCAGUGGAGUUACUUACAGACAAGAGCCUUGCUCAGGCCAGCCCUGCCC

.........((.(.((((...((((...((.(((((((((((((((.((............)).))))))))))))))).)).)))).))))).)).. (-41.50)

>gorGor3_ggo-mir-601_chr9:106757401-106757479_-

UGCAUGAGUUCAUCUUGGUCUAGGAUUGUUGGAGGAGUCAGAAAAACUACCCCAGGGAUCCUGAAGUCCUUUGGGUGGA

........(((((((.((.((((((((.((((.(((((.......))).)))))).))))))..)).))...))))))) (-25.80)

>gorGor3_ggo-mir-181b-2_chr9:108099466-108099554_+

CUGAUGGCUGCACUCAACAUUCAUUGCUGUCGGUGGGUUUGAGUCUGAAUCAACUCACUGAUCGAUGAAUGCAAACUGCGGACCAAACA

....((((((((.....(((((((((..(((((((((((.((.......)))))))))))))))))))))).....))))).))).... (-34.60)

>gorGor3_ggo-mir-3911_chr9:111219789-111219897_-

GGGUGAGGAUGUGCGUGGAUCCUGGAGGAGGCAGAGAAGACAGUGAGCUUGCCGGUUCUGGUUUCUAACACUUCCUUUCCUGCGCUUCUUGAUUCCCAGAUCUGCACCC

(((((.((((.((.(.(((((..(((((..((((.((((..((((.....((((....))))......))))..)))).)))).))))).)))))))).)))).))))) (-41.90)

>gorGor3_ggo-mir-4672_chr9:111394085-111394165_-

GGCUGCUUCUCGCCUCUGUCCAGCUGUGUGGCCUUGGACAAGCCUCUUGGUUACACAGCUGGACAGAGGCACGAAACAGCC

(((((.(((..((((((((((((((((((((((..(((......))).))))))))))))))))))))))..))).))))) (-57.30)

>gorGor3_ggo-mir-219-2_chr9:111929769-111929865_-

ACUCAGGGGCUUCGCCACUGAUUGUCCAAACGCAAUUCUUGUACGAGUCUGCGGCCAACCGAGAAUUGUGGCUGGACAUCUGUGGCUGAGCUCCGGG

.(((.(((((((.(((((.(((.(((((..(((((((((((...(.(((...))))...)))))))))))..)))))))).))))).)))))))))) (-49.50)

>gorGor3_ggo-mir-2964a_chr9:111929772-111929859_+

GGAGCUCAGCCACAGAUGUCCAGCCACAAUUCUCGGUUGGCCGCAGACUCGUACAAGAAUUGCGUUUGGACAAUCAGUGGCGAAGCCC

((.(((..(((((.(((((((((.(.((((((((((((.......))).))....))))))).).)))))).))).)))))..))))) (-35.10)

>gorGor3_ggo-mir-548aw_chr9:116549018-116549082_+

UAGGUUGGUGCAAAAGUCAUCACGGUUUUUGCCAUUAAAACCGCGAUGACUUUUGCAUCAACCUA

(((((((((((((((((((((.(((((((.......))))))).))))))))))))))))))))) (-42.80)

>gorGor3_ggo-mir-4669_chr9:118000339-118000400_+

GCCUGCCUUCACUUCCUGGCCAUCCAGGCAUCUGUGUCUGUGUCUGGGAAGUUGAGGAGGGC

((((.((((.(((((((((.((..((((((....)))))))).))))))))).)))).)))) (-30.50)

>gorGor3_ggo-mir-3689e_chr9:118476584-118476655_-

GGGAGUUGUGAUAUCGUGGUUCCUGGGAGGUGUGAUCCCCUGCUUCCUGGGAGGUGUGAUCCCGUGCUCCCU

((((((..((..((((((.(((((((((((((........))))))))))))).))))))..)).)))))). (-30.70)

>gorGor3_ggo-mir-4674_chr9:120173543-120173629_-

CCCAGGCGCCCGCUCCCGACCCACGCCGCGCCGCCGGGUCCCUCCUCCCCGGAGAGGCUGGGCUCGGGACGCGCGGCUCAGCUCGGG

(((.(((((((((((((((((((.(((.(.(((..(((........)))))).).))))))).)))))).))).)))...))).))) (-49.60)

>gorGor3_ggo-mir-126_chr9:120309316-120309400_+

CGCUGGCGACGGGACAUUAUUACUUUUGGUACGCGCUGUGACACUUCAAACUCGUACCGUGAGUAAUAAUGCGCCGUCCACGGCA

.((((..(((((..(((((((((((.(((((((.....(((....)))....))))))).)))))))))))..)))))..)))). (-39.70)

>gorGor3_ggo-mir-6722_chr9:120371794-120371871_-

GGCCUCAGGCCGGCGCACCCGACCACAUGCAUGGCUGGUGGCGGCGUGCAGGGGUCGGGUGGGCCAGGCUGUGGGGCG

.(((((((((((((.(((((((((.(.((((((.(((....))))))))).)))))))))).))).)))).)))))). (-56.50)

>gorGor3_ggo-mir-4479_chr9:120525778-120525848_+

GAAACCAAGUCCGAGCGUGGCUGGCGCGGGAAAGUUCGGGAACGCGCGCGGCCGUGCUCGGAGCAGCGCCA

.........(((((((((((((((((((..............))))).))))))))))))))......... (-35.10)

>gorGor3_ggo-mir-3621_chr9:120823715-120823799_-

GUGAGCUGCUGGGGACGCGGGUCGGGGUCUGCAGGGCGGUGCGGCAGCCGCCACCUGACGCCGCGCCUUUGUCUGUGUCCCACAG

........(((((((((((((((((.(((.....((((((......))))))....))).))).))))......))))))).))) (-40.80)

>gorGor3_ggo-mir-3690-1_chrX:1157287-1157361_+

CCCACCUCCACCUGGACCCAGCGUAGACAAAGAGGUGUCUCUACACCAUAUCUACCUGGACCCAGUGUAGACGGG

(((..((.(((.(((..((((.(((((......(((((....)))))...)))))))))..)))))).))..))) (-28.40)

>gorGor3_ggo-mir-6089-1_chrX:2320204-2320261_+

CCCCGGGCCCGGCGUUCCCGCCCCUUCUGUGCGCGCGUGGAGCCCGGGGCGGGGCGGG

(((((..(((((.(((((((((.(......).).))).)))))))))).))))).... (-33.60)

>gorGor3_ggo-mir-4770_chrX:6129220-6129277_-

GAGUUAUGGGGUCAUCUAUCCUUCCCUUGGAAAAUGAUCUGAGAUGACACUGUAGCUC

(((((((((.((((((((((.((((...))))...)))...))))))).))))))))) (-21.40)

>gorGor3_ggo-mir-548ax_chrX:11181672-11181744_-

GAUUGGUGCAGAAGUAAUUGCGGUUUUGCCAUGGAAAGUAAUGGCAAAAACCGUAAUUACUUUUGUACCAACC

..((((((((((((((((((((((((((((((........))))).))))))))))))))))))))))))).. (-44.00)

>gorGor3_ggo-mir-6086_chrX:13536564-13536618_+

AGGAGGUUGGGGAGGGCAGAGAUGAGCAUAAAGUUUUUGCCUUGUUUUUCUUUUU

.(((((..(((.(((((((((((.........))))))))))).)))..))))). (-16.80)

>gorGor3_ggo-mir-548am_chrX:16606017-16606090_-

CGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGUUUUUGCCGUCGAGAAUAAUGGCAAAAACUGCAGUUACUUUUGUACCAAUG

(((((((((((((((((((((((((((((((((........))))))))))))))))))))))))))))))))) (-49.20)

>gorGor3_ggo-mir-4768_chrX:17429393-17429466_+

AAACUUUGAUUCUCUCUGGAUCCCAUGGAUAUGGGAACUGUGAUGUCCAGGAGAUCCAGAGAGAAUCAGAGUUU

.(((((((((((((((((((((((.(((((((.(......).))))))))).))))))))))))))))))))). (-47.70)

>gorGor3_ggo-mir-4666b_chrX:29946237-29946317_+

UGUCUAAAUUGCAUGUCAGAUUGUAAUUCCCAGGCCCUUCCUCCAAUACUGGGAAUUACAAUUUGACAUGCAGUUUAGACA

(((((((((((((((((((((((((((((((((...............))))))))))))))))))))))))))))))))) (-52.10)

>gorGor3_ggo-mir-3915_chrX:33107747-33107843_-

CAAGUUGGCACUGUAGAAUAUUGAGGAAAGGAUGGUCUUAUUGCAAAGAUUUUCAAUAAGACCAUCCUUUCCUCAAUAUUCUGUGGUGUCAUCUUUG

.(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((....)).)))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))).. (-60.10)

>gorGor3_ggo-mir-548f-5_chrX:33181199-33181284_-

UAUUAGGUUGCUGCAAAAGUAAUCAUGUUUUUUUCCAUUGUAAGUAAUGGGAAAAACUGUAAUUACUUUUGUACCAACCUAAUGAC

((((((((((.((((((((((((.(((.((((((((((((....)))))))))))).))).)))))))))))).)))))))))).. (-36.40)

>gorGor3_ggo-mir-548aj-2_chrX:38520831-38520922_-

AAGGUAUUAGGUAGGUGCAAAAGUAAUUGCAGUUUUUGCCAUUACUUUUAAUGGUAAAAACUGCAAUUACUUUUACACCAACCUAAUAUUUA

.(((((((((((.((((.((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))).)))).))))))))))). (-53.70)

>gorGor3_ggo-mir-3937_chrX:40235188-40235293_+

AGAAGAAUGCCCAACCAGCCCUCAAUUGCUACAGUUCCCUGUUGUUUCAGCUCGACAACAACAGGCGGCUGUAGCAAUGGGGGGCUGGAUGGGCAUCUCAAUGUGC

...(((.((((((.(((((((((.((((((((((((.(((((((((((.....)).))))))))).)))))))))))).))))))))).)))))))))........ (-65.40)

>gorGor3_ggo-mir-1587_chrX:40419799-40419851_+

UUUGGGCUGGGCUGGGUUGGGCAGUUCUUCUGCUGGACUCACCUGUGACCAGC

.((((..((((.((((((.(((((.....))))).))))))))))...)))). (-23.00)

>gorGor3_ggo-mir-4769_chrX:48390921-48390997_+

GAGGAGAGGUGGGAUGGAGAGAAGGUAUGAGCUAAAAAUCCCCAAGCUCUGCCAUCCUCCCUCCCCUACUUCUCCCC

..((((((((((((.((((.((.((((.(((((...........))))))))).)))))).))))..)))))))).. (-38.60)

>gorGor3_ggo-mir-501_chrX:50681999-50682082_+

GCUCUUCCUCUCUAAUCGUUUGUCCCUGGGUGAGAGUGCUUUCUGAAUGCAAUGCACCCGGGCAAGGAUUCUGAGAGGGUGAGC

((((.(((((((.((((.((((.(((.(((((....(((.........)))...))))))))))))))))..))))))).)))) (-39.80)

>gorGor3_ggo-mir-500b_chrX:50682962-50683040_+

CCCCCUCUCUAAUCCUUGCUACCUGGGUGAGAGUGCUUUCUGAAUGCAGUGCACCCAGGCAAGGAUUCUGCAAGGGGGA

((((((..(.(((((((((...(((((((..(.(((.........))).).))))))))))))))))..)..)))))). (-41.40)

>gorGor3_ggo-mir-1468_chrX:61018771-61018856_-

GGGGGGUGGUUUCUCCGUUUGCCUGUUUCGCUGAUGUGCAUUCAACUCAUUCUCAGCAAAAUAAGCAAAUGGAAAAUUCGUCCAUC

.(((.(.(((((.(((((((((.(((((.(((((.(((.........)))..))))).))))).))))))))))))))).)))... (-28.50)

>gorGor3_ggo-mir-545_chrX:71429306-71429411_-

CCCAGCCUGGCACAUUAGUAGGCCUCAGUAAAUGUUUAUUAGAUGAAUAAAUGAAUGACUCAUCAGCAAACAUUUAUUGUGUGCCUGCUAAAGUGAGCUCCACAGG

.....((((((((.((((((((((.((((((((((((.((.(((((.............))))))).)))))))))))).).))))))))).))).....).)))) (-35.40)

>gorGor3_ggo-mir-325_chrX:74127294-74127391_-

AUACAGUGCUUGGUUCCUAGUAGGUGUCCAGUAAGUGUUUGUGACAUAAUUUGUUUAUUGAGGACCUCCUAUCAAUCAAGCACUGUGCUAGGCUCUGG

.((((((((((((((..(((.((((.(.(((((((((((...))))).......)))))).).)))).)))..))))))))))))))........... (-32.80)

>gorGor3_ggo-mir-4328_chrX:75984594-75984649_-

AACAGUUGAGUCCUGAGAAAUAUUGAGAACCAGUUUUCCCAGUAUUAACUGUUCCC

(((((((((...(((.((((.((((.....)))))))).)))..)))))))))... (-15.60)

>gorGor3_ggo-mir-548i-4_chrX:81331250-81331326_-

AGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGAUUUUGCCAUACUUUUAACGGCAAAAACUGCAAAUAUUAUUGCACCAACCUAU

((((((((((((.((((.((((((.(((((((...........))))))).)))))).)))).)))))))))))).. (-39.50)

>gorGor3_ggo-mir-548m_chrX:92168494-92168579_-

AUAUUAGGUUGGUGCAAAGGUAUUUGUGGUUUUUGUCAUUAAAGUAAUGCAAAAGCCACAAAUACUUUUGCACCAACCUAAUAUUA

(((((((((((((((((((((((((((((((((((.(((((...)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).. (-57.10)

>gorGor3_ggo-mir-548an_chrX:103957021-103957103_+

CAUUAGGUUGGUGCAAAAGGCAUUGUGGGUUUUGCCUAUAAAAGUAAUGGCAAAAACCGCAAUUCCUUUUGCACCAACCUAAU

.(((((((((((((((((((.(((((((..((((((............))))))..))))))).))))))))))))))))))) (-50.80)

>gorGor3_ggo-mir-3978_chrX:107481967-107482067_+

UCAGUGGAAAGCAUGCAUCCAGGGUGUGGAGCCAAAAUUAGAAGGGCCAAAAUUCUACCUGGCCCACUACCACAGCAACCUUGGGCAUCGUGUUCUUUUGA

((((.((((.((((((..(((((((((((.........(((..((((((..........)))))).)))))))....))))))))))).)).)))).)))) (-33.20)

>gorGor3_ggo-mir-4329_chrX:110221275-110221344_-

UAGAGAGGAAGGUGUACCAGGGUUUUGGGUUUUUUUUCCCUCCUGAGACCCUAGUUCCACAUUCUGGAGC

......((((.(((.((.(((((((((((............))))))))))).))..))).))))..... (-21.70)

>gorGor3_ggo-mir-764_chrX:112058945-112059029_+

AAUCUAGGAGGCAGGUGCUCACUUGUCCUCCUCCAUGCUUGGAAAAUACAGGGAGGAGGCCAUAGUGGCAACUGUUACCAUGAUU

.(((..((.(((((.(((.((((((.((((((((.((..(.....)..)).)))))))).)).))))))).))))).))..))). (-35.60)

>gorGor3_ggo-mir-1912_chrX:112070647-112070726_+

CUCUAGGAUGUGCUCAUUGCAUGGGCUGUGUAUAGUAUUAUUCAAUACCCAGAGCAUGCAAUGUGAACAUAAUAGAGAUU

(((((..((((.(.(((((((((..(((.((((.(.......).)))).)))..))))))))).).))))..)))))... (-31.00)

>gorGor3_ggo-mir-1911_chrX:112182761-112182840_+

UCGGCAUCUGCUGAGUACCGCCAUGUCUGUUGGGCAUCCACAGUCUCCCACCAGGCAUUGUGGUCUCCGCUGACGCUUUG

..(((.((.((.(((.(((((.(((((((.((((...(....)...)))).))))))).)))))))).)).)).)))... (-33.60)

>gorGor3_ggo-mir-450a-1_chrX:132111134-132111224_-

AAAUGAUACCAAACUGUUUUUGCGAUGUGUUCCUAAUAUGCACUAUAAAUAUAUUGGGAACAUUUUGCAUGUAUAGUUUUGUAUCAAUAUA

...((((((.(((((((...(((((.((((((((((((((.........)))))))))))))).)))))...))))))).))))))..... (-35.80)

>gorGor3_ggo-mir-934_chrX:134136989-134137071_+

AGAAAUAAGGCUUCUGUCUACUACUGGAGACACUGGUAGUAUAAAACCCAGAGUCUCCAGUAAUGGACGGGAGCCUUAUUUCU

((((((((((((((((((((.((((((((((.((((...........)))).)))))))))).)))))))))))))))))))) (-53.20)

>gorGor3_ggo-mir-320d-2_chrX:138606339-138606386_-

UUCCCUUCCCAGUUCUUCUUGGAGUCAGGAAAAGCUGGGUUGAGAGGA

.(((((((((((((.((((((....)))))).)))))))..))).))) (-21.00)

>gorGor3_ggo-mir-892c_chrX:143780914-143780990_-

GGCAGUGCCCUAUUCAGAAAAGUGCCAGUCACUUAGAUUACAUGUCACUGUUUCCUUUCUGAGUGGAGUAAGGCUUA

(((..(((.(((((((((((.(...((((.((...........)).))))...).))))))))))).)))..))).. (-23.80)

>gorGor3_ggo-mir-890_chrX:143782444-143782520_-

GGAAGUACCCUACUUGGAAAGGCAUCAGUUGCUUAGAUUACAUGUAACUAUUCCCUUUCUGAGUAGAGUAAGUCUUA

(((..(((.(((((((((((((.(..((((((...........))))))..).))))))))))))).)))..))).. (-27.80)

>gorGor3_ggo-mir-888_chrX:143782955-143783031_-

GGCAGUGCUCUACUCAAAAAGCUGUCAGUCACUUAGGUUACAUGUGACUGACACCUCUUUGGGUGAAGGAAGGCUCA

(((..(.((.((((((((.((.((((((((((...........)))))))))).)).)))))))).)).)..))).. (-31.60)

>gorGor3_ggo-mir-892a_chrX:143784514-143784584_-

GCAGUGCCUUACUCAGGUGCCAGUCACUUACACUACAUGUCACUGUGUCCUUUCUGCGUAGAGUAAGGCUC

.....(((((((((...((((((......((((...........)))).....))).)))))))))))).. (-20.60)

>gorGor3_ggo-mir-892b_chrX:143785065-143785141_-

UGCAGUGCCCUACUCAGAAAGGUGCCAUUUAUGUAGAUUUUAUGUCACUGGCUCCUUUCUGGGUAGAGUAAGGCUCA

.((..(((.(((((((((((((.((((...(((((.....)))))...)))).))))))))))))).)))..))... (-33.90)

>gorGor3_ggo-mir-891b_chrX:143788926-143789004_-

CCUUAAUCCUUGCAACUUACCUGAGUCAUUGAUUCAGUAAAACAUUCAAUGGCACAUGUUUGUUGUUAGGGUCAAAAGA

.....(((((.(((((..((.((.((((((((.............)))))))).)).))..))))).)))))....... (-23.50)

>gorGor3_ggo-mir-891a_chrX:143817471-143817549_-

CCUUAAUCCUUGCAACGAACCUGAGCCAUUGAUUCAGUAAAAUACUCAGUGGCACAUGUUUGUUGUGAGGGUCAAAAGA

.....(((((((((((((((.((.((((((((.............)))))))).)).)))))))))))))))....... (-32.10)

>gorGor3_ggo-mir-513c_chrX:145001503-145001586_-

GUGUACAGUGCCUUUCUCAAGGAGGUGUCAUUUAUGUGAACUAAAAUAUAAAUUUCACCUUUCUGAGAAGAGUAAUGUACAGCA

.((((((.(((.(((((((.(((((((..((((((((........))))))))..))))))).))))))).))).))))))... (-33.70)

>gorGor3_ggo-mir-513a-1_chrX:145013716-145013844_-

GGGAUGCCACAUUCAGCCAUUCAGUGUACAGUGCCUUUCUCAAGGAGGUGUCAUUUAUGUGAACUAAAAUAUAAAUUUCACCUUUCUGAGAAGAGUAAUGUACAGCAUGCACUGCAUAUGUGGUGUCCC

((((((((((((.(((.(((....((((((.(((.(((((((.(((((((..((((((((........))))))))..))))))).))))))).))).))))))..)))..)))...)))))))))))) (-54.90)

>gorGor3_ggo-mir-513b_chrX:145033847-145033930_-

GUGUACAGUGCCUUUCACAAGGAGGUGUCAUUUAUGUGAACUAAAAUAUAAAUGUCACCUUUUUGAGAGGAGUAAUGUACAGCA

.((((((.(((.((((.((((((((((.(((((((((........))))))))).)))))))))).)))).))).))))))... (-35.10)

>gorGor3_ggo-mir-513a-2_chrX:145039740-145039866_-

GGAUGCCACAUUCAGCCAUUCAGUGUACAAUGCCUUUCACAGGGAGGUGUCAUUUAUGUGAACUAAAAUAUAAAUUUCACCUUUCUGAGAAGGGUAAUGUACAGCAUGCACUGCAUAUGUGGUGUCC

(((((((((((.(((.(((....((((((.((((((((.((((((((((..((((((((........))))))))..)))))))))).)))))))).))))))..)))..)))...))))))))))) (-58.30)

>gorGor3_ggo-mir-507_chrX:145044889-145044982_-

GUGCUGUGUGUAGUGCUUCACUUCAAGAAGUGCCAUGCAUGUGUCUAGAAAUAUGUUUUGCACCUUUUGGAGUGAAAUAAUGCACAACAGAUAC

((((((((((((....((((((((((((.((((...((((((........))))))...)))).))))))))))))....))))).)))).))) (-37.60)

>gorGor3_ggo-mir-514b_chrX:145063972-145064051_-

CAUGUGGUACUCUUCUCAAGAGGGAGGCAAUCAUGUGUAAUUAGAUAUGAUUGACACCUCUGUGAGUGGAGUAACACAUG

((((((.((((((.(((((((((....(((((((((........)))))))))...))))).)))).)))))).)))))) (-38.60)

>gorGor3_ggo-mir-509-2_chrX:145073232-145073322_-

CAUGCUGUGUGUGGUACCCUACUGCAGACAGUGGCAAUCAUGUAUAAUUAAAAAUGAUUGGUACGUCUGUGGGUAGAGUACUGCAUGACAC

.....((((((((((((.(((((((((((.(((.(((((((............))))))).))))))))).))))).))))))))).))). (-37.40)

>gorGor3_ggo-mir-509-1_chrX:145075001-145075094_-

CAUGCUGUGUGUGGUACCCUACUGCAGACAGUGGGAAUCAUGUAUAAUUAAAAACGAUUGGUACGUCUGUGGGUAGAGUACUGCAUGACACAUG

((((.((((((((((((.(((((((((((.(((..((((................))))..))))))))).))))).))))))))).))))))) (-31.20)

>gorGor3_ggo-mir-510_chrX:145086915-145086988_-

GUGGUGUCCUACUCAGGAGAGUGGCAAUCACAUAUAAUUAGGUGUGAUUGAAACCUCUAAGAGUGGAGUAACAC

(((...(((.((((.((((.((..(((((((((........)))))))))..))))))..)))))))....))) (-28.60)

>gorGor3_ggo-mir-514a-2_chrX:145093823-145093910_-

GUUGUCUGUGGUACCCUACUCUGGAAAGUGACAAUCACGUAUAAUUAAAUUUGAUUGACACUUCUGUGAGUAGAGUAACGCAUGACAC

..((((((((.(((.(((((((((((.(((.((((((.((........)).)))))).)))))))).)))))).))).)))).)))). (-31.50)

>gorGor3_ggo-mir-514a-1_chrX:145099215-145099312_-

AACAUGUUGUCUGUGGUACCCUACUCUGGAAAGUGACAAUCACGUAUAAUUAAAUUUGAUUGACACUUCUGUGAGUAGAGUAACGCAUGACACGUACG

...((((.(((((((.(((.(((((((((((.(((.((((((.((........)).)))))).)))))))).)))))).))).)))).)))))))... (-32.70)

>gorGor3_ggo-mir-2114_chrX:148086082-148086161_+

CCUCCAUGCUCCUAGUCCCUUCCUUGAAGCAGUCGGAUAAUCACAUGACGAGCCUCAAGCAAGGGACUUCAAGCUGGUGG

((.(((.(((...((((((((.(((((.((.((((..........))))..)).))))).))))))))...)))))).)) (-34.00)

>gorGor3_ggo-mir-4330_chrX:149053153-149053257_+

AAUUGUCAGCAGGCAAUUAUCUGAGGAUGCAGGAGAGGAAGGGGGCUUCUUUUUGACGCCUACUUCAUCAGCUGCUCCUCAGAUCAGAGCCUUGCAGGUCAGGCC

..(((.(.((((((..(.(((((((((.((((..((.((((.((((.((.....)).)))).)))).))..))))))))))))).)..))).)))..).)))... (-46.60)

>gorGor3_ggo-mir-105-2_chrX:150305439-150305519_-

UGUGCAUCGUGGUCAAAUGCUCAGACUCCUGUGGUGGCUGCUUAUGCACCACGGAUGUUUGAGCAUGUGCUAUGGUGUCUA

...(((((((((.((.((((((((((..((((((((..........))))))))..)))))))))).)))))))))))... (-41.60)

>gorGor3_ggo-mir-3202-1_chrX:151968624-151968704_+

UAUUAAUAUGGAAGGGAGAAGAGCUUUAAUGAUUGGAGUCAUUUUCAGAGCAUUAAAGCUCUUCUCCCUUCCAUGUUAAUG

(((((((((((((((((((((((((((((((.((((((....))))))..))))))))))))))))))))))))))))))) (-51.20)

>gorGor3_ggo-mir-3202-2_chrX:151968625-151968703_-

AUUAACAUGGAAGGGAGAAGAGCUUUAAUGCUCUGAAAAUGACUCCAAUCAUUAAAGCUCUUCUCCCUUCCAUAUUAAU

(((((.((((((((((((((((((((((((....((.......))....)))))))))))))))))))))))).))))) (-42.00)

>gorGor3_ggo-mir-718_chrX:152009249-152009318_-

GGCCGCGGCGCGCAAGAUGGCGGCGGGCCCGGGCACCGCCCCUUCCGCCCCGCCGGGCGUCGCACGAGGC

.(((.((((((((..(.(((.((((((...((((...))))..))))))))).)..))).))).)).))) (-39.00)

>gorGor3_ggo-mir-1184-1_chrX:152878757-152878855_-

CUUGCAGAACGAGGUGAAGGAGGUGGUUCUGCUCAGCAGUCAACAGUGGCCACAUCUCCACCUGCAGCGACUUGAUGGCUUCCGUGUCCUUUUCGUGGG

(((((.(((.((((....((((((.(((.((((..((((......((((........))))))))))))....))).))))))....)))))))))))) (-28.00)

>gorGor3_ggo-mir-1184-2_chrX:153428141-153428239_-

CUUGCAGAACGAGGUGAAGGAGGUGGUUCUGCUCAGCAGUCAACAGUGGCCACAUCUCCACCUGCAGCGACUUGAUGGCUUCCGUGUCCUUUUCGUGGG

(((((.(((.((((....((((((.(((.((((..((((......((((........))))))))))))....))).))))))....)))))))))))) (-28.00)

>gorGor3_ggo-mir-5699_chr10:622717-622802_-

CUGUACCCCUGCCCCAACAAGGAAGGACAAGAGGUGUGAGCCACACGCCUGUCCUCCUGUCUUUCCUUGUUGGAGCAGGGAUGUAG

(((((.((((((.(((((((((((((((((.(((((((.....))))))).).....)))))))))))))))).)))))).))))) (-49.80)

>gorGor3_ggo-mir-6072_chr10:2129305-2129375_-

GGGUGGGGGCUGGUGCAGGGAUGGGCUCUGCCACUGCUCCUCAUCACACUGCACCUUAGCUGCUGCCUGGA

((((((.((((((((((((((((((....((....))..)))))).).)))))))..)))).))))))... (-35.10)

>gorGor3_ggo-mir-6078_chr10:4100569-4100668_+

GCAGAGGAGAAAGAGCCACCGCCUGAGCUAGCUGUGGAAAGAGGCAAAACUCUAACUUCAGCUGGUUUUGAGUGAGAAGUGGGUCUCUGUUAAAAUGCUA

(((...((.(.(((.((((((((.((((((((((.((..((((......))))..)).)))))))))).).)))....)))).))).).))....))).. (-36.30)

>gorGor3_ggo-mir-3155a_chr10:6300248-6300329_+

UCCGGGCAUCACCUCCCACUGCAGAGGCUGGGGAGCCGGACAGCUCCCUUCCCAGGCUCUGCAGUGGGAACUGAUGCCUGGA

(((((((((((..(((((((((((((.((((((((..(((....))))))))))).)))))))))))))..))))))))))) (-65.80)

>gorGor3_ggo-mir-3155b_chr10:6300259-6300314_-

CCACUGCAGAGCCUGGGAAGGGAGCUGUCCGGCUCCCCAGCCUCUGCAGUGGGAGG

(((((((((((.(((((....(((((....)))))))))).))))))))))).... (-37.00)

>gorGor3_ggo-mir-548ak_chr10:12450961-12451017_-

GUGCAAAAGUAACUGCAGUUUUUGAGAAGUAAUUGAAAACCGCAAUUACUUUUGCAG

.(((((((((((.(((.((((((((.......)))))))).))).))))))))))). (-23.00)

>gorGor3_ggo-mir-4480_chr10:12913629-12913699_+

GCAGAGGUGAGGUGACCUCCACAGGGCCACCCGGGGAGUAAGUAGCCAAGUGGAAGUUACUUUACCUCUGU

((((((((((((((((.(((((..(((.((...........)).)))..))))).)))))))))))))))) (-38.60)

>gorGor3_ggo-mir-548q_chr10:13061261-13061360_-

AUAUUAGGCUGGUGCAAAAGUAAUCGCGGUUUUUGCCAUUACUUUUAAUUUUUACCACUAAAAGUAAUGGCAAAAAGCACGAUUACUUUUUCACCAACCU

.....(((.(((((.(((((((((((.(.((((((((((((((((((...........)))))))))))))))))).).))))))))))).))))).))) (-49.30)

>gorGor3_ggo-mir-1265_chr10:14855724-14855809_+

AUGGUUUGGGACUCAGGAUGUGGUCAAGUGUUGUUAAGGCAUGUUCAGGAACAAUACUUGAACACAUUUUGAAUUCCAAACCAUAU

(((((((((((.((((((((((.((((((((((((...(......)...)))))))))))).)))))))))).))))))))))).. (-42.50)

>gorGor3_ggo-mir-511-1_chr10:18336268-18336354_+

CAAUAGACACCCAUUGUGUCUUUUGCUCUGCAGUCAGUAAAUAUUUUUUUGUGAAUGUGUAGCAAAAGACAGAAUGGUGGUCCAUUG

((((.(((..(((((.(((((((((((.((((.(((.((((......))))))).)))).))))))))))).)))))..))).)))) (-35.20)

>gorGor3_ggo-mir-4675_chr10:23582119-23582195_+

CAUGAGAAAUCCUGCUGGUCAACCAUACCCCUGGUCAAACUCUCUGGGGCUGUGAUUGACCAGCAGGACUUGUCAUG

(((((.((.(((((((((((((.((((.((((((.........)))))).)))).))))))))))))).)).))))) (-43.60)

>gorGor3_ggo-mir-1915_chr10:24562142-24562221_-

UGAGAGGCCGCACCUUGCCUUGCUGCCCGGGCCGUGCACCCGUGGGCCCCAGGGCGACGCGGCGGGGGCGGCCCUAGCGA

..((.((((((.(((((((.((.((((((((((..((....)).)))))..))))).)).)))))))))))))))..... (-48.80)

>gorGor3_ggo-mir-1254-2_chr10:26514289-26514351_+

UUGAGCCUGGAAGCUGGAGCCUGCAGUGAGCUAUGAUCAUGUCCCUGUACUCUAGCCUGGGCA

....((((((..(((((((..(((((.(.((.........)).))))))))))))))))))). (-22.90)

>gorGor3_ggo-mir-603_chr10:27430394-27430490_+

GAUUGAUGCUGUUGGUUUGGUGCAAAAAUAAUUGCGGUGCUUCCCAUUUAAAAGUAAUGGCACACACUGCAAUUACUUUUGCUCCAACUUAAUACUU

.........((((((.((((.((((((.(((((((((((....(((((.......)))))....))))))))))).)))))).)))).))))))... (-33.20)

>gorGor3_ggo-mir-604_chr10:32793034-32793127_-

AGAGCAUCGUGCUUGACCUUCCACGCUCCCGUGUCCACUAGCAGGCAGGUUUUCUGACACAGGCUGCGGGAUUCAGGACAGUGCAAUAUGGAGA

...((((.((.(((((...(((.(((..(((((((....(((......)))....))))).))..)))))).))))))).)))).......... (-29.20)

>gorGor3_ggo-mir-938_chr10:32857116-32857198_-

GAAGGUGUACCAUGUGCCCUUAAAGGUGAACCCAGUGCACCUUCAUGAACCGUGGUACACCUUUAAGAACUUGAUAUGCCUUC

(((((((((.((.((...((((((((((.((((.((.((......)).)).).))).)))))))))).)).)).))))))))) (-29.80)

>gorGor3_ggo-mir-3611_chr10:38509539-38509625_-

AGCAGGUCUAAUAAGAAUUUGUUUUUCUUUCUUCACAAUUAUGAAAGAAAAGAAAUUGUGAAGAAAUAAAUUCUUACUAGUUUUGCU

((((((.(((.((((((((((((......(((((((((((.............))))))))))))))))))))))).))).)))))) (-27.40)

>gorGor3_ggo-mir-4683_chr10:39082574-39082654_-

GACACGCAGGACGAGGCGGGCCUGGAGGUGCACCAGUUCUGGCCGCUGGUGGAGAUCCAGUGCUCGCCCGAUCUCAAGUUC

...((...(((((.((((((((((((..(.(((((((.......))))))).)..))))).))))))))).)))...)).. (-39.70)

>gorGor3_ggo-mir-3156-1_chr10:57027036-57027110_+

GCAGAAGAAAGAUCUGGAAGUGGGAGACACUUUUACUAUAUAUAGUGGCUCCCACUUCCAGAUCUUUCUCUCUGU

((((((((((((((((((((((((((.((((............)))).))))))))))))))))))))).))))) (-48.40)

>gorGor3_ggo-mir-4294_chr10:60767659-60767734_-

CCGAUGCCUUGGGAGUCUACAGCAGGGCCAUGUCUGUGAGGGCCCAAGGGUGCAUGUGUCUCCCAGGUUUCGGUGC

((((.((((.(((((.(.(((((((((((...........))))).....))).)))).))))))))).))))... (-35.60)

>gorGor3_ggo-mir-605_chr10:63494106-63494188_+

GCCCUAGCUUGGUUCUAAAUCCCAUGGUGCCUUCUCCUUGGGAAAAACAGAGAAGGCACUAUGGGAUUUAGAACCAAGUUAGG

..((((((((((((((((((((((((((((((((((..((.......)))))))))))))))))))))))))))))))))))) (-61.80)

>gorGor3_ggo-mir-548f-1_chr10:66915197-66915280_-

AUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUCACAGUUUUUGACAUUACUUUCAAAGACAAAAACUGUGAUUACUUUUGGACCAACCUAAUAG

(((((((((((.(((((((((((((((((((((................))))))))))))))))))))).))))))))))).. (-46.40)

>gorGor3_ggo-mir-3924_chr10:69518374-69518454_-

UAAAUGAAAAAGUAGUAGUCAAAUAUGCAGAUCUAUGUCAUAUAUACAGAUAUGUGUAUGUGACUACUACUUUUUUGUUUA

(((((((((((((((((((((.(((((((.((((.(((.....))).)))).))))))).))))))))))))))))))))) (-33.30)

>gorGor3_ggo-mir-4676_chr10:85327535-85327606_+

UGAACGAAAGAGCCAGUGGUGAGACAGUGAGUUGAUUACUUCUCACUGUUUCACCACUGGCUCUUUGGUUCA

(((((.(((((((((((((((((((((((((..(....)..))))))))))))))))))))))))).))))) (-55.30)

>gorGor3_ggo-mir-606_chr10:88233958-88234053_+

UGUAUCCUUGGUUUUUAGUAGUUUUACUAUGAUGGGGUGUGCCAUCCACCCCAUCAUAGUAAACUACUAAAAAUCAAAGAUACAAGUGCCUGACCA

((((((.(((((((((((((((((.((((((((((((((.......))))))))))))))))))))))))))))))).))))))............ (-51.70)

>gorGor3_ggo-mir-4678_chr10:100531077-100531150_+

GGAAAAAACAAGGUAUUGUUCAGAUUUAUGAUUUUUGGGGUCAAAGAUUCUGAGCAAUAACCUAUUAAAAAACC

..........(((((((((((((((((.((((((...)))))).))).)))))))))).))))........... (-19.90)

>gorGor3_ggo-mir-4679-2_chr10:102142267-102142343_-

UAUCUUUUUUCUGUGAUAGAGAUUCUUUGCUUUUUGUUUCUAACAAAGCAAAGAAUCUCUAUCACAGAAAAAAGAUG

((((((((((((((((((((((((((((((((..((((...)))))))))))))))))))))))))))))))))))) (-47.60)

>gorGor3_ggo-mir-4679-1_chr10:102142268-102142342_+

AUCUUUUUUCUGUGAUAGAGAUUCUUUGCUUUGUUAGAAACAAAAAGCAAAGAAUCUCUAUCACAGAAAAAAGAU

((((((((((((((((((((((((((((((((...........)))))))))))))))))))))))))))))))) (-46.90)

>gorGor3_ggo-mir-3157_chr10:109395716-109395800_-

GGGAAGGGCUUCAGCCAGGCUAGUGCAGUCUGCUUUGUGCCAACACUGGGGUGAUGACUGCCCUAGUCUAGCUGAAGCUUUUCCC

(((((((((((((((.(((((((.((((((.((((((((....))).)))))...)))))).))))))).))))))))))))))) (-51.50)

>gorGor3_ggo-mir-607_chr10:110172257-110172352_-

UUCCCUAAAGUCACACAGGUUAUAGAUCUGGAUUGGAACCCAGGGAGCCAGACUGCCUGGGUUCGAAUCCAGAUCUAUAACUUGUGUGACUUUGGG

...(((((((((((((((((((((((((((((((.(((((((((.((.....)).))))))))).))))))))))))))))))))))))))))))) (-75.20)

>gorGor3_ggo-mir-6507_chr10:112346467-112346536_-

GGAGGGAAGAAUAGGAAGGACUCUGUAUUGUGGUUCAGUACCAUGCAAAGUCCUUCCUAUUUUUCCCUCC

((((((((((((((((((((((.(((...(((((.....)))))))).)))))))))))))))))))))) (-46.40)

>gorGor3_ggo-mir-608_chr10:114498522-114498621_+

GGGCCAAGGUGGGCCAGGGGUGGUGUUGGGACAGCUGCGUUUAAAAAGGCAUCUCCAAGAGCUUCCAUCAAAGGCUGCCUCUUGGUGCAGCACAGGUAGA

..(((..(.((.((((((((((((.((((((.((((((.((....)).)).........)))))))..)))..)))))).)))))).)).)...)))... (-31.40)

>gorGor3_ggo-mir-3158-1_chr10:115130397-115130477_+

AUUCAGGCCGGUCCUGCAGAGAGGAAGCCCUUCUGCUUCCAGGUAUUGGAAGGGCUUCCUCUCUGCAGGACCGACCUGAAU

(((((((.(((((((((((((((((((((((((((((....)))...)))))))))))))))))))))))))).))))))) (-66.50)

>gorGor3_ggo-mir-1307_chr10:116985070-116985218_-

CAUCAAGACCCAGCUGAGUCACUGUCACUGCCUACCAAUCUCGACCGGACCUCGACCGGCUCGUCUGUGUUGCCAAUCGACUCGGCGUGGCGUCGGUCGUGGUAGAUAGGCGGUCAUGCAUACGAAUUUUCAGCUCUUGUUCUGGUGAC

(((((.(((..(((((((((..(((.((((((((.(.(((.(((((((.((.((.((((.(((..((......))..))).)))))).))..))))))).))).).))))))))...)))...))...)))))))...))).))))).. (-55.40)

>gorGor3_ggo-mir-4482_chr10:117876612-117876680_-

AGUGAGAAACCCAGUGGGCUAUGGAAUGUGUGGAAGAUGGCAUUUCUAUUUCUCAGUGGGGCUCUUACC

.((((((..((((.((((..((((((.((((........))))))))))..)))).))))..)))))). (-30.40)

>gorGor3_ggo-mir-4680_chr10:124693840-124693905_+

UAUAAGAACUCUUGCAGUCUCAGAUGUUAUAAAAAUAUAUAUCUGAAUUGUAAGAGUUGUUAGCAC

..(((.((((((((((((.((((((((.(((....))))))))))))))))))))))).))).... (-25.90)

>gorGor3_ggo-mir-6715a_chr10:126179407-126179485_+

UGGGCUGUGUCCACAGGCACAGCCGGUUUGAGCAUUUUUACUGAAUUGCCAAACCAGUCGUGCCUGUGGGCACAACCUU

.(((.(((((((((((((((.((.((((((.(((.(((....))).))))))))).)).))))))))))))))).))). (-48.90)

>gorGor3_ggo-mir-6715b_chr10:126179407-126179483_-

GGUUGUGCCCACAGGCACGACUGGUUUGGCAAUUCAGUAAAAAUGCUCAAACCGGCUGUGCCUGUGGACACAGCCCA

(((((((.(((((((((((.(((((((((((.((......)).))).)))))))).))))))))))).))))))).. (-47.40)

>gorGor3_ggo-mir-4295_chr10:126519578-126519662_+

CUUUGUGGAACAGUGCAAUGUUUUCCUUGCCUGUGGCAAGACCACUUCGGUUCAAGGCUAAGAAACUAGACUGUUCCUACAGAGA

((((((((((((((.....((((((((((((.((((.....))))...))..)))))....)))))...)))))))).)))))). (-31.70)

>gorGor3_ggo-mir-4483_chr10:127693029-127693090_-

AAAAAACGACAUACUUAGUGCAUACCCAUAUAAUAUUAGGGGUGGUCUGUUGUUGUUUUUCU

.((((((((((.((..((.((.(((((.((......)).))))))))))))))))))))).. (-15.60)

>gorGor3_ggo-mir-3663_chr10:131146193-131146289_-

CCCGGGACCUUGAUCCAGGCGCUGGUCUGAGUGGUGCUCGGGUGGAUAAGUCUGAUCUGAGCACCACACGGGCCGGGCGCCCGGACCAAGGGAGUUC

.......(((((.(((.((((((((((((.((((((((((((((((....))).))))))))))))).)))))).)))))).))).)))))...... (-58.30)

>gorGor3_ggo-mir-4681_chr10:133373837-133373908_+

GGCAACGGGAAUGCAGGCUGUAUCUGCAGGGCAUUGUGCUAACAGGUGCAGGCUGCAGACCUGUCACAGGCC

(((.(((((..(((((.(((((((((...((((...))))..))))))))).)))))..))))).....))) (-35.40)

>gorGor3_ggo-mir-4682_chr10:133967652-133967731_+

UGCCCCUGGUCUGAGUUCCUGGAGCCUGGUCUGUCACUGGGGAAGUCCAGAGCUCCAAGGCUCAGUGCCCAGGGGACGCA

..(((((((.(((((((..((((((((((.((.((......)))).)))).)))))).)))))))...)))))))..... (-43.00)

>gorGor3_ggo-mir-3941_chr10:136479564-136479665_+

GAGUCAGAAUUCUCAUCAGGCUGUGAUGCUCAGUUGUGUGUAGAUUAAAAGCCCUAAUUUACACACAACUGAGGAUCAUAGCCUGAUGGUUCCUUUUUGUUU

....(((((...(((((((((((((((.(((((((((((((((((((.......))))))))))))))))))).))))))))))))))).....)))))... (-57.00)

>gorGor3_ggo-mir-4296_chr10:138928037-138928124_-

UUGGGCUUUGAUGUGGGCUCAGGCUCAGAGGGCUGAAGUGGUUGUGGGGAGGGGCUUCUGGGGACUGUGUCCAUGUCUCUGUCGUUUU

...(((...(((((((((.(((.((((((((.((.................)).))))))))..))).)))))))))...)))..... (-33.40)

>gorGor3_ggo-mir-378c_chr10:144948003-144948083_-

AGAGGCCAUCACUGGACUUGGAGUCAGAAGAGUGGAGUCGGGUCAGACUUCAACUUUGACUUUGAAGGUAGUGAGUGCCUC

.(((((..((((((...(((((((((((....(((((((......)))))))..)))))))))))...))))))..))))) (-35.90)

>gorGor3_ggo-mir-3944_chr10:147389036-147389144_-

UCCACCCAGCAGGCACAGGUCCUGUGCAGCAGGCCAACCCGAGAAGCGCCUGCGUCUCCCAUUUUCGGGCUGGCCUGCUGCACCCGGCCUGUGCCUGAUCUUAAUGCUG

.........((((((((((((..(((((((((((((.(((((((((((....)))......)))))))).)))))))))))))..))))))))))))............ (-66.20)

>gorGor3_ggo-mir-4298_chr11:1810587-1810659_-

GGGGAGGUACCUGGGAGAGGAGGAGGAGGCAGCCUUGCCUCAGAAACCAAACUGUCAAAAGUGUAGGUUCCAC

.((((..(((((..((.((..((..((((((....)))))).....))...)).))...)).)))..)))).. (-21.40)

>gorGor3_ggo-mir-4686_chr11:2128410-2128485_+

GGCUUCCUGUAUCUGCUGGGCUUUCUGGUGUUGGCAGCCCAAGAUGACACCCUGGGCCCAGCAGGAGCCAGAAGCC

((((((..((.((((((((((((...((((((..(.......)..))))))..)))))))))))).))..)))))) (-40.30)

>gorGor3_ggo-mir-4687_chr11:3799586-3799665_+

ACCUGAGGAGCCAGCCCUCCUCCCGCACCCAAACUUGGAGCACUUGACCUUUGGCUGUUGGAGGGGGCAGGCCCGCGGGU

(((((.((.(((.((((.(((((.(((.(((((..(.((....)).)..))))).))).))))))))).))))).))))) (-41.70)

>gorGor3_ggo-mir-302e_chr11:7245654-7245725_+

UUGGGUAAGUGCUUCCAUGCUUCAGUUUCCUUACUGGUAAGAUGGAUGUAGUAAUAGCACCUACCUUAUAGA

..(((((.((((((((((...(((((......)))))....))))).........))))).)))))...... (-21.60)

>gorGor3_ggo-mir-5691_chr11:9210453-9210520_-

GGACAAGCUUGCUCUAAGCUCCGAGAAAGCUGACAGACAGCUGCUUGGUGUUCAGAGCUUUUCUGUCC

(((((.....(((((.(((.(((((..(((((.....))))).))))).))).))))).....))))) (-30.00)

>gorGor3_ggo-mir-4299_chr11:11799040-11799111_-

GGGUUCUGACCAAUCAUGUUACAGUGUUUUCUCCCUUAGAGAGAGCUGAUGACAUGAGAGGCAGAAAAAGGC

...(((((.((..((((((((((((..((((((.....)))))))))).))))))))..)))))))...... (-27.90)

>gorGor3_ggo-mir-6124_chr11:12320002-12320086_+

GGGGAGGUAGGGAAAAGGAAGGGGGAGGAGAAGGUGAGACCAAUGUCCUGGGUGCCACUCCUGCCCAGUGCCUCCCUUCCUCGUU

.(.((((.(((((...((...(((.(((((..(((....(((......)))..))).))))).)))....))))))).)))).). (-36.90)

>gorGor3_ggo-mir-6073_chr11:16174572-16174660_-

UAGAUGUUGGUCCAAACUGAAAGUUGAUGAGUCACUGUGCCUCUCGGGGUAGUGAGUUAUCAGCUACAGUGAGAGAGCAGUGUUCGGCC

..(((((((.(((..((((..(((((((((.(((((((.((....)).))))))).))))))))).))))..).)).)))))))..... (-32.90)

>gorGor3_ggo-mir-3159_chr11:18624895-18624968_+

CCAAAGUCCUAGGAUUACAAGUGUCGGCCAUGGGCUGGGCACAGUGGCUCACGCCUGUAAUCCCAGCAUUUUGG

(((((((.((.((((((((.((((.((((((.(((...)).).)))))).)))).)))))))).)).))))))) (-33.80)

>gorGor3_ggo-mir-4486_chr11:19840886-19840948_+

GCAUGCUGGGCGAGGCUGGCAUCUAGCACAGGCGGUAGAUGCUUGCUCUUGCCAUUGCAAUGA

.(((((..((((((((.((((((((.(......).)))))))).)).))))))...)).))). (-29.80)

>gorGor3_ggo-mir-4694_chr11:20037027-20037106_-

CAAAUACAUAGGUGUUAUCCUAUCCAUUUGCCUCUUUCAGAAAAUAGAGUCAAACGGACAGGAUAACACCUAUGUAUUUG

(((((((((((((((((((((.(((.((((.((((..........)))).)))).))).))))))))))))))))))))) (-43.00)

>gorGor3_ggo-mir-610_chr11:28469212-28469307_+

UCUGUUUGUCUUAGGUGAGCUAAAUGUGUGCUGGGACACAUUUGAGCCAAAUGUCCCAGCACACAUUUAGCUCACAUAAGAAAAAUGGACUCUAGU

(((((((.(((((.((((((((((((((((((((((((..((((...)))))))))))))))))))))))))))).))))).)))))))....... (-55.40)

>gorGor3_ggo-mir-1343-2_chr11:35514830-35514913_+

GCUGGCGUCGGUGCUGGGGAGCGGCCCCCGGGCGGGCCUCUGCUCUGGCCCCUCCUGGGGCCCGCACUCUCGCUCCGGGCCCGC

((.(((.((((.((.((((.((((.(((((((.(((((........)))))..))))))).)))).)))).)).))))))).)) (-55.10)

>gorGor3_ggo-mir-3973_chr11:36623343-36623449_+

GCCCAGGGUAGCUCUCUGUAUUGCUUGUUACAUUUUAGGAUUGCUUGCCCCUUGCUCCAAUGGUGCAGGCAGAAGAAAUGCAAACAAAGUACAGCAUUAGCCUUAGC

((..(((.(((....(((((((..(((((.((((((....((((((((((.(((...))).)).))))))))..))))))..))))))))))))..))).)))..)) (-30.50)

>gorGor3_ggo-mir-670_chr11:44296947-44297044_+

GUUUAGGGGUGGACCUGAUGUCCCUGAGUGUAUGUGGUGAACCUGAAUUUGCCUUGGGUUUCCUCAUAUUCAUUCAGGAGUGUCAGUUGCCCCUUCAC

....((((((((..((((((.(((((((((.((((((.((((((((.......)))))))).).))))).)))))))).))))))))))))))).... (-39.60)

>gorGor3_ggo-mir-4688_chr11:47136660-47136742_+

GUCUACUCCCAGGGUGCCAAGCUGUUUCGUGUUCCCUCCCUAGGGGAUCCCAGGUAGGGGCAGCAGAGGACCUGGGCCUGGAC

(((((..((((((...((..(((((........((((.(((.(((...)))))).)))))))))...)).))))))..))))) (-35.80)

>gorGor3_ggo-mir-5582_chr11:47513318-47513385_-

UAGGCACACUUAAAGUUAUAGCUACAUCAGUUAUAACUACAUCAGUUAAAACUUUAAGUGUGCCUAGG

(((((((((((((((((.(((((.....(((....))).....))))).))))))))))))))))).. (-29.80)

>gorGor3_ggo-mir-3161_chr11:48887848-48887925_+

CCUCUAGAGCUGAUAAAGAACAGAGGCCCAGAUUGAAGUUGAAUAGUGCUGGGCCUUUGUUUUUACCAAGUUCCCUGG

......(((((....((((((((((((((((((((........)))).))))))))))))))))....)))))..... (-31.80)

>gorGor3_ggo-mir-3162_chr11:56351062-56351143_-

CUGACUUUUUUAGGGAGUAGAUGGGUGGGGAGCAUGAACAAUGUUUCUCACUCCCUACCCCUCCACUCCCCAAAAAAGUCAG

(((((((((((.((((((.((.((((((((((...(((......)))...)))))))))).)).)))))).))))))))))) (-47.20)

>gorGor3_ggo-mir-6503_chr11:56981368-56981453_-

AAUGGUCCCCCCAGGGAGGGCUGCAUUCAAAUCCCCAGAAGCUGAGGAUUAGGGGACUAGGAUGCAGACCUCCCUGGGGGACCAUU

.((((((((((.(((((((.((((((((...(((((..((........)).)))))...)))))))).))))))))))))))))). (-57.00)

>gorGor3_ggo-mir-611_chr11:58556240-58556306_-

AAAAUGGUGAGAGCGUUGAGGGGAGUUCCAGACGGAGAUGCGAGGACCCCUCGGGGUCUGACCCACA

.....(((.(((.(.((((((((..(((((........)).)))..)))))))).)))).))).... (-27.00)

>gorGor3_ggo-mir-1908_chr11:58580024-58580103_-

CGGGGAUGCCGCGGCGGGGACGGCGAUUGGUCCCGAUGUGUGGUGCCACCGGCCGCCGGCUCCGCCCCGGUCCCCGCCCC

(((((..((((.(((((((.(((((.(((((((((.....))).)..))))).))))).))))))).))))))))).... (-46.20)

>gorGor3_ggo-mir-194-2_chr11:61725939-61726023_-

UGGCUCCCGCCCCCUGUAACAGCAACUCCAUGUGGAAGUGCCCACUGGUUCCAGUGGGGCUGCUGUUAUCUGGGGCGAGGGCCGG

((((((.((((((..(((((((((.((((((.((((...(((....))))))))))))).)))))))))..)))))).)))))). (-51.30)

>gorGor3_ggo-mir-4690_chr11:62501917-62501976_+

GAGCAGGCAAGGCUGGGCUGAACCCGUGGGUGAGGAGUGCAGCCCAGCUGAGGUCUCUGC

..((((((..((((((((((.((((........)).)).))))))))))...))..)))) (-30.10)

>gorGor3_ggo-mir-4489_chr11:62514882-62514943_+

GGGGGUGGGGCUGGUGAUGCAGGACGCUGGGGACUGGAGAAGUCCUGCCUGACCCUGUCCCA

.....((((((.(((.(.(((((((.((.........))..))))))).).)))..)))))) (-27.10)

>gorGor3_ggo-mir-3163_chr11:63839721-63839793_-

UUCCUCAUCUAUAAAAUGAGGGCAGUAAGACCUUCCUUCCUUGUCUUACUACCCCCAUUUUAUAGAUGAGGAA

((((((((((((((((((.(((.((((((((...........)))))))).))).)))))))))))))))))) (-40.40)

>gorGor3_ggo-mir-3164_chr11:66060913-66060995_+

CUUGGAAACUGUGACUUUAAGGGAAAUGGCGCACAGCAGACCCUGCAAUCAUGCUGUUUUGCUUGAAGUCGCAGUUUCCCAGG

((.((((((((((((((((((.(((((((((....((((...)))).....))))))))).)))))))))))))))))).)). (-44.30)

>gorGor3_ggo-mir-3664_chr11:67872102-67872200_-

CUGUAAACUUGAAGGUAGGGAACUCUGUCUUCACUCGUGAGUACCUUCCAACAUGAGCUCUCAGGAGUAAAGACAGAGUUCCCUACCUUCAAUGUGGAU

......(((((((((((((((((((((((((.((((.((((...(((.......)))..)))).)))).))))))))))))))))))))))).)).... (-54.40)

>gorGor3_ggo-mir-3165_chr11:68968157-68968231_-

CUGGUGGCAAGGUGGAUGCAAUGUGACCUCAACUCUUGGUCCUCUGAGGUCACAUUGUAUCCACCUUACCACUGG

(((((((.((((((((((((((((((((((((((...)))....))))))))))))))))))))))).))))))) (-50.00)

>gorGor3_ggo-mir-4692_chr11:69709925-69709987_+

GUUUUACUUGAUACCCACACUGCCUGGGUGGGACACUCAGGCAGUGUGGGUAUCAGAUAAAAC

((((((.(((((((((((((((((((((((...))))))))))))))))))))))).)))))) (-46.80)

>gorGor3_ggo-mir-548al_chr11:71390715-71390811_+

GGUCGGUGCAAAAGUAAUUGCGGUUUUUGCCAUUAAAAAUAAUGGCAUUAAAAGUAAUGGCAAAAACGGCAAUGGCUUUUGUACCAACCUAAUAGCU

(((.(((((((((((.(((((.(((((((((((((....((((...))))....))))))))))))).))))).))))))))))).)))........ (-44.80)

>gorGor3_ggo-mir-4696_chr11:71734690-71734759_-

CAAAGCCACUGCAAGACGGAUACUGUCAUCUAUUCCAGAAGAUGACAAUGUCCAUUUUGCAGUGGCUUUG

((((((((((((((((.(((((.((((((((........)))))))).))))).)))))))))))))))) (-43.90)

>gorGor3_ggo-mir-4300_chr11:79058845-79058940_-

UGAGUUCAGAAGAGGGCCAGCUAAAUCAGCAGAGACAUGAGGUGACCAAAAACGUUUUUUCAAAGCAGUGGGACCUGGCCUACUUCUGAACCAAUA

((.(((((((((.(((((((.....(((((.((((...((.((........)).)).))))...))..)))...))))))).)))))))))))... (-31.30)

>gorGor3_ggo-mir-4490_chr11:87845743-87845826_-

AUAGUUUCUGCAAUGCUCAAAUCUCUGGCCAGAGACCAGAACUUAAUGGUCUCUGGUAAGAGAUUUGGGCAUAUUAGAAACUAA

.(((((((((..((((((((((((((.(((((((((((........))))))))))).))))))))))))))..))))))))). (-52.80)

>gorGor3_ggo-mir-1261_chr11:88150909-88150990_-

UGCUAUGGAUAAGGCUUUGGCUUAUGGGGAUAUUGUGGUUGAUCUGUUCUAUCCAGAUGACUGAAACUUUCUCCAUAGCAGC

(((((((((.((((.(((((.((((..(((((...(((.....)))...)))))..))))))))).)))).))))))))).. (-25.90)

>gorGor3_ggo-mir-1304_chr11:91047016-91047106_-

AAACACUUGAGCCCAGCAGUUCGAGGCUACAGUGAGAUGUGAUCCUGCCACAUCUCACUGUAGCCUCGAACCCCUGGGCUCAAGUGAUUCA

...(((((((((((((..(((((((((((((((((((((((.......)))))))))))))))))))))))..)))))))))))))..... (-71.70)

>gorGor3_ggo-mir-548l_chr11:91798908-91798989_-

UAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAUUUGCGGGUUUUGUCAUAGUAAUGGCAAAAACUGCAGUUACUUGUGCACCAACCAAAUGCU

((((.((((((((((.(((((.((((((..((((((((....))))))))..)))))).))))).)))))))))).)))).. (-42.00)

>gorGor3_ggo-mir-3920_chr11:99027990-99028075_-

ACUGUGUGAGGGAGUCAGAGAGUUAAGAGAAUCAGUACAGGUGAGAUUGUACUGAUUCUCUUAACUCUCUGACCCCCUCACUCAGU

((((.(((((((.(((((((((((((((((((((((((((......))))))))))))))))))))))))))).))))))).)))) (-65.80)

>gorGor3_ggo-mir-4693_chr11:101422126-101422200_+

GUUUAAAGAAUACUGUGAAUUUCACUGUCACAAAUUCAAAUAAAGUGAGAGUGGAAUUCACAGUAUUUAAGGAAU

((((...(((((((((((((((((((.((((.............)))).)))))))))))))))))))...)))) (-32.40)

>gorGor3_ggo-mir-4491_chr11:109123855-109123922_+

ACAUUUGGUCACACCAGUCCACAUUAACAUGGACCAGGCAAUAUUAAUGUGGACUGGUGUGACCAAAC

...((((((((((((((((((((((((..((.......))...)))))))))))))))))))))))). (-41.00)

>gorGor3_ggo-mir-4301_chr11:111278595-111278660_-

ACCAGCCACCUCCCACUACUUCACUUGUGAACAUUGCAUUCAUGGAGGGUGGCAGGUGCAGCUCUG

...((((((((.(((((.(((((...(((.......)))...)))))))))).)))))..)))... (-21.80)

>gorGor3_ggo-mir-4492_chr11:116852052-116852131_+

CUGCAGCGUGCUUCUCCAGGCCCCGCGCGCGGACAGACACACGGACAAGUCCCGCCAGGGGCUGGGCGCGCGCCAGCCGG

(.((.((((((...(((((.((((..(((.((((..............)))))))..))))))))).))))))..)).). (-37.60)

>gorGor3_ggo-mir-3656_chr11:116955095-116955163_+

CUUUCGGCCAGCGGGACGGCAUCCGAGGUGGGCUAGGCUCGGGCCCGUGGCGGGUGCGGGGGUGGGAGG

((((((.((.......(.(((((((...((((((.......))))))...))))))).))).)))))). (-30.30)

>gorGor3_ggo-let-7a-2_chr11:120209406-120209477_-

AGGUUGAGGUAGUAGGUUGUAUAGUUUAGAAUUACAUCAAGGGAGAUAACUGUACAGCCUCCUAGCUUUCCU

(((..(((.(((.(((((((((((((.........(((......)))))))))))))))).))).))).))) (-25.20)

>gorGor3_ggo-mir-3167_chr11:125189454-125189538_-

GGCUGUGGAGGCACCAGUAUUUCUGAAAUUCUAUUUUCUGAAAUUCUUCAGGAAGGAUUUCAAAAAUACUGGUGCCCCGACAGCU

((((((((.(((((((((((((.(((((((((...(((((((....)))))))))))))))).))))))))))))))).)))))) (-48.80)

>gorGor3_ggo-mir-6090_chr11:126763966-126764038_+

CGCUGGGUCCGCGCGCCCUGGGCCGGGCGAUGUCCGCUUGGGGGAGCGAGGGGCGGGACGUCGGGGCGGGACG

((((..((((.(((.((((.(.(((((((.....))))))).....).))))))))))).....))))..... (-34.30)

>gorGor3_ggo-mir-4697_chr11:132255914-132255991_-

GGGCCCAGAAGGGGGCGCAGUCACUGACGUGAAGGGACCACAUCCCGCUUCAUGUCAGCGACUCCUGCCCCUUGGUCU

(((((....((((((((.((((.(((((((((((((........)).))))))))))).))))..))))))))))))) (-43.50)

>gorGor3_ggo-mir-614_chr12:12971870-12971959_+

UCUAAGAAACGCAGUGGUCUCUGGAGUCUGCAGGAGCAGGCCAGCCCUGCACUGAACGCCUGUUCUUGCCAGGUGGCAGAAGGUUGCUGC

..........(((((((((((((..(((((((((((((((((((.......)))...))))))))))).)))))..))).)))))))))) (-36.60)

>gorGor3_ggo-mir-920_chr12:24548711-24548785_+

GUAGUUGUUCUACAGAAGACCUGGAUGUGUAGGAGCUAAGACACACUCCAGGGGAGCUGUGGAAGCAGUAACACG

.((.(..((((((((....(((((((((((..........))))).))))))....))))))))..).))..... (-27.00)

>gorGor3_ggo-mir-4698_chr12:45084001-45084080_+

UGUCUCUCCUGGGGUCUUCCUCUACAUUUCCACCCAGACGGGCCUGGGUCAAAAUGUAGAGGAAGACCCCAGAAGGAGCA

...((((.(((((((((((((((((((((..((((((......))))))..)))))))))))))))))))))..)))).. (-54.30)

>gorGor3_ggo-mir-4494_chr12:45261803-45261887_-

GGUUUUAGUUACCCCUGGUCACCUGCAGUCUGAAAAUACAAAAUGGAAAAUUCCAGACUGUGGCUGACCAGAGGUAAGUGAAACC

(((((((.(((((.(((((((.((((((((((.....................)))))))))).))))))).))))).))))))) (-42.20)

>gorGor3_ggo-mir-6505_chr12:46068696-46068766_+

GCAUUGGAAUAGGGGAUAUCUCAGCAUGUUGAGCCCUGUCUCUGGGGAGCUGACUUCUACCUCUUCCAAAG

...((((((.((((((....(((((........((((......)))).)))))..))).))).)))))).. (-20.00)

>gorGor3_ggo-mir-4701_chr12:46724920-46724982_-

CCUUGGCCACCACACCUACCCCUUGUGAAUGUCGGGCAAUGGGUGAUGGGUGUGGUGUCCACA

...(((.(((((((((((((((((((.........)))).))).).))))))))))).))).. (-30.60)

>gorGor3_ggo-mir-1293_chr12:48191498-48191571_-

AAAAGGUUGUUCUGGGUGGUCUGGAGAUUUGUGCAGCUUGUACCUGCACAAAUCUCUGGACCACUUAGUCUUUA

...........(((((((((((((((((((((((((.......)))))))))))))))))))))))))...... (-41.50)

>gorGor3_ggo-mir-615_chr12:52080437-52080532_+

CUCGGGAGGGGCGGGAGGGGGGUCCCCGGUGCUCGGAUCUCGAGGGUGCUUAUUGUUCGGUCCGAGCCUGGGUCUCCCUCUUCCCCCCAACCCCCA

...(((..(((.((((((((((..(((((.((((((((..((((.(.......).)))))))))))))))))...)))))))))))))..)))... (-57.80)

>gorGor3_ggo-mir-3198-2_chr12:52278370-52278449_-

GACUCUGCUCUCACUGUUCACCCAGCACUAGCAGUACCAGAUGGUUCUGUGGAGUCCUGGGGAAUGGAGAGAGCACAGUC

((((.(((((((.((((((.(((((.(((.((((.(((....))).))))..))).))))))))))).))))))).)))) (-42.60)

>gorGor3_ggo-mir-616_chr12:55663733-55663830_-

UUAGGUAAUUCCUCCACUCAAAACCCUCCAGUGACUUCCAUGACAUGAAAUAGGAAGUCAUUGGAGGGUUUUGAGCAGAGGAAUGACCUGUUUUAAAA

.(((((.(((((((..(((((((((((((((((((((((((........)).)))))))))))))))))))))))..))))))).)))))........ (-58.70)

>gorGor3_ggo-mir-26a-2_chr12:55998222-55998305_-

GGCUGUGGCUGGAUUCAAGUAAUCCAGGAUAGGCUGUUUCCAUCUGUGAGGCCUAUUCUUGAUUACUUGUUUCUGGAGGCAGCU

((((((..(((((..(((((((((.((((((((((..............)))))))))).)))))))))..)))))..)))))) (-41.30)

>gorGor3_ggo-mir-6074_chr12:64374795-64374901_-

UACCAACCCCAUGUAAUUUUUACUUACCUUCAGUCAACUGAUUUGCUCUUUGGUGGAGAUAUUCAGAGGCUAGGUGGAGAUAGAGGGAGUCUUGAGGGUGGGUGUGG

((((.((((((.(...(((((((((((((..((((..((((.(..((((.....))))..).)))).)))))))).))).))))))....).)).)))).))))... (-30.70)

>gorGor3_ggo-mir-6502_chr12:64570964-64571039_+

CAGAGUGGGAGCUCUAGAAAGAUUGUUGACCAAUCAUCUUAUUGACUAGAUCAUCUUUCUAGAGUAUAACUAUUUU

..((((((..(((((((((((((.(((...((((......))))....))).)))))))))))))....)))))). (-23.40)

>gorGor3_ggo-mir-617_chr12:79524378-79524474_-

CAUCAUAAGGAGCCUAGACUUCCCAUUUGAAGGUGGCCAUUUCCUACCACCUUCAAAUGGUAAGUCCAGGUUCCUUCUGAUUCAAUAAAUGAGGAGC

.((((.(((((((((.(((((.((((((((((((((..........)))))))))))))).))))).))))))))).))))................ (-47.60)

>gorGor3_ggo-mir-618_chr12:79627785-79627882_-

CUCUUGUUCACAGCCAAACUCUACUUGUCCUUCUGAGUGUAAUUAUGUACAUGCAGUAGCUCAGGAGACAAGCAGGGUUACCCUGUGGAUGAGUCUGA

..(((((((((((...((((((.((((((.((((((((.......(((....)))...)))))))))))))).))))))...)))))))))))..... (-38.90)

>gorGor3_ggo-mir-4699_chr12:79854968-79855041_+

AGCAAUUGGAGAAGAUUGCAGAGUAAGUUCCUGAUUAAGAAAUGGAAUUUAUUCUGCAAUCUUCUCUAACUGCU

((((.((((((((((((((((((((((((((............)))))))))))))))))))))))))).)))) (-43.80)

>gorGor3_ggo-mir-492_chr12:93916842-93916957_+

CAACUACAGCCACUACUACAGGACCAUCGAGGACCUGCGGGACAAGAUUCUUGGUGCCACCAUUGAGAACGCCAGGAUUGUCCUGCAGAUCAACAAUGCUCAACUGGCUGCAGAUG

...((.((((((.........((.(((.(..((.(((((((((((...((((((((.............))))))))))))))))))).))..).))).))...)))))).))... (-40.70)

>gorGor3_ggo-mir-3685_chr12:94423305-94423366_+

GUACAUUUCCUACCCUACCUGAAGACUUGAGAUUAUAGUCUUUGGGGGGAUGGGCAAAGUAC

((((.((((((((((..((((((((((.........))))))))))))).)))).))))))) (-23.60)

>gorGor3_ggo-mir-1251_chr12:96667023-96667092_+

GUGGACUCUAGCUGCCAAAGGCGCUUCUCCUUCUGAACAGAGCGCUUUGCUCAGCCAGUGUAGACAUGGC

((..((.((.((((...(((((((((.((.....))...)))))))))...)))).)).))..))..... (-20.80)

>gorGor3_ggo-mir-4495_chr12:97115246-97115311_-

AAGAAAUGUAAACAGGCUUUUUGCUCAGUGGAAUUAUUUUGAGCAAAAAGCUUAUUUACAUUUCUG

.(((((((((((.(((((((((((((((..........))))))))))))))).))))))))))). (-32.20)

>gorGor3_ggo-mir-4303_chr12:97171291-97171356_-

AGAAAAUAGCUUCUGAGCUGAGGACAGCUUGCUCUGCUUUUCUUUAGCUUAGGAGCUAACCAUGGU

......((((((((((((((((((.(((.......)))..))))))))))))))))))........ (-29.50)

>gorGor3_ggo-mir-1827_chr12:99437997-99438062_+

UCAGCAGCACAGCCUUCGGCCUAAAGCAAUGAGAAGCCUCUGAAAGGCUGAGGCAGUAGAUUGAAU

((((....((.((((.((((((....((..(((....)))))..)))))))))).))...)))).. (-18.30)

>gorGor3_ggo-mir-3652_chr12:103296549-103296680_+

CGGCUGGAGGUGUGAGGAUCCGAACCCAGGGGUGGGGGGGUGGAGGCGGCUCCUGCGAUCGAAGGGGACUUGAGACUCACCGGCCGCACGCCAUGAGGGCCCUGUGGGUGCUGGGCCUCUGCUGCGUCCUGC

..((.(((.((((((((.((((.((((((((((......((((.(((((((..((.(.((.(((....)))..))).))..)))))).).))))....))))).)))))..)))))))).)).)).))).)) (-55.70)

>gorGor3_ggo-mir-3922_chr12:103997799-103997882_+

GGAAGAGUCAAGUCAAGGCCAGAGGUCCCCCAGCAGGGCUGGAAAGCACACCUGUGGAACCUCUGGCCUUGACUUGACUCUUUC

((((((((((((((((((((((((((.((...((((((((....)))...))))))).)))))))))))))))))))))))))) (-60.50)

>gorGor3_ggo-mir-4497_chr12:109315800-109315888_+

ACCUCCGGGACGGCUGGGCGCCGGCGGCCGGGAGCUCCGCGCUUCCUGAAUCCCGGCCGGCCCGCCCGGCGCCCGUCCGCCCGCGGGUC

((((.((((.(((.(((((((((((((((((((..((.(......).)).)))))))))......)))))))))).))))))).)))). (-59.70)

>gorGor3_ggo-mir-3657_chr12:111601308-111601425_-

UGUGUCCCAUUAUUAAAUAAUGAAAUCUGAAAUCACCAAUAAUGGGACACUAAUGUGAUUAAUGUUGUUGUGUCCCAUUAUUGGUGAUUUCAGAUUUCAUUAUAUGAUUAAGGACAUA

(((((((....((((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....))))))..)))))))))))))))))))))))))))))))))).))))...))))))) (-66.20)

>gorGor3_ggo-mir-1302-1_chr12:112281319-112281461_-

CAGAAAGCCCAGUUAAAUUUGAAUUUCAAGUAAACAAUGAAUAAUUGUGUAUGUAAGAAUAUCCCAUACAAUAUUUGGGACAUACUUAUGCUAAAAAUUAUUCCUUGCUUAUCUGAAAUUCAAAUGUAACUAGGAUUCCUGUA

(((.((.((.(((((.((((((((((((.((((.(((.((((((((......(((((.((.(((((.........))))).)).)))))......)))))))).))).)))).)))))))))))).))))).)).)).))).. (-43.70)

>gorGor3_ggo-mir-1178_chr12:119524665-119524755_-

GGGUUGGCUGGCAGAGGAAGGGAAGGGUCCGGGGUCGGCUGAGCAUGCCCUCAGGUUGCUCACUGUUCUUCCCUAGAAUGUCAGGUGAUGU

..((((.((((((.....(((((((((....((((.(.(((((......))))).).))))....)))))))))....)))))).)))).. (-34.50)

>gorGor3_ggo-mir-4498_chr12:119990944-119991009_-

AGGGCUGGGCUGGCAGGGCAAGUGCUGCAGAUCUUUGUCUAAGCAGCCCCUGCCUUGGAUCUCCCA

.(((..((((((((((((.....(((((((((....))))..))))))))))))..)).)))))). (-27.00)

>gorGor3_ggo-mir-4700_chr12:120573682-120573755_+

UCAGUGAGGUCUGGGGGUGAGGACAGUGUGUCCUGAAAUUCACAGGACUGACUCCUCACCCCAGUGCACGAGGA

...(((....((((((.((((((..((..((((((.......))))))..))))))))))))))..)))..... (-33.80)

>gorGor3_ggo-mir-4304_chr12:122899678-122899739_-

AGAGAAGUGGCCGGCAUGUCCAGGGCAUCCCCAUUGCUCUGUGACUGCUGCCAUCUUUCUCC

.((((((((((.((((.((((((((((.......))))))).))))))))))))..))))). (-31.80)

>gorGor3_ggo-mir-3908_chr12:123437109-123437238_+

GCCUGAGCAAUGUAGGUAGACUGUCUCUAAAAAAAUAAAAAGUUAAAAAAAUUUAUUUUAACGUGUAAUGUGUUUACUAAUUUUUUUUUUUUUUUUUUUUUGGAGACAGAGUCUCCCUCUGUCGCCAGGC

(((((.((.(((.(((.((((((((((((((((((.((((((..(((((((((.......((((...)))).......))))))))))))))).)))))))))))))..))))).))).))).))))))) (-41.80)

>gorGor3_ggo-mir-5188_chr12:124858229-124858341_+

GGGAGGCAUGGAAAUUUCUCUGGUUUCAAUGGGUACGAUUAUUGUAAGCAGGAUCCAUUCAAUAAUCGGACCCAUUUAAACCGGAGAUUUUAAAAGACAGGAAUAGAAUCCCA

((((..(((...((..((((((((((.(((((((.(((((((((...............))))))))).))))))).))))))))))..))...........)).)..)))). (-38.40)

>gorGor3_ggo-mir-4419b_chr12:128275768-128275835_+

CUCAGGCUCAGUGGUGCAUGCUUGUAGUCCCAGCCACUCUGGAGGCUGAAGGAAGAUGGCUUGAGCCU

...(((((((((.((.(.(.(((.(((((((((.....)))).)))))))).).))).)).))))))) (-26.10)

>gorGor3_ggo-mir-4499_chr13:2063162-2063230_-

AAGACUGAGAGGAGGGAACUGGUGAGUUGUACGUAGAAAUGCUUUCUAACUCCUUGUCUCAGUCUGUUU

.(((((((((.(((((...(((.((((.............)))).)))..))))).))))))))).... (-25.40)

>gorGor3_ggo-mir-2276_chr13:5958335-5958423_+

GUGUUCUUCCAGUCCGCCCUCUGUCACCUUGCAGACGGCUUUCUCUCCGAAUGUCUGCAAGUGUCAGAGGCGAGGAGUGGCAGCUGCAU

((((.((.(((.(((.(((((((.(((.(((((((((...(((.....))))))))))))))).)))))).).))).))).))..)))) (-42.20)

>gorGor3_ggo-mir-4305_chr13:21676840-21676941_-

CUGCCUUAGACCUAGACACCUCCAGUUCUGGGUUCUUAGAGGCCUAAUCCUCUACAAACUCAGUUUUCAGACUGUGAGGGAAAUUCUCUGUCUUAUUGCUUU

..((...((((..(((..((((((((((((((((..((((((......))))))..)))))))......))))).)))).....)))..))))....))... (-32.30)

>gorGor3_ggo-mir-320d-1_chr13:22775533-22775580_-

UUCUCGUCCCAGUUCUUCCCAAAGUUGAGAAAAGCUGGGUUGAGAGGA

((((((.(((((((.(((.((....)).))).))))))).)))))).. (-19.60)

>gorGor3_ggo-mir-621_chr13:22863833-22863928_+

UAGAUUGAGGAAGGGGCUGAGUGGUAGGCCGUGCUGCUGUGCUUUGAUGAAGACCCAUGUGGCUAGCAACAGCUCUUACCUUUUGUCUCUGGGUCC

.((((.((((.((((((((..((.(((.(((((...((............))...)))).).))).)).)))))))).))))..))))........ (-28.90)

>gorGor3_ggo-mir-3168_chr13:23156628-23156709_-

AAGAUCAUGAGUUCUACAGUCAGACAGCCUGAGUUGGAGGCUCAUCUUCACUUCUUGCUGUGUGACCCUGGGCCAGUGACUU

.((.((((..((((....((((.(((((..(((.(((((......))))).)))..))))).))))...))))..)))))). (-29.60)

>gorGor3_ggo-mir-5006_chr13:23648878-23648986_-

AACCAUUAGGGGGCUGUGGUUUGCCUGGGCAGGAGGUGGAAGGGGCCCCAUUUACAGUGGUAACUUCCUUUCCCUUUCCAUCCUGGCAGGCUUCAGAGAACUUUACCAG

......(((((..(((.((((((((.(((..(((((.((((((((..(((((...))))).....)))))))).)))))..))))))))))).)))....))))).... (-39.70)

>gorGor3_ggo-mir-5693_chr13:33623116-33623188_-

CUGGGAAGUUAGUUCAUUUCAGUCUGUGCCGUGAGCUAGCCAGCGGUGGCUCUGAAAUGAACUCAAACUCUAG

((((..((((((((((((((((....((((((..(....)..))))))...))))))))))))..)))))))) (-26.00)

>gorGor3_ggo-mir-4703_chr13:33837054-33837132_+

UUAUGCAUAUUAGCAAUACAGUACAAAUAUAGUGUGUUUGAUUUGCACUGUAGUUGUAUUGUAUUGCCACUCUGUAUAA

(((((((.....((((((((((((((.(((((((((.......))))))))).)))))))))))))).....))))))) (-32.20)

>gorGor3_ggo-mir-759_chr13:35102720-35102810_+

UAAUAAAUUAAAUGCCUAAACUGGCAGAGUGCAAACAAUUUUGACUCAGAUCUAAAUGUUUGCACUGGCUGUUUAAACAUUUAAUUUGUUA

((((((((((((((..(((((.(((..((((((((((.(((.((......)).))))))))))))).))))))))..)))))))))))))) (-32.00)

>gorGor3_ggo-mir-1297_chr13:36603401-36603477_-

UGUUUAUCUCUAGGGUUGAUCUAUUAGAAUUACUUAUCUGAGCCAAAGUAAUUCAAGUAAUUCAGGUGUAGUGAAAC

......((.(((.(.((((..((((.(((((((((..........))))))))).))))..)))).).))).))... (-19.30)

>gorGor3_ggo-mir-5007_chr13:37480734-37480828_+

GGUAAACCUUGGUGACUAAUUAGAGUCUGGCUGAUAUGGUUUGACACAGAGCUAAAUCAUAUGAAACAGACUCUAAUUAGUCAACAAUUUCUGUU

........(((.(((((((((((((((((..(.((((((((((.(.....).)))))))))).)..))))))))))))))))).)))........ (-38.10)

>gorGor3_ggo-mir-3169_chr13:43649878-43649960_-

AUGUAAAAACAUAGGACUAUGCUUGGCACAUAGUACAAAGUCUUAUGGUACUGUGUGCCAAGCAUAGUCCUGUGUUUUUACAU

((((((((((((((((((((((((((((((((((((...........)))))))))))))))))))))))))))))))))))) (-59.70)

>gorGor3_ggo-mir-548x-2_chr13:48449856-48449955_-

AUGCCAAAUAUUAGGUUGGCACAAAAGUAAUUGUGGCUUUUGCCAUUAAAAGUAAUGGUAAAAACUGCAAUUACUUUCGUGCCAACCUAAUAUUUGUGUG

..((((((((((((((((((((.(((((((((((((.(((((((((((....))))))))))).))))))))))))).)))))))))))))))))).)). (-57.20)

>gorGor3_ggo-mir-4704_chr13:48710758-48710832_+

CUUAUCCUAGACACUAGGCAUGUGAGUGAUUGUCUUCCUCACUCAAUCAGUCACAUGUCUAGUGUCUAGAAUGAG

(((((.(((((((((((((((((((.((((((...........)))))).))))))))))))))))))).))))) (-44.50)

>gorGor3_ggo-mir-3665_chr13:60485464-60485568_-

GCGGGCGGCGGCGGCGGCAGCAGCAGCAGGUGCGGGGCGGCGGCCGCGCUGGCCGCUCGACUCCGCAGCUGCUCGUUCUGCUUCUCCAGCUUGCGCACCAGCUCC

(((((((..(((((.(((((.((((((((.(((((((((((((((.....)))))).)).))))))).))))).))))))))...)).)))..))).)).))... (-63.80)

>gorGor3_ggo-mir-4500_chr13:70475554-70475628_-

CAGGAGAGAAAGUACUGCCAGAAGCUAAAGUGUAGAUCAAGCACAUAAUGCCUGAGGUAGUAGUUUCUUGAACUU

.((..((((((.(((((((..(.((....((((.......)))).....)).)..))))))).))))))...)). (-22.70)

>gorGor3_ggo-mir-622_chr13:73124771-73124866_+

AGAGAAGCUGGACAAGUACUGGUCUCAGCAGAUUGAGGAGAGCACCACAGUGGUCAUCACGCAGUCUGCUGAGGUUGGAGCUGCUGAGAUGACGCU

.......((.(.((.((.(((((((((((((((((.(((((.(((....))).)).)).).))))))))))))))))).)))).).))........ (-33.40)

>gorGor3_ggo-mir-4501_chr13:79425876-79425939_+

UAUGUGACCUCGGAUGAAUCACUGAAAUAUGUCUGAGCUUCUGUUUCAUCAGAUGUCACAUUUU

.(((((((.((.((((((.((..(((............))))).)))))).)).)))))))... (-17.10)

>gorGor3_ggo-mir-3170_chr13:81185072-81185148_+

CUGGUAACACUGGGGUUCUGAGACAGACAGUGUUAGCUCCAGAAGCAUUGCCUGUCUUAGAACCCCUAUGUUACCAG

(((((((((..(((((((((((((((.(((((((.........))))))).)))))))))))))))..))))))))) (-48.90)

>gorGor3_ggo-mir-623_chr13:82338624-82338721_+

GUACACAGUAGAAGCGUCCCUUGCAGGGGCUGUUGGGUUGCAUCCUAAGCUGUGCUGGAGCUUCCUGAUGUACUCUGUAGAUGUCUUUGCACCUUCUG

.......(((((.(((((...(((((((..(((((((..((.(((..(((...))))))))..)))))))..)))))))))))).)))))........ (-31.20)

>gorGor3_ggo-mir-4306_chr13:82642301-82642391_+

AAGCUGCUUAGUGUCCUUAGAGUCUCCAGAGGCAUCCCUAACCCAGAAUCUUUUGACUGUCCUCUGGGGAGAAAGGCGGUAGGUCCGUACC

.....(((((.((.((((....((((((((((((((..................)).)).))))))))))..)))))).)))))....... (-27.60)

>gorGor3_ggo-mir-2681_chr13:85048505-85048609_-

GCCCCCUUUUCACGCAUUUGUGUUUUACCACCUCCAGGAGACUGCCCAAAGACUCUUCAGUAUCAUGGAGUUGGUAAAGCACAGAUGCAUGAAUAAUUCAAGGUG

....((((((((.(((((((((((((((((.(((((.((.((((.............)))).)).))))).))))))))))))))))).))))......)))).. (-42.70)

>gorGor3_ggo-mir-4705_chr13:85128828-85128898_-

CUCACAAGAUCAAUCACUUGGUAAUUGCUGUGAUAACAACUCAGCAAUUACCAAGUGAUUGGUUUUGUGAG

((((((((((((((((((((((((((((((.(.......).)))))))))))))))))))))))))))))) (-47.10)

>gorGor3_ggo-mir-1267_chr13:90739189-90739266_-

CUCCCAAAUCUCCUGUUGAAGUGUAAUCCCCACCUCCAGCACUGGGGAUUACAUUUCAACAUGAGAUUUGGAUGAGAA

((((((((((((.(((((((((((((((((((..........))))))))))))))))))).)))))))))..))).. (-45.70)

>gorGor3_ggo-mir-548ar_chr13:97402445-97402501_+

AAAAGUAAUUGCAGUUUUUGCUGUUGAACGUAGUGGUAAAACUGCAAUUAUUUUUGC

((((((((((((((((((.(((((((....))))))))))))))))))))))))).. (-20.30)

>gorGor3_ggo-mir-6717_chr14:1956118-1956190_-

CUGGUGUUUGAGGAGAUGUGGGGAUGUAGAGACAACUUCCCAGUCUCAUUUCCUCAUCCUGCCAGGCCACCAU

((((((..(((((((((((((((((((....)))..))))))....))))))))))..).)))))........ (-28.70)

>gorGor3_ggo-mir-4707_chr14:3942075-3942154_-

GGUUCCGGAGUCCCGGCGCGGGCGGGUUCUGGGGUGUAGACGCUGCUGGCCAGCCCGCCCCAGCCGAGGUUCUCGGCACC

(((.((((((.((((((..(((((((..((((...((((...))))...)))))))))))..)))).))))).))).))) (-45.50)

>gorGor3_ggo-mir-208a_chr14:4378010-4378080_-

UGACGGGCGAGCUUUUGGCCCGGGUUAUACCUGAUGCUCACGUAUAAGACGAGCAAAAAGCUUGUUGGUCA

((((.(((((((((((.((.((..((((((.(((...))).))))))..)).)).))))))))))).)))) (-32.40)

>gorGor3_ggo-mir-208b_chr14:4408456-4408532_-

CCUCUCAGGGAAGCUUUUUGCUCGAAUUAUGUUUCUGAUCCGAAUAUAAGACGAACAAAAGGUUUGUCUGAGGGCAG

.((((((((.((((((((((.(((..((((((((.......))))))))..))).)))))))))).))))))))... (-31.80)

>gorGor3_ggo-mir-4307_chr14:7946694-7946777_+

UCAGAAGAAAAAACAGGAGAUAAAGUUUGUGAUAAUGUUUGUCUAUAUAGUUAUGAAUGUUUUUUCCUGUUUCCUUCAGGGCCA

...((((...((((((((((....(((((((((.((((......)))).)))))))))....)))))))))).))))....... (-22.70)

>gorGor3_ggo-mir-3171_chr14:8694193-8694266_-

UAUAUAUAGAGAUGUAUGGAAUCUGUAUAUAUCUAUAUAUAUGUGUAUAUAUAGAUUCCAUAAAUCUAUAUAUG

((((((((((....((((((((((((((((((.(((....))).))))))))))))))))))..)))))))))) (-30.90)

>gorGor3_ggo-mir-4503_chr14:18242926-18243010_-

ACAAUGUAGAUAUUUAAGCAGGAAAUAGAAUUUACAUAUAAAUUUCUAUUUCUGUUUCUAUUUCCUGCUUAAAUAUCUACAUUGC

.(((((((((((((((((((((((((((((...(((...((((....)))).)))))))))))))))))))))))))))))))). (-42.80)

>gorGor3_ggo-mir-6076_chr14:30790224-30790336_+

AGCAUGACAGAGGAGAGGUGGAGGUAGGCGAGAGUAAUAUAAUUUCUCCAGGAGAACAUCUGAGAGGGGAAGUUGCUUUCCUGCCCUGGCCCUUUCACCCUCCUGAGUUUGGG

..(..(((..(((((.((((((((..(((.((.(((...((((((((((...(((...)))....))))))))))......))).)).))))))))))))))))..)))..). (-41.50)

>gorGor3_ggo-mir-4504_chr14:31139765-31139840_-

CUAAGAUAAUGUCCUCCAGGUUCAUCUCUGUUGUCAUUUGUGACAAUAGAGAUGAACCUGGAGGAUAUUAUCUUAA

.(((((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))))))))). (-59.00)

>gorGor3_ggo-mir-5580_chr14:34724087-34724144_-

UGCUGGCUCAUUUCAUAUGUGUGCUGAGAAAAUUCACACAUAUGAAGUGAGCCAGCAC

(((((((((((((((((((((((...........))))))))))))))))))))))). (-38.10)

>gorGor3_ggo-mir-4308_chr14:35691854-35691934_-

UAUGGGUUCAAAGGGAACUCCAUUGGACAGAAAUUUCUUUUUGAGGAAAUCUUUCCCUGGAGUUUCUUCUUACUUUUUUCC

...((((....(((((((((((..(((.(((..((((((....))))))))).))).)))))))))))...))))...... (-22.90)

>gorGor3_ggo-mir-548h-1_chr14:45079137-45079238_-

UCUGUCCAUUAGGUGGGUGCAAAAGUAAUCGCGGUUUUUGUCAUUACUUUUAAUGGCAAAAACUGGAAUUACUUUUGCACUGACCUAAUAUUAAGCCAGAUA

.((....(((((((.((((((((((((((..(((((((((((((((....)))))))))))))))..)))))))))))))).)))))))....))....... (-50.00)

>gorGor3_ggo-mir-4706_chr14:46085892-46085973_+

GCUACGGGGAGCGGGGAGGAAGUGGGUGCUGCUUCUGCGUUAUCUGGAAGGAGCAGCCCACUUCUGUCCUGGGCUCUGUGGU

(((((((((..(((((.(((((((((((((.((((((.(....))))))).)))).))))))))).)))))..))))))))) (-48.30)

>gorGor3_ggo-mir-4708_chr14:46383733-46383799_-

UUUAGGAGAGAGAUGCCGCCUUGCUCCUUGAACAGGAGGAGCAAGGCGGCAUCUCUCUGAUACUAAA

......(((((((((((((((((((((((......)))))))))))))))))))))))......... (-48.20)

>gorGor3_ggo-mir-5694_chr14:48548303-48548378_-

GCCAACUGCAGAUCAUGGGACUGUCUCAGCCCCAUAUGUAUCUGAAGGCUGAGAAGUCCCAUGAUCCGCACUUGGC

(((((.(((.((((((((((((.((((((((.((........))..)))))))))))))))))))).))).))))) (-46.80)

>gorGor3_ggo-mir-4505_chr14:55006763-55006838_+

GGAGGCUGGGCUGGGACGGACACCCGGCCUCCACUUUCUGUGGCAGGUACCUCCUCCUCCAUGUCGGCCCGCCUUG

.(((((.(((((((((.(((......((((((((.....)))).))))......))))))....))))))))))). (-35.80)

>gorGor3_ggo-mir-4709_chr14:55742868-55742939_-

CUGCUUCAACAACAGUGACUUGCUCUCCAAUGGUAUCCAGUGAUUCGUUGAAGAGGAGGUGCUCUGUGGCAG

(((((......((((.(((((.((((.((((((.(((....))))))))).)))).)))).).))))))))) (-24.60)

>gorGor3_ggo-mir-4506_chr14:75760451-75760527_-

UGGCCUCUGCCAUCAGACCAUCUGGGUUCAAGUUUGGCUCCAUCUUUAUGAAAUGGGUGGUCUGAGGCAAGUGGUCU

.((((.(((((.((((((((((((..((((((..((....)).))...)))).))))))))))))))).)).)))). (-31.30)

>gorGor3_ggo-mir-151b_chr14:82069438-82069521_-

ACCCCUGAGCUUCAGGGCUCCCGAGACACAGAAACAGACACCUGCCCUCGAGGAGCUCACAGUCUAGACAAACAAACCCAGGGU

..(((((((((...(((((((((((...(((..........)))..)))).)))))))..)).)).............))))). (-24.20)

>gorGor3_ggo-mir-2392_chr14:82789124-82789208_+

AUGGUCCCUCCCAAUCCAGCCAUUCCUCGGACCAGGUGGCUCCCGAGCCACCCCCAGGCUGUAGGAUGGGGGUGAGAGGUGCUAG

.((((.((((.((.(((..((((((..(((.((.(((((((....)))))))....)))))..))))))))))).)))).)))). (-37.30)

>gorGor3_ggo-mir-770_chr14:82827319-82827416_+

AGGAGCCACCUUCCGAGCCUCCAGUACCACGUGUCAGGGCCACAUGAGCUGGGCCUCGUGGGCCUGAUGUGGUGCUGGGGCCUCAGGGGUCUGCUCUU

.(((((.(((((..(((.((((((((((((..((((((.((.((((((......)))))))))))))))))))))))))).))).)))))..))))). (-56.10)

>gorGor3_ggo-mir-665_chr14:82848701-82848772_+

UCUCCUCGAGGGGUCUCCGCCUCUACCCAGGACUCUUUCAUGACCAGGAGGCUGAGGCCCCUCACAGGCGGC

...(((.((((((((((.((((((...(((((....))).))....)))))).))))))))))..))).... (-33.90)

>gorGor3_ggo-mir-758_chr14:83003909-83003996_+

GCCUGGAUACAUGAGAUGGUUGACCAGAGAGCACACGCUUUAUUUGUGCCGUUUGUGACCUGGUCCACUAACCCUCAGUAUCUAAUGC

((.(((((((.((((.((((.((((((.(.(((.((((.........).))).)))..))))))).))))...)))))))))))..)) (-29.50)

>gorGor3_ggo-mir-329-1_chr14:83004674-83004753_+

GGUACCUGAAGAGAGGUUUUCUGGGUUUCUGUUUCUUUAAUGAGGAUGAAACACACCUGGUUAACCUCUUUUCCAGUAUC

(((((..(((((((((((..((((((...((((((.((......)).)))))).))))))..)))))))))))..))))) (-33.00)

>gorGor3_ggo-mir-376a-2_chr14:83017931-83018010_+

GGUAUUUAAAAGGUAGAUUUUCCUUCUAUGGUUACGUGUUUGAUGGUUAAUCAUAGAGGAAAAUCCACGUUUUCAGUAUC

((((((.((((.((.(((((((((.((((((((((((.....)))..)))))))))))))))))).)).)))).)))))) (-29.00)

>gorGor3_ggo-mir-1185-1_chr14:83020836-83020921_+

UUUGGUACUUGAAGAGAGGAUACCCUUUGUAUGUUCACUUGAUUAAUGGCGAAUAUACAGGGGGAGACUCUUAUUUGCGUAUCAAA

((((((((.(((((((((..(.((((((((((((((.((........)).)))))))))))))))..))))).)))).)))))))) (-35.20)

>gorGor3_ggo-mir-539_chr14:83025176-83025253_+

AUACUUGAGGAGAAAUUAUCCUUGGUGUGUUCGCUUUAUUUAUGAUGAAUCAUACAAGGACAAUUUCUUUUUGAGUAU

(((((((((((((((((.((((((.(((((((((.........).)))).)))))))))).))))))))))))))))) (-28.50)

>gorGor3_ggo-mir-544a_chr14:83026511-83026601_+

AUUUUCAUCACCUAGGGAUCUUGUUAAAAAGCAGAUUCUGAUUCAGGGACCAAGAUUCUGCAUUUUUAGCAAGUUCUCAAGUGAUGCUAAU

.....((((((...((((.((((((((((((((((.(((.............))).))))).))))))))))).))))..))))))..... (-33.30)

>gorGor3_ggo-mir-382_chr14:83032167-83032242_+

UACUUGAAGAGAAGUUGUUCGUGGUGGAUUCGCUUUACUUAUGACGAAUCAUUCACGGACAACACUUUUUUCAGUA

((((.(((((((.(((((((((((..(((((((.........).))))))..)))))))))))..))))))))))) (-29.10)

>gorGor3_ggo-mir-541_chr14:83042384-83042466_+

ACGUCAGGGAAAGGAUUCUGCUGUCGGUCCCACUCCAAAGUUCACAGAAUGGGUGGUGGCACAGAAUCCGGACUCUGCUUGUG

(((.(((((...((((((((.(((((...((((((....((((...)))))))))))))))))))))))...)))))..))). (-31.40)

>gorGor3_ggo-mir-412_chr14:83043334-83043423_+

CUGGGUACGGGGAUGGAUGGUCGACCAGUUGGAAAGUAAUUGUUUCUAAUGUACUUCACCUGGUCCACUAGCCGUCCGUAUCCGCUGCAG

.(((((((..((((((.((((.((((((.(((..((((((((....)))).))))))).)))))).)))).)))))))))))))...... (-34.20)

>gorGor3_ggo-mir-369_chr14:83043484-83043553_+

UUGAAGGGAGAUCGACCGUGUUAUAUUCGCUUUAUUGACUUCGAAUAAUACAUGGUUGAUCUUUUCUCAG

.(((.((((((((((((((((..((((((............))))))..)))))))))))))))).))). (-27.80)

>gorGor3_ggo-mir-1247_chr14:83533631-83533726_-

CCCGUCCCGUUCGUCCCCGGACGUUGCUCUCUACCCCGGGAACGUCGAGACUGGAGCGCCCGAACUGAGCCACCUUCGCGGACCCCGAGAGCGGCG

......((((((((((.((((.((.((((.......((((..(.(((....))).)..))))....)))).)).)))).)))).....)))))).. (-31.90)

>gorGor3_ggo-mir-4309_chr14:84530299-84530381_+

UCUGGGGGUUCUGGAGUCUAGGAUUCCAGGAUCUGGGUUUUGAGGUCUUGGGUUGUAGGGUCUGCGGUUUGAAGCCCCUCUUG

...((((.(((((((.((((.(((.(((((((((........)))))))))))).)))).))))......))).))))..... (-32.80)

>gorGor3_ggo-mir-4710_chr14:86745969-86746024_-

GACCGAGUGGGGUGAGGGCAGGUGGUUCUUCCCGAAGCAGCUCUCGCCUCUUCGUC

...((((.(((((((((((...((.(((.....))).))))))))))))))))).. (-25.60)

>gorGor3_ggo-mir-4507_chr14:87986358-87986419_-

CCUGGGCUGAGCCGAGCUGGGUUAAGCCGAGCUGGGUUAAGCCGAGCUGGGCUGGGCUGGGU

.((.((((.((((.((((.((((.((((......)))).)))).)))).)))).)))).)). (-39.00)

>gorGor3_ggo-mir-4537_chr14:87987202-87987271_-

UGAGCCGAGCUGAGCUUAGCUGGGCUGAGCUAACCAGGGCUGGGCUGAGCUGGGCUGGGCUGGGCUGAGC

(.((((.((((.(((((((((.((((.((((......)))).)))).))))))))).)))).)))).).. (-47.90)

>gorGor3_ggo-mir-5701-1_chr15:1111829-1111910_+

GAUUGGACUUUAUUGUCACGUUCUGAUUGGUUAGCCUAAGACUUGUGCUCAUCCAAUCAGAACAUGAAAAUAACGUCCAAUC

((((((((.(((((.(((.(((((((((((..((((........).)))...))))))))))).))).))))).)))))))) (-36.90)

>gorGor3_ggo-mir-1268a_chr15:1556413-1556464_-

UAGCCGGGCGUGGUGGUGGGGGCCUGUGGUCCCAGCUACUUUGGAGGCUGAG

(((((...((.((((((.((((((...)))))).)))))).))..))))).. (-26.20)

>gorGor3_ggo-mir-4509-1_chr15:1695670-1695763_-

CUUUAAUACUACCUCAAAAUAAAGGUUAUAGAAGGUUUUUCCCUUCUCUUGCCCUGAAACCUUCUGUAUCCUUUAUUUUGAGAUAGUAUUAGAA

.((((((((((.(((((((((((((.(((((((((((((................))))))))))))).))))))))))))).)))))))))). (-42.90)

>gorGor3_ggo-mir-4508_chr15:2566796-2566865_-

AGGACCCAGCGGGGCUGGGCGCGCGGAGCAGCGCUGGGUGCAGCGCCUGCGCCGGCAGCUGCAAGGGCCG

.((.(((.((((.((((((((.(((..(((.(....).)))..))).))).)))))..))))..))))). (-37.40)

>gorGor3_ggo-mir-4715_chr15:4578975-4579053_-

GGGGAAUGAAAGUUGGCUGCAGUUAAGGUGGCUAAUCAGCUGAUGGUGCUACCUUAACUGCAGCCAAUUCUAAUUCCCC

(((((((...((((((((((((((((((((((..(((....)))...))))))))))))))))))))))...))))))) (-52.30)

>gorGor3_ggo-mir-4509-2_chr15:7125352-7125445_+

UUUUAAUACUAUCUCAAAAUAAAGGAUAUAGAAGGUUUUUCCUUUCUCUUGCCCUGAAACCUUCUGUAUCCUGUAUUUUGAGAUAGUAUUAAAA

(((((((((((((((((((((.(((((((((((((((((................))))))))))))))))).))))))))))))))))))))) (-48.30)

>gorGor3_ggo-mir-4509-3_chr15:7167972-7168065_-

UUUUAAUACUAUCUCAAACUAAAGGAUAUAGAAGGUUUUUCCUUUCUGUUGCCCUGAAACCUUCUGUAUCCUUUAUUUUGAGAUAGUAUUAGAA

((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((................)))))))))))))))))))).)))))))))))))))))) (-48.20)

>gorGor3_ggo-mir-211_chr15:9428113-9428222_-

UCACCUGGCCAUGUGACUUGUGGGCUUCCCUUUGUCAUCCUUCGCCUAGGGCUCUGAGCAGGGCAGGGACAGCAAAGGGGUGCUCAGUUGUCACUUCCCACAGCACGGAG

....(((.....(((((...(((((.(((((((((..(((((.((((...(((...))).)))))))))..))))))))).)))))...)))))......)))....... (-45.70)

>gorGor3_ggo-mir-3942_chr15:13728859-13728967_-

UCUUCAGUAUGACACCUCAAAGAAGCAAUACUGUUACCUGAAAUAGGCUGUGAAGAUAACAGUAUUUCAGAUAACAGUAUUACAUCUUUGAAGUGUCAUAUUCACUGAC

...((((((((((((.(((((((.(.((((((((((.(((((((..(((((.......)))))))))))).)))))))))).).))))))).)))))))....))))). (-46.60)

>gorGor3_ggo-mir-4310_chr15:20554738-20554794_-

UGGCGUCUGGGGCCUGAGGCUGCAGAACAUUGCAGCAUUCAUGUCCCACCCCCACCA

(((.(..((((((.((((((((((......)))))).)))).))))))..))))... (-25.90)

>gorGor3_ggo-mir-627_chr15:20917779-20917875_-

UACUUAUUACUGGUAGUGAGUCUCUAAGAAAAGAGGAGGUAGUUGUUUUCCUUCUCUUUUCUUUGAGACUCACUACCAAUAAUAAGAAAUACUACUA

..(((((((.((((((((((((((.((((((((((((((..........)))))))))))))).)))))))))))))).)))))))........... (-52.90)

>gorGor3_ggo-mir-1282_chr15:22513145-22513245_-

CCUUCUUCUCGUUUGCCUUUUUCUGCUUCUGCUGCAUGAUCUCCGAGUCCCUGGGGGUAGAGAUGAUGGGGCACUGGGAGGUACCAGAGGGCAAAAAGGAC

((((.......((((((((((..((((((((((.(((.(((((..(.(((...))).).))))).))).)))....)))))))..)))))))))))))).. (-38.60)

>gorGor3_ggo-mir-147b_chr15:24189340-24189419_+

UAUAAAUCUAGUGGAAACAUUUCUGCACAAACUAGAUUCUGGACACCAGUGUGCGGAAAUGCUUCUGCUACAUUUUUAGG

...((((.((((((((.((((((((((((.........((((...)))))))))))))))).)))))))).))))..... (-28.60)

>gorGor3_ggo-mir-4716_chr15:28037971-28038054_-

CAUACUUUGUCUCCAUGUUUCCUUCCCCCUUCUGUAUACAUGUAUACAGGAGGAAGGGGGAAGGAAACAUGGAGACAAAGUGUG

((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))....))))))))))))))))))))))))))))))))) (-62.50)

>gorGor3_ggo-mir-4712_chr15:29215648-29215729_+

GACAGGAUUCCAGUACAGGUCUCUCAUUUGCUUCAUGAUUAGGAAUACUACUUUGAAAUGAGAGACCUGUACUGUAUCUGUU

((((((....((((((((((((((((((....(((....(((.....)))...)))))))))))))))))))))..)))))) (-36.50)

>gorGor3_ggo-mir-4713_chr15:30121235-30121309_+

GUCCCCAUUUUUCUCCCACUACCAGGCUCCCAUAAGGGUCGAAUGGGAUCCAGACAGUGGGAGAAAAAUGGGGAC

((((((((((((((((((((..(.((.((((((.........)))))).)).)..)))))))))))))))))))) (-46.90)

>gorGor3_ggo-mir-2116_chr15:38335918-38335997_-

GACCUAGGCUAGGAGUUCUUAGCAUAGGAGGUCUUCCUAUGCUAAGAAGUCCUCCCAUGCCAAGAACUCCCGGACUAGGA

..(((((.((.(((((((((.((((.(((((.((((.........)))).))))).)))).))))))))).)).))))). (-42.90)

>gorGor3_ggo-mir-6085_chr15:41551808-41551917_+

GUCUACCAGGUGUGGGCCCAGCUUUACAUAGUUCAUGCUGAGGCCAGGAUUUCAUGCAGAAAACUGGUUGCAAAAGGUGCUGAAGGGGCUGGGGGAGCACAAGGGAGAAG

.(((.((..((((...(((((((((...((((.(....((.((((((..((((.....)))).)))))).))....).))))..)))))))))...))))..)).))).. (-38.80)

>gorGor3_ggo-mir-422a_chr15:43104799-43104888_-

GAGAGAAGCACUGGACUUAGGGUCAGAAGGCCUGAGUCUCUCUGCUGCAGAUGGGCUCUCUGUCCCUAGGCCAAGCUUUGUCCUCCCUGG

(((.(((((..(((.(((((((.((((.(((((..(((((......).))))))))).)))).)))))))))).)))))...)))..... (-37.90)

>gorGor3_ggo-mir-1272_chr15:44031404-44031532_-

CCGGAUCAGAUCUGGGUGCGAUGAUGAUGGCAGCAAAUUCUGAAAACAUGCUUGGUGUCUUUAUAAAAGGAAAGCCGUAAACUUAGAAAUGUAGGCUGCAGCUCGUGCGCUCUGUGGUCUGGGCUGGUA

((((..((((((.((((((.((((.....(((((...((((((.....(((..(((.(((((....)))))..))))))...))))))......)))))...))))))))))...))))))..)))).. (-40.90)

>gorGor3_ggo-mir-4511_chr15:44996982-44997068_-

AAAAAAAAAGGAAAGAAGAACUGUUGCAUUUGCCCUGCACCCAGUUUGCACAGGGUAAAUGCAAUAGUUCUUCUUUCCCUUUUUUUA

.(((((((.((((((((((((((((((((((((((((.............)))))))))))))))))))))))))))).))))))). (-49.50)

>gorGor3_ggo-mir-4311_chr15:45331066-45331165_+

UCAGAGAGAGGAAAGAGAGCUGAGUGUGACCUGGAGCAGCUCAGGAGGGCUUCCUGGGUGAGGUGGCAGGUUACAGGUUAGAUCUUUGGCCCUCAGAUUC

.....(((.((..(((((.((((.(((((((((..((.((((((((.....))))))))...))..)))))))))..)))).)))))..)))))...... (-41.90)

>gorGor3_ggo-mir-4512_chr15:45822291-45822367_-

CUCAGCCCGGGCAAUAUAGUGAGACCUCGUCUCUACAAAAAAUUGAGACAGGGCCUCACUGUAUCGCCCAGGCUGGA

.((((((.((((.((((((((((.(((.(((((...........))))).))).)))))))))).)))).)))))). (-44.80)

>gorGor3_ggo-mir-4312_chr15:48156021-48156096_-

GAAAGGUUGGGGGCACAGAGAGCGAGGAGCCUUCCCCAGAGGAGUCAGGCCUUGUUCCUGUCCCCAUUCCUCAGAG

...(((...((((.((((.(((((((..(((((((.....)))...)))))))))))))))))))...)))..... (-32.80)

>gorGor3_ggo-mir-630_chr15:52121111-52121210_+

AACUUAACAUCAUACUACCUCUUUGUAUCAUAUUUUGUUAUUCUGGUCACAGAUAGACCUAGUAUUCUGUACCAGGGAGGGUAGUUCUUAACUAUAUUGU

.............(((((((((((((((.(((((..(((..((((....))))..)))..)))))...))).)))))).))))))............... (-23.10)

>gorGor3_ggo-mir-4513_chr15:54412663-54412748_-

AUUCUAGGUGGGGAGACUGACGGCUGGAGGCCCAUAAGCUGUCUAAAACUUUGGCCCCCAGAUUUCUGGUCUCCCCACUUCAGAAC

.(((((((((((((((((((...((((.((((...(((.(......).))).)))).))))...)).))))))))))))).)))). (-41.50)

>gorGor3_ggo-mir-631_chr15:54967605-54967679_-

GUGGGGAGCCUGGUUAGACCUGGCCCAGACCUCAGCUACACAAGCUGAUGGACUGAGUCAGGGGCCACACUCUCC

..((((((..(((((...((((((.(((.((((((((.....)))))).)).))).)))))))))))..)))))) (-37.60)

>gorGor3_ggo-mir-4313_chr15:55386951-55387051_-

GAUCAGGCCCAGCCCCCUGGCCCCAAACCCUGCAGCCCCAGCUGGAGGAUGAGGAGAUGCUGGGCUUGGGUGGGGGAAUCAGGGGUGUAAAGGGGCCUGCU

...(((((((.(((((((((((((..((((...(((((.(((................)))))))).)))).))))..))))))).))....))))))).. (-53.50)

>gorGor3_ggo-mir-3713_chr15:56234411-56234455_+

GGUAUCCGUUUGGGGAUGGUUUCACUAUCCCCAGAUGGAUACCAA

((((((((((((((((((((...)))))))))))))))))))).. (-34.30)

>gorGor3_ggo-mir-5572_chr15:60370127-60370263_+

AGCCAGACAAGAGGGUCAUGGGGAGUUACUGUCAACCCAGAGCAGGCACUGCCCCUGCGACCAGCCUGGGGCAUGGGUUGGGGGGCGGGGGUCUGCUGGUGAUGCUUUCCAUCUCUUUGCUUUGUCCUGAUUGUAGC

.....((((((((((..(((((((((....((((.((...(((((((.((((((((.(((((.(((...)))...)))))))))))))..)))))))))))))))))))))))))))....)))))........... (-58.30)

>gorGor3_ggo-mir-549a_chr15:60633468-60633563_-

AGACAUGCACCUCAAGAAUAUAUUGAGAGCUCAUCCAUAGUUGUCACUGUCUCAGAUCAGUGACAACUAUGGAUGAGCUCUUAAUAUAUCCCAGGC

.........(((...(.((((((((((((((((((((((((((((((((........)))))))))))))))))))))))))))))))).).))). (-56.20)

>gorGor3_ggo-mir-4514_chr15:60803559-60803615_-

GUUGAGACAGGCAGGAUUGGGGAAACAUCUUUUACCUCGUCUCUUGCCUGUUUUAGA

.(((((((((((((((.((((((((.....))).)))))..))))))))))))))). (-25.30)

>gorGor3_ggo-mir-4515_chr15:63077724-63077804_+

GCGGGAGGCGUAACAGGACUGGACUCCCGGCAGCCCCAGGGCAGGGGCGUGGGGAGCUGGUCCUAGCUCAGCGCUCCCGGA

.((((((((.....((((((((.(((((.((.(((((......))))))).)))))))))))))......)).)))))).. (-51.60)

>gorGor3_ggo-mir-1276_chr15:65533525-65533607_-

CCCCAGCUAGGUAAAGAGCCCUGUGGAGACACCUGGAUUCAGAGAACAUGUCUCCAUUGAGCACUUGGGCCUUGAUGGCGGCU

(((((...((((.(((.((.(.(((((((((((((....))).)....))))))))).).)).)))..))))...))).)).. (-30.10)

>gorGor3_ggo-mir-548ap_chr15:65587976-65588071_+

ACCAAUUCCUAGGUUCGUGCAAAAGUAAUUGCGGUCUUUGUCAUUAAAACCAAUAACAAAAACCACAAUUACUUUUUACUGACCUAAAUAUUAUUU

.........((((((.(((.(((((((((((.(((.(((((.(((......))).))))).))).)))))))))))))).)))))).......... (-28.30)

>gorGor3_ggo-mir-9-3_chr15:69152294-69152383_+

GGAGGCCCGUUUCUCUCUUUGGUUAUCUAGCUGUAUGAGUGCCACAGAGCCGUCAUAAAGCUAGAUAACCGAAAGUAGAAAUGACUCUCA

.((((..(((((((((.(((((((((((((((.(((((..((......))..))))).))))))))))))))))).)))))))..)))). (-41.90)

>gorGor3_ggo-mir-5094_chr15:69659897-69659983_-

AAAAAGAAAAAAAAUCAGUGAAUGCCUUGAACCUAACACACUGCCUUUUAUGUGGUAGGUACAGUGGGCUCACUGAAACAUUUAACU

..............(((((((..((((((.(((((.((((..........)))).))))).))..)))))))))))........... (-24.10)

>gorGor3_ggo-mir-5009_chr15:69695615-69695714_-

GACCAGAAGUGUUUUGGAUUUUGGACUUUUUCAGAUUUGGGGAUAUUUGCAUUAUACUCAUCCUAAAUCUGAAAGUCCAAAACCUGAAAUGACCAAUGAG

........(((((((((.((((((((((..(((((((((((....................))))))))))))))))))))).))))))).))....... (-30.50)

>gorGor3_ggo-mir-3174_chr15:69824861-69824947_+

GUUACCUGGUAGUGAGUUAGAGAUGCAAAGCCCUGGGCUCCUCAGCAAACCUACUGGAUCUGCAUUUUAAUUCACAUGCAUGGUAAU

((((((..((((((((((.((((((((...((.((((............))))..))...))))))))))))))).)))..)))))) (-28.80)

>gorGor3_ggo-mir-3175_chr15:72775420-72775496_+

CCGCGGGGGCGGGGAGAGAACGCAGUGACGUCUGGCCGCGUGCGCAUGUCGGGCGCUUUCUCCUCCCCCUACCCAGG

....(((((.(((((((((.(((..((((((.((........)).)))))).))).))))))))))))))....... (-35.00)

>gorGor3_ggo-mir-4714_chr15:78833860-78833936_+

AUUUUGGCCAACUCUGACCCCUUAGGUUGAUAUCAGAAUGAGGUGUACCAACCUAGGUGGUCAGAGUUGGCCAAAAU

(((((((((((((((((((.((((((((((((((.......)))))..))))))))).))))))))))))))))))) (-48.70)

>gorGor3_ggo-mir-1302-10_chr15:82017760-82017897_-

GGAUGCCCAGUUAGUUUGAAUUUUAGAUAAACAACGAAUAAUUUCGUAGCAUAAAUAUGUCCCAAGCUUAGUUUGGGACAUACUUAUGCUAAAAAACAUUAUUGGUUGUUUAUCUGAGAUUCAAAAUUCAGCAUUUUA

((((((..((((...((((((((((((((((((((.((((((....((((((((.((((((((((((...)))))))))))).))))))))......)))))).))))))))))))))))))))))))..)))))).. (-62.10)

>gorGor3_ggo-mir-5587_chr16:579121-579173_+

ACGGUCACCUCCGGGACUCAGCCCUGUGCUGAGCCCCGGGCAGUGUGAUCAUC

..(((((((((((((.((((((.....)))))).)))))..)).))))))... (-28.00)

>gorGor3_ggo-mir-3177_chr16:1834238-1834319_+

CUGCGUGCCAUGUGUACACACGUGCCAGGCGCUGUCUUGAGACAUUCGCGCAGUGCACGGCACUGGGGAUAUGUGGCACUGG

....(((((((((((...((.(((((..(((((((..(((.....))).)))))))..)))))))...)))))))))))... (-37.30)

>gorGor3_ggo-mir-6511a-1_chr16:2236964-2237030_-

CCUGCAGGCAGAAGUGGGGCUGACAGGGCAGAGGGUUGCGCCCCCUCACCAUCCCUUCUGCCUGCAG

.(((((((((((((.((((.(((..((((..........))))..)))))..))))))))))))))) (-37.90)

>gorGor3_ggo-mir-4516_chr16:2278510-2278595_+

AGGGAGAAGGGUCGGGGCAGGGAGGGCAGGGCAGGCUCUGGGGUGGGGGGUCUGUGAGUCAGCCACGGCUCUGCCCACGUCUCCCC

.((((((.(((.((((((.(((..(((...(((((((((.......)))))))))..)))..)).).)))))))))...)))))). (-44.60)

>gorGor3_ggo-mir-3180-1_chr16:2282055-2282149_-

CAGUGCGACGGGCGGAGCUUCCAGACGCUCCGCCCCCACGUCGCAUGCGCCCCGGGAACGCGUGGGGCGGAGCUUCCGGAGGCCCCGCCCUGCUG

(((((....((((((.((((((.((.((((((((((.(((.((..(.((...)).)..))))))))))))))).)).)))))).))))))))))) (-57.90)

>gorGor3_ggo-mir-3677_chr16:2429406-2429464_+

GGCAGUGGCCAGAGCCCUGCAGUGCUGGGCAUGGGCUUCUCGUGGGCUCUGGCCACGGC

.((.(((((((((((((.((((.(((.......)))..)).))))))))))))))).)) (-35.70)

>gorGor3_ggo-mir-4717_chr16:2433220-2433291_+

GGCAGUGUUUAGGCCACAGCCACCCAUGUGUAGGGGUGGCUACACAUGGGUGGCUGUAGCCUAAACACUGCC

((((((((((((((.((((((((((((((((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))) (-64.10)

>gorGor3_ggo-mir-6126_chr16:3682682-3682770_-

AGCCUGUGGGAAAGAGAAGAGCAGGGCAGGGUGAAGGCCCGGCGGAGACACUCUGCCCACCCCACACCCCGCCUAUGGGCCACACAGCU

(((.((((((...........((((((.(((((..((...(((((((...)))))))...))..))))).)))).))..)).))))))) (-35.90)

>gorGor3_ggo-mir-4718_chr16:13230065-13230115_+

AGCUGUACCUGAAACCAAGCACCUGUUUGUGACUUGGCUUCAGUUACUAGC

.((((((.(((((.((((((((......))).))))).))))).))).))) (-20.60)

>gorGor3_ggo-mir-6506_chr16:16204446-16204511_-

GACUGGGAUGUCACUGAAUAUGGUGUUUGUGAGUUGAUUGACAUCGUAUCAGAGAUUCCAGACACA

..(((((((.((..(((.(((((((((.((......)).)))))))))))))).)))))))..... (-22.70)

>gorGor3_ggo-mir-3179-2_chr16:17020528-17020611_+

CAGGAUCACAGACGUUUAAAUUACACUCCUUCUGCUGCGCCUUACAGCAGUAGAAGGGGUGAAAUUUAAACGUCUGUGAUCCUG

((((((((((((((((((((((.(((((((((((((((........))))))))))))))).)))))))))))))))))))))) (-63.40)

>gorGor3_ggo-mir-3670-1_chr16:19056384-19056448_-

UCUAGACUGGCAUAGCUGCUUUUGGAGCCUCACCUGCUGAGAGCUCACAGCUGUCCUUCUCUAGA

((((((..((.(((((((......((((((((.....)))).)))).)))))))))...)))))) (-24.20)

>gorGor3_ggo-mir-3179-1_chr16:19062579-19062662_-

CAGGAUCACAGACGUUUAAAUUACACUCCUUCUGCUGCGCCUUACAGCAGUAGAAGGGGUGAAAUUUAAACGUCUGUGAUCCUG

((((((((((((((((((((((.(((((((((((((((........))))))))))))))).)))))))))))))))))))))) (-63.40)

>gorGor3_ggo-mir-3680-1_chr16:22103744-22103830_-

AAAUUUAAGGAGGGACUCACUCACAGGAUUGUGCAAAUGCAAAGUUGGCUUUUGCAUGACCCUGGGAGUAGGUGCCUCCUUAAAUUU

.((((((((((((.(((.((((.((((.(((((((((.((.......)).))))))))).)))).)))).))).)))))))))))). (-45.80)

>gorGor3_ggo-mir-548w_chr16:26786627-26786700_+

GGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGUUUCCCCCUUUAAACAUAAUGGCAAAACCCACAAUUACUUUUGCACCAAUC

((((((((((((((((((((.(((((..((..(((....))).))..)))))..)))))))))))))))))))) (-33.90)

>gorGor3_ggo-mir-4721_chr16:29695195-29695283_-

GGGCCUGGUCAUGGUCAAGCCGGGUUCCAUCAAGCCCCACCAGAAGGUGGAGGCCCAGGUGAGGGCUCCAGGUGACGGUGGGCAGGGUU

.(.((((.((((.(((..(((((((((((((..((((((((....))))).)))...)))).)))).)).)))))).)))).)))).). (-45.10)

>gorGor3_ggo-mir-4517_chr16:29810360-29810438_+

AGGUAAAUAUGAUGAAACUCACAGCUGAGGAGCUUAGCAAGUAGCUAAGGCCAGAGCUUGUGUCUGGGUGGUGUGGCUG

.(((..((((.((......(((((((..((..((((((.....)))))).))..))).)))).....)).)))).))). (-23.50)

>gorGor3_ggo-mir-762_chr16:31659606-31659688_+

GGCCCGGCUCCGGGUCUCGGCCCGUACAGUCCGGCCGGCCAUGCUGGCGGGGCUGGGGCCGGGGCCGAGCCCGCGGCGGGGCC

(((((.(((.((((.((((((((((.((((((.((((((...)))))).))))))..))..)))))))))))).))).))))) (-66.70)

>gorGor3_ggo-mir-3181_chr16:40455073-40455145_+

CGGCGACCAUCGGGCCCUCGGCGCCGGCCCGUUAGUUGCCCGGGCCCGAGCCGGCCGGGCCCGCGGGUUGCCG

((((((((..((((((((((((.(.((((((.........)))))).).)))))..)))))))..)))))))) (-52.70)

>gorGor3_ggo-mir-3935_chr16:46094656-46094759_+

GGAUGUGUUCCUGUCCCAGAAGGAGCUGAUGGUUGUAUCUAUGAAGGUAAGCAUUUUUGUAGAUACGAGCACCAGCCACCCUAAGCAAAGGCAGAGAAUGCUUA

....(((((((((((.....(((.((((.((.((((((((((((((((....)))))))))))))))).)).))))...))).......))))).))))))... (-37.30)

>gorGor3_ggo-mir-1538_chr16:59751227-59751284_-

GGGAACACCAGCAACAAGGGCCUCGCUUCCUGCCGCCGCGGCCCGGGCUGCUGUUCCU

(((((((.((((.....(((((.(((........).)).)))))..)))).))))))) (-28.00)

>gorGor3_ggo-mir-1972-2_chr16:60214668-60214744_+

UAUAGGCAUGUGCCACCACACCUGGCUUAAAUGUGUCAUUUAAAAAUUCAGGCCAGGUACAGUGGCUCAUGCCUGUA

((((((((((.(((((...(((((((((.(((.............))).)))))))))...))))).)))))))))) (-39.60)

>gorGor3_ggo-mir-4719_chr16:67288761-67288844_+

ACAAUGAUGACUUGCAUAUUAUAGAUUUGUGAUUAAAUUAAAACUUAAAAUUUCACAAAUCUAUAAUAUGCAAGUCAUCAUUGU

((((((((((((((((((((((((((((((((....................)))))))))))))))))))))))))))))))) (-47.00)

>gorGor3_ggo-mir-4720_chr16:71873161-71873236_+

AAGCCUGGCAUAUUUGGUAUAACUUAAGCACCAGGUAAAAUCUGGUGCUUAAGUUGUACCAAGUAUAGCCAAGUUU

.(((.(((((((((((((((((((((((((((((((...))))))))))))))))))))))))))).)))).))). (-48.70)

>gorGor3_ggo-mir-6504_chr16:72105861-72105921_+

GCAGUCUGGCUGUGCUGUAACGCAGUCUGCACCCUGCUGCAUUACAGCACAGCCAUUCUCU

..((..((((((((((((((.((((.(........))))).))))))))))))))..)).. (-33.30)

>gorGor3_ggo-mir-3182_chr16:74049157-74049219_+

CCUGCUUCUGUAGUGUAGUCCGUGCAUCCGCCCUUCGAUGCUUGGGUUGGAUCAUAGAGCAGU

.(((((.((((.((.(((((((.(((((........))))).))))))).)).))))))))). (-23.80)

>gorGor3_ggo-mir-1910_chr16:76307525-76307604_-

UGUCCCCUCAGCCAGUCCUGUGCCUACCGCCUUUGUGCUGUCCUUGGAGGGAGGCAGAAGCAGGAUGACAAUGAGGGCAA

....((((((....(((((((..((...((((((.(.(.......).).))))))))..))))))).....))))))... (-32.40)

>gorGor3_ggo-mir-5189_chr16:79122942-79123055_+

GGCCCGCCUUUUAGGGGCCUCGCUGUCUGGGCACAGGCGGAUGGACAGGCUGGCCUCUGGAUGACCUGCCAACCCUCAGAGCCCAGACCCACGUGGCCUCAGUUGGGGACCAGG

((.((.((.....((((((.((..((((((((.(.((.((.(((.((((....((...))....))))))).)).)).).))))))))...)).))))))....)))).))... (-49.40)

>gorGor3_ggo-mir-4722_chr16:79375568-79375627_-

GGCAGGAGGGCUGUGCCAGGUUGGCUGGGCCAGGCCUGACCUGCCAGCACCCCCCUGCAG

.(((((.(((..((((((((((((((......)))).))))))...)))))))))))).. (-33.20)

>gorGor3_ggo-mir-3183_chr17:927420-927502_-

CUCUGCCCUGCCUCUCUUGGAGUCUCUCGGAGCAGCCACGUUGACGGAAUCCUCCGGCGCCUCCUCGAGGGAGGAGAGGCAGG

.((((((((.((((((((((((.(..((((((...((........))....)))))).).))))..)))))))))).)))))) (-38.40)

>gorGor3_ggo-mir-1253_chr17:2752063-2752167_-

AGCAGCAAGAGAUAGAAUCCAAAACAGAAGAAGAUCAGCCUGCAGAUGUGGACUGCUAAAUGCAGGCUGAUCUUCUCCCCUUUGGGAUUCUCUUAUGAGAAGCCA

.((..((.((((..((((((.(((..(.((((((((((((((((....(((....)))..)))))))))))))))).)..))).)))))))))).))....)).. (-43.00)

>gorGor3_ggo-mir-195_chr17:7211889-7211975_-

AGCUUCCCUGGCUCUAGCAGCACAGAAAUAUUGGCACAGGGAAGCGAGUCUGCCAAUAUUGGCUGUGCUGCUCCAGGCAGGGUGGUG

.(((.(((((.((..((((((((((.((((((((((..((........))))))))))))..))))))))))..)).))))).))). (-46.60)

>gorGor3_ggo-mir-4314_chr17:8306269-8306360_+

GGCCAUUCCUCUCUGGGAAAUGGGACAGGUAGUGGCCACAGUGAGAAAGCUGGCCUGUCCUUCUGCCCCAGGGCCCGGAGUCUGUGACUGGA

..(((.(((.(((((((...((((.((((....(((((..((......)))))))......)))).))))...)))))))...).)).))). (-35.70)

>gorGor3_ggo-mir-4521_chr17:8410113-8410172_+

UCGGCUAAAGAAGUCCUGUGCUCAGUUUUGUAGCAUCAAAACUAGGAUUUCUCUUGUUAC

..(((...(((((((((......(((((((......))))))))))))))))...))).. (-16.10)

>gorGor3_ggo-mir-744_chr17:12488642-12488739_+

UUGGGCAAGGUGCGGGGCUAGGGCUAACAGCAGUCUUACUGAAGGUUUCCUGGAAACCACGCACAUGCUGUUGCCACUAACCUCAACCUUACUCGGUC

.((((.(((((..((((.((((((.(((((((...........((((((...)))))).......)))))))))).))).)))).))))).))))... (-36.10)

>gorGor3_ggo-mir-1269b_chr17:13363733-13363807_-

UGAGGUUUCUGGACUGAGCCAUGCUACUGGCUUCUCUGGUUCUCCGGCUUACAGAUGGCUUAUCAUGGGACCUCU

.((((((((..((.((((((((.((...((((.....((....))))))...))))))))))))..)))))))). (-28.80)

>gorGor3_ggo-mir-548h-3_chr17:14040549-14040666_-

UCUGAUUCUGCAUGUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUCGCGGUUUUUGUCAUUGAAAGUAAUAGCAAAAACUGCAAUUACUUUUGCACCAACCUAAAAGUAGUCGCUGUCUUCAGAUA

(((((....((...(((((((((((((((((((((((.(((((((((((.((((....)))).))))))))))).))))))))))))))))))))...)))...)).....))))).. (-53.50)

>gorGor3_ggo-mir-4731_chr17:15825649-15825718_-

CCCUGCCAGUACUGGGGGCCACAUGAGUGUGCAGUCAUCCACACACAUGUGGCCCCCAACACUGGCAGGG

((((((((((..(((((((((((((.(((((........))))).)))))))))))))..)))))))))) (-55.80)

>gorGor3_ggo-mir-4804_chr17:24933595-24933667_-

UCAGUGUAUUUGGAGGGUAAGGUUAAGCAAGGUGCGUCGUAUCUUGCUUAACCUUGCCCUCCAAAUACACUGA

(((((((((((((((((((((((((((((((((((...))))))))))))))))))))))))))))))))))) (-60.00)

>gorGor3_ggo-mir-4803_chr17:25662192-25662265_-

AGUGGGAUUUAACAUAAUAGUGUGGAUUGAAUCACACACACAUUUCAACCCACACUAUGAUGUUAAAUCCCACU

(((((((((((((((.(((((((((.(((((............))))).))))))))).))))))))))))))) (-39.50)

>gorGor3_ggo-mir-548ae-2_chr17:38596137-38596203_+

CGUGCAAAAGUAAUUGUGGUUUUUGUCAUUUAAAAGUAAUGGCAAAAACUGCAAUUACUUUCGCACC

.((((.((((((((((((((((((((((((.......)))))))))))))))))))))))).)))). (-34.80)

>gorGor3_ggo-mir-5687_chr17:41702469-41702545_+

CCUCACUUAUCUGACUCUGAAAUCUUCUAAAUGGUACCCACUUUAUUUAGAACGUUUUAGGGUCAAAUAAGUACAGG

(((.((((((.((((((((((((.((((((((((........)))))))))).)))))))))))).))))))..))) (-30.00)

>gorGor3_ggo-mir-449c_chr17:42045323-42045414_+

GCUGGGAUGUGUCAGGUAGGCAGUGUAUUGCUAGCGGCUGUUAAUAAUUUUAACAGUUGCUAGUUGCAUUCCUCUCUGUUGCAUUCAGAAGC

(((.((((((..((((.(((.((((((..(((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))).))))..))))))...))) (-42.30)

>gorGor3_ggo-mir-449b_chr17:42046936-42047032_+

UGACCUGAAUCAGGUAGGCAGUGUAUUGUUAGCUGGCUGCUUGGGUCAAGUCAGCAGCCACAACUACCCUGCCACUUGCUUCUGGAUAAAUUCUUCU

...((.(((.(((((.(((((.(((..(((.(.((((((((.((......))))))))))))))))).)))))))))).))).))............ (-36.10)

>gorGor3_ggo-mir-449a_chr17:42047056-42047146_+

CUGUGUGUGAUGAGCUGGCAGUGUAUUGUUAGCUUGUUGAAUAUGUGAAUGGCAUCGGCUAACAUGCAACUGCUGUCUUAUUGCAUAUACA

.(((((((((((((.(((((((((((.(((((((.(.((..(((....))).)).)))))))))))).))))))).))))))))))))).. (-34.60)

>gorGor3_ggo-mir-581_chr17:43283302-43283397_+

GUUAUGUGAAGGUAUUUUUGUGUUCUCUAGAUCAGUGCUUUUAGAAAAUUUGUGUGAUCUAAAGAACACAAAGAAUACCUACACAGAACCACCUGC

(((.((((.(((((((((((((((((.(((((((..((.............)).))))))).))))))).)))))))))).)))).)))....... (-35.40)

>gorGor3_ggo-mir-3650_chr17:55136612-55136671_+

UCAAGGUGUGUCAGUAGAGUCCUGACUGCGUGCCAGGGGCUCUAUCUGGCACAUUUCUGA

(((((((((((((((((((((((............))))))))).))))))))))).))) (-28.10)

>gorGor3_ggo-mir-580_chr17:57582343-57582439_+

AUAAAAUUUCCAAUUGGAACCUAAUGAUUCAUCAGACUCAGAUAUUUAAGUUAACAGUAUUUGAGAAUGAUGAAUCAUUAGGUUCCAGUCAGAAAUU

....((((((..((((((((((((((((((((((..((((((((((.........))))))))))..))))))))))))))))))))))..)))))) (-48.40)

>gorGor3_ggo-mir-579_chr17:61383933-61384030_+

CAUAUUAGGUUAAUGCAAAAGUAAUCGCGGUUUGUGCCAGAUGACGAUUUGAAUUAAUAAAUUCAUUUGGUAUAAACCGCGAUUAUUUUUGCAUCAAC

........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((..(((((......))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))) (-49.30)

>gorGor3_ggo-mir-4637_chr17:79077239-79077321_+

CCUUACUUGGAUCUGCAAUUAGUAUUUUAAUCAUAGAUUGUAUUUAGUUAGUUUUUAAUACUAACUGCAGAUUCAAGUGAGGG

(((((((((((((((((.((((((((..((.(...(((((....))))).).))..)))))))).))))))))))))))))). (-36.30)

>gorGor3_ggo-mir-6131_chr17:83461272-83461380_-

CCCCGCAUUCCCUCUGCUUUGGUCAGGUGGUGCCCUCCUUCCAUGGGUAGAGCCAGAGAUGGUGGGUUCUGGCUGGUCGGAUGGGAGUGGACAGAGACCUGGGGUCCUA

((((((((((((((((..(((((((((....((((.((.((..(((......)))..)).)).))))))))))))).)))).)))))))..........)))))..... (-45.20)

>gorGor3_ggo-mir-4636_chr17:84928155-84928234_+

UAGAUUCAGAACUCGUGUUCAAAGCCUUUAGCCCAGCAAUGGGAGAGUGCUAAAGGCUUCAAACACGAGUUCUGAAUCUA

(((((((((((((((((((..((((((((((((((....)))......)))))))))))..))))))))))))))))))) (-48.80)

>gorGor3_ggo-mir-4458_chr17:85538092-85538166_-

GAGCGCACAGAGGUAGGUGUGGAAGAAAGUGAAACACUAUUUUAGGUUUUAGUUACACUCUGCUGUGGUGUGCUG

.(((((((...((((((((((......(.((((((.(((...))))))))).)))))).)))))...))))))). (-26.40)

>gorGor3_ggo-mir-4278_chr17:87226471-87226539_+

AUCUAACACCAGGAGAAUCCCAUAGAACAUUGACAUCAGCACUGGGGGGUUUGCCCUUGUGGGGAAGAA

.(((..(((.(((.(((((((.(((....(((....)))..))).)))))))..))).))).))).... (-18.00)

>gorGor3_ggo-mir-4277_chr17:92459228-92459311_+

UUGGGUCGAGGCAGUCCUGAGCACAGUGCACUGGGCUGCUCCCACUGCCCAGUGCCCUGCUCAGCUCAAGUCCUUGUGCCCCUC

..((((((((((.(..(((((((..(.(((((((((..........)))))))))).)))))))..)..).))))).))))... (-41.20)

>gorGor3_ggo-mir-4457_chr17:92876135-92876202_+

GGAGUACUCCAGUCAAUACCUUGUGAGUUAGAAAAGCCCAAUUCACAAGGUAUUGACUGGCGUAUUCA

.((((((.(((((((((((((((((((((.(......).))))))))))))))))))))).)))))). (-42.10)

>gorGor3_ggo-mir-4635_chr17:93124713-93124791_+

CCGGGACUUUGUGGGUUCUGACCCCACGUGGAUGACACCGACAACACUGGUCUUGAAGUCAGAACCCGCAAAGUCCUGG

((((((((((((((((((((((.(((.(((..............)))))).......)))))))))))))))))))))) (-43.80)

>gorGor3_ggo-mir-6718_chr18:3880259-3880338_+

AGUGAAUCCCUAGUGGUCAGAGGGCUUAUGAUACAUUGUGAGAGCCAUGUCAUAAGCCCUUUGGCCACUAGGGAUUCAAU

..(((((((((((((((((((((((((((((..(((.((....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).. (-55.70)

>gorGor3_ggo-mir-3976_chr18:5859447-5859585_+

UGAGGGAUAUAGACAGCAGGAAGAUUAAUGUCAUAUUGGAGUCGGACUGCAGGGCUUCUUUUACACAAUAAAUAUUGUAUGAAGUGCUGAUGUAACCUUUACUGCAGCAUGACAUGGGAUUUGGCUGUUUUUAUGGCUC

.(((..(((.(((((((..(((.....(((((((.(((.(((.((((..(((.(((((...((((..........)))).))))).)))..))..))...))).))).)))))))....))).))))))).)))..))) (-38.70)

>gorGor3_ggo-mir-4317_chr18:6414510-6414574_-

AGAAGGCGAGACAUUGCCAGGGAGUUUGUUUUGUAGCUCUCUUGAUAAAAUGUUUUAGCAAACAC

.....((((((((((..(((((((((........))))).))))....)))))))).))...... (-16.50)

>gorGor3_ggo-mir-5190_chr18:13699445-13699524_+

GGUCAUACCCUGGCUCCAGCCCUGUCACAUGGUUAAUGUUCCACAGCCAAUGACUGAGCUGGAGCCAGGGCCACUGCCCC

(((....(((((((((((((.(.((((..(((((..........))))).)))).).))))))))))))).....))).. (-40.00)

>gorGor3_ggo-mir-4526_chr18:13851068-13851154_+

UGCAGUGACAUCAGGGCCCAGUCCCUGCUGUCAUGCCCCAGGUGAUGUGCUGGGCUGACAGCAGGGCGGGCCGCUAACGUCACUGUC

.((((((((...(((((((.(.(((((((((((.((((.((........))))))))))))))))))))))).))...)))))))). (-56.80)

>gorGor3_ggo-mir-3156-2_chr18:14980241-14980317_+

UGCAGAAGAAAGAUCUGGAAGUGUGAGACACUUUCACUAUAUAUAGUGGCUCCCACUUCCAGAUCUUUCUCUCUGUA

(((((((((((((((((((((((.(((.((((............)))).))).))))))))))))))))).)))))) (-42.20)

>gorGor3_ggo-mir-320c-1_chr18:18620005-18620093_+

UUUGCAUUAAAAAUGAGGCCUUCUCUUCCCAGUUCUUCCCAGAGUCAGGAAAAGCUGGGUUGAGAGGGUAGAAAAAAAAAUGAUGUAGG

.((((((((........((((((((..(((((((.((((........)))).)))))))..))))))))...........)))))))). (-34.30)

>gorGor3_ggo-mir-4741_chr18:19967939-19968028_+

CGGGCGGGGCGGGUCCGGCCGCCUCCGAGCCCGGCCGGCAGCCCCCGGCCUUAAAGCGCGGGCUGUCCGGAGGGGUCGGCUUUCCCACCG

..((.((((.(((.((((((.(((((((((((((((((......)))))).........)))))...))))))))))))))))))).)). (-52.70)

>gorGor3_ggo-mir-320c-2_chr18:21334063-21334112_+

CUUCUCUUUCCAGUUCUUCCCAGAAUUGGGAAAAGCUGGGUUGAGAGGGU

((((((..(((((((.((((((....)))))).)))))))..)))))).. (-26.90)

>gorGor3_ggo-mir-3929_chr18:33242363-33242417_-

AGUGGCUCACACCAGUAAUCCCAGCACUUUGGGAGGCUGAUGUGAGUAGACCACU

(((((((((((.((((..((((((....)))))).)))).))))))....))))) (-25.70)

>gorGor3_ggo-mir-5583-2_chr18:37045498-37045556_-

AAACUAAUAUACCCAUAUUCUGAUGAUCACCUAGCCAGAAUAUGGGUAUAUUAGUUUGG

((((((((((((((((((((((.............)))))))))))))))))))))).. (-30.00)

>gorGor3_ggo-mir-5583-1_chr18:37045500-37045558_+

AAACUAAUAUACCCAUAUUCUGGCUAGGUGAUCAUCAGAAUAUGGGUAUAUUAGUUUGG

(((((((((((((((((((((((...........))))))))))))))))))))))).. (-30.30)

>gorGor3_ggo-mir-4319_chr18:42457984-42458068_-

UUGGCUUGAGUCCCUGAGCAAAGCCACUGGGAAUGCUCCCUGAGGAUGUUAUAUGAGUGCUCAGCUCAUGGGGCUAUGAUGGUCA

.(((((..(((((((((((..(((.(((.(....(((((....))).))....).))))))..))))).)))))).....))))) (-32.10)

>gorGor3_ggo-mir-4527_chr18:45026706-45026775_+

CCAGAAGUGGUCUGCAAAGAGAUGACUGUGAAUCCAAGAUCCACAUCAGCUCUGUGCUGCCUACAUCUGA

.((((.((((.(.(((.((((.(((.((((.(((...))).))))))).)))).))).).)))).)))). (-24.90)

>gorGor3_ggo-mir-4744_chr18:46774267-46774348_-

GUAAUCACAUCUAAAGACUAGACUUCGCCAUGACCAGGCCAUAGUAAACAUCAUAGUAUGUCUAGUCUUUAGGUUUGAUUAC

(((((((.(((((((((((((((...((.((((....((....)).....)))).))..))))))))))))))).))))))) (-31.20)

>gorGor3_ggo-mir-1539_chr18:47203328-47203377_+

GGCUCUGCGGCCUGCAGGUAACGCGCAAGUCCUGCGCGUCCCAGGUGCCC

(((((((.(((.((((((..((......)))))))).))).)))).))). (-21.50)

>gorGor3_ggo-mir-4320_chr18:47867905-47867969_-

GACAUGUGGGGUUUGCUGUAGACAUUUCAGAUAACUCGGGAUUCUGUAGCUUCCUGGCAACUUUG

....(((.(((...((((((((.(((((((....)).)))))))))))))..))).)))...... (-17.30)

>gorGor3_ggo-mir-4528_chr18:51055539-51055628_+

UAUUCUACUGAGAGUACAGAUCUUUAUAUAUAUGAUCAUUAUAUGUAUGAUGAGAUCAUUAUAUGUAUGAUCUGGACACCCAGUAGAAUC

.(((((((((.(.((.((((((..((((((((((((((((((....)))))))..))).)))))))).)))))).)).).))))))))). (-32.40)

>gorGor3_ggo-mir-5011_chr18:65374731-65374833_+

AGAUGGUAUUGAGUGGAUGCUGUUAUAUAUACAGCCAUGCACUGUGUAGUUUGGGUGCACAGUGCAUGGCUGUAUAUAUAACACUAUCCGUUCAUCUUUCAGC

...(((...((((((((((.((((((((((((((((((((((((((((.......)))))))))))))))))))))))))))).))))))))))....))).. (-59.30)

>gorGor3_ggo-mir-548av_chr18:71291639-71291700_-

AAAAGUACUUGCGGAUUUGCCAUCACCUUUACCUUUAAUGGCAAAACUGCAGUUACUUUUGC

(((((((.((((((.((((((((..............)))))))).)))))).))))))).. (-22.20)

>gorGor3_ggo-mir-4745_chr19:761210-761271_+

GUGAGUGGGGCUCCCGGGACGGCACCCGCCCUGGCCCUGGCCCGGCCACGUCUCACGUUCCC

(((.((.(((((.(((((.(((...))).)))))....))))).)))))............. (-26.50)

>gorGor3_ggo-mir-4321_chr19:2281937-2282016_+

CUGGUCUCCGCAGAGCCUCUGCCCGUCCCGGGACACCCGCUACCUGGUGUUAGCGGUGGACCGCCCUGCGGGGGCCUGGC

(.(((((((((((.((.(((((((..((((((..........))))).)...).))))))..)).))))))))))).).. (-38.10)

>gorGor3_ggo-mir-4746_chr19:4549946-4550016_+

GGGUCUGUGCCGGUCCCAGGAGAACCUGCAGAGGCAUCGGGUCAGCGGUGCUCCUGCGGGCUGACACUCAC

..((..(((.((((((((((((.(((.((...(((.....))).))))).)))))).)))))).)))..)) (-31.00)

>gorGor3_ggo-mir-4747_chr19:5036793-5036846_+

AGGGAACGAGGCUUGGUCUUAGCACGGGGUCUAAGGCCCGGGCUUUCCUCCCAG

.((((..(((((((((((((((.((...)))))))).)))))))))..)))).. (-24.20)

>gorGor3_ggo-mir-3940_chr19:6595902-6596003_-

GCUUAUCGAGGAAAAGAUCGAGGUGGGUUGGGGCGGGCUCUGGGGAUUUGGUCUCACAGCCCGGAUCCCAGCCCACUUACCUUGGCUACUCUCCUUCCUUCU

.......((((((.(((((((((((((((((((((((((.(((((......))))).))))))..)))))))))....)))))))....)))..)))))).. (-45.40)

>gorGor3_ggo-mir-4999_chr19:8610767-8610857_-

AUAGAAAAUAAAACACAUACUGCUGUAUUGUCAGGUAGUGAUAAAUCCUAUCACCACCUGACAUUACAGUAUGUGUUUGUUUUAUAUAUUU

.......((((((((.(((((((((((.((((((((.((((((.....)))))).)))))))).))))))).)))).))))))))...... (-39.80)

>gorGor3_ggo-mir-5589_chr19:10235955-10236014_+

GGCUGGGUGCUCUUGUGCAGUGAGCAACCUACACAACUGCACAUGGCAACCUAGCUCCCA

(((((((((((..((((((((..............)))))))).))).)))))))).... (-27.80)

>gorGor3_ggo-mir-4322_chr19:10434076-10434148_+

ACCGCGAGUUCCGCGCCUGGCCGUGUCGCCCCACGAGGGGGACCGUGGGCUCAGCGCGUGGCGCCCGGAGCAU

.(((.(.((.((((((((((((..(((.((((....)))))))....))).))).)))))).))))))..... (-38.10)

>gorGor3_ggo-mir-1181_chr19:10602362-10602442_-

UCCACUGCUGCCGCCGUCGCCGCCACCCGAGCCGGAGCGGGCUGGGCCGCCAAGGCAAGAUGGUGGACUACAGCGUGUGGG

.((((((((((((((((((((((..(((.((((......)))))))..))...)))..))))))))....))))).)))). (-41.50)

>gorGor3_ggo-mir-1238_chr19:10750340-10750422_+

GUGAGUGGGAGCCCCAGUGUGUGGUUGGGGCCGUGGCGGGUGGGCAGCCCAGCCUCUGAGCCUCCCUCGUCUGUCUGCCCCAG

.....((((.((..(((..((.((..(((((((.(((((((.....)))).)))..)).))))))).)).)))...)))))). (-32.30)

>gorGor3_ggo-mir-638_chr19:10918182-10918281_+

GUGAGCGGGCGCGGCAGGGAUCGCGGGCGGGCGGCGGCCUAGGGCGCGGAGGGCGGACCGGGAAUGGCGCGCCGUGCGCCGCCGGCGUAACUGCGGCGCU

.......(((((.((((..(.(((.((((((((((((((..((.(((.....)))..))......))).))))))...))))).))))..)))).))))) (-56.90)

>gorGor3_ggo-mir-4748_chr19:10981923-10982004_+

UGGCUGGCUGAGGUUUGGGGAGGAUUUGCUGGUGCUAGAGAGGAAAGCAGACCCUACCCAACCCCACACCCUACUACAGCCA

((((((.....(((.((((((((.((((((..(.((....)).).)))))).)))......))))).)))......)))))) (-30.50)

>gorGor3_ggo-mir-199a-1_chr19:11020001-11020071_-

GCCAACCCAGUGUUCAGACUACCUGUUCAGGAGGCUCUCAAUGUGUACAGUAGUCUGCACAUUGGUUAGGC

(((...(((((((.((((((((.(((.((.(((...)))..))...))))))))))).)))))))...))) (-28.50)

>gorGor3_ggo-mir-5684_chr19:13034759-13034823_+

GCUGAACUCUAGCGUGAGCAACAGAGUGAGAUGGUCUUGUUUUGUUGCCCAGGCUGGAGUCCAGU

((((.((((((((.((.((((((((((((((...)))))))))))))).)).)))))))).)))) (-35.00)

>gorGor3_ggo-mir-6515_chr19:13190966-13191022_+

CAUUGGAGGGUGUGGAAGACAUCUGGGCCAACUCUGAUCUCUUCAUCUACCCCCCAG

..((((.(((((..(((((.(((.(((....))).))).)))))...))))).)))) (-20.60)

>gorGor3_ggo-mir-639_chr19:14804000-14804097_+

UGGCCGACGGGGCGCGCGCGGCCGGGAGGGGCGGGGCGGACGCAGAGCCGCGUUUAGUCUAUCGCUGCGGUUGCGGGCGCUGUGGGGACCCUGUGCUG

.((((..((.(((((.((((((((..((.((..((((((((((......)))))).)))).)).)).)))))))).))))).)).)).))........ (-48.50)

>gorGor3_ggo-mir-1470_chr19:15740312-15740372_+

GCCCUCCGCCCGUGCACCCCGGGGCAGGAGACCCCGCGGGACGCGCCGAGGUAGGGGGGAC

.((((((((((((((.(((((((((....).))))).)))..))).)).))).)))))).. (-35.30)

>gorGor3_ggo-mir-3189_chr19:18769254-18769326_+

GCCUCAGUUGCUCCAUCUGUGCCCUGGGUAGGAACAUCCUGGACCCCCUUGGGUCUGAUGGGGUAGCCGAUGC

((.((.(((((((((((.(.((((.((((((((...)))))....)))..))))).))))))))))).)).)) (-33.50)

>gorGor3_ggo-mir-640_chr19:19817404-19817499_+

GUGACCCUGGGCAAGUUCCUGAAGAUCAGACACAUCAGAUCCCUUAUCUGUAAAAUGGGCAUGAUCCAGGAACCUGCCUCUACGGUUGCCUUGGGG

((((((..(((((.(((((((..(((((....((((((((.....)))))....)))....)))))))))))).)))))....))))))....... (-33.50)

>gorGor3_ggo-mir-1270-2_chr19:20277681-20277763_+

CACAAUGUUAUACUGGGCAGCAGGAAGAGCUGUGUUGGGCAUAACUAACAGAGCUUUCUUUUUCUUCUAUGUGGCUAUUUGCA

..(((.((((((.((((.((.((((((((((.((((((......)))))).)))..)))))))))))))))))))...))).. (-24.10)

>gorGor3_ggo-mir-1270-1_chr19:20812940-20813022_-

CACAGUGUUAUACUGGAGAUAUGGAAGAGCUGUGUUGGGUAUAAGUAACAGGCUUUUCUUUAUCUUCUAUGUGGCUCUUUGCA

((.((.((((((..(((((((.(((((((((.(((((........)))))))))))))).)))))))..)))))).)).)).. (-30.30)

>gorGor3_ggo-mir-5196_chr19:32630323-32630437_+

UCUGAGGAGACCUGGGCUGUCAGAGGCCAGGGAAGGGGACGAGGGUUGGGGAACAGGUGGUUAGCACUUCAUCCUCGUCUCCCUCCCAGGUUAGAAGGGCCCCCCUCUCUGAAGG

.((..(((((...(((((.((...((((.((((.((((((((((((.((......((((.....)))))))))))))))))).)))).)))).))..)))))...)))))..)). (-53.00)

>gorGor3_ggo-mir-6719_chr19:37217907-37217993_-

GCCCUGCCCUCAGGAGGAGGCCGAUGUCUUCAGAGCAGGGUUUGGUCUGUGCUUCACUGACAUCAGUGAUUCUCCUGCUGCUUUUAU

.....((...((((((((.((.((((((....(((((.((......)).)))))....)))))).))..))))))))..))...... (-31.40)

>gorGor3_ggo-mir-4323_chr19:39461170-39461238_-

CGAGGCCCAGGCGGGCAUGUGGGGUGUCUGGAGACGCCAGGCAGCCCCACAGCCUCAGACCUCGGGCAC

....((((((((((((.((((((((((((((.....))))))).)))))))))))..).))).)))).. (-42.60)

>gorGor3_ggo-mir-642b_chr19:42903259-42903335_-

GAGUUGGGAGGUUCCCUCUCCAAAUGUGUCUUGAUCCCCCACCCCAAGACACAUUUGGAGAGGGACCCUCCCAACUC

(((((((((((.(((((((((((((((((((((...........))))))))))))))))))))).))))))))))) (-60.20)

>gorGor3_ggo-mir-320e_chr19:43938764-43938816_-

GCCUUCUCUUCCCAGUUCUUCCUGGAGUCGGGGAAAAGCUGGGUUGAGAAGGU

((((((((..(((((((.(((((.(...).))))).)))))))..)))))))) (-32.50)

>gorGor3_ggo-mir-4324_chr19:46642154-46642224_-

CAGCCCCUUUGUUAAGGGUCCCAGCCCAGGGAACUUUAAAACCCUGAGACCCUAACCUUAAAGGUGCUGUA

((((.(((((((((.(((((......(((((..........))))).)))))))))...))))).)))).. (-25.90)

>gorGor3_ggo-mir-4749_chr19:47194156-47194216_+

CCCGCGGGGACAGGCCAGGGCAUCUAGGCUGUGCACAGUGACGCCCCUCCUGCCCCCACAG

...(.((((.((((...((((.((...((((....)))))).))))..)))).)))).).. (-25.50)

>gorGor3_ggo-mir-4750_chr19:47227751-47227806_+

CGCUCGGGCGGAGGUGGCUGAGUGCCGGCUGGCGCCUGACCCACCCCCUCCCGCAG

....((((.((.(((((.(.((((((....)))).)).).))))).)).))))... (-28.60)

>gorGor3_ggo-mir-4751_chr19:47280586-47280659_+

CCCGGAGCCAGAGGACCCGUAGCUGCUAGAAGGGCAGGGGUGUGGCUUCUGGGGGCUGGUCUUCAGCUCUGGCG

.(((((((..(((((((...((((.(((((((.(((....)))..))))))).))))))))))).))))))).. (-40.60)

>gorGor3_ggo-mir-99b_chr19:49049893-49049962_+

GGCACCCACCCGUAGAACCGACCUUGCGGGGCCUUCGCCGCACACAAGCUCGUGUCUGUGGGUCCGUGUC

(((((..(((((((((..(((.((((.(.(((....))).)...)))).)))..)))))))))..))))) (-29.40)

>gorGor3_ggo-mir-512-1_chr19:51116428-51116511_+

UCUCAGUCUGUGGCACUCAGCCUUGGGGGCACUUUCUGGUGUCAGAAUGAAAGUGCUGUCAUAGCUGAGGUCCAAUGACUGAGG

.(((((((..(((..((((((..(((.(((((((((............))))))))).)))..))))))..)))..))))))). (-46.30)

>gorGor3_ggo-mir-512-2_chr19:51118622-51118719_+

GGUACUUCUCAGUCUGUGGUACUCAGCCUUGAGGGCACUUUCUGGUGCCAGAAUGAAAGUGCUGUCAUAGUUGAGGUCCAAUGACUGAGGCCAGCACC

(((.((((((((((..(((..((((((..(((.(((((((((............))))))))).)))..))))))..)))..))))))))..)).))) (-49.30)

>gorGor3_ggo-mir-1323_chr19:51122897-51122969_+

ACUGAGGUCCUCAAAACUGAGGGGCAUUUUCUGUGGUUUGAAAGGAAAGUGCACCCAGUUUUGGGGAUGUCAA

..(((.(((((((((((((.((.(((((((((...........))))))))).))))))))))))))).))). (-37.70)

>gorGor3_ggo-mir-498_chr19:51125126-51125249_+

AACCCUCCUUGGGAAGUGAAGCUCAGGCUGUGAUUUCAAGCCAGGGGGCGUUUUUCUAUAACUGGAUGAAAAGCACCUCCAGGGCUUGAAGCUCACAGUUUGAGAGCAGUCGUCUAAGGAAGUU

.....((((((((........(((((((((((((((((((((.(((((.(((((((...........))))))).)))))..))))))))).))))))))))))........)))))))).... (-59.00)

>gorGor3_ggo-mir-515-1_chr19:51131554-51131636_+

UCUCAUGCAGUCAUUCUCCAAAAGAAAGCACUUUCUGUUGUCUGAAAGCAGAGUGCCUUCUUUUGGAGCGUUACUGUUUGAGA

(((((.(((((.((.(((((((((((.((((..((((((.......)))))))))).))))))))))).)).))))).))))) (-40.50)

>gorGor3_ggo-mir-519e_chr19:51132545-51132631_+

UCUCAUGCAGUCAUUCUCCAAAAGGGAGCACUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAACAAAGUGCCUCCUUUUAGAGUGUUACUGUUUGAGA

(((((.(((((.((.(((.(((((((.((((((..((((.(((...))).)))))))))).))))))).))).)).))))).))))) (-35.10)

>gorGor3_ggo-mir-520f_chr19:51137135-51137221_+

UGUCAGGCUGUGACCCUCUAAAGGGAAGCGCUUUCUGUGGUCAGAAAGAAAAGCAAGUGCUUCCUUUUAGAGGGUUACCGUUUGGGA

..((((((.((((((((((((((((((((((((((((....)))).........)))))))))))))))))))))))).)))))).. (-48.50)

>gorGor3_ggo-mir-515-2_chr19:51139983-51140065_+

UCUCAUGCAGUCAUUCUCCAAAAGAAAGCACUUUCUGUUGUCUGAAAGCAGAGUGCCUUCUUUUGGAGCGUUACUGUUUGAGA

(((((.(((((.((.(((((((((((.((((..((((((.......)))))))))).))))))))))).)).))))).))))) (-40.50)

>gorGor3_ggo-mir-519b_chr19:51150888-51150968_+

CAUGCUGUGACCCUCUAGAGGGAAGCGCUUUCUGUUGUCUGAAAGAAGAGAAAGUGCAUCCUUUUAGAGGUUUACUGUUUG

((.((.((((.((((((((((((.(((((((((.((.(.....).)).))))))))).)))))))))))).)))).)).)) (-38.70)

>gorGor3_ggo-mir-525_chr19:51153214-51153298_+

CUCAAGCUGUGACUCUCCAGAGGGAUGCACUUUCUCUUAUGUGAAAAAAAAGAAGGCGCUUCCCUUUAGAGCGUUACGGUUUGGG

(((((((((((((.(((.(((((((.((.((((((...............)))))).)).))))))).))).))))))))))))) (-40.60)

>gorGor3_ggo-mir-523_chr19:51154095-51154181_+

UCUCAUGCUGUGACCCUCUAGAGGGAAGCGCUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAAGAACGCGCUUCCCUAUAGAGGGUUACCCUUUGAGA

(((((....(((((((((((.((((((((((.((((....(((...)))..)))).)))))))))).)))))))))))....))))) (-48.70)

>gorGor3_ggo-mir-518f_chr19:51155717-51155803_+

UCUCAUGCUGUGACCCUCUAGAGGGAAGCACUUUCUCUUGUCUAAAAGAAAAGAAAGCGCUUCUCUUUAGAGGAUUACUCUUUGAGA

(((((....((((.(((((((((((((((.(((((((((......))))...))))).))))))))))))))).))))....))))) (-42.10)

>gorGor3_ggo-mir-520b_chr19:51156931-51156991_+

CCCUCUACAGGGAAGCGCUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAAGAAAGUGCUUCCUUUUAGAGGG

(((((((.(((((((((((((((....(((...)))..))))))))))))))).))))))) (-35.50)

>gorGor3_ggo-mir-518b_chr19:51158435-51158517_+

UCAUGCUGUGGCCCUCCAGAGGGAAGCGCUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAACAAAGCGCUCCCCUUUAGAGGUUUACGGUUUGA

(((.(((((((.((((.((((((.(((((((..((((.(((...))).))))))))))).)))))).)))).))))))).))) (-39.30)

>gorGor3_ggo-mir-520c_chr19:51161953-51162039_+

UCUUGGGCUGUCAUCCUCUAGAGGGAAGCACUUUCUGUUGUCUGAGAGAAAAGAAAGUGCUUCCUUUUAAAGGGUUACCGUUUGAGA

((((((((.((.(((((.((((((((((((((((((.((.((...)).)).)))))))))))))))))).))))).)).)))))))) (-42.10)

>gorGor3_ggo-mir-518c_chr19:51163232-51163332_+

GCGAGAAGAUCUCAUGCUGUGACUCUCUGGAGGGAAGCACUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAACAAAGCGCUUCUCUUUAGAGUGUUACGGUUUGAGAAAAGC

.........(((((.((((((((.((((((((((((((.(((..((((.(((...))).))))))).)))))))))))))).)))))))).)))))..... (-46.10)

>gorGor3_ggo-mir-524_chr19:51165518-51165604_+

UCUCAUGCUGUGACCCUACAAAGGGAAGCACUUUCUCUUGUCCAAAGGAAAAGAAGGCGCUUCCCUUUGGAGUGUUACGGUUUGAGA

(((((.((((((((.((.(((((((((((.((((((....(((...)))..)))))).))))))))))).)).)))))))).))))) (-46.30)

>gorGor3_ggo-mir-519d_chr19:51169613-51169700_+

UCCCAUGCUGUGACCCUCCAAAGGGAAGCGCUUUCUGUUUGUUUUCUCUCAAACAAAGUGCCUCCCUUUAGAGUGUUACCGUUUGGGA

(((((.((.(((((.(((.(((((((.((((((..((((((........)))))))))))).))))))).))).))))).)).))))) (-42.90)

>gorGor3_ggo-mir-521-2_chr19:51172862-51172948_+

UCUCAGGCUGUGACUCUCCAAAGGGAAGAAUUUUCUCUUGUCUAAAAAAAAAGAACGCACUUCCUUUUAGAGUGUUACCAUGUGAGA

(((((.(..(((((.(((.(((((((((....((((.((.........)).))))....))))))))).))).)))))..).))))) (-26.60)

>gorGor3_ggo-mir-520g_chr19:51177706-51177795_+

UCCCAUGCUGUGACCCUCUAGAGGAAGCACUUUCUGUUUGUUGUCUGAGAAAAAACAAAGUGAUUCCCUUUAGAGUGUUACCAUUUGGGA

(((((....(((((.(((((((((((.(((((..(((((.............)))))))))).)).))))))))).)))))....))))) (-32.10)

>gorGor3_ggo-mir-526a-2_chr19:51182713-51182781_+

GUGACCCUCUAGAGGGAAGCACUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAAGAACAUGCAUCCUUUCAGAGGGUUAC

((((((((((.((((((.(((..((((....(((...)))..))))..))).)))))).)))))))))) (-30.90)

>gorGor3_ggo-mir-518e_chr19:51185936-51186022_+

UCUCAGGCUGUGACCCUCUAGAGGGAAGCGCUUUCUGUUGGCUAAAAGAAAAGAAAGCGCUUCCCUUCAGAGUGUUACGCUUUGAGA

((((((((.(((((.((((.((((((((((((((((...............)))))))))))))))).)))).))))))).)))))) (-47.80)

>gorGor3_ggo-mir-518d_chr19:51190933-51191019_+

UCCCAUGCUGUGACCCUCUAGAGGGAAGCACUUUCUGUUGUCUGAAAGAAACCAAAGCGCUUCCCUUUGGAGCGUUACGGUUUGAGA

((.((.((((((((.((((((((((((((.((((..(((.(((...)))))).)))).)))))))))))))).)))))))).)).)) (-41.40)

>gorGor3_ggo-mir-518a-2_chr19:51195388-51195474_+

UCUCAGGCUGUGACUCUGCAAAGGGAAGCCCUUUCUGUUGUCAGAAAGAAAAGAAAGCGCUUCCCUUUGCUGGGUUACGGUUUGAGA

((((((((((((((((.((((((((((((.((((((....((.....))..)))))).)))))))))))).)))))))))))))))) (-53.60)

>gorGor3_ggo-mir-517b_chr19:51197422-51197489_+

GUGACCCUCUAGAUGGAAGCACUGUCUGUUGUCUUAAGAAAAGAUCGUGCAUCCCUUUAGAGUGUUAC

(((((.(((((((.(((.((((.((((.((........)).)))).)))).))).))))))).))))) (-26.60)

>gorGor3_ggo-mir-520h_chr19:51198613-51198702_+

UCCCAUGCUGUGACCCUCUAGAGGAAGCACUUUCUGUUUGUUGUCUGAGAAAAAACAAAGUGCUUCCCUUUAGAGUGUUACCAUUUGGGA

(((((....(((((.(((((((((((((((((..(((((.............))))))))))))).))))))))).)))))....))))) (-38.80)

>gorGor3_ggo-mir-519c_chr19:51206851-51206937_+

UCUCAGCCUGUGACCCUCUAGAGGGAAGCGCUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAGGAAAGUGCAUCCUUUUAGAGGAUUACAGUUUGAGA

((((((.((((((.((((((((((((.(((((((((....(((...)))..))))))))).)))))))))))).)))))).)))))) (-47.20)

>gorGor3_ggo-mir-521-1_chr19:51208043-51208129_+

UCUCAUGCUGUGACCCUCCAAAGGGAAGAACUUUCUGUUGUCUAAAAGAAAAGAACGCACUUCCCUUUAGAGUGUUACCGUGUGAGA

((((((((.(((((.(((.(((((((((..(.((((....(((...)))..)))).)..))))))))).))).))))).)))))))) (-35.70)

>gorGor3_ggo-mir-522_chr19:51210624-51210710_+

UCUCAGGCUGUGUCCCUCUAGAGGGAAGCGCUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAAGAAAAUGGUUCCCUUUAGAGUGUUACGCUUUGAGA

((((((((.(((.(.((((((((((((.((.(((((....(((...)))..))))).)).)))))))))))).).))))).)))))) (-35.30)

>gorGor3_ggo-mir-519a-1_chr19:51211812-51211893_+

CUCAGGCUGUGACACUCUAGAGGGAAGCGCUUUCUGUUUUCUGAAAAAGAAAGUGCAUCCUUUUAGAGUGUUACUGUUUGAG

(((((((.(((((((((((((((((.(((((((((............))))))))).))))))))))))))))).))))))) (-48.30)

>gorGor3_ggo-mir-527_chr19:51213431-51213517_+

UCUCAAGCUGUGACUCUGCAAAGGGAAGCCCUUUCUGCUGUCUAAAAGAAAAGAAAGUGCUUCCCUUUGGUGAAUUACGGUUUGAGA

(((((((((((((.((..(((((((((((.((((((....(((...)))..)))))).)))))))))))..)).))))))))))))) (-45.30)

>gorGor3_ggo-mir-516a-1_chr19:51215844-51215933_+

UCUCAGGCUGUGACCUUCUCGAGGAAAGAAGCACUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAAGAAAGUGCUUCCUUUCAGAGGGUUACGGUUUGAGA

(((((((((((((((((((.((((...((((((((((((....(((...)))..)))))))))))))))).))))))))))))))))))) (-49.00)

>gorGor3_ggo-mir-1283-1_chr19:51217946-51218032_+

CUCAUGCUGUGAGUCUGCAAAGGGAAGCCCUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAAGAAAUCGCUUCCCUUUGGAGUGUUACGGUUUGAGAA

((((.(((((((..((.(((((((((((..(((((....(((...)))..)))))..))))))))))).))..))))))).)))).. (-41.50)

>gorGor3_ggo-mir-516a-2_chr19:51220861-51220950_+

UCUCAGGCUGUGACCUUCUCGAGGAAAGAAGCACUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAAGAAAGUGCUUCCUUCCAGAGGGUUACGGUUUGAGA

(((((((((((((((((((...((((.((((((((((((....(((...)))..)))))))))))).))))))))))))))))))))))) (-51.80)

>gorGor3_ggo-mir-519a-2_chr19:51223418-51223504_+

UCUCAGGCUGUGUCCCUCUACAGGGAAGCGCUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAGGAAAGUGCAUCCUUUUAGAGUGUUACUGUUUGAGA

((((((((.(((.(.(((((.(((((.(((((((((....(((...)))..))))))))).))))).))))).).))).)))))))) (-37.50)

>gorGor3_ggo-mir-372_chr19:51248720-51248786_+

GUGGGCCUCAAAUGUGGAGCACUAUUCUGAUGUCCAAGUGGAAAGUGCUGCGACAUUUGAGCGCCAC

((((..(((((((((.(((((((.((((..(.....)..)))))))))).).)))))))))..)))) (-30.50)

>gorGor3_ggo-mir-373_chr19:51249534-51249602_+

GGGAUACUCAAAAUGGGGGCGCUUUCCUUUUUGUCUGUACUGGGAAGUGCUUCGAUUUUGGGGUGUCCC

((((((((((((((.((((((((((((..............)))))))))))).))))).))))))))) (-36.40)

>gorGor3_ggo-mir-4752_chr19:51729965-51730036_+

AGUGUCUCCUUGUGGAUCCCAAGGAUGUGCUUCCACAUAGCAGCAUGUUUUUCAGAUGGACAAGGAGACACU

(((((((((((((..(((..(((((((((((.(......).)))))))))))..)))..))))))))))))) (-32.70)

>gorGor3_ggo-mir-4754_chr19:55946885-55946973_-

ACGCGCCUGAUGCGGACCUGGGUUGGCGGAGUGAGGCCCAGUGGUCACCGCCGCCCUCCGCAGGUCCAGGUUGUCGUGCGCAUGCGCCU

..((((.((.((((((((((((...((((((...(((...((((...)))).)))))))))...))))))))....)))))).)))).. (-41.60)

>gorGor3_ggo-mir-1292_chr20:2685742-2685807_+

CCUGGGAACGGGUUCCGGCAGACGCUGAGGUUGCGUUGACGCUCGCGCCCCGGCUCCCGUUCCAGG

(((((.((((((..((((..(.(((.((((((.....))).))))))).))))..))))))))))) (-34.00)

>gorGor3_ggo-mir-103a-2_chr20:3997328-3997405_+

UUGUGCUUUCAGCUUCUUUACAGUGCUGCCUUGUAGCAUUCAGGUCAAGCAGCAUUGUACAGGGCUAUGAAAGAACCA

..((.(((((((((.((.(((((((((((.(((.(.(.....).))))))))))))))).)))))..)))))).)).. (-28.30)

>gorGor3_ggo-mir-3192_chr20:18906652-18906728_+

GGAAGGGAUUCUGGGAGGUUGUAGCAGUGGAAAAAGUUCUUUUCUUCCUCUGAUUGCCCUCUCAGCUCUUUCCUUCU

((((((((..((((((((..(((((((.((((.(((....))).)))).))).))))))))))))....)))))))) (-31.30)

>gorGor3_ggo-mir-663a_chr20:26934296-26934388_-

CCGUCCGGCGUCCCAGGCGGGGCGCCGCGGGACCGCCCUCGUGUCUGUGGCGGUGGGAUCCCGCGGCCGUGUUUUCCUGGUGGCCCGGCCGUA

.((.((((.((((((((.((.(((((((((((((((((........).))))).....)))))))).))).))..))))).))))))).)).. (-52.70)

>gorGor3_ggo-mir-3193_chr20:28882080-28882134_+

UCCGGCGUAGGAUCUGAGGAGUGGACGAGUCUCGUUACCCAGCUCCUGAGCAGGA

(((.((.(((((.(((.((....(((((...))))).))))).))))).)).))) (-20.80)

>gorGor3_ggo-mir-1825_chr20:29548511-29548563_+

AGAGACUGGGGUGCUGGGCUCCCCUAGACUAGGACUCCAGUGCCCUUCUCUCC

.((((..(((((((((((.(((.........))).)))))))))))..)))). (-26.60)

>gorGor3_ggo-mir-644a_chr20:31844327-31844421_+

GAUUUUAUUUAGUAUUUUUCCAUCAGUGUUCAUAAGGAAUGUUGCUCUGUAGUUUUCUUAUAGUGUGGCUUUCUUAGAGCAAAGAUGGUUCCCUA

...................(((((..(((((.(((((((.(((((.((((((.....)))))).)))))))))))))))))..)))))....... (-27.20)

>gorGor3_ggo-mir-548o-2_chr20:36079060-36079129_+

AGGUGCAAAAGUAAUUGCGGUUUUUGCCAUUAAAAGUAAUGCGGCCAAAACUGCAGUUACUUUUGUACCC

.(((((((((((((((((((((((.(((((((....))))..))).))))))))))))))))))))))). (-37.90)

>gorGor3_ggo-mir-3646_chr20:42159706-42159789_+

UUCAAUACGUUGGGUUCAUUUCAUUUUCAUGACAACCCUAUAUGGGAAAAUGUUGUGAAAAUGAAAUGAGCCCAGCCCAUUGAA

((((((..((((((((((((((((((((((((((.(((.....)))....))))))))))))))))))))))))))..)))))) (-45.00)

>gorGor3_ggo-mir-3617_chr20:43544222-43544300_-

AGGUCAUAGAAAGACAUAGUUGCAAGAUGGGAUUAGAAACCAUAUGUCUCAUCAGCACCCUAUGUCCUUUCUCUGCCCU

.((.((.((((((((((((.(((..((((((((............)))))))).)))..)))))).)))))).)))).. (-27.80)

>gorGor3_ggo-mir-3616_chr20:45015971-45016062_+

UGUCACUCUGCCGGCAUCAUGAAGUGCACUCAUGAUAUGUUUGCCCCAUCAGCGUGUCACAAGGGCAUUUCAUGACGCAGGCGGAGUUGGCA

((((((((((((.((.(((((((((((.((..(((((((((.........)))))))))..)).))))))))))).)).))))))).))))) (-47.00)

>gorGor3_ggo-mir-645_chr20:48530930-48531023_+

CAGUUCCUAACAGGCCUCAGACCAGUACCGGUCUGUGGCCUGGGGGUUGAGGACCCCUGCUCUAGGCUGGUACUGCUGAUGCUUAAAAAGAGAG

...(((((...((((.((((..(((((((((((((.(((..(((((((...)))))))))).))))))))))))))))).))))....)).))) (-42.80)

>gorGor3_ggo-mir-1302-5_chr20:48560890-48561039_-

UGCCCGGCCUCCCAUUAAAUUGGUUUUUCAGACAAAUCACAAAUUUGUUUAGGUAUAAGUAUAUCCCAUGUAAUCUUUGGGACAUACUUAUGCUAAAAUAAUUGUUCCUUGUUGAUUGGAAAUCUUAAUUUUAAUUAGGUGUCCUGUAUU

......((((...((((((..((.(((((((((((...((((..((((((.(((((((((((.(((((.........))))).))))))))))).))))))))))...)))))...)))))).))....)))))).)))).......... (-37.30)

>gorGor3_ggo-mir-3194_chr20:49408294-49408366_-

AGGUGGCAGGGCCAGCCACCAGGCAGGCUGCGUGCCACCCAGGCAGCUCUGCUGCUCACCGGCAGUGUCACCU

((((((((..((((((.....((((((((((.((.....)).))))).))))))))....)))..)))))))) (-37.00)

>gorGor3_ggo-mir-4756_chr20:52158863-52158940_-

GGGAUAAAAUGCAGGGAGGCGCUCACUGUCUGCUGCCGAUUCUGCACCAGAGAUGGUUGCCUUCCUACAUUUUGUGCC

((.((((((((.(((((((((.(((.(.((((.(((.......))).)))).)))).))))))))).)))))))).)) (-35.60)

>gorGor3_ggo-mir-4325_chr20:55394971-55395060_-

GGGGAAGAUGUUGCACUUGUCUCAGUGAGAGAUGCUUCUAGAUCCAGGAGGCAGACCUCAACGAUGGAGAGAAGGCAGAUCCUUUGAGAU

...((((...((((.(((.((((..((((...(((((((.......)))))))...))))......)))).)))))))...))))..... (-27.20)

>gorGor3_ggo-mir-4532_chr20:56038257-56038307_+

ACAGACCCCGGGGAGCCCGGCGGUGAAGCUCCUGGUAUCCUGGGUGUCUGA

.((((((((((((.(((.((.(......).)).))).))))))).))))). (-28.20)

>gorGor3_ggo-mir-298_chr20:56962471-56962558_-

UCAGGUCUUCAGCAGAAGCAGGGAGGUUCUCCCAGUGGUUUUCCUUGACUGUGAGGAACUAGCCUGCUGCUUUGCUCAGGAGUGAGCU

(((..((((.((((((((((((..((((((.(((((.(.......).)))).).))))))..))))))..)))))).)))).)))... (-34.00)

>gorGor3_ggo-mir-646_chr20:58542871-58542964_+

GAUCAGGAGUCUGCCACUGGAGUCGGCACGCCUGCUUUUCACCUGUGAUCCCAGGAGAGGAAGCAGCUGCGUCUGAGGCCUCAGGCUCAGUGGC

............(((((((.((((((((((((((((((((.((((......)))).)).)))))))..)))).....)))...))))))))))) (-37.50)

>gorGor3_ggo-mir-4533_chr20:58724210-58724280_+

UGAGAAUGUGGAAGGAGGCUGCCGGACGCUGCUGGCUGCCUUCCAGCAUCCACUUCCCCUUCUCUCUCUCC

.(((((.(.((((((((((.(((((......))))).)))))..........)))))).)))))....... (-25.90)

>gorGor3_ggo-mir-548ag-2_chr20:58809952-58810015_+

UGCAAAGGUAAUUGUGGUUUCUGCCAUUGAAAGUAAAGGCAAGAACCUCAGUUACCUUUGCAGC

((((((((((((((.(((((.((((.(((....))).)))).))))).)))))))))))))).. (-33.60)

>gorGor3_ggo-mir-4758_chr20:60636608-60636678_-

GGUGAGUGGGAGCCGGUGGGGCUGGAGUCAGGGCACGCCCGGGGCUGCCCCACCUGCUGACCACCCUCCCC

((.(.((((.(((.((((((((...((((.(((....)))..)))))))))))).)))..)))).).)).. (-38.50)

>gorGor3_ggo-mir-124-3_chr20:61408538-61408624_+

UGAGGGCCCCUCUGCGUGUUCACAGCGGACCUUGAUUUAAUGUCUAUACAAUUAAGGCACGCGGUGAAUGCCAAGAGAGGCGCCUCC

.(((((((.((((..((((((((.(((..((((((((............))))))))..))).))))))))..)))).))).)))). (-40.80)

>gorGor3_ggo-mir-3196_chr20:61478141-61478204_+

GGGCGGGGGCGGGGCGGCAGGGGCCUCCCCCAGUGCCAGGCCCCAUUCUGCUUCUCUCCCAGCU

.((((((((.(((((((..(((((((...........)))))))...))))))).))))).))) (-34.60)

>gorGor3_ggo-mir-4326_chr20:61528627-61528685_+

GCUGCUCUGCUGUUCCUCUGUCUCCCAGACUCUGGGUGGAUGGAGCAGGUUGGGGGCCA

(((.((...(((((((...(((((((((...))))).)))))))))))...)).))).. (-26.00)

>gorGor3_ggo-mir-1914_chr20:62216449-62216528_-

CGUGUGAGCCCGCCCUGUGCCCGGCCCACUUCUGCUUCCUCUUAGCGCAGCAGGGGUCCCGCACUGGGAGGGGCCCUCAC

.(((.(.((((.(((.((((..(((((.((.((((...........)))).)))))))..)))).)))..)))).).))) (-39.20)

>gorGor3_ggo-mir-6130_chr21:11452623-11452731_+

CAAUGAAUGUGGAAAUGCAGGCAUCCCUUCUAUAUACUGAUUUAAUUUUCCUUGGAUUUAUAUGCAGUACUGAGGGAGUGGAUUGUAUGGUAGUUCUAUUUUUAAAUUU

...((((.((((((.(((..(((((((((((.(((((((....(((((.....)))))......))))).)).))))).))).)))...))).)))))).))))..... (-23.40)

>gorGor3_ggo-mir-4759_chr21:15251908-15251990_+

CAUUUAGGACUAGAUGUUGGAAUUAGACAGAAAAAAGUUAGACACAAAAAAUUGUGUCUAAUUCCAACAUCUAGUCCUAAAUG

(((((((((((((((((((((((((((((.((...................)).))))))))))))))))))))))))))))) (-46.00)

>gorGor3_ggo-mir-4327_chr21:18677732-18677817_-

GGCCUGGGUAGGCUUGCAUGGGAGACUGGGAAGAGACCAUGAACAGGUUAGUCCAGGGAGUUCUCAUCAAGCCCUUUACUGAGUAG

...((.((((((((((.((((((..(((((....((((.......))))..))))).....))))))))))))...)))).))... (-29.00)

>gorGor3_ggo-mir-6501_chr21:21915752-21915818_+

GGAGUUGCCAGGGCUGCCUUUGGUGACAGCAGCAGUAGAGUUGCCAGAGCAGCCUGCGGUAACAGUA

...((((((.(((((((.(((((((((.((....))...))))))))))))))))..)))))).... (-32.20)

>gorGor3_ggo-mir-802_chr21:24143072-24143165_+

GUUCUGUUAUUUGCAGUCAGUAACAAAGAUUCAUCCUUGUGUCCAUCAUGCAACAAGGAGAAUCUUUGUCACUUAGUGUAAUUAAUAGCUGGAC

...((((((.(((((.(.(((.((((((((((.(((((((............))))))))))))))))).))).).))))).))))))...... (-35.70)

>gorGor3_ggo-mir-6508_chr21:27991714-27991773_+

UUCCUCUAGAAAUGCAUGACCCACCCUGAGUUUUGGUGGGCCAUGCAUUUCUAGAACUCC

....((((((((((((((.((((((.........)))))).))))))))))))))..... (-32.30)

>gorGor3_ggo-mir-4760_chr21:28810036-28810115_-

GCCAUGGUGUUUAAACUGAACAGGAAGUUAGAAUUCUUAAGUAUCAAAACUAAAUUCAUGUUCAAUCUAAACCCCAUGGC

(((((((.(((((...((((((.(((.((((..................)))).))).))))))...))))).))))))) (-24.80)

>gorGor3_ggo-mir-3197_chr21:29778244-29778316_+

GGCGAGGGGAGGCGCAGGCUCGGAAAGGCGCGCGAGGCUCCAGGCUCCUUCCCGAUCCACCGCUCUCCUCGCU

(((((((((((.((..((.((((.((((.((..(......)..)).)))).)))).))..))))))))))))) (-38.90)

>gorGor3_ggo-mir-6070_chr21:32238295-32238397_-

GGGUCACUUCUAGCCUCUCCGGUUCCAGUCCCUGGAGCUCUGUGCCUUUGGGUCCUGGUGAGCUCUUGUUGAUUGCAGUGGGAGAUGGGGAGAAUUGCCUUCA

(((.((.((((..(((((((.(((.(((((...(((((((...(((....)))......)))))))....))))).))).))))).))..)))).)))))... (-37.20)

>gorGor3_ggo-mir-3198-1_chr22:1660423-1660502_-

GACUGUGCUCUCACUGUUCACCCAGCACUAGUAGUACCAGACGGUUCUGUGGAGUCCUGGGGAAUGGAGAGAGCACAGUC

((((((((((((.((((((.(((((.(((..(((.(((....))).)))...))).))))))))))).)))))))))))) (-44.30)

>gorGor3_ggo-mir-648_chr22:1904748-1904841_-

AUCACAGACACCUCCAAGUGUGCAGGGCACUGGUGGGGGCCAGGGCAGGCCCAGCGAAAGUGCAGGACCUGGCACUUAGUCGGAAGUGAGGGUG

..(((...(((.(((((((((.(((((((((..((.(((((......)))))..))..)))))....))))))))))....))).)))...))) (-37.10)

>gorGor3_ggo-mir-4761_chr22:3525593-3525676_+

GGACAAGGUGUGCAUGCCUGACCCAUUGUCAGACCUGGAAAAAGGGCCAGGGCUGUGGGUAGGGAGGGCAUGCGCACUUUGUCC

(((((((((((((((((((..((((((..(((.(((((........))))).)))..))).))).))))))))))))))))))) (-54.10)

>gorGor3_ggo-mir-3618_chr22:3648555-3648642_+

UAAGCUGAGUGCAUUGUGAUUUCCAAUAAUUGAGGCAGUGGUUCUAAAAGCUGUCUACAUUAAUGAAAAGAGCAAUGUGGCCAGCUUG

(((((((..((((((((..(((.((.((((..(((((((..........)))))))..)))).)).)))..))))))))..))))))) (-29.90)

>gorGor3_ggo-mir-649_chr22:4906211-4906307_-

GGCCUAACCAAAUACUGUAUUUUUGAUCGACAUUUGGUUGAAAAAUAUCUAUGUAUUAGUAAACCUGUGUUGUUCAAGAGUCCACUGUGUUUUGCUG

(((..(((...(((.((.((((((((.((((((..((((....(((((....)))))....)))).)))))).)))))))).)).))))))..))). (-22.90)

>gorGor3_ggo-mir-301b_chr22:5484948-5485025_+

GCCGCAGGUGCUCUGACGAGGUUGCACUACUGUGCUCUGAGAAGCAGUGCAAUGAUAUUGUCAAAGCAUCUGGGACCA

.((.((((((((.((((((.((((((((.((...........)).))))))))....)))))).)))))))))).... (-31.20)

>gorGor3_ggo-mir-650_chr22:6624155-6624250_+

CAGUGCUGGGGUCUCAGGAGGCAGCGCUCUCAGGACGUCACCACCAUGGCCUGGGCUCUGCUCCUCCUCACCCUCCUCACUCAGGGCACAGGUGAU

..((((((((((...((((((.((((..((((((.(((.......))).))))))...)))))))))).)))))..........)))))....... (-35.10)

>gorGor3_ggo-mir-548j_chr22:10597536-10597647_-

GGGCAGCCAGUGAAUAGUUAGCUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGUCUUUGAUAUUACUUUCAGUGGCAAAAACUGCAUUACUUUUGCACCAGCCUACUAGAACGCUGAGUUCAG

((((...(((((..((((..(((((((((((((((((.(((((.((((.((((......)))).)))).))))))))))))))))))))))..))))...))))).)))).. (-50.50)

>gorGor3_ggo-mir-3199-1_chr22:11976975-11977063_-

GGUGACUCCCAGGGACUGCCUUAGGAGAAAGUUUCUGGAAUGUCAAAACUUCCAGAAACUUUCUCCUAAGGCAGUCCGUGGGAGUCACU

(((((((((((.((((((((((((((((((((((((((((.((....)))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))) (-76.70)

>gorGor3_ggo-mir-3199-2_chr22:11976976-11977062_+

GUGACUCCCACGGACUGCCUUAGGAGAAAGUUUCUGGAAGUUUUGACAUUCCAGAAACUUUCUCCUAAGGCAGUCCCUGGGAGUCAC

((((((((((.((((((((((((((((((((((((((((((....)).)))))))))))))))))))))))))))).)))))))))) (-72.50)

>gorGor3_ggo-mir-3200_chr22:14834185-14834269_+

GGUGGUCGAGGGAAUCUGAGAAGGCGCACAAGGUUUGUGUCCAAUACAGUCCACACCUUGCGCUACUCAGGUCUGCUCGUGCCCU

((.(((((((.(.(((((((..((((((..((((((((((...)))))).....)))))))))).))))))).).)))).))))) (-33.20)

>gorGor3_ggo-mir-3928_chr22:15298166-15298225_-

UCCGAAGCUCUAAGGUUCCGCCUGCGGGCAGGAAGCGGAGGAGCCUUGGAGCUUUUCAGC

...((((((((((((((((..((((.........)))).))))))))))))))))..... (-32.30)

>gorGor3_ggo-mir-4764_chr22:17649881-17649968_-

UCUUCCCCAUGGAUGUGGAAGGAGUUACCUGUCACCAGUCAGAUAACUGUCAGCAGUCAGUUAACUCCUUUCACACCCAUGGGGAAGA

((((((((((((.((((((((((((((.(((.(..(.(.(((....))).).)..).))).)))))))))))))).)))))))))))) (-50.90)

>gorGor3_ggo-mir-3909_chr22:19582853-19582971_+

GGUUUGCUGUUGCGGUGUCCUUCCUCUGGGGAGCAGGCCCCGGGGGACAGGGAAAAGCACACAAGGAACUUGUCCUCUAGGGCCUGCAGUCUCACGGGAGAGUGACAUGCACCAGGACC

((((..(((.((((.((((((((((.(((((.((((((((.((((((((((.................)))))))))).))))))))..))))).)))).)).)))))))).))))))) (-60.90)

>gorGor3_ggo-mir-6069_chr22:19583941-19584019_-

UGGUGACCCCUGGGCCAGGGCCUGCUGCCCCCUGCCCAGUGCAGGAGGGUGGAGGGUCACUCCUUAGGUGGUCCCAGUG

(((.((((((((((..(((((((.(((((((((((.....))))).)))))).))))).)).)))))).)))))))... (-44.90)

>gorGor3_ggo-mir-4766_chr22:25144077-25144152_-

CUGAAGCUCCUUCUGAAAGAGCAGUUGGUGUUUAUUUUUUACUAAAUAGCAAUUGCUCUUUUGGAAGGAACUUGAG

((.(((.((((((((((((((((((((.((((((........)))))).)))))))))))))))))))).))).)) (-39.40)

>gorGor3_ggo-mir-1281_chr22:25434237-25434290_+

AGGGGGCACCGGGAGGAGGUGAGUGUCUCUUGUCGCCUCCUCCUCUCCCCCCUU

((((((....((((((((((((..........))))))))))))...)))))). (-33.90)

>gorGor3_ggo-mir-378i_chr22:26293382-26293457_-

GGGAGCACUGGACUAGGAGUCAGAAGGUGGAGUUCUGGGCGCUGUUUUUCCACUCUUGGGCCCUGGGCAUGUUCUG

.((((((.((..(((((.(((..(((((((((...............)))))).))).)))))))).)))))))). (-25.60)

>gorGor3_ggo-mir-4762_chr22:30218405-30218479_+

CUGAUACCCCAAAUCUUGAUCAGAAGCCUUGAUCAGAAGCUAGGAGGGCUUCUGAUCAAGAUUUGUGGUGUCAAG

.(((((((.(((((((((((((((((((((..............))))))))))))))))))))).))))))).. (-44.00)

>gorGor3_ggo-mir-3619_chr22:30582411-30582493_+

ACGGCAUCUUUGCAUUCAGCAGGCAGGCUGGUGCAGCCCGUGGUGGGGGACCAUCCUGCCCGCUGUGGGGUAAGGACGGCUGU

(((((.(((((((...((((.((((((.((((.(..(((.....)))).)))).)))))).))))....)))))))..))))) (-43.60)

>gorGor3_ggo-mir-4763_chr22:30604852-30604943_+

CCUGUCCCUCCUGCCCUGCGCCUGCCCAGCCCUCCUGCUCUGGUGACUGAGGACCGCCAGGCAGGGGCUGGUGCUGGGCGGGGGGCGGCGGG

((((((((((((((((.(((((.((((.......((((.((((((.........)))))))))))))).))))).)))))))))).)))))) (-62.80)

>gorGor3_ggo-mir-3201_chr22:32843442-32843493_+

GGGAUAUGAAGAAAAAUAAGAGGCUAGGAUUGCCUCUUAUUUUUACAUGCCU

(((.((((...(((((((((((((.......))))))))))))).))))))) (-21.10)

>gorGor3_ggo-mir-4535_chr22:33354707-33354765_+

AACUGGGUCCCAGUCUUCACAGUUGGUUUCUGAUACGUGGACCUGGCUGGGACGAUGUG

.((...((((((((((((((.(((((...)))))..)))))...)))))))))...)). (-21.00)

>gorGor3_ggo-mir-3667_chr22:34402121-34402194_-

UGAGGAUGAAAGACCCAUUGAGGAGAAGGUUCUGCUGGCUGAGAACCUUCCUCUCCAUGGCUCUUUCAUCCUCA

(((((((((((((.((((.((((.(((((((((........))))))))).)))).)))).))))))))))))) (-44.90)

>gorGor3_ggo-mir-4261_chr2A:10416810-10416867_-

GGUGGAAGUGGGUUCCUCCCAGUUCCUGAGACAGGAAACAGGGACCCAGGAGACCAGC

(((.....(((((((((.....((((((...))))))..)))))))))....)))... (-24.20)

>gorGor3_ggo-mir-548s_chr2A:12056406-12056484_+

UUGCUGCAAAAAUAAUUGCAGUUUUUGCCAUUAUUUUUAAUUAUAAUAAUGGCCAAAACUGCAGUUAUUUUUGCACCAA

(((.(((((((((((((((((((((.(((((((((.........))))))))).))))))))))))))))))))).))) (-39.80)

>gorGor3_ggo-mir-4262_chr2A:12128685-12128738_-

GAAAGCUGCAGGUGCUGAUGUUGGGGGGACAUGCAGACUACCUGCAGCAGAGCC

....((((((((((((((((((.....))))).))).).)))))))))...... (-24.60)

>gorGor3_ggo-mir-3681_chr2A:12487166-12487237_+

ACUUCCAGUAGUGGAUGAUGCACUCUGUGCAGGGCCAACUGUGCACACAGUGCUUCAUCCACUACUGGAAGU

((((((((((((((((((.(((((.((((((.((....)).)))))).))))).)))))))))))))))))) (-53.10)

>gorGor3_ggo-mir-3125_chr2A:13030406-13030484_+

GAGAAUGGGGUAGAGGAAGCUGUGGAGAGAACUCACCGUGCCUGUGGUUCGAGAUCCCCGCCUUCCUCCUCCUUUCCUC

..(((.((((..(((((((.((.(((..((((.(((.......)))))))....))).)).))))))))))).)))... (-28.80)

>gorGor3_ggo-mir-4757_chr2A:19731342-19731418_+

CUCCAGCCCGAGGCCUCUGUGACGUCACGGUGUCUGCGGGAGGAGACCAUGACGUCGCAGAGGCUUCGCGCUCUGAG

(((.(((.(((((((((((((((((((.(((.(((......))).))).))))))))))))))))))).)))..))) (-52.00)

>gorGor3_ggo-mir-4263_chr2A:28500857-28500939_+

AUAGUGCUCUUCAGGGUUUUACUUGGGAGAUUGGAGUGGCCAGUGUUCCUAAACAAUUCUAAGUGCCUUGGCCCACAGCAUAC

...(((((..(((((((...((((((((.(((((.....))))).))))...........))))))))))).....))))).. (-20.90)

>gorGor3_ggo-mir-558_chr2A:33145738-33145831_+

GUGUGUGUGUGUGUGUGUGGUUAUUUUGGUAUAGUAGCUCUAGACUCUAUUAUAGUUUCCUGAGUUGCUGUACCAAAAUACCACAAACGGGCUG

........((.(((.((((((.((((((((((((((((((..((..(((...)))..))..)))))))))))))))))))))))).))).)).. (-42.00)

>gorGor3_ggo-mir-4765_chr2A:33249200-33249276_+

UGGUGAUUUUGAACGUAGCUAUCCACCACUCAGCCUGGAAAAAGCUGAGUGAUUGAUAGCUAUGUUCAAAAUCACCA

(((((((((((((((((((((((...((((((((.........))))))))...))))))))))))))))))))))) (-48.50)

>gorGor3_ggo-mir-548ad_chr2A:36116416-36116497_+

CUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGUGGUUUUUGAAAGUAACUUGGCGAAAACCACAAUGACUUUUGCACCAAUCUAAUAC

.((((((((((((((((((((.(((((((((((((.(((...)))..))))))))))))).)))))))))))))))))))). (-45.90)

>gorGor3_ggo-mir-559_chr2A:48196548-48196643_+

GCUCCAGUAACAUCUUAAAGUAAAUAUGAACCAAAAUUACUUUUGGUAAAUAUAGUUUUGGUGCAUAUUUACUUUAGGAUGUUACUGGAGCUCCCA

((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((..(((...)))..)))))))))).))))))))))))))))))))))))))))..... (-53.90)

>gorGor3_ggo-mir-4431_chr2A:53655095-53655188_-

UGGUUUGCAACUCUGAAAACUAGAAGGUUUAUGACUGGGCAUUUCUCACCCAAUGCCCAGUAUUGAACUUUCUAGUUGUCAGAGUCAUUAACCC

.((((....(((((((.((((((((((((((..((((((((((........))))))))))..)))))))))))))).)))))))....)))). (-50.10)

>gorGor3_ggo-mir-3682_chr2A:54819705-54819785_-

UAAGUUAUAUAUGUCUACUUCUACCUGUGUUAUAAUAAAGGCGUCAUGAUGAUACAGGUGGAGGUAGAAAUAUAUAACUUA

((((((((((((.((((((((((((((((((((...............)))))))))))))))))))).)))))))))))) (-39.70)

>gorGor3_ggo-mir-216b_chr2A:57062859-57062940_-

GCAGACUGGAAAAUCUCUGCAGGCAAAUGUGAUGUCACUGAGGAAAUCACACACUUACCCGUAGAGAUUCUACAGUCUGACA

.(((((((...(((((((((.((.((.((((((.((......)).))))))...)).)).)))))))))...)))))))... (-32.40)

>gorGor3_ggo-mir-4432_chr2A:61508892-61508975_-

GCAUCUUGCAGAGCCGUUCCAAUGCGACACCUCUAGAGUGUCAUCCCCUAGAAUGUCACCCUGGAAAGACUCUGCAAGAUGCCU

(((((((((((((.(.(((((..(.((((..(((((.(.(....)).))))).)))).)..))))).).))))))))))))).. (-38.20)

>gorGor3_ggo-mir-5192_chr2A:63385207-63385298_+

UUAGUUCCAGCCUCCCGGCUCACCUGGAACCAUUUCUCCUGGGAAGCAUCGUAGCCAGGAGAGUGGAUUCCAGGUGGUGAGGGCUUGGUACU

..(((.(((((((....((.((((((((((((((.(((((((............)))))))))))).)))))))))))..)))).))).))) (-47.30)

>gorGor3_ggo-mir-4433_chr2A:65572418-65572498_+

CAUCCUCCUUACGUCCCACCCCCCACUCCUGUUUCUGGUGAAAUAUUCAGACAGGAGUGGGGGUGGGACAUAAGGAGGAUA

.((((((((((.(((((((((((.(((((((..(((((........))))))))))))))))))))))).)))))))))). (-59.30)

>gorGor3_ggo-mir-4434_chr2A:65756356-65756408_+

UCACUUUAGGAGAAGUGAAGUAGAACUUUGGUUUUCAACUUUUCCUACAGUGU

.((((.((((((((((.....(((((....)))))..)))))))))).)))). (-18.90)

>gorGor3_ggo-mir-4778_chr2A:67603108-67603187_-

UCACAUGUUCAAUUCUGUAAAGGAAGAAGAGGUAAGAAGAAGUGAAGCCCUCUUCUUCCUUUGCAGAGUUGAAUAUGUGG

.(((((((((((((((((((((((((((((((................))))))))))))))))))))))))))))))). (-49.10)

>gorGor3_ggo-mir-1285-2_chr2A:71562951-71563038_-

UUUGGGAGGCCGAGGCUGGUGCAUCACUUGAGCCCAGCAAUUUGAGACCAAUCUGGGCAACAAAGUGAGACCUCCAUCUCUACAAAGA

(((((((((..((((........((((((..((((((....(((....))).))))))....))))))..))))..))))).)))).. (-25.40)

>gorGor3_ggo-mir-5000_chr2A:76444339-76444441_+

CUGAAGAGUAGAGUGUGUGGUCCCAGUUCAGAAGUGUUCCUGAGUAACUUGUGCUUAUAACUCAGGACACUUCUGAACUUGGACCAUACAGGUCUCUCUGCUU

.....((((((((((((((((((.(((((((((((((.(((((((..............)))))))))))))))))))).)))))))))).....)))))))) (-57.70)

>gorGor3_ggo-mir-4264_chr2A:81090423-81090488_-

AAAGCUGGAUACUCAGUCAUGGUCAUUGUAACAUGAUAGUGACAGGUACUGGGUAAGACUGCAUAG

...((.(..((((((((....((((((((......))))))))....))))))))...).)).... (-19.50)

>gorGor3_ggo-mir-6071_chr2A:87315128-87315205_-

GUUUCUGCUGCCGGCCAAGGCUCUGGGUCCGGCUUACUCCCUAGCUUACUGUCCUCAGAACCCCCGCCACCACAGAAG

.((((((.((..(((...((.((((((.(.((((........))))....).)).)))).))...)))..)))))))) (-22.30)

>gorGor3_ggo-mir-4779_chr2A:87741858-87741940_-

UAAAUGUCUUACUGCUUUUACUGUUCCCUCCUAGAGUCCAUUCUUUACUCUAGGAGGGAAUAGUAAAAGCAGUAAGACAUUUA

(((((((((((((((((((((((((((((((((((((.........))))))))))))))))))))))))))))))))))))) (-60.80)

>gorGor3_ggo-mir-4435-1_chr2A:89056877-89056956_+

AGGCAGCAAAUGGCCAGAGCUCACACAGAGGGAUGAGUGCACUUCACCUGCAGUGUGACUCAGCAGGCCAACAGAUGCUA

.((((.....(((((.(((.((((((...(((.((((.....)))))))...)))))))))....))))).....)))). (-28.50)

>gorGor3_ggo-mir-4436a_chr2A:90272276-90272360_+

GCCUCACUUUUCCACUUCUGCCUGCCCUGCCCCUCGAAUCUGCUCCACGAUUUGGGCAGGACAGGCAGAAGUGGAUAAGUGAGGA

.((((((((.((((((((((((((.(((((((...(((((........)))))))))))).)))))))))))))).)))))))). (-60.40)

>gorGor3_ggo-mir-4772_chr2A:99938772-99938849_+

GUGAUUGCCUCUGAUCAGGCAAAAUUGCAGACUGUCUUCCCAAAUAGUCUGCAACUUUGCCUGAUCAGAGGCAGUCAC

(((((((((((((((((((((((.(((((((((((........))))))))))).))))))))))))))))))))))) (-59.40)

>gorGor3_ggo-mir-4266_chr2A:107180677-107180731_-

CCACUGCUGGCUGGGGCCCCUACUCAAGGCUAGGAGGCCUUGGCCAAGGACAGUC

..((((((((((((((((((((........)))).))))))))))..)).)))). (-27.00)

>gorGor3_ggo-mir-4267_chr2A:107886516-107886597_-

CUCAGCAGGCUCCAGCUUGGUGGCACUGGGGGAAGGCUCCAGACCCCAGCCUCUGUCAUCCCUGCAUGGAGCCCACAUCUCC

.......(((((((((..(((((((((((((............))))))....))))).))..)).)))))))......... (-35.00)

>gorGor3_ggo-mir-4436b-1_chr2A:107902983-107903073_-

GUGUCCUCACUUGUCCACUUCUGCCUGCCCUGCCCAAAUGGUGGAGCAGAUUCGAGGGGCAGGGCAGGAAGAAGUGGACAAGUGAGGCCAU

(((.((((((((((((((((((.((((((((((((......((((.....))))..)))))))))))).)))))))))))))))))).))) (-65.80)

>gorGor3_ggo-mir-4771-1_chr2A:109588703-109588776_-

GCUCUAGCCUAAUUUUAGAUCUGGUCUGCUUCAGUUUCACUCCAAGCAGACUUGACCUACAAUUAGCCUAGAGC

(((((((.((((((.(((.((.(((((((((.(((...)))..))))))))).)).))).)))))).))))))) (-32.80)

>gorGor3_ggo-mir-4782_chr2B:345336-345414_-

AUUGCCCAGUUCUGGAUAUGAAGACAAUCAAGAAAAGAUUUGGUGUUCUUGAUUGUCUUCAUAUCUAGAACUGGGCAGU

((((((((((((((((((((((((((((((((((...........)))))))))))))))))))))))))))))))))) (-55.10)

>gorGor3_ggo-mir-4783_chr2B:14396072-14396153_-

GGGAAAGCGGAGGGCGCCCCCAGCUCCCGGGCUGAUUGCGCUAACAGUGGCCCCGGUGUUGGGGCGCGUCUGCCGCUGCCCC

(((..(((((.(((((((((((((.((.(((((.((((......))))))))).)).))))))).)))))).)))))..))) (-54.50)

>gorGor3_ggo-mir-4784_chr2B:18414904-18414980_-

UGACUGGGCUGAGGAGAUGCUGGGACUGAGAGUGUCAUGGUGGAGCCUCCGUCCCUGCCCAUCCUCUCCGCAUGUUG

.(((((.(..(((((...((.(((((.(((.((.(((...))).))))).))))).))...)))))..).)).))). (-30.40)

>gorGor3_ggo-mir-663b_chr2B:19189544-19189659_-

GGGUGCCGAGGGCCGUCCGGCAUCCUAGGCGGGUCGCUGCGGGACCUCCCUCGUGUCUGUGGCGGUGGGAUCCCGUGGCCGUGUUUUCCUGGUGGCCCUGCCGUGCCUGAGGUUUC

((((((.((((((((.((((......(((((.(..(((((((((..((((((((.......)))).)))))))))))))).)))))..))))))))))).).))))))........ (-53.70)

>gorGor3_ggo-mir-3679_chr2B:21190393-21190459_+

CCCGGUGAGGAUAUGGCAGGGAAGAGGAGUUUCCCUCUAUUCCCUUCCCCCAGUAAUCUUCAUCAUG

...(((((((((.(((..((((((.(((((........))))))))))))))...)))))))))... (-28.20)

>gorGor3_ggo-mir-5590_chr2B:21934076-21934129_+

CUGCCAUACAUAGACUUUAUUGUGUUGAUCAACAAUAAAGUUCAUGUAUGGCAA

.((((((((((.(((((((((((........))))))))))).)))))))))). (-28.00)

>gorGor3_ggo-mir-4773-1_chr2B:38799186-38799263_+

UGCUCCCCAGCCUUUCUAUGCUCCUGUUCUGCUUUGAUGAAAUAAAGCAGAACAGGAGCAUAGAAAGGCUGGGGAGCA

((((((((((((((((((((((((((((((((((((......)))))))))))))))))))))))))))))))))))) (-71.00)

>gorGor3_ggo-mir-4774_chr2B:56369954-56370029_+

UAUAUUGUUGUCUGGUAUGUAGUAGGUAAUAACUGACAAACAGACAGUUGCCUAACAUGCGCCGGAAAACAACAUA

....(((((.((((((((((..((((((((..(((.....)))...))))))))))))..)))))).))))).... (-22.80)

>gorGor3_ggo-mir-4444-1_chr2B:65178650-65178723_+

GUGACGACUGGCCCCGCCUCUUCCUCUCGGUCCCAUAUUGAACUCGAGUUGGAAGAGGCGAGUCCGGUCUCAAA

.(((.((((((.(.((((((((((.((((((.(......).)).))))..)))))))))).).))))))))).. (-37.70)

>gorGor3_ggo-mir-3128_chr2B:65223667-65223732_-

UUCCUCUGGCAAGUAAAAAACUCUCAUUUUCCUUAAAAAAUGAGAGUUUUUUACUUGCAAUAGGAA

(((((...((((((((((((((((((((((......))))))))))))))))))))))...))))) (-34.70)

>gorGor3_ggo-mir-6512_chr2B:65281439-65281515_-

UAUGCUCUUACCAUUAGAAGAGCUGGAAGAAGGCUGAGGGAGAAGCCUUCUUCCAGCCCUUCUAAUGGUAGGAGCAU

.(((((((((((((((((((.((((((((((((((........)))))))))))))).))))))))))))))))))) (-59.40)

>gorGor3_ggo-mir-4437_chr2B:69398373-69398432_-

ACUUUGUGCAUUGGGUCCGCAAGGAGGGGAUGACCCUUGUGGGCUCAGGGUACGAAGGUU

.((((((((.((((((((((((((.(.......))))))))))))))).))))))))... (-33.50)

>gorGor3_ggo-mir-548ae-1_chr2B:72485682-72485751_+

GCAGUUUUUGCCAUUAAGUUGCGGUUUUUGCCAUUAUAAUGGCAAAAACUGCAGUUACUUUCACACCUGC

(((((((((((((((((((.(((.....))).))).)))))))))))))))).................. (-26.20)

>gorGor3_ggo-mir-561_chr2B:76466953-76467049_+

CUUCAUCCACCAGUCCUCCAGGAACAUCAAGGAUCUUAAACUUUGCCAGAGCUACAAAGGCAAAGUUUAAGAUCCUUGAAGUUCCUGGGGGAACCAU

.............((((((((((((.(((((((((((((((((((((...........))))))))))))))))))))).))))))))))))..... (-57.60)

>gorGor3_ggo-mir-1245a_chr2B:77162097-77162166_+

AUUUAUGUACAGGCCUUUAGAUCAUCUGAUGUUGAAUACUCUUUAAGUGAUCUAAAGGCCUACAUAUAAA

.(((((((..(((((((((((((((.(((.............))).)))))))))))))))..))))))) (-27.20)

>gorGor3_ggo-mir-1245b_chr2B:77162098-77162166_-

UUUAUAUGUAGGCCUUUAGAUCACUUAAAGAGUAUUCAACAUCAGAUGAUCUAAAGGCCUGUACAUAAA

....(((((((((((((((((((((....((((.....)).)))).))))))))))))))..))))).. (-24.90)

>gorGor3_ggo-mir-3606_chr2B:77179542-77179604_+

UUGUUGCUAUCUAGGUUAGUGAAGGCUAUUUUAAUUUUUUUUAAAUUUCUUUCACUACUUAGG

.........(((((((.((((((((....(((((......)))))...))))))))))))))) (-16.50)

>gorGor3_ggo-mir-3130-1_chr2B:95392140-95392214_-

CUUGUCAUGUCUUACCCAGUCUCUGGUGCAGCCUGUUGUCAAGGCUGCACCAGAGAUUGGGUAAGACAUGACAAG

((((((((((((((((((((((((((((((((((.......)))))))))))))))))))))))))))))))))) (-67.40)

>gorGor3_ggo-mir-2355_chr2B:95722986-95723072_-

CAGACGUGUCAUCCCCAGAUACAACGGACAAUAUGCUAUUAUAAUCGUAUGGCAUUGUCCUUGCUGUUUGGAGAUAAUACUGCUGAC

(((..((((.(((.((((((((((.(((((..(((((((.........))))))))))))))).))))))).))).))))..))).. (-32.20)

>gorGor3_ggo-mir-1302-4_chr2B:95884075-95884224_-

AAUGCAGAAGCACAGCUAAAAUUUGAAUUUUAGAUAAACAAAUUUUUCUUAGAAUAAGUAUGUUCCCAUGCAACAUUUGGGACAUACUUAUGCUAAAAUAUUAUUUGUGUUUCAUCUGAAAUUCAAAUUCAACUGGACAUCCUGUAUUAU

((((((((.(..(((....((((((((((((((((..((((((.....((((.((((((((((.((((.........)))))))))))))).))))......)))))).....))))))))))))))))...)))..).).))))))).. (-47.40)

>gorGor3_ggo-mir-4775_chr2B:96403675-96403749_+

AUUAAGCUUUUAAUUUUUUGUUUCGGUCACUCUUGAUAGCAGACAUUGACUGAAACAAAAAAUUAAAAGCUUUAU

...((((((((((((((((((((((((((.(((.......)))...))))))))))))))))))))))))))... (-32.90)

>gorGor3_ggo-mir-548f-2_chr2B:101201173-101201270_-

UAAUAACUAUUAGGUUGGUGCGAACAUAAUUGCAGUUUUUAUCAUUACUUUUAAUGGCAAAAACUGUAAUUACUUUUGCUCCAACCUAAUAUUUUAGU

.......(((((((((((.(((((..((((((((((((((.((((((....)))))).))))))))))))))..))))).)))))))))))....... (-40.60)

>gorGor3_ggo-mir-4776-1_chr2B:101709966-101710045_+

CUAUAUGCAGUGGACCAGGAUGGCAAGGGCUCUCCUGAAAGGACAGUAGAGCCCUUGCCAUCCUGGUCCACUGUAUAUAG

(((((((((((((((((((((((((((((((((.(((......))).))))))))))))))))))))))))))))))))) (-70.30)

>gorGor3_ggo-mir-6513_chr2B:107206019-107206081_-

GCUUUGGGAUUGACGCCACAUGUCUCAGGUCCUCAGCUGGUCAAGUGUCAUCUGUCCCUAGGC

((((.(((((.((.(.(((.((.(.(((........)))).)).))).).)).))))).)))) (-21.10)

>gorGor3_ggo-mir-3131_chr2B:108019242-108019304_-

GAGUCGAGGACUGGUGGAAGGGCCUUUCCCCUCAGACCAAGGCCCUGGCCCCAGCUUCUUCUC

(((..((((.((((.((.((((((((((......))..))))))))..))))))))))..))) (-29.80)

>gorGor3_ggo-mir-153-1_chr2B:108255174-108255263_-

CUCACAGCUGCCAGUGUCAUUUUUGUGAUCUGCAGCUAGUAUUCUCACUCCAGUUGCAUAGUCACAAAAGUGAUCAUUGGCAGGUGUGGC

.(((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((......)))..)))))))..))))))))))))).))))))))).))))). (-48.80)

>gorGor3_ggo-mir-3132_chr2B:108508188-108508262_-

GGUGGGAUGGGUAGAGAAGGAGCUCAGAGGACGGUGUGCCUUAUUUCCCUUGAGCCCUCCCUCUCUCAUCCCACC

(((((((((((.((((.(((.((((((.(((.((((.....))))))).)))))))))..))))))))))))))) (-40.60)

>gorGor3_ggo-mir-4268_chr2B:108888939-108889002_-

AUGCACAUCAGGUUCUAGAGGUUUUGCCCUAGCGGCUCCUCCUCUCAGGAUGUGAUGUCACCUA

.((.((((((.((((((((((....(((.....)))....))))).))))).)))))))).... (-26.30)

>gorGor3_ggo-mir-4439_chr2B:114066406-114066485_-

CCAGUGACUGUUACCUUGGAGGCAUUUUAUCUAAGAUACACACAAAGAAAAUGCCUCCAAGGUAUCAGUUUAACAGGCCA

((.(((((((.((((((((((((((((..(((.............))))))))))))))))))).)))))..)).))... (-34.30)

>gorGor3_ggo-mir-5702_chr2B:115724512-115724595_-

GCCUCAGCUCCUGGGAUAUGUUGCUGAUCCAACCUGAAAUCCUUCUGUAGGUUGAGUCAGCAACAUAUCCCAUGACUUUUGGGU

((((.((.((.(((((((((((((((((.(((((((...........))))))).))))))))))))))))).))))...)))) (-42.80)

>gorGor3_ggo-mir-4777_chr2B:120616031-120616076_+

UAGAAUAUUAUGGCAUUCUAGAUGAGAGAGAUGCCGUAAUAUUCUA

(((((((((((((((((((.......))).)))))))))))))))) (-20.70)

>gorGor3_ggo-mir-1244-2_chr2B:120975060-120975144_+

AUCUUAUUCCGAGCAUUCCAGUAACUUUUUUGUGUAUGUACUUAGCUGUACUAUAAGUAGUUGGUUUGUAUGAGAUGGUUAAAAA

(((((((.....(((..((((..(((......((((.((((......)))))))))))..))))..))))))))))......... (-15.10)

>gorGor3_ggo-mir-562_chr2B:121420714-121420808_+

AGUGAAAUUGCUAGGUCAUAUGGUCAGUCUACUUUUAGAGUAAUUGUGAAACUGUUUUUCAAAGUAGCUGUACCAUUUGCACUCCCUGUGGCAAU

......((((((((((((.((((((((.(((((((..(((.(((.((...)).))).))))))))))))).))))).)).))).....))))))) (-25.10)

>gorGor3_ggo-mir-5001_chr2B:121771555-121771654_-

AGCCCAGGGCGGCUGCGCAGAGGGCUGGACUCAGCGGCGGAGCUGGCUGCUGGCCUCAGUUCUGUCUCUGUCCAGGUCCUUGUGACCCGCCCGCUCCCCU

(((...((((((.(.((((.((((((((((..((.(((((((((((((...))))..))))))))).))))))).)))))))))).)))))))))..... (-49.70)

>gorGor3_ggo-mir-4440_chr2B:128509374-128509471_-

CUCUCACCAAGCAAGUGUCGUGGGGCUUGCUGGCUUGCACCGUGACUCACUCUCACCAAGCAAGUGCAGUGGGGCUUGCUGCCUUGCACUGUGAAGAU

((.((((...(((((.((.(((((.(((((((((((((...((((.......))))...)))))).))))))).))))).)))))))...)))))).. (-38.60)

>gorGor3_ggo-mir-4441_chr2B:128527710-128527809_-

CAGAUUCUCCUUCGUGUACAGGGAGGAGAUUGUACGUGAGAGAUAGUCAGAUCCGCGUGUUAGAGCAGAUUCUCCUUCAUGUACAGGAAAGAGAUUGUAC

(((..((((.(((.((((((.(((((((((((((((((.((..........)))))))......))))..)))))))).)))))).))).)))))))... (-35.40)

>gorGor3_ggo-mir-4269_chr2B:128771355-128771438_+

ACAGCGUCCUGCAGGCACAGACGGCCCUGGCUUCUGCCUCUUUCUUUGUGGAAGCCACUCUGUCAGGCCUGGGACGGAGGGGCA

.(..(((((..(((((.(.(((((...((((((((((..........))))))))))..))))).)))))))))))..)..... (-36.30)

>gorGor3_ggo-mir-2467_chr2B:128816671-128816751_-

GGACAGGCACCUGAGGCUCUGUUAGCCUUGGCUCUGGGUCCUGCUCCUUAGAGCAGAGGUAGAGAGGCUCAGGGUCUGUCU

((((((((.((((((.((((.(..(((((.((((((((........)))))))).)))))).)))).)))))))))))))) (-48.80)

>gorGor3_ggo-mir-4786_chr2B:129383885-129383964_-

GGGCAUGGCCUGAGACCAGGACUGGAUGCACCACUCUCCCUGUGAUGAGGUGAAGCCAGCUCUGGUCUGGGCCGUUUCAC

.((.(((((((.((((((((.((((...((((.(((.......)).).))))...)))).))))))))))))))).)).. (-38.40)

>gorGor3_ggo-mir-3133_chr2B:130968487-130968564_+

CAGAAAUUGUAAAGAACUCUUAAAACCCAAUAGUAAAAAGACAACCUGUUGAGUUUUAGGAGUUCUUUAUAUAUUCUG

(((((..(((((((((((((((((((.((((((............)))))).)))))))))))))))))))..))))) (-33.20)

>gorGor3_ggo-mir-3648_CABD02430939:775-968_-

CGCGACUGCGGCGGCGGUGGGGGGGGAGCCGCGGGGAUCGCCGCGGGCUGGUUGGCCGCUCCGGGUGCCCCGCGGGGCCGCCUUCGCGCUCGGAGGGUGCCGGCGGUGAGACCCCCGCGUGUGUCCCGGCCGCGGUCGGCUGCGCUCGAGGGGUCACGUGGGGUCCCCCUUCCCCGCCGGCCGCCUUUCUCGCG

(((((..((((((((((.((((((((.(((.((.(((((.((.((((((((((((((((.(((((.(((.((((((((((((...((((((...)))))).)))))......))))))).).)))))))..))))))))))).))))).)))))).).)).))).))))))))))))).))))).....))))) (-129.10)

>gorGor3_ggo-mir-3687_CABD02456815:103-163_+

CGCGCGUGCGCCCGAGCGCGGCCCGGUGGUCCCUCCCGGACAGGCGUUCGUGCGAUGUGUG

(((((((.(((.(((((((.(.((((.((....)))))).)..))))))).)))))))))) (-31.20)
4. Orangutan
>ponAbe2_ppy-mir-3124_chr1:146162-146228_-

GCGGACUUCGCCAGCGAAGGCAAAGUCGAUUUCCAAAAGUGACUUUCCUCACUCCAGUGAAGUCGGC

((.((((((((.((.((.((.((((((.((((....)))))))))))))).))...)))))))).)) (-25.10)

>ponAbe2_ppy-mir-3916_chr1:1841046-1841137_+

AUCCCAGAGAAGAAGGAAGAAGAGGAAGAAAUGGCUGGUUCUCAGGUGAAUGUGUCUGGGUUCAGGGGAUGUGUCCUCUUUUCUUCUGGGAU

((((((((......((((((.(((((........((((..((((((........)))))).))))........))))))))))))))))))) (-32.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4677_chr1:5889622-5889701_-

GCAAAGCAGCAAUUGUUCUUUGGUCUUUCAGCCAUGACCUGACCUUCUGUCUGUGAGACCAAAGAACUACUUUGCUUGGC

((.((((((.....(((((((((((((.(((.((.((........)))).))).)))))))))))))....)))))).)) (-31.50)

>ponAbe2_ppy-mir-3123_chr1:8151334-8151408_-

ACGGAUUUGAUUGAAUGAUUCUCCCAUUUCCACAUGAAGAGUGGAGCCCAGAGAAUUGUUUAAUCAUGUAUCCAU

..((((.((((((((((((((((....((((((.......))))))....))))))))))))))))...)))).. (-28.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4428_chr1:11922100-11922172_-

CUGGCCAGUGCCGUGUUGCCUGCUCCUUACUGUACACAUGGCUGGCAAGGAGACGGGAACGUGGAGCUGCCAU

.((((.(((.(((((((.((((((((((.((((.......)).)).)))))).))))))))))).))))))). (-30.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4753_chr1:14378557-14378639_+

AUAUCUACACAAGGCCAAAGGAAGAGAACAGAUAUAUCCACAGUACACUUGGCUGUUCUCUGUCUUUAGCCUUGUGUAGAUAU

(((((((((((((((.(((((.(((((((((......(((.((....)))))))))))))).))))).))))))))))))))) (-41.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4671_chr1:15316105-15316177_-

UGUUUUAAGACUGAAGACUGUGCACUAAUCUCUUAGCACUGAAGAUUAGUGCAUAGUCUUUGAUCUCAAAAUA

((((((.(((.(((((((((((((((((((((........).)))))))))))))))))))).))).)))))) (-33.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4742_chr1:25339777-25339861_+

UCAGGCAAAGGGAUAUUUACAGAUACUUUUAAAAAUUUGUUUGAGUUGAGGUAGAGUAAAUAUCUGUAUUCUCCUUUGCCUGCAG

.(((((((((((.....((((((((((((....(((((....))))).....))))))....))))))...)))))))))))... (-27.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4735_chr1:53800122-53800190_+

UGCAGUGCCUAAUUUGAACACCUUUGGUAUUCAUCAAAAAUACCAAAGGUGCUCAAAUUAGACAUUGCA

(((((((.(((((((((.(((((((((((((.......))))))))))))).))))))))).))))))) (-37.80)

>ponAbe2_ppy-mir-1278_chr1:57186866-57186933_-

AUUUGCUCAUAGAUGAUAUGCGUAGUACUCCCAGAACUCAUUAAGUUGGUAGUACUGUGAGCGAAUAG

((((((((((.............((((((.(((..(((.....)))))).)))))))))))))))).. (-19.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4424_chr1:72193951-72194036_-

CUUACAUCACACACAGAGUUAACUUGAAAUGGACUAAUUUUUCCACUAGUUAGUCCAUUUCAAGUUAACUCUGUGUGUGAUGUAGU

.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........)))))))))))))))))))))))))))))))))))))). (-60.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3120_chr1:78929998-78930078_-

GUCAUGUGACUGCCUGUCUGUGCCUGCUGUACAGGUGAGCGGAUGUUCUGCACAGCAAGUGUAGACAGGCAGACACAUGAC

((((((((.((((((((((((((.((((((.((((...........)))).)))))).)))))))))))))).)))))))) (-46.70)

>ponAbe2_ppy-mir-1295b_chr1:80027088-80027147_-

CACCCAGAUCUGCGGCCUAAUCACAGGCCACAUUUCUGAAUAGGCCACGGAUCUGGGUAA

.(((((((((((.((((((.(((.(((.....))).))).)))))).))))))))))).. (-32.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4654_chr1:89213906-89213981_-

CUGGCUGGUUGUGGGAUCCGGAGGCAUCUACGGUUGGAAUGUGACUCCAGUCUCCUUUUCCCUCAUCAUCUGCCAG

(((((.(((((.((((...((((((.........((((.......))))))))))...)))).))..))).))))) (-27.50)

>ponAbe2_ppy-mir-5187_chr1:90079613-90079687_-

GACUAAGGAUGGGAUGAGGGAUUGAAGUGGAGCAGGAAUGCUCUUUUCUCCACUGAAUCCUCUUUCCUCAGGUGG

.......((.((((.((((.(((..(((((((.((((....))))..))))))).))))))).))))))...... (-24.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4258_chr1:96517647-96517739_-

ACCGCCCCCGCCCCCCGCCAUCGCCUUGCAGGCUGACCUCUUACUUUCAGUCGGUCUUCCUCCCUGGGCUUGGUGUGGGGGCGGGGGAGUGUC

(((.((((((((((((((((..((((.(.(((..((((..............))))..))).)..)))).))))).))))))))))).).)). (-53.50)

>ponAbe2_ppy-mir-548ac_chr1:111607917-111608008_+

GUAUUAUGUUGGUGCAAAAGUUAUUGCAGUUUUUGCUAUUUUUUUUUUUUUAAUGGCAAAAACCAGCAAUUACUUUUGCACUAACCUAAUAG

.(((((.((((((((((((((.(((((.((((((((((((...........))))))))))))..))))).)))))))))))))).))))). (-41.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4256_chr1:115770900-115770963_+

UGUUCUAUUUAUCUGACCUGAUGAAGGUCUCCUGGCAUUGGUUAGGUCUGAUGAUCCAUUUCUG

........(((((.((((((((.((.(((....))).)).)))))))).))))).......... (-20.00)

>ponAbe2_ppy-mir-2682_chr1:130595263-130595372_+

ACCUUCCUGAAAGAGGUUGGGGCAGGCAGUGACUGUUCAGACGUCCAAUCUCUUUGGGACACCUCUUCAGCUCUGUCUUCCCUGCCUCUGCCUUUAGGACGAGUCUCAAA

(((.(((((((((((((.((((.((((((.(.(((...((..((((..........))))..))...)))).)))))))))).))))))...))))))).).))...... (-40.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4423_chr1:143835651-143835730_-

AUCGUGUACUGCAGUUGCCUUUUUGUUCCCAUGCUGGUUAAGCCUAGCAUAGGCACCGAAAAGCAACAACAGUAUGUGAA

.((((((((((..(((((.((((.((.((.(((((((......))))))).)).)).)))).)))))..)))))))))). (-30.50)

>ponAbe2_ppy-mir-3117_chr1:162778397-162778474_-

CCCUAAAGGGCCAGACACUAUAUGAGUCAUAUAAGGGAAGGCAUUCUAGGACUCGUACAGUGCCAGGUGUUGUGUGGG

(((...((.(((.(.((((.((((((((.......((((....))))..)))))))).)))).).))).))....))) (-24.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4794_chr1:164793730-164793806_-

UUUUAACAUCUGGCUGUCUCAUGAGACUGUAUGUCCUAACAGUGCUUGUAGUCUCAUGAGAUAGCCAGAUGUUAAAA

(((((((((((((((((((((((((((((((.((.((...)).)).))))))))))))))))))))))))))))))) (-48.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4422_chr1:174501401-174501483_-

AGUUCUUCUGCAGACAAAAGCAUCAGGAAGUAACCACAAUGUACCAGUGGGCCCUUCUUGAUGCUCUUGACUGCAGAGGAGCC

.((((((((((((.(((.((((((((((((...((((.........))))...)))))))))))).))).)))))))))))). (-47.20)

>ponAbe2_ppy-mir-1273g_chr1:176780458-176780557_-

GAGGUGGGAGGAUUGCUGGAAUCAGGGUGGUUGAGGCUGCAGUAAGUUGUGAUCAUACCACUGCACUCCAGCCUGGGUGACAGAGCAAGACCUUGUCUCA

((((((((.(..(((((....(((((.(((....((.((((((....((....))....))))))))))).))))).......)))))..))))))))). (-32.50)

>ponAbe2_ppy-mir-1273f_chr1:176792669-176792766_-

AGGUGGGAGGAUUGCUUGAGCCUGGGAGAUGGAGGUUGCAGUGAGCUGAGAUCACGCAACUGCACCCCAGCCUGGGCCAUAGAGUCAGUCCUUGUCUC

....(.(((((((((((..(((((((...(((.(((.(((((..((((....)).)).))))))))))).)))))))....))).)))))))).)... (-41.50)

>ponAbe2_ppy-mir-761_chr1:177932900-177932958_+

GGAGGAGCAGCAGGGUGAAACUGACACAGUUCUGGUGAGUUUCACUUUGCUGCUCCUCC

((((((((((((((((((((((.((.((....)))).)))))))))))))))))))))) (-44.10)

>ponAbe2_ppy-mir-6500_chr1:178720720-178720805_-

CCUGCCUGCAUAAAGGAGCUAUCCACUCCAGGUGGCCUCUCUGCUGAGAGCUGGACACUUGUUGGGAUGACCUGCCUGCAGGUAGG

((((((((((...(((...(((((.(..((((((.((.((((....))))..)).))))))..)))))).)))...)))))))))) (-41.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4421_chr1:178720918-178720986_-

CUGGGUCUCCUCUCUGCUGAGAGUUGGACACUUGUUGGAACAACCUGUCUGUGGAAAGGAGCUACCUAC

.((((((((((.(((((.((.(((((..(........)..))).)).)).))))).)))))..))))). (-22.70)

>ponAbe2_ppy-mir-5584_chr1:185402082-185402141_-

CAGGGAAAUGGGAAGAACUAGAUUUGAAUCCAGACCUUUUGUUCUUCCCUUUGCCCAAUU

..(((....(((((((((.((.((((....)))).))...)))))))))....))).... (-22.10)

>ponAbe2_ppy-mir-3659_chr1:192073970-192074068_-

UCUACAAGCAGAUACAAGGAUGCCCUUGUACAUGACACAUGUGCUGCUUGUAUAGACACGAGUGUUGUCUACGAGGGCAUCCUUGUGUCUGUGUGUGUG

..((((.(((((((((((((((((((((((.(((((((.(((((((......))).)))).))))))).))))))))))))))))))))))).)))).. (-58.90)

>ponAbe2_ppy-mir-5581_chr1:192659235-192659294_+

AGCCUCCCAGGAGAAAUGGAGACCCUAUACAUACCUGUUUCCAUGCCUCCUAGAAGUUCC

(((.((..(((((..((((((((.............))))))))..))))).)).))).. (-17.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4255_chr1:193033025-193033096_-

GAGCAUCCUUCAGUGUUCAGAGGUGGAGUCAGUAUUGGUCUGGCCAUUUUUAGGGCAAAGAGGCAGCAUUAU

..((..((((...(((((((((((((..((((.......)))))))))))).)))))..))))..))..... (-18.80)

>ponAbe2_ppy-mir-3605_chr1:196873060-196873159_+

ACUUUAUAUGUGUAAUUGUGAUGAGGAUGGAUAGCAAGGAAGCCGCUCCCACCUGACCCUCACGGCCUCCGUGUCACCUGUCCUCUAGGUGGGACGCUCG

.........((((.........((((((((...(((.(((.((((.................)))).))).)))...))))))))........))))... (-25.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4254_chr1:198498719-198498794_+

CUUGGAAGGAGGGUGGGGUGGCUCCUCUGCAGUGAGUAGGUCUGCCUGGAGCUACUCCACCAUCUCCCCCAGCCCC

.((((..((((((((((((((((((...((((.........))))..))))))))))))))..)))).)))).... (-40.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4420_chr1:199557481-199557557_+

CUCUUGGUAUGAACAUCUGUGUGUUCACGGUUCUCUGUGCACAGGGGACGAGAGUCACUGAUGUCUGUAGCUGAGAC

(((..(.((((.(((((.(((..(((...((((((((....))))))))..))).))).))))).)))).).))).. (-25.50)

>ponAbe2_ppy-mir-3917_chr1:204497802-204497894_+

GGCGCUUUUGUGCGCGCCCGGGUCUGUUGGUGCUCAGAGUGUGGUCAGGCGGCUCGGACUGAGCAGGUGGGUGCGGGGCUCGGAGGAGGCGGU

..(((((((...((.((((.(..((.....(((((((..((.((((....))))))..)))))))....))..).)))).))..))))))).. (-38.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4425_chr1:205381331-205381413_-

GUGCUUUAACGAAUGGUCCCAUUGAAUCCCAACAGCUCUGCGAAGUGUUGUUGGGAUUCAGCAGAACCAUUCAUGUAAAGUAA

.(((((((..(((((((.(..(((((((((((((((.((....)).)))))))))))))))..).)))))))...))))))). (-39.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4419a_chr1:207375360-207375436_+

UGGUGGUGUGUGCCUGUAGUCUUAGCUACUUGGGAGGCUGAGGGAGGAGACUGCAGUGAGUGGAGAUCACGCCACUG

.(((((((((..(((((((((((..((.(((((....)))))))..))))))))))........)..))))))))). (-32.60)

>ponAbe2_ppy-mir-3115_chr1:207388872-207388939_-

UCUGAAUAUGGGUUUACUAGUUGGUGGUGAAUUCAUGAGUCGCCAACUAUUAGGCCUUUAUGUCCAGA

((((.(((((((((((.((((((((((((....)))....))))))))).)))))))..)))).)))) (-24.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4253_chr1:207580224-207580291_+

UCAGGCAUCGCCCUUGAGGGGCCCUAGGACUUACUUGUGCAGGGCAUGUCCAGGGGGUCCAGGUCUGC

.(((((..(.((((.((.(.(((((.(.((......)).)))))).).)).)))).).....))))). (-29.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4684_chr1:207708690-207708771_-

GCACCAGGGGUACCUCUCUACUGACUUGCAACAUACAUUUGUCUUGGUGUGUUGCAAGUCGGUGGAGAUGUACCCUUGGUGC

(((((((((((((.((((((((((((((((((((((..........)))))))))))))))))))))).))))))))))))) (-62.50)

>ponAbe2_ppy-mir-6127_chr1:207793127-207793235_+

ACUUUCUCCAUCUACCAAGAUGAGGGAGUGGGUGGGAGGUGGGAAGGCUGCCCCAAAUGGUCUCUAACAUCCCUUCUAGUCUCCUCCUCCUCCUCCUCCUUCUUCUUUU

................((((.(((((((.(((.((((((.((((.(((((......(((........)))......))))))))))))))).)))))))))).)))).. (-39.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4418_chr1:208163267-208163328_-

UGGGUUUUGCUCUGAGUGACCGUGGUGGUUGUGGGAGUCACUGUAGGACUCAGCAGGAAUUC

((((((((((....(((((((.((.......)).).)))))))))))))))).......... (-16.60)

>ponAbe2_ppy-mir-6084_chr1:209723381-209723490_-

AGCGUCCGGGCUGGGCCGCAGGACCGGGCGCGGAGCCUCGCAGGGUCGGGCUCGGGCUCCCCAACCGUCUCCGCUUCUUCCGCCAGUCGGUGGCCGGGCUGGCGGCGCGG

.((((((.((((.((((((..(((..((((.((((....((.(((.(((....(((...)))..))).))).))..)))))))).))).)))))).)))).).))))).. (-59.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4695_chr1:211473661-211473735_+

CCUGCAGGAGGCAGUGGGCGAGCAGGCGGGGGCAGCCCAACGCUGUGGGCCUGACCUCACCGCUGCCUCCUUCCC

.....((((((((((((..((((((((....(((((.....)))))..)))))..))).)))))))))))).... (-43.30)

>ponAbe2_ppy-mir-3972_chr1:213171271-213171357_-

GCCCAUUUGCCUUGGCUUGGGGUGGCAGGCCUGUGGGAAGGAGAGAUGCCAGAAUGGACCUGCCAGCCCCAUUCCAGGGCACAGCAU

.......((((((((..((((((((((((((..(((.(........).)))....)).))))))).)))))..))))))))...... (-45.10)

>ponAbe2_ppy-mir-3675_chr1:213732174-213732247_+

GGAUGAUAAGUUAUGGGGGCUUCUGUAGAGAUUUCUGUGAGAACAUCUCUAAGAAACUCCCCCAGACUGAAUUC

((((....((((.((((((.((((.(((((((((((...)))).)))))))))))...))))))))))..)))) (-26.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4632_chr1:218089427-218089487_-

GAGGGCAGCGUGGGUGCGGCGGAGGCAGGCGUGACCGUGUGCCGCCCUCUCGCUGCUCUAG

.(((((((((.(((.((((((.(((((....)).)).).)))))).))).))))))))).. (-35.90)

>ponAbe2_ppy-mir-1273d_chr1:220164246-220164331_-

GAAUCGCUUGCACCCAUGAGGUUGAGGCUGCAGUGAGCCAAGAUCGUGCCACUGCACUUUAGCCUGGGUGACAAGAGCGAAACUUC

...(((((((((((((...((((((((.(((((((.(((......).))))))))))))))))))))))).))..)))))...... (-40.30)

>ponAbe2_ppy-mir-5697_chr1:220424969-220425047_-

AGCAUGUUCUCAAGUAGUUUCAUGAUAAAGGGUGUAUGAGAGACCAACCCUUUAUCAUGAAACUGCUUGAGGAUAUGCU

(((((((((((((((((((((((((((((((((.............))))))))))))))))))))))))))))))))) (-52.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4252_chr1:224086023-224086085_+

UGGGGGGCUGGCAGCUCAUCAGUCCAGGCCAUCUGGCCACUGAGUCGGCACCAGCGCCCAAUC

..(((.(((((..(((..(((((...((((....)))))))))...))).))))).))).... (-32.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4689_chr1:224679285-224679354_+

GGUUUCUCCUUGAGGAGACAUGGUGGGAGCCAGUCAGGCAGCCCAUGCCCUGUGUCCUCAUGGAGAGGCC

(((((((((.((((((.(((.((((((.(((.....)))..)))..))).))).)))))).))))))))) (-41.90)

>ponAbe2_ppy-mir-5092_chr3:7443542-7443629_+

AUCCCAGAUCAGAUGCCAAACCCAGUGGGGAUUGGACGCCAUGAUGAGCCCAAACCAAUCCACGCUGAGCUUGGCAUCUGAUUUGGGA

.((((((((((((((((((.(.(((((.(((((((..((((...)).)).....))))))).))))).).)))))))))))))))))) (-50.20)

>ponAbe2_ppy-mir-544b_chr3:7881215-7881292_-

GGAAUUUUGUUAAAAUGCAAAAUCCAGUUCUGUAGCUCUGAGACUGGACCUGAGGUUGUGCAUUUCUAACUAAGUGCC

((.((((.(((((((((((.(((((((.(((((..(...)..)).))).))).)))).))))))).)))).)))).)) (-19.30)

>ponAbe2_ppy-mir-6083_chr3:8244524-8244629_-

GUAAAAAGAGUCCAGAGUCUGGGAAGGUGGAAAGGGAGCAGGAGCAUCGUCUUUAAGAGGGUCAGGUACCUUUGCUCUUAUAUCAGAGGCUGUGGGCUCCCUACAG

.......(((((((.(((((..(((((.(.(((((..((..((.(.((........)).).))..)).))))).).)))...))..))))).)))))))....... (-36.20)

>ponAbe2_ppy-mir-5682_chr3:11566682-11566757_-

GGCCCGUGGGUCUUAUCCUGCAAGGUGCUACAGAGAUGAGGCCUGUAGCACCUUGCAGGAUAAGGCCUACUGGGCC

(((((((((((((((((((((((((((((((((.(......))))))))))))))))))))))))))))).))))) (-64.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4447_chr3:15895199-15895289_+

GUUCUAGAGCAUGGUUUCUCAUCAUUUGCACUACUGAUACUUGGGGUCAGAUAAUUGUUUGUGGUGGGGGCUGUUGUUUGCAUUGUAGGAU

((((((((((((((((((.((((((..(((.(((((((.......))))).))..)))..))))))))))))).)))))......)))))) (-21.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4445_chr3:23220005-23220075_-

UUCCUGCAGAUAGGUUUCUUUUGCCGUGCAAAUUUAAGUUUUUGCACGGCAAAAGAAACAAUCCAGAGGGU

.((((...(((..(((((((((((((((((((........))))))))))))))))))).)))...)))). (-36.50)

>ponAbe2_ppy-mir-548ab_chr3:29527419-29527503_+

AUGUUGGUGCAAAAGAAAUUGUGGAUUUUGCUAUUACUUGUAAUUACUUGUAAUGGCAAAACUCGCAAUUACUUUUGCACCAACC

..(((((((((((((.((((((((.((((((((((((..((....))..)))))))))))).)))))))).))))))))))))). (-45.50)

>ponAbe2_ppy-mir-3921_chr3:33269236-33269317_+

AGCCCAGUGCAAGCCACAUGGUACUCCAGAGACUUAGAAAUCCCUAAGUCUCUGAGCACCACAUGCCUUGUACUGGGCUAGG

(((((((((((((.((..((((.(((.((((((((((......))))))))))))).))))..)).)))))))))))))... (-49.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4273_chr3:42297215-42297298_+

UCCCCUGUGUGUGUUAUCUGACGGACAGUAAGCCUUGACUUAUGGCUACAUGCUUUUUCACGAUGGUCACAUGCAUAGGGCUUU

..(((((((((((((((((((.((((((((.(((.........)))))).)).))).))).))))...)))))))))))).... (-28.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3923_chr3:46185015-46185094_+

GGUAGAGUGAGCUCCAAUCCAAUAUUACCAGUUUCCUCUUAUAAAGAAACUAGUAAUAUUGGAUUAGAGCUCACUCCACU

(((.((((((((((.(((((((((((((.((((((..........)))))).))))))))))))).)))))))))).))) (-43.00)

>ponAbe2_ppy-mir-5688_chr3:52405628-52405710_+

AAAACACUUUACCAUUUUACAGGUGUUUGUUAUGUUUUGGACAUAGAAACAUAACAAACACCUGUAAAAUAGCAAAGUGUCUC

...(((((((.(.(((((((((((((((((((((((((.......))))))))))))))))))))))))).).)))))))... (-41.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4795_chr3:54323495-54323583_-

UGAUAUGGAAGAAAUCCAGAAGUGGCUACUGAUAUUGACACUAUAACAAUAAUGUCAAUAUCAUUAGCCACUUCUGGAUUUAUGAAUCA

...........(((((((((((((((((.(((((((((((.(((....))).))))))))))).)))))))))))))))))........ (-44.10)

>ponAbe2_ppy-mir-3136_chr3:76702682-76702759_+

AAUAUGAAACUGACUGAAUAGGUAGGGUCAUUUUUCUGUGACUGCACAUGGCCCUACCUAUUCAGUUAGUUCCAUAUU

.(((((.(((((((((((((((((((((((......((((....))))))))))))))))))))))))))).))))). (-44.90)

>ponAbe2_ppy-mir-5787_chr3:96265156-96265214_-

GCGGGCUGGGGCGCGGGGAGGUGCUAGCUAGGUCGGCCUCGGCUCCCGCGCCGCACCCC

..(((.((.((((((((((((((((.....)))..)))))....)))))))).))))). (-33.80)

>ponAbe2_ppy-mir-5193_chr3:96690544-96690637_+

CCUAGGAAAGGCUGCUGGUAACUGGGAUGGGGGUUGGGAGGAGGUAAGAAGUCUCUCACUCCUCCUCUACCUCAUCCCAGUUCCAUCACCUGAA

........(((.((.(((.(((((((((((((...((((((((...(((....)))..))))))))...)))))))))))))))).)))))... (-48.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4271_chr3:97217964-97218031_-

AAAUCUCUCUCCAUAUCCUUCCUGCAGCCCCCAGGUGGGGGGGGGAGAAAAGGUGGGGAAUUAGAUUC

.(((((.(((((((...((((((....(((((....))))))))))).....)))))))...))))). (-28.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4793_chr3:97900162-97900248_+

UUUCUCCUCGCUGCCCGCACAUCCUGCUCCACAGGGCAGAGGGAGGCCAAGAAGACCUCUGCACUGUGAGUUGGCUGACUGGAGGAA

(((((((...(.(((..........((((.((((.(((((((.............))))))).)))))))).))).)...))))))) (-32.70)

>ponAbe2_ppy-mir-711_chr3:97968476-97968551_+

ACUGACUUUGAGUCUCUCCUCAGGGUGCUGCAGGCAAAGCUGGGGACCCAGGGAGAGACGUAAGUGAGGGGAGAUG

.((.((((...(((((((((..((((.((.(((......))).)))))).)))))))))..)))).))........ (-35.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4443_chr3:98375199-98375251_-

GGUGGGGAUUGGAGGCAUGGGUUUUAGAACCUAUCCCUUUCUAGCCCUGAGCA

.((((((.(((((((.(((((((....))))))).))..)))))))))..)). (-17.80)

>ponAbe2_ppy-mir-548ay_chr3:114462146-114462254_+

AGAAAGAUGCUUACUACUAGGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGUGGUUUUUGCAUUUAAAGUAAUGGCCAAAACCGCCAUUACUCUUGCACGAACCUAACGGUAACACUUCU

...(((.((.(((((....(((((.((((((.((((((.((((((((.((..(((...)))..)).)))))))).)))))).)))))).)))))...)))))))))).. (-40.50)

>ponAbe2_ppy-mir-466_chr3:115826746-115826829_+

GUGUGUGUAUAUGUGUGUUGCAUGUGUGUAUAUGUGUGUAUAUAUGUACACAUACACACACACACAACACACAUAUAUACAUGC

((((((((((((((((((((..(((((((.((((((((........)))))))).)))))))..)))))))))))))))))))) (-47.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4442_chr3:121609743-121609809_+

GCGCCCUCCCUCUCUCCCCGGUGUGCAAAUGUGUGUGUGCGGUGUUAUGCCGGACAAGAGGGAGGUG

....(((((((((....((((((((((..(((......))).)).))))))))...))))))))).. (-29.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4792_chr3:122815971-122816046_+

GCAGCCCGGUGAGCCCUCGCGCUGGCCUGGCAGUGCGUCGGAAAAACAGGGAGGGUGGGGCCGCGCGGAUCUCUGC

((((.((((((.((((.(((.((..((((.................)))).)).)))))))))).)))....)))) (-31.10)

>ponAbe2_ppy-mir-3714_chr3:130607127-130607191_-

GAAGGCAGCAGUGCUCCCCUGUGACAUGCUCCGUCACCGGGCAGGGAAGAUGCCGCUGCCACCUC

...((((((.(((((.((((((........(((....))))))))).)).))).))))))..... (-25.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3134_chr3:131870006-131870079_+

UGUAUCCAAUGUGUAGUCUUUUAUCCCUCACAUGGAGUAAAAUAUGAUGGAUAAAAGACUACAUAUUGGGUACA

((((((((((((((((((((((((((.(((.((........)).))).)))))))))))))))))))))))))) (-41.50)

>ponAbe2_ppy-mir-5704_chr3:134349474-134349550_-

UGAUCUUAUUUAGGCCAUCAUCCCAUUAUGCUAAGUCCAUGGGCAAACAUAACAGGAUGAUGGCCUAAACAAGACCA

((.((((.(((((((((((((((..(((((....(((....)))...)))))..))))))))))))))).)))).)) (-34.00)

>ponAbe2_ppy-mir-5186_chr3:154487187-154487306_-

UCAGCCAGCUUAUGACUUGACCCUCUCACCUGAUUUCUACCAACCUUUCCUCAGCUGAUUUCUUUCUGAGGAAAGCUUAGUAGAAAUCAGGUGAGAGGGUCAGGCCAUAAGCUGGCUAAC

..((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((.((.((((((((((...........)))))))))).)).))))))))))))))))))))))))).))))))))))))... (-84.30)

>ponAbe2_ppy-mir-3919_chr3:162509127-162509205_+

CCUGAGCACCAUUUACUGAGUCCUUUGUUCUCUACUAGUUUGUAGCAGAGAACAAAGGACUCAGUAAAUGGUACUCAGG

((((((.((((((((((((((((((((((((((.(((.....))).)))))))))))))))))))))))))).)))))) (-57.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4789_chr3:178856655-178856737_+

UAUGCUACAUAAUAUAUACACCUGAUAUGUGCAUGUGCAAAUACAUAUCCACAAACGUAGCAGGUGUAUAUAUAGGUAGCCUG

...(((((...(((((((((((((.((((((.(((((......))))).))))....)).)))))))))))))..)))))... (-30.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4448_chr3:187734068-187734153_+

AGGAGUGACCAAAAGACAAGAGUGCGAGCCUUCUGUUAUGCCCAGACAGGGCCACCAGAGGGCUCCUUGGUCUAGCGGUAAUGCCA

.((....(((...((((..(((...((((((((((....((((.....))))...))))))))))))).))))...)))....)). (-34.40)

>ponAbe2_ppy-mir-5588_chr3:189116757-189116818_-

ACUGGCAUUAGUGGGACUUUUUUUUUUUUUUUUUAAAUGUUAAAAGUCCCACUAAUGCCAGC

.((((((((((((((((((((....(((......)))....)))))))))))))))))))). (-35.00)

>ponAbe2_ppy-mir-548aq_chr3:189652975-189653032_-

GAAAGUAAUUGCUGUUUCUGCCAUUGCUUUCGGUGGCAAAAACUGCAAUUACUUUUGC

((((((((((((.((((.((((((((....)))))))).)))).)))))))))))).. (-28.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3137_chr3:199166398-199166472_-

UACAGGUCUGUAGCCUGGGAGCAAUGGGGUGUAUGGUAUAGGGGUAGCCUUGUGCUCCUGGGCUACAAACCUGUA

(((((((.(((((((((((((((.((((((.(((.........)))))))))))))))))))))))).))))))) (-42.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4797_chr3:201341284-201341355_-

GACUCAGAAGACAGAGUGCCACUUACUGAAAGGUUUUUUUCUCUCAGUAAGUGGCACUCUGUCUUCUGAGUU

(((((((((((((((((((((((((((((.(((......))).))))))))))))))))))))))))))))) (-56.10)

>ponAbe2_ppy-mir-378d-1_chr4:7230840-7230893_+

AUUGUUUCUGUCCUUGUUCUUGUUGGUAUUACUGGACUUGGAGUCAGAAACAGG

.((((((((((((..((((..((.......)).))))..)))..))))))))). (-17.30)

>ponAbe2_ppy-mir-3138_chr4:9535770-9535851_-

CCCUCCUCGGCACUUCCCCCACCUCACUGCCUGGGUGCCCACAAGACUGUGGACAGUGAGGUAGAGGGAGUGCCGAGGAGGG

(((((((((((((((((.(.(((((((((((..(((.........)))..)).))))))))).).))))))))))))))))) (-58.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4275_chr4:29248174-29248260_+

ACAUUUUUGUCCAAUUACCACUUCUUUUUGCCACCUGAGCACAGUCAGCAGUCAGCAUAAAAAAGUGAUAAUGGGAAGAUAAUGUCU

(((((.((.(((.((((.(((((.(((.(((.((((((......))))..))..))).))).))))).)))).))).)).))))).. (-20.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4802_chr4:41538509-41538588_-

CUGACUGGCCUGUAUGGAGGUUCUAGACCAUGAUAGUGUUCAAGUCUAUAUGGAUGGAAAACUUCAAGCAGGCCAAGCAG

(((..((((((((.(((((.(((((..(((((.(((.........)))))))).)))))..))))).))))))))..))) (-33.80)

>ponAbe2_ppy-mir-548ag-1_chr4:59019173-59019238_-

GUGCAAAGGUAAUUGUGGUUUCUGCUUUUAAAGGUAAUGGCAAAGAUUACAUUUACUUUUGCACCC

((((((((((((.((((((((.((((.(((....))).)))).)))))))).)))))))))))).. (-28.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4449_chr4:67491782-67491847_-

AGCAGCCCUCGGCGGCCCGGGGGGCGGGCGGCCGUGCCCGUCCCGGGGCUGCGCGAGGCACAGGCG

.((...((((((((((((..((((((((((....)))))))))).))))))).))))).....)). (-47.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4450_chr4:79942500-79942564_+

UGUCUGGGGAUUUGGAGCAGUGGUGAGUGCAGGUCUUUGGCACCAUCUCCCCUGGUCCCUUGGCU

.(((.(((((((.((((..((((((...............))))))))))...))))))).))). (-23.60)

>ponAbe2_ppy-mir-548ah_chr4:79944750-79944825_+

AGGUUGGUGCAAAAGUGAUUGCAGUGUUUGCCAAUAAAAGUAAUGACAAAAACUGCAGUUACUUUUGCACCAGCCC

.((((((((((((((((((((((((.((((.((.((....)).)).)))).)))))))))))))))))))))))). (-44.00)

>ponAbe2_ppy-mir-5096_chr4:82221296-82221365_+

AGUAGAGGUGGGGUUUCACCAUGUUGGUCAGGCUGGUCUCGAACUCCUGACCUCAGGUGACCCGUCCACC

......((((((...(((((.((..(((((((..(((.....)))))))))).)))))))....)))))) (-29.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4452_chr4:90384942-90385012_-

UGGAUCACUUGAGGCCAAGAGUUCAAGGCUGUAGUGUGCACAGCCUUGAAUUCUUGGCCUCAAGUGAUCAC

..((((((((((((((((((((((((((((((.......)))))))))))))))))))))))))))))).. (-56.70)

>ponAbe2_ppy-mir-3684_chr4:103270801-103270874_+

AAUCUAAAGGACCAGUACUAGGUUUAACAUGUUGAGCAUUACUCAUGUUAAACUUAGUACACGUCCUUUAGAUU

.(((((((((((..(((((((((((((((((............)))))))))))))))))..))))))))))). (-38.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3139_chr4:148929011-148929086_+

GGCUCAGAGUAGGAGCUCAACAGAUGCCUGUUGACUGAAUAAUAAACAGGUGUUGCAGGAGGUUUUGUUAUGUGCC

(((.((...(((((.(((....((((((((((............))))))))))....))).)))))...)).))) (-24.90)

>ponAbe2_ppy-mir-548g_chr4:152937683-152937771_-

AGUUAUUAGAUUAGUGCAAAAGUAAUUGCAGUUUUUGCAUUACAUUCUACGGCAAAACCAUAAUUACUUUUGUACCAACAUAAUACUUC

(((.((((..((.(((((((((((((((..(((((.((.............)))))))..))))))))))))))).))..))))))).. (-22.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4799_chr4:153382834-153382907_+

ACUGCUAAUAUCUAAAUGCAGCAUGCCAGUCCUGAGAUGCAGGGACUGGCAUGCUGCAUUUAGAUAUUAGCAGU

(((((((((((((((((((((((((((((((((........))))))))))))))))))))))))))))))))) (-60.50)

>ponAbe2_ppy-mir-3140_chr4:158239690-158239779_-

CCUCUUGAGGUACCUGAAUUACCAAAAGCUUUAUGUAUUCUGAAGUUAUUGAAAAUAAGAGCUUUUGGGAAUUCAGGUAGUUCAGGAGUG

.((((((((.(((((((((..(((((((((((.(((.(((..........))).))))))))))))))..))))))))).)))))))).. (-43.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4453_chr4:158283112-158283199_+

UGGAGGCUUGGUCUGUAGCGGUUUCCUUCGGGGCAGGUGGGGACUGCUCCUUUGGGAGGAAGGAGGAGGCCCAGGCCGCGCUUUCAGG

(((((((.(((((((....(((((((((((((((((.......)))))))...........))))))))))))))))).))))))).. (-43.00)

>ponAbe2_ppy-mir-3688-1_chr4:165162911-165163003_-

UCUUCACUUUCAAGAGUGGCAAAGUCUUUCCAUAUGUAUGUAUGUAUGUCUGUUACACAUAUGGAAAGACUGUGCCACUCUUUAAAGUGAAGA

((((((((((.((((((((((.(((((((((((((((..(((...........)))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))) (-53.30)

>ponAbe2_ppy-mir-3688-2_chr4:165162914-165163000_+

UCACUUUAAAGAGUGGCACAGUCUUUCCAUAUGUGUAACAGACAUACAUACAUACAUAUGGAAAGACUUUGCCACUCUUGAAAGUGA

(((((((.((((((((((.(((((((((((((((((...............))))))))))))))))).)))))))))).))))))) (-48.90)

>ponAbe2_ppy-mir-6082_chr4:178006643-178006751_+

UUGAAGACUACGUCUGGUUGAUCCAGUCCACUUAAUCCUGAGAAAGUCCACAGAUUGGAUCGGGUCUUGGAUUUUAGCUGGAUUCAUUGACUGGGCUAUAUUUGUCAUU

.....(((......((((....((((((.....(((((.(..((((((((.(((((......)))))))))))))..).)))))....)))))))))).....)))... (-30.60)

>ponAbe2_ppy-mir-548t_chr4:180271535-180271608_+

AGGGUGGUGCAAAAGUGAUUGUGGUUUUUGCAAUUUUUUAAUGACAAAAACUGCAAUUACUUUUGCACCGACCU

.(((((((((((((((((((((((((((((..(((....)))..))))))))))))))))))))))))).)))) (-40.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4276_chr4:181461249-181461318_+

CACAGUCUGACUCAGUGACUCAUGUGUUGGCAGUGGCAACAUAAAUAGAGCUACUGUGUCUGAAAGCAAU

.....((.(((.(((((.(((.(((((((.(...).)))))))....))).))))).))).))....... (-20.10)

>ponAbe2_ppy-mir-3945_chr4:193083608-193083705_-

GAUGUUGAUGCACGUGAGGAGGAAGGCAUAGGAGAGGGUUGAUAUAAAAUGCAGUUACAGGCUCUUAUGCUUUCCAAAGCGGGGGAUGAUUCAAUGAU

..((((((..(((.((....((((((((((((((...((.(((..........)))))...))))))))))))))....)).)...))..)))))).. (-27.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4455_chr4:193189852-193189909_-

AGAAGGGUGUGUGUGUUUUUCCUGAGAAUAAGAGAAGGAAGGACAGCCAAAUUCUUCA

.(((((((.((..((((((((((............))))))))))..)).))))))). (-20.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4635_chr5:1034962-1035040_-

CUGGGACUUUGUGGGUUCUGACCCCACGUGGAUCACACCGACAACACUGGCCUUGAAGUCAGAACCUGCAAAGUCCUGG

((((((((((((((((((((((.(((.(((..((.....))...)))))).......)))))))))))))))))))))) (-38.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4457_chr5:1316156-1316223_-

GGAGUACUCCAGUCAAUACCUUGUGAGUUAGAAAAGCUCAAUUCACAAGGUAUUGAUCAGCGUAUUCA

.((((((.(..((((((((((((((((((.((.....))))))))))))))))))))..).)))))). (-32.50)

>ponAbe2_ppy-mir-6075_chr5:1539704-1539795_-

GACACCACAUGCUUCUCCAGUGCCUGCCCUCCAGGUCAUGUUCCAGUGUCCCACAGAUGCAGCACCGUGGCCCAGGCGGCAUUGGUGUCACC

(((((((.(((((........(((((.......(((((((.....(((((.....))))).....))))))))))))))))))))))))... (-33.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4277_chr5:1711904-1711980_-

UUGGGUCGAGGCAGUUCUGAGCACAGUGCACUGGGCUGCCCCCACUGCCUUGCUCAGCUCGAGUCCUUGUGCCCCUC

..((((((((((.(..(((((((.((.(((.((((.....)))).))))))))))))..)..).))))).))))... (-34.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4278_chr5:6995159-6995227_-

UCUAACACCAGGAGAAUCCCAUAGAACACUGACAUCAACACUGGGGGGGUUUGCCCUUGUGGGGAAGAA

(((..(((.(((.(((((((.(((................)))..)))))))..))).))).))).... (-16.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4458_chr5:8847824-8847896_+

GAGUGCACAGAGGUAGGUGUGGAAGAAAGUGAAACACUAUUUUAGGUUUUAGUUACACUGCUGUGGUGUGCUG

.(((((((...(((((.((((......(.((((((.(((...))))))))).))))))))))...))))))). (-20.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4636_chr5:9568553-9568632_-

UAGAUUCAGAACUUGUGUUCAAAGCCUUUAGCCCAGCAAUGGGAGAGUGCUAAAGGCUUCAAACAUGAGUUCUGAAUCUA

(((((((((((((((((((..((((((((((((((....)))......)))))))))))..))))))))))))))))))) (-44.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3650_chr5:39507470-39507529_-

UCAAGGUGUGUCUGUAGAGUCCCGACUGCGUGCCAGGGGCUCUAUCUGGCACAUUUCUGA

((((((((((((.((((((((((............))))))))))..))))))))).))) (-27.30)

>ponAbe2_ppy-mir-449c_chr5:56433481-56433571_-

GCUGGGAUGUGUCAGGUAGGCAGUGUAUUGCUAGCGGCUGUUAGUAAAAUUUUAACAGUUGCUAGUUGCACUCUCUGUUGCAUUCAGAAGC

(((.((((((..(((...((.((((((..(((((((((((((((.......))))))))))))))))))))))))))..))))))...))) (-37.20)

>ponAbe2_ppy-mir-548ae-2_chr5:59905615-59905680_-

UGUGCAAAAGUAGUUGUGGUUUUUGUCAUUUAAAAGUAACGGCAAAAACUGCAAUUACUUUGCACC

.(((((((.((((((((((((((((((.............))))))))))))))))))))))))). (-30.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4751_chr5:63611351-63611424_-

CCCGGAGCCAGAGGACCCGUAGCUGCUAGAAGGGCAGGGGUGUGGCUUCUGGGGGCUGGUCUUCAGCUCUGGCG

.(((((((..(((((((...((((.(((((((.(((....)))..))))))).))))))))))).))))))).. (-40.60)

>ponAbe2_ppy-mir-3977_chr5:83090124-83090193_+

UUGUGCUUCAUCGUAAUUAACCUUAAGUGGUUCGGGUAAAUCACUUUAAUUUGUUACAUGUUGGCAGAAU

((.((((.(((.(((((.......((((((((......))))))))......))))))))..)))).)). (-16.20)

>ponAbe2_ppy-mir-548p_chr5:101111951-101112034_-

AUUAGGUUGGUAUAAAAUUAAUUGCAGUUUUUGUCAUUACUUUCAAUAGCAAAAACCGCAAUUACUUUUGCACCAAUGUAAUAC

((((.((((((.(((((.(((((((.((((((((.(((......))).)))))))).))))))).))))).)))))).)))).. (-28.70)

>ponAbe2_ppy-mir-5706_chr5:120357383-120357462_+

AGCUAGGUCUUCUGGAUAACAUGCUGAAGCUUCUAUGUCAUUCAGCACUUGCUUCAGCAUGUUUUCCAGAAGAUCUAGCU

((((((((((((((((.(((((((((((((.....(((......)))...))))))))))))).)))))))))))))))) (-50.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4460_chr5:130793884-130793969_-

GUUUUUUGCCCAUAGUGCUUGUGAAUUUACCUUCUCCUCUUUGCAGUGAUAAAGGAGGUAAAUUCACAACCACUGUGGGCAGAAAC

..(((((((((((((((.(((((((((((((((((..((........))...))))))))))))))))).))))))))))))))). (-47.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3936_chr5:133819583-133819692_-

AUGAUUCAGAGCAUCUGUCCAGUGUCUGCUGUAGAUCCCUCAAAUCCGUGUUUGGAUGCUUCUGGUAAGGAGUGUAUGGCAGAUGCACCAGACAGAUGCACUUGGCAGCA

.......((.(((((((((..((((((((((((.((.(((...(((((....)))))..........))).)).))))))))))))....))))))))).))........ (-37.80)

>ponAbe2_ppy-mir-1289-2_chr5:134872001-134872091_-

CCACGGUCCUAGACCCUGCCUCAGAACUACUGAACAGAGUCACUGGGUGUGGAGUCCAGGAACCUGCAUUUUUACCCCUGUUGCCCCCGCC

.((.((((((.(((.(((((((((.(((.((....)))))..))))).)))).))).))).)))))......................... (-22.40)

>ponAbe2_ppy-mir-3655_chr5:142138450-142138532_+

GUUUGUCGCUGCGGUGUUGCUGUUGGAGACUCAAUUGUUGGUGACAGCGGAAGAACGACAACAAAAUGCCGGAGCGAGAUAGU

.....(((((.(((((((..(((((..(..((..((((((....))))))..)).)..))))).))))))).)))))...... (-29.70)

>ponAbe2_ppy-mir-5197_chr5:145257024-145257135_+

AAUGGGAUUCCACGCACUAUGAGUAUCAAUGGCACAAACUCAUUCUUGAAUUUUUGCCAGUUCAAGAAGAGACUGAGUCAUCUAAUGCUCUAAAUGUCACUUCACCUCAUGU

.(((((.......(((....((((((..(((((.((..(((.((((((((((......)))))))))))))..)).)))))...))))))....)))........))))).. (-27.80)

>ponAbe2_ppy-mir-378h_chr5:156968425-156968507_+

ACAGGAGCACUGGACUUGGUGUCAGAUGGGAUGAGCCCUGGCUCUGUUUCCUAGUAGCAAUCUGAUCUUGAGCUAGUCACUGG

.(((..(.(((((.(((((.(((((((((((.((((....))))...))))........))))))).))))))))))).))). (-24.80)

>ponAbe2_ppy-mir-5003_chr5:175285281-175285379_+

AUGAGUUUGCUCUGUGUCAUCCUCACAACAACCUUGCAGGGUGGAGAUGAUUUUUCCUACUUUUCUAGGUUGUUGGGGGCUGGGGCGGGGGGAACAGAG

....((((.((((((.(((.((((.(((((((((.(.((((((((((.....))))).))))).).))))))))))))).))).)))))).)))).... (-46.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4634_chr5:177503848-177503901_+

GGACAAGGGCGGCGCGGCCGGCCGGGGGCUCUUGAGCAGCCGCGUUUCCCAUCC

(((...(((.((((((((..((((((....)))).)).)))))))).))).))) (-27.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4281_chr5:179296329-179296389_-

GCUGGGGUCCCCCAAGAGUGUGGAGCUGGGGCCGGGUCCCGGGGAGGGGGCUUCUGGGCAG

(((.(((.(((((.....((.(((.(((....))).)))))....)))))..))).))).. (-26.60)

>ponAbe2_ppy-mir-1229_chr5:182424057-182424125_-

GUGGGUAGGGUUUGGGGGAGAGCGUGGGCUGGGGUUCGGGGACACCCUCUCAGCGCUGCCCUCCCCCAG

...........(((((((((.(((.(.(((((((...(((....)))))))))).)))).))))))))) (-37.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4645_chr6:2848589-2848665_-

UGAUAGGGAAACCAGGCAAGAAGUAUCGUCUCCUCAAGUUGUGACGAGACCGUAGUUCUUGCCUGGUUUCUCUGUCA

((((((((((((((((((((((.(((.(((((.(((.....))).))))).))).)))))))))))))))))))))) (-49.80)

>ponAbe2_ppy-mir-3691_chr6:5267990-5268079_-

UUGAGGCACUGGAUAGUGGAUGAUGGAGACUCGGUACCCACUGCUGAGGGUGGGGACCAAGCCUGCGUCAUCCACUCCUCAGUGCCUCAA

((((((((((((..(((((((((((.((.((.(((.((((((......)))))).))).)).)).)))))))))))..)))))))))))) (-58.30)

>ponAbe2_ppy-mir-5683_chr6:6350318-6350393_+

GGAGCUUGUUACAGAUGCAGGUUCUCUGACUUCUUACUGCACCACUGAAGUCAGGAUCUGCAUUUGAAUAAGAUCC

(((.((((((.(((((((((((.(.((((((((.............)))))))))))))))))))))))))).))) (-34.70)

>ponAbe2_ppy-mir-5689_chr6:10766841-10766918_+

AGCAUGGUAGCACACACCUGUAGUCCUAGAUACUCAGGAGAGUGAGUAGCUAGGACUACAGGUAUGUGCUACCACGCU

(((.((((((((((.((((((((((((((.((((((......)))))).)))))))))))))).)))))))))).))) (-56.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4639_chr6:16746543-16746611_+

UUGCUGAGUAGGCUGAGAUUGAUGUCAGGUUAUCCCCAAGCAUAACCUCACUCUCACCUUGCUUUGCAG

.(((.(((((((.(((((.(((.....((((((........))))))))).))))).))))))).))). (-23.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4640_chr6:31621482-31621569_+

CUGUGGGCUGGGCCAGGGAGCAGCUGGUGGCUGGGAAGUAAGAUCUGACCUGGACCCUAUCCCACCCACACCGUUUCCUGGCCCACAG

........(((((((((((((.....((((.(((((((...(.(((.....)))).)).))))).))))...)))))))))))))... (-38.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4646_chr6:32200947-32201009_-

ACUGGAAAGAGGAGCUGAGGGACAUUGUGGAGAGGGUCUCACAUUGUCCCUCUCCCUUCCCAG

.((((.(((.(((...((((((((.((((((.....)).)))).)))))))))))))).)))) (-31.30)

>ponAbe2_ppy-mir-6721_chr6:32661281-32661367_-

CCCUCAUCUCUGGGCAGGGGCUUAUUGUAGGAGUCUCAGAAGAGAGCUGUGGACUGACCUGCUUUACCCCUUCCCCAGGUUCCCAUU

........((((((.(((((..((..(((((((((((((.......))).)))))..)))))..)))))))..))))))........ (-30.80)

>ponAbe2_ppy-mir-5004_chr6:33433173-33433279_+

GGCAUUUGCUUGGGGGUUAGUGAGGACAGGGCAAAUUCACGAGAUUGGGUUGUACAGAGGCUGACACUUGGAUUUUCCUGGGCCUCAGGACUUCCUUUCAGACAUGG

....((((...(((((((..(((((.(((((.(((((((.(.(.((((.((......)).))))).).))))))))))))..))))).)))))))...))))..... (-31.80)

>ponAbe2_ppy-mir-5690_chr6:35677952-35678024_-

CUUUUAAUUUCAGCUACUACCUCUAUUAGGAUUUGGGAGUUAUACUAAUAGAGGUAGUAGUUGAAAUUAAGAG

(((((((((((((((((((((((((((((...............))))))))))))))))))))))))))))) (-41.00)

>ponAbe2_ppy-mir-3925_chr6:36649541-36649617_-

GUGGGAAUAGCAAGAGAACUGAAAGUGGAGCCCGUCACAUCUCCAGACUCCAGUUUUAGUUCUCUUGCUAUUUCCAC

((((((((((((((((((((((((.((((((..(........)..).))))).)))))))))))))))))))))))) (-45.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4462_chr6:37640438-37640495_-

CUUCCCAGCUGCCCUAAGUCAGGAGUGGCUUUCCUGACACGGAGGGUGGCUUGGGAAA

.((((((((((((((..((((((((.....))))))))....)))))))).)))))). (-34.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4641_chr6:41685158-41685222_+

GUGGGGCAGGGGCAGAGGGCAUCGGACGACAGCCGCCUGGUUCCCAUGCCAUACUUUUGCCUCAG

.(((((((((((((..(((.(((((.((.....)).))))).))).)))).....))))))))). (-28.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4647_chr6:44203185-44203269_-

CCAGGAGGGUGAAGUGAAGAUGGUGCUGUGCUGAGGAAAGGGGAUGCAGAGCCCUGCCCAGCACCACCACCUCCUAUGCUCCUGG

(((((((.((..((.((.(.(((((..((((((.((..((((.........)))).)))))))))))))).)))))).))))))) (-39.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4642_chr6:44385361-44385442_+

CACAACUGCAUGGCAUCAUCCCCUGGUGGCUGUGGCCUAGGGCAAGCCACAAAGCCACUUGGUGAUGAUGCCAGCAGUUGUG

(((((((((.((((((((((.((.((((((((((((.........)))))..))))))).)).))))))))))))))))))) (-54.50)

>ponAbe2_ppy-mir-30c-2_chr6:71808798-71808869_-

AGAUACUGUAAACAUCCUACACUCUCAGCUGUGGAAAGUAAGAAAGCUGGGAGAAGGCUGUUUACUCUCUCU

(((....(((((((.(((...(((((((((..............))))))))).))).)))))))....))) (-24.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4282_chr6:73443697-73443763_-

GGUGAAGUUCCAGGGGAAGAUUUUAGUAUGCCACAUUUCUAAAAUUUGCAUCCAGGAACAUCAUCCU

(((((.(((((.(((..(((((((((.(((...)))..)))))))))...))).))))).))))).. (-22.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4463_chr6:76026509-76026577_+

AACAGAUUAUUGGUCACCACCUCCAGAGUUUCUGAAUUUGUGAGACUGGGGCAGGGCCUGAGAAUUUGC

..((((((...((((.(..((((...((((((.........))))))))))..)))))....)))))). (-18.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4643_chr6:92563772-92563849_+

GUGUGCCCCAGCAUUUAUAAUCAUGUGUUCAUUCACAUGAUCAUAAGUGGACACAUGACCAUAAAUGCUAAAGCACAC

((((((...(((((((((..(((((((((((((............)))))))))))))..)))))))))...)))))) (-34.30)

>ponAbe2_ppy-mir-2113_chr6:99523405-99523494_+

UUUUCAAAGCAAUGUGUGACAGGUACAGGGCAAAUCCCGUUAAUAAGUAAGAGGAUUUGUGCUUGGCUCUGUCACAUGCCACUUUGAAAA

(((((((((...(((((((((((..((((((((((((..(((.....)))..)))))))).))))..)))))))))))...))))))))) (-37.00)

>ponAbe2_ppy-mir-548ai_chr6:100665960-100666047_+

GUAUUAGGUUGGUGCAAAGGUAAUUGCAGUUUUUCCCAUUUAAAAUAUGGAAAAAAAAAUCACAAUUACUUUUGCACCAACCUAAUAA

.(((((((((((((((((((((((((..((((((.((((.......))))....))))))..))))))))))))))))))))))))). (-41.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3144_chr6:122427525-122427603_+

AACUACACUUUAAGGGGACCAAAGAGAUACAUAGAUAUCAGAUACCUAUAUACCUGUUUGGUCUCUUUAAAGUGUAGUU

.((((((((((((((((((((((.((.((.((((.(((...))).)))).)).)).)))))))))))))))))))))). (-37.60)

>ponAbe2_ppy-mir-548h-5_chr6:134597363-134597422_+

GCAAAAGUAAUCGCGGUUUUUGUCAUUACUUUUAAUUGUAAAAACCACAGUUACUUUUGC

(((((((((((.(.((((((((.((...........)))))))))).).))))))))))) (-20.70)

>ponAbe2_ppy-mir-548aj-1_chr6:134942510-134942581_-

AUUGGUGUAAAAGUAAUUGCAGGUUAUGCCAUUAAAAGUAAUGGUAAAAACUGCGGUUACUUUUACACUAAC

.(((((((((((((((((((((..(.((((((((....)))))))).)..))))))))))))))))))))). (-37.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3662_chr6:137902548-137902642_-

UGUGUUUUCCUCAACGCUCACAGUUACACUUCUUACUCUCAAUCCAUUCAUAUUGAAAAUGAUGAGUAGUGACUGAUGAAGCACAAAUCAGCCAA

((((((...........((((((((((((((.(((...(((((........)))))...))).)))).))))))).))))))))).......... (-19.40)

>ponAbe2_ppy-mir-548a-2_chr6:138182621-138182715_+

UGUGAUGUAUUAGGUUGGUACAAAAGUAAUUGGGGUUUUUUGCCAUUAAAAGUAAUGACAAAACGGGCAAUUACUUUUGCACCAAACUAAUAUAA

.....((((((((..((((.((((((((((((.....(((((.(((((....))))).)))))....)))))))))))).))))..)))))))). (-33.10)

>ponAbe2_ppy-mir-3668_chr6:143020122-143020196_+

AUAUAUGAAAUGUAGAGAUUGAUCAAAAUAGUUUUUAUCAAAAUAGUUUUGAUCAAUCUCUGCAAUUUUAUAUAU

(((((((((((((((((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))))).))))))))))) (-34.30)

>ponAbe2_ppy-mir-1273c_chr6:158227304-158227393_+

UCCAGCCUAGGCGACAAAACGAGACCCUGUUUUGUUUUGUUUUUUUUUUUUUUUUUUGAGACAGAGUCUCGUUCUGUUGCCCAAGCUGGA

((((((...(((((((.((((((((.((((((((......................)))))))).)))))))).)))))))...)))))) (-39.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3692_chr6:160909060-160909128_+

CCAUUCCUGCUGGUUAGGAGUGGAUACUGGAGCAACAGAUACAGUUCCACACUGACACUGCAGAAGUGG

(((((.((((.((((((..(((((.((((............))))))))).))))).).)))).))))) (-28.00)

>ponAbe2_ppy-mir-3918_chr6:162214938-162215033_-

AGGCGUUUAAGCCACGGGACAGGGCCGCAGAUGGACACUGUUCACAGCCCAAAGGGUCUCCAAGCUGGGACCCUGCACCUGGUUCGUAGCCCCACU

.(((.....(((((.((..(((((((.(((.((((.(((.((.........)).))).))))..))))).)))))..)))))))....)))..... (-36.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4644_chr6:173917885-173917967_+

GCGGCGGUGCUCUGCCUCUUUCUCCAUCCACCCUGGUCCAGAUCCACAGCAGUGGAGAGAUAAAGAGACAGAAGGAUGGCUGU

(((((.((.(((((.((((((.((..(((((.(((...........)))..)))))..)).)))))).))).)).)).))))) (-33.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4655_chr7:1777100-1777173_-

CCAAAGGCACACCGGGGAUGGCAGAGGGUCGUGGGAAAGUGUUGACACUCGUUGGGUCCCCGGGGAGCCCCUGG

(((..(((...((((((((..(((.((((.((.((......)).)))))).))).))))))))...)))..))) (-32.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4283-1_chr7:5306690-5306769_+

ACUCUGAUCCUGGGGCUCAGCGAGUUUGUAAGGGGUGUUUCUGUCCACGGUCAGGCUUGCCAGCCUUGGUCCCUGGACCC

.......(((.(((((.(((((((((((...((((........))).)...)))))))))......))))))).)))... (-25.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4658_chr7:9141072-9141136_-

GCUGCCCUUCACUCAGAGCAUCUACACCCACUACCGGUGAGUGUGGAUCCCGGAGGAACCGUGGC

(((((..(((.(((.(.(.((((((((.((((...)))).)))))))).)).))))))..))))) (-24.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4653_chr7:10224519-10224601_+

UUGUCCAAUUCUCUGAGCAAGGCUUAACGCCAAAGGGUUAAGGGUUUGCUCUGGAGUUAAGAGUUGCUUGGAGAAUUGGAGAA

((.(((((((((((((((((..((((((.(((..((((.........))))))).))))))..))))))))))))))))).)) (-40.20)

>ponAbe2_ppy-mir-548o_chr7:11494645-11494749_-

UGGUGAAAAUGUGUUGAUUGUAAUGUUGAUCAAUAAACAUGGUUUCAGCCUAGUUAUAAUGAUCUAAAAUUCACGGUCCAAAACUGCAGUUAUUUUUGCACCAAC

((((((((((((((((((((((((...(((((.(((((..(((....)))..))).)).)))))....))).))))))...))).))).....)))).))))).. (-20.40)

>ponAbe2_ppy-mir-5090_chr7:11557149-11557233_+

UCUGAGGUAGCCGGGGCAGAUUGGUGUGGGGUGCAAAGCCUGCCCGCCCCCUAAGCCUUCUACCCCCAACUCCAGCCUGUCAGGA

((((((((((..((((.(((..(((..((((((((.....)))..)))))....))).))).))))...))...)))..))))). (-29.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4467_chr7:11563267-11563330_+

UGGUGGCGGCGGUAGUUAAGGGCUUAUCUUUCUCACCAGCAGCCCCUGGGCUGCCUCCUCCCCU

.((.((.((.(((((((..(((((...((........)).)))))...))))))).)).)))). (-25.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4651_chr7:12326906-12326978_-

CGGGGACGGCCGGGUGGGUGAGGUCGGGCCCCGGGACUCGGGGUUUGCCGGGCGCCUCAGUUCGCCGCGGCCG

......(((((((((((((((((((((((((((.....))))))...)))...)))))).)))))).)))))) (-42.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4284_chr7:14361643-14361723_-

GUUCUGUGAGGGGCUCACAUUACCCCAUCAAAGUGGGGACUCAUCGGGAGAGGGGGUAGUUAGGAGCUUUGAUAGAGGCGG

.((((((..(((((((..((((((((.((...((((....))))...))...))))))))...))))))).)))))).... (-26.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4650-1_chr7:15278882-15278958_-

UUCUGUAGAGAUUAUCAGGCCUCUUUCUACCUUCAAAGGCUCAGAAGGUAGAAUAAGGCCUGACAUGUCUGCAGGAA

(((((((((.((..((((((((..((((((((((.........))))))))))..)))))))).)).))))))))). (-43.50)

>ponAbe2_ppy-mir-3914-1_chr7:16734484-16734582_+

UGGACUUCAGAUUUAACUUCUCAUUUUCUGGGUCCUUCUAAUGAGUAUGCUUAACUUGGUAGAAGGAACCAGAUAAUGAGAAGUUGAGUAGGAACUCUA

((((.(((..(((((((((((((((.(((((.((((((((.(((((.......))))).)))))))).))))).)))))))))))))))..))).)))) (-47.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4657_chr7:39194318-39194370_+

AAUGUGGAAGUGGUCUGAGGCAUAUAGAGUAUAUGCCAAGAACACUACCAUAU

.((((((.((((.(((..((((((((...)))))))).))).)))).)))))) (-23.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4649_chr7:40018350-40018413_-

UCUGGGCGGGGGGUGGGCUCUCAGAGGGGCUGGCAGUACUGCUCUGAGGCCUGCCUCUCCCCAG

.(((((.(((((((((((.(((((((.((.((....)))).))))))))))))))))))))))) (-42.90)

>ponAbe2_ppy-mir-548n_chr7:49182585-49182657_+

GGUUGGUGCAAAAGUAAUUGUGGAUUUUGUCAUUAAAAUAGCAAAACCCGCAAUUACUUUUGCACCAACCUAA

(((((((((((((((((((((((.((((((.((....)).)))))).)))))))))))))))))))))))... (-42.60)

>ponAbe2_ppy-mir-550a-1_chr7:54048329-54048424_-

UGAUGCUUUGCUGGCUGGUGCAGUGCCUGAGGGAGUAAGAGCCCUGUUGUUGUAAGACAGUGUCUUACUCCCUCAGGCACAUCUUCAGGCACAUCU

.((((......((.((((.(..((((((((((((((((((.(.(((((.......))))).)))))))))))))))))))..).)))).)))))). (-49.40)

>ponAbe2_ppy-mir-3146_chr7:64842374-64842452_+

GCUAAGUCCCUUCUUUCUAUCCUAGUAUAACUUGAAGAAUUCAAAUAGUCAUGCUAGGAUAGAAAGAAUGGGACUUGGC

((((((((((((((((((((((((((((.(((((((...))))...))).)))))))))))))))))).)))))))))) (-46.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4652_chr7:82387045-82387122_-

UAUUGGACGAGGGGACUGGUUAAUAGAACUAACUAACCAGAACUAUUUUGUUCUGUUAACCCACCCCCUCAUCUAAUA

(((((((.((((((...((((((((((((....................))))))))))))...)))))).))))))) (-33.00)

>ponAbe2_ppy-mir-3666_chr7:111155639-111155749_+

AGUAAGGUCCGUCAGUUGUAAUGAGACCCAGUGCAAGUGUAGAUGCCGACUCCGUGGCAGAGUUCAGCGUUUCACACUGCCUGGUCUCUGUCACUCUAUUGAAUUAGAUUG

.....((((..(((((.((...((((((.((.(((.((((((((((.(((((.......)))))..)))))).)))))))))))))))....))...)))))....)))). (-32.60)

>ponAbe2_ppy-mir-6133_chr7:130303093-130303200_+

GGAAUGUCACCUGUGUGUUUUCUCUGCAUGCCCUCUUCAUUGUUCUGCUGAAGACUGGUCUCUUCAUGUGUGAGGGAGGAGGUUGGGUAUUGAGGGAAAACAGGGGGC

.....(((.(((...((((((((((..((((((.((((.((.((((((((((((......)))))).))).))).)).))))..))))))..)))))))))))))))) (-40.90)

>ponAbe2_ppy-mir-6509_chr7:132336446-132336530_-

UUUUUGUGUGUGAAAUUAGGUAGUGGCGGUGGAAGACUAUAUUAAUCAGCUUUCCACUGCCACUACCUAAUUUCUCAGGUGGAAA

(((((((.((.((((((((((((((((((((((((.((.........)).)))))))))))))))))))))))).)).))))))) (-43.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4468_chr7:135292125-135292188_+

AGUCUUCUCCUGGGGCUUUGGUGGCUAUGGUUGGCUGGGCCACUCGGAGCAGAAGGAUGAGAUG

.(((((.((((...((((((((((((..((....)).)))))).))))))...)))).))))). (-28.80)

>ponAbe2_ppy-mir-3907_chr7:149103831-149103981_-

GGGUUGGAAAGCUGUAGGUGUGGAGGGGCAUGGACACGGGGGCCAUGAGGGUGGGGUCCAGGCUGGACCAGGCCUGCCCUGAGUCCCCCAGCAGCUGCUCCAGGCUGGCUCACACCCUCUGCCUCUCUCUCUUCCUUCCCAGCCCCAACCC

(((((((...((((.......(((((((...(((...((((((...((((((((((.((((.(((((.(((..((((..((.......))))))))).))))).))))))).))))))).))))))...)))))))))))))).))))))) (-75.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3674_chr8:1647146-1647213_+

ACAUCACUAUUGUAGAACCUAAGAUUGGCCGUUUGAGAUGUCCUUUCAAGUUUUUGCAUUUCUGAUGU

((((((..(.(((((((.((..((..((.((((...)))).))..)).)).))))))).)..)))))) (-16.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4659a_chr8:7024067-7024147_+

GAAACUGCUGAAGCUGCCAUGUCUAAGAAGAAGACUUUGGAGAAAAAUUUUCUUCUUAGACAUGGCAACGUCAACAGUUUC

(((((((.(((.(.((((((((((((((((((((.(((.....))).)))))))))))))))))))).).))).))))))) (-42.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4659b_chr8:7024071-7024143_-

CUGUUGACGUUGCCAUGUCUAAGAAGAAAAUUUUUCUCCAAAGUCUUCUUCUUAGACAUGGCAGCUUCAGCAG

(((((((.((((((((((((((((((((.(((((.....))))).)))))))))))))))))))).))))))) (-43.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4286_chr8:9233105-9233197_-

UACUUAUGGCACCCCACUUCUGGUACCAUAGUCAUAAGUUAGGAGAUGUUAGAGCUGUGAGUACCACGACUCAAGUGUGGUGGCUUAAACAUG

...(((.(.((((.((((((((((((((((((..(((...........)))..)))))).)))))).))....)))).)))).).)))..... (-28.30)

>ponAbe2_ppy-mir-5692a-2_chr8:11857596-11857654_+

UACAAAUAAUACCACAGUGGCUGUACCUCAUGUGUGUACACCCUGUGAUAUUAUUUGUA

(((((((((((.(((((.((.((((((......).)))))))))))).))))))))))) (-25.10)

>ponAbe2_ppy-mir-548v_chr8:17073650-17073731_-

AAUACUAGGUUGGUGCAAAAGUACUUCUUCAAAAUUUGCCAUCAUGCCAAAAGCCGCAAUUACUUUGCACCAACCUAAUAUU

.(((.((((((((((((((.(((..............((......)).............))))))))))))))))).))). (-23.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4287_chr8:27723131-27723209_-

UAGUUCUUUUUCUCCCUUGAGGGCACUUUUCAGUUCCUGAGAUCAAUGUGGUCCCUACUGGGGAGACCAUGAGGAGCCC

..(((((((.(((((((.(((((.(((((((((...)))))).......))))))).).)))))))....))))))).. (-28.00)

>ponAbe2_ppy-mir-3148_chr8:29901181-29901257_-

GAGUUAAGAUGGAAAAAACUGGUAUGUGCCUAUUGAUGUAGCCAACAAGCAUACAUCAGUUUUUUCCAACUUAACUC

((((((((.((((((((((((((.(((((...(((.......)))...))))).)))))))))))))).)))))))) (-34.10)

>ponAbe2_ppy-mir-548ao_chr8:41763191-41763286_-

AACUGCUCUUAGGUUGAUGCAGAAGUAACUACGGUUUUUGCAAUUGAAAGUAAUGGCAAAGACCGCGACUACUUUUGCAACAGCCUAAUAGUUUCU

....(((.((((((((.((((((((((....((((((((((.((((....)))).))))))))))....)))))))))).)))))))).))).... (-41.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4469_chr8:43423920-43423999_-

CCGACGCGGAGAGCGGGUUUAGGUGGGCUUGGCCGGCGGCGAGGACACCGCCGCUCCCUCUAGGGUCGCUCGGAGCGUGA

...((((...((((((.((((((.(((...(((.(((((.(....).))))))))))))))))).))))))...)))).. (-40.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4470_chr8:63761417-63761488_+

CGAGCCUCUUUCGGCUUUCCAGUCUGUCUCGGUCCUUUGGAACGUGGCAAACGUGGAAGCCGAGAGGGCUCU

.(((((.((((((((((.(((((.((((.((.(((...))).)).)))).)).)))))))))))))))))). (-40.00)

>ponAbe2_ppy-mir-3149_chr8:79670932-79671014_-

AUACAUACAUGUACACACACAUGUCACCCACACACACAUAUAUAUAUUAUAUGUUAUGGAUAUGUGUGUGUAUGUGUGUGUAU

(((((((((((((((((((((((((..........(((((((.....)))))))....))))))))))))))))))))))))) (-38.60)

>ponAbe2_ppy-mir-5708_chr8:83108845-83108929_+

AUUACAGACCUGAGCGACUAUGCCUGACCAAAAGUCAACAUUAAACAACAAAUCUUGGCCAGGCGCGGUGGCUCAUGCCUGUAAU

(((((((.(.(((((.(((.((((((.((((.......................)))).)))))).))).))))).).))))))) (-32.50)

>ponAbe2_ppy-mir-378d-2_chr8:100197126-100197224_-

GAAUGGUUACAAGGAGAGAACACUGGACUUGGAGUCAGAAGACCUUCAUCCAAGUCAUUCCCUGCUCUUAAGUCCCAUUUCUGCUCCGUGAGAUUGUUU

((((((((.((.((((((((....(((((((((((..((((((..........))).)))...)))).)))))))...)))).)))).)).)))))))) (-28.30)

>ponAbe2_ppy-mir-1273b_chr8:106536833-106536934_-

UAGGCUGGAGAAUUGCUUGAACCUGGGAGGUGGAGGUUGCAGUGAGCCAAGAUCAUACCACUGCAAUCCAGCCUGGGUGACAAAGCAAGACUCUUUCUUGGA

((((..((((..((((((..(((((((...((((..((((((((..............)))))))))))).)))))))....))))))..))))..)))).. (-37.70)

>ponAbe2_ppy-mir-2053_chr8:119902553-119902643_+

CUUGCCAUGUAAAUACAGAUUUAAUUAACACUUGCAACCUGUGAAGAUGCAAAACUUUAAGUGUUAAUUAAACCUCUAUUUACAUAGCAAG

(((((.(((((((((.((.(((((((((((((((((..((....)).))))........))))))))))))).)).))))))))).))))) (-30.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3610_chr8:124351270-124351342_-

AAGAGCCGCGGCGUAACGGCAGCCAUCUUGUUUGUUUGAGUGAAUCGGAAAGGAGGCGCCGGCUGUGGCGGCG

....(((((.(((...((((.(((.((((.((((.((.....)).)))).)))))))))))..))).))))). (-32.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4663_chr8:130885673-130885748_-

CUGUGGUGGAGCUCAGCUCCGUGGACAUGCAGUGGCGUCUGCCAUUGCUGCCUUCCUGGAGCUCAGGCCCUUGCAG

((((((.((.(((.(((((((.(((((.((((((((....))))))))))...))))))))))..))))))))))) (-37.40)

>ponAbe2_ppy-mir-548aa-1_chr8:131023303-131023399_+

CUUUAUUAGUCUGGUGCAAAAGAAACUGUGGUUUUUGCCAUUACUUUUAUAGGCAAAAACCACAAUUACUUUUGCACCAACCUAAUAUAACUUGUUU

...((((((..(((((((((((.((.(((((((((((((............))))))))))))).)).)))))))))))..)))))).......... (-41.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4662b_chr8:132491749-132491823_-

CACAAUUUCUAUUUAGCCAAUUGUCUAUCUUUAGGCAUCAGAAUAAGAUGGACAAUUGGCUAAAUAGACACUGUG

((((...((((((((((((((((((((((((.............))))))))))))))))))))))))...)))) (-37.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4662a_chr8:132491756-132491816_+

UCUAUUUAGCCAAUUGUCCAUCUUAUUCUGAUGCCUAAAGAUAGACAAUUGGCUAAAUAGA

((((((((((((((((((.(((((.............))))).)))))))))))))))))) (-29.00)

>ponAbe2_ppy-mir-1206_chr8:135782276-135782334_+

CGGUGUUUAUGUAGAUGUUUAAGCUCUUGCAGUAGGUUUUUGCAAGCUAGUGAACACUG

((((((((((.(((...........(((((((.......)))))))))))))))))))) (-16.00)

>ponAbe2_ppy-mir-3686_chr8:137282461-137282546_-

CUCACCUCAUUCAUUUACCUUCUCUUACAGAUAACUUUUCUGCACUGGACAGUGAUCUGUAAGAGAAGGUAAAUGAAUGAAGUGAG

(((((.((((((((((((((((((((((((((.(((.(((......))).))).)))))))))))))))))))))))))).))))) (-52.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4472-1_chr8:150498257-150498334_+

UGGCGGACCCUUGCUCUCUCUCCCUAAUGGGGCUGAAGACAGCUCAGGGGCAGGGUGGGGGGUGUUGUUUUUGUUUUU

.((((..((((((((((...(((((....((((((....))))))))))).)))))))))).))))............ (-28.80)

>ponAbe2_ppy-mir-661_chr8:152311480-152311577_-

GGAGAGGCUGUGCUGUGGGGCAGGCGCUUGCCUGGGUGGUCUGAGCCCUGAUUUCUGGCUGCCUGGAUCUCUGGCCCGUGCAUGACCUUGGGGCGGCU

.....((((((.((..(((.((.((((..(((.(((.((((((.((((........))..)).))))))))))))..)))).)).))).)).)))))) (-36.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4476_chr9:24682166-24682235_+

AAAAGCCUGUCCCUAAGUCCCUCCCAGCCUUCCAGAGUUGGUGCCAGGAAGGACUUAGCAACAGGCUUUG

.(((((((((..((((((((.(((..((...(((....))).))..))).))))))))..))))))))). (-35.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4540_chr9:24711849-24711903_+

AAGCUGCAUGGACCAGGACUUGGCACCCUUGGCCAUAGUCCUGCCUGUAGGUUUA

((.(((((.((..(((((((((((.......)))).)))))))))))))).)).. (-24.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4475_chr9:24752898-24752958_+

AUCUCAAUGAGUGUGUGGUUCUAAAUGACUCGCAGUCAAGGGACCAAGCAUUCAUUAUGAA

.((..(((((((((.(((((((...(((((...))))).))))))).)))))))))..)). (-24.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4474_chr9:41678272-41678347_+

UUGCCUACCUUGUUAGUCUGAUGAUCAGACACAAAUGUGGCUCUGUGGCUGGUCAUGAGGCUAACAAGGUAGGCAC

.((((((((((((((((((.((((((((.((((..........)))).)))))))).)))))))))))))))))). (-48.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4473_chr9:41771450-41771530_+

AAGGAACAGGGGACACUUGUAAUGGAGAGCACUAAGCUAUGGACUGCUACUGCUCUCCAUUACAAGUAUCCCCUGUUACCU

.((((((((((((.(((((((((((((((((...(((........)))..))))))))))))))))).))))))))).))) (-52.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4665_chr9:56808086-56808164_-

CUCGAGGUGCUGGGGGACGCGUGAGCACGAGCCGCUUCCUCACGGCUCGGCCGCGGCGCGUAGCCCCUGCCACAUCGGG

(((((.((((.((((.((((((..((.(((((((........)))))))))....))))))..)))).).))).))))) (-43.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4289_chr9:84167153-84167222_-

CCUUGGGAGAGCAAUGUGCAGGGCUAUCAGGCAGUUUCCUGGGCCCUGUCUGCAGAGCCUAAACAGAUCA

..(((..((.((..(((((((((((..((((......))))))))))))..)))..))))...))).... (-24.50)

>ponAbe2_ppy-mir-3153_chr9:84769903-84769984_+

AACAAAUUUUAAAUGUCUCUGUCCCCUUCCCGCCAAUUAAACUAGAUUGGGGGAAAGCGGGUAGGGACAUUUAAAAUUUGUU

.((((((((((((((((((((.(((((((((.((((((......))))))))).))).))))))))))))))))))))))). (-44.30)

>ponAbe2_ppy-mir-548au_chr9:89297358-89297411_+

AAAAGUAAUUGCGGUUUUUGCUAUUAGUUUUAAUGGCAAUUACUUUUGCACCAG

((((((((((((.(((...(((...)))...))).))))))))))))....... (-17.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4291_chr9:89535368-89535432_+

CGCCGGGAGCUUCAGCAGGAACAUCUGGGUGGAGGCAGAGUUGUUCUGCUGUAGCUGCAGCCCUG

.((..(.((((.((((((((...((((........))))....)))))))).)))).).)).... (-26.40)

>ponAbe2_ppy-mir-6081_chr9:91027102-91027194_+

CCACCAUAGUGCUGGCACCAAGGCCUCUGCCCCGUAGGACACCGAGGCUUAUGAGUAGGAGCAGUGCCAAGGCGCCGGCACCAUCUUGGUGAU

.(((((..((((((((.((..(((..((((((((((((.(......)))))))....)).)))).)))..)).)))))))).....))))).. (-41.50)

>ponAbe2_ppy-mir-3074_chr9:91049380-91049460_-

GCUCGACUCCUGUUCCUGCUGAACUGAGCCAGUGUGUAAAAUGAGAACUGAUAUCAGCUCAGUAGGCACCGGAGGGCGGGU

(((((.((((.((.((((((((.((((..((((.............))))...)))).)))))))).)).))))..))))) (-35.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4668_chr9:108363146-108363214_+

AGGGAAAAAAAAAGGAUUCGUCUUGUAGCCAGGAUAUUAUUUUAAAGAAAAUCCUUUUUGUUUUUCUAG

(((((((.((((((((((.((((((....))))))..............)))))))))).))))))).. (-15.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4478_chr9:118910542-118910627_-

GGCCGAGGCUGAGCUGAGGAGCCUCCAAAUCUGCAGACAGGGUCAUGCAGUACUAGGGGCGAGCCUCAUCCCCUGCAGCCCUGGCC

(((((.(((((((.(((((.(((((.....((((((((...))).))))).....)))))...)))))....)).))))).))))) (-40.50)

>ponAbe2_ppy-mir-3911_chr9:124606591-124606699_-

GGGUGAGGAUGUGCGUGGAUCCUGGAGGAGGCAGAGAAGACAGUGAGCUUGCCAGUUCUGGUUUCUAACACUUCCUUUCCUGCGCUUCUUGAUUCCCAGAUCUGCACCC

(((((.((((.((.(.(((((..(((((..((((.((((..((((.....((((....))))......))))..)))).)))).))))).)))))))).)))).))))) (-42.60)

>ponAbe2_ppy-mir-2964a_chr9:125361034-125361121_+

GGAGCUCAGCCACAGAUGUCCAGCCACAAUUCUCGGUUGGCCGCAGACUCGUACAAGAAUUGCGUUUGGACAAUCAGUGGCGAAGCCC

((.(((..(((((.(((((((((.(.((((((((((((.......))).))....))))))).).)))))).))).)))))..))))) (-35.10)

>ponAbe2_ppy-mir-548aw_chr9:129851127-129851188_+

UAGGGUGCAAAAGCCAUCACGGUUUUUGCCAUUAAAACCGCGAUGACUUUUGCAUCAACCUA

...((((((((((.((((.(((((((.......))))))).)))).))))))))))...... (-27.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4669_chr9:131376300-131376361_+

GCCUCCCUUCACUUCCUGGCCAUCCAGGCAUCUGUGUCUGUGUCUGGGAAGUCGAGGAGGAC

.(((((.((.(((((((((.((..((((((....)))))))).))))))))).))))))).. (-28.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4673_chr9:133488737-133488795_-

GUCCAGGCAGGAGCCGGCUUGGACCUCAGGGAAGAGUCUGACCCGGCUCCUCUUGCGGC

(((((((.(((((((((.((((((.((......)))))))).))))))))))))).))) (-32.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4674_chr9:133520298-133520384_-

CCCAGGCGCCCGCUCCCGACCCACGCCGCGACGCCGGGUCCCUCCUCCCCGGAGAGGCUGGGCUCGGGACGCGCGGCUCAGCUCGGG

(((.(((((((((((((((((((.(((......(((((.........)))))...))))))).)))))).))).)))...))).))) (-48.30)

>ponAbe2_ppy-mir-6722_chr9:133739880-133739957_-

GGCCUCAGGCGGGUGCACCCCACCACAGGCAUGGCUGGUGGUGGCGUGCGGGGGUGGGGUGGGCCAGGCUGUGGGACG

..((.(((.(.(((.(((((((((.(..(((((.(.......).)))))..)))))))))).))).).))).)).... (-46.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3621_chr9:134173709-134173793_-

GUGAGCUGCUGGGGACGCGGGUCGGGGUCUGCAGGGCGGUGCGGCAGCCGCCACCUAACGCCGCGCCUUUGUCUGUGUCCCACAG

........(((((((((((((.(((((...((..((((((((((...))).))))....)))..))))))))))))))))).))) (-37.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4461_chrM:10140-10213_-

AAGUAGGUUUAGGUUGUUGACGUAGUCUAGGCCGUAUGUAUUGGAGAUUGAGGCUAGUAGGGCGAGGCCUACUG

.(((((((((..(((....((.((((((...(((.......)))......))))))))..))).))))))))). (-19.60)

>ponAbe2_ppy-mir-6089-1_chrX:2214687-2214755_+

CCCCGGGCCCGGCGUUCCCUCCCCUUCCGUGCGCAAGUGGAGGCCGGGGCGGGGCGGGGCGGGUCAGGG

.(((.((((((....((((.(((((((((.((..........))))))).)))).)))))))))).))) (-38.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4770_chrX:6053389-6053446_-

GAGUUAUGGGGUCAUCUAUCCUUCCCUUGGAAAAUGAUCUGAGGUGACACUGUAGCUC

(((((((((.((((((((((.((((...))))...)))...))))))).))))))))) (-20.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4767_chrX:6826611-6826688_+

ACAUGGGCCCGCGGGCGCUCCUGGCCGCCGCCCGACUUCGGGGCCAGCGGGGGGCAGAGCGCGCGGGAGCCCGAGCGU

.(.(((((((.((.((((((.((.((.(((((((....))).....)))).)).)))))))).)))).))))).)... (-47.80)

>ponAbe2_ppy-mir-548ax_chrX:11172824-11172896_-

GAUUGGUGCAGAAGUAAUUGCGGUUUUGCCAUGGAAAGUAAUGGCAAAAACCGUAAUUACUUUUGUACCAACC

..((((((((((((((((((((((((((((((........))))).))))))))))))))))))))))))).. (-44.00)

>ponAbe2_ppy-mir-6086_chrX:13506137-13506191_+

AGGAGGUUGGGGAGGGCAGAGAUGAACAUAAAGUUUUUGCCUUGUUUUUCUUUUU

.(((((..(((.(((((((((((.........))))))))))).)))..))))). (-16.80)

>ponAbe2_ppy-mir-548am_chrX:16562889-16562962_-

GGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGUUUUUGCCAUUGAAAAUAAUGGCAAAAACUGCAGUUACUUUUGUACUAACG

.((((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))))))))). (-49.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4768_chrX:17402993-17403066_+

AAACUUUGAUUCUCUCUGGAUCCCGUGGAUAUGGGAACUGUGAUGUCCAGGAGAUCCAGAGAGAAUCAGAGUUU

.(((((((((((((((((((((((.(((((((.(......).))))))))).))))))))))))))))))))). (-47.70)

>ponAbe2_ppy-mir-23c_chrX:20030164-20030263_-

AGUGACUUUCCAGGUGGCACACAGUGAGUGGCAUAAUCAGAGUACAAUUUGAGUCGUGCCCAUACAUCACAUUGCGAGUGAUUACCCAAGGAAAGUGACG

.((.(((((((.((((((((.(((((((((((((..(((((......)))))...)))))...)).))))..))...))).)))))...))))))).)). (-33.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4666b_chrX:29797045-29797125_+

UGUCUAAAUUGCAUGUCAGAUUGUAAUUCCCAGGCCCUUCCUCCAAUACUGGGAAUUACAAUUUGACAUGCAAUUUAGACA

(((((((((((((((((((((((((((((((((...............))))))))))))))))))))))))))))))))) (-52.10)

>ponAbe2_ppy-mir-548f-5_chrX:33010246-33010331_-

UAUUAGGUUGCUGCAAAAGUAAUCAUGUUUUUUUCCAUUGAAAGUAAUGGGAAAAACUGUAAUUACUUUUGUUCCAACCUAACAAC

..((((((((..(((((((((((.(((.((((((((((((....)))))))))))).))).)))))))))))..)))))))).... (-32.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3937_chrX:40210201-40210306_+

AGAAAAAUGCCCAACCAGCCCUCAGUUGCUACAGUUCCCUGUUGUUUCAGCUCAACAACAACAGGCGGCUGUAGCAAUGGGGGGCUGGAUGGGCAUCUCAAUGUGC

......(((((((.(((((((((.((((((((((((.(((((((((..........))))))))).)))))))))))).))))))))).))))))).......... (-63.30)

>ponAbe2_ppy-mir-1587_chrX:40387607-40387659_+

UUUGGGCUGGGCUGGGUUGGGCAGUUCUUCUGCUGGACUCACCUGUGACCAGC

.((((..((((.((((((.(((((.....))))).))))))))))...)))). (-23.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4769_chrX:48367999-48368075_+

GAGGAGAGGUGGGAUGGAGAGAAGGUAUGAGCUAAAAAUCCCCAAGCUCUGCCAUCCUCCCUCCCCUACUUCUCCCC

..((((((((((((.((((.((.((((.(((((...........))))))))).)))))).))))..)))))))).. (-38.60)

>ponAbe2_ppy-mir-500b_chrX:50543753-50543831_+

CCCCCUCUCUAAUCCUUGCUACCUGUGUGAGAGUGCUUUCUGAAUGCAGUGCACCCAGGCAAGGAUUCUGCAAGGGGGA

((((((..(.(((((((((...(((.(((..(.(((.........))).).))).))))))))))))..)..)))))). (-34.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4536-1_chrX:55968156-55968239_-

AUGUGGUAGAUAUAGGCACGAUAUAUAUACUGCCCUGCUUUUAUACAUACAUACAUACAUAUAUCGUGCAUAUAUCUACCACAU

((((((((((((((.(((((((((((.((.((.....................)))).))))))))))).)))))))))))))) (-32.90)

>ponAbe2_ppy-mir-548i-4_chrX:82540336-82540412_-

AGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCUGUUUUUGCCAUACUUUCAACGGCAAAAACCACAAAUAUUUUUGCACCAACCUAU

(((((((((((((((((.(((..(((((((((...........)))))))))..))).))))))))))))))))).. (-39.40)

>ponAbe2_ppy-mir-548m_chrX:93901185-93901270_-

AUAUUAGGUUGGUGCAAAGGUAUUUGUGGUUUUUGUCAUUAAAGUAACGCAAAAGCCUCAAAUACUUUUGCACCAACCUAAUAUUA

((((((((((((((((((((((((((.(((((((((............))))))))).)))))))))))))))))))))))))).. (-49.70)

>ponAbe2_ppy-mir-3978_chrX:109044743-109044843_+

UCAGUGGAAAGCAUGCAUCCAGGGUGUGGAGCCAAAAUUAGAAGGGGUUUCUACCUGGCCCCACUACCACAGCAAACCUUGGAGCAUUGNUGUUCUUUUGA

((((.((((...((((.((((((((((((.((((....(((((.....)))))..)))).))))...........)))))))))))).....)))).)))) (-32.70)

>ponAbe2_ppy-mir-764_chrX:113607140-113607224_+

AAUCUAGGAGGCAGGUGCUCACUUGUCCUCCUCCAUGCUUGGAAAAUACAGGGAGGAGGCCAUAGUGGCAACUGUUACUAUGAUU

.((((((..(((((.(((.((((((.((((((((.((..(.....)..)).)))))))).)).))))))).))))).))).))). (-34.70)

>ponAbe2_ppy-mir-3654_chrX:114671749-114671804_+

UUCAUGAGCUGCAAUCUCAUCACUGGAAUGUUCCAGUGACUGGACAAGCUGAGGAA

(((.(.((((....(((..((((((((....))))))))..)))..)))).).))) (-19.80)

>ponAbe2_ppy-mir-3672_chrX:120328964-120329047_+

UCUUUGUGAUUACCAUGAGACUCAUAUAAAACAUCUUAAAGACUAUUACAAGAUGUUUUAUGAGUCUCAUGAUAAUCACAAAGA

((((((((((((.(((((((((((((..(((((((((............)))))))))))))))))))))).)))))))))))) (-42.50)

>ponAbe2_ppy-mir-892c_chrX:145866638-145866714_-

GGCAGUGCCCUAUUCAGGAAGGUGCCAGUCACUUAGAUUACAUGUCACUGUUUCCUUUCUGAGUGGAGUAAGGCUUA

(((..(((.(((((((((((((...((((.((...........)).))))...))))))))))))).)))..))).. (-29.90)

>ponAbe2_ppy-mir-513c_chrX:147077453-147077536_-

GUGUGCAGUGCCUUUCACAAGGAGGUGUCGUUUAUGUGAACUAAAAUAUAAAUGUCACCUUUUUGAGAAGAGUAAUGUACAGCA

.((((((.(((.((((.((((((((((.(((((((((........))))))))).)))))))))).)))).))).))))))... (-35.10)

>ponAbe2_ppy-mir-509-3_chrX:147141067-147141142_-

GUGGUACCCUACUGCAGGCAGUGGCAAUCAUGUAUGAUUAAAAAUGAUUGGUACUUCUGCAGGUAGAGUACUGCAU

(((((((.((((((((((.((((.(((((((............))))))).)))))))))).)))).))))))).. (-34.60)

>ponAbe2_ppy-mir-509b_chrX:147142831-147142924_-

CAUGCUGUGUGUGGUACCCUACUGCAGGCAGUGGCAAUCAUGUAUGAUUAAAAAUGAUUGGUACGUCUGCGGGUAGAGUACUACAUGACACAUG

((((.((((((((((((.(((((((((((.(((.(((((((............))))))).))))))))).))))).))))))))).))))))) (-44.00)

>ponAbe2_ppy-mir-2114_chrX:150274677-150274756_+

CCUCCAUGCUCCUAGUCCCUUCCUUGAAGCGGUCGGAUAAUCACAUGACGAGCCUCAAGCAAGGGACUUCAAGCUGGUGG

((.(((.(((...((((((((.(((((.((.((((..........))))..)).))))).))))))))...)))))).)) (-34.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4330_chrX:151256094-151256198_+

AACUGUCAGCAGGCAAUUAUCUGAGGAUGCGGGAGAGGAAGGGGGCUUCUUUUUGACGCCUACUUCAUCAGCUGCUCCUCAGAUCAGAGCCUUGCAGGUCAGGCC

..(((.(.((((((..(.(((((((((.((((..((.((((.((((.((.....)).)))).)))).))..))))))))))))).)..))).)))..).)))... (-48.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3202-1_chrX:154208364-154208444_+

UAUUAAUAUGGAAGGGAGAAGAGCUUUAAUGAUUGGAGUCAUUUUCAGAGCAUUAAAGCUCUUCUUCCUUCCCUAUUAAUG

((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((....))))))..)))))))))))))))))))))).)))))))) (-43.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3202-2_chrX:154208365-154208443_-

AUUAAUAGGGAAGGAAGAAGAGCUUUAAUGCUCUGAAAAUGACUCCAAUCAUUAAAGCUCUUCUCCCUUCCAUAUUAAU

(((((((.((((((.(((((((((((((((....((.......))....))))))))))))))).)))))).))))))) (-35.00)

>ponAbe2_ppy-mir-718_chrX:154250272-154250341_-

GGCCGCGGCGUUGCAAGAUGGCGGCGGGCCCGGGCACCGCCCCUUCCGCCCCGCCAGGCUCGCACGAGGC

.(((.(((((..((..(.(((.((((((...((((...))))..))))))))).)..)).))).)).))) (-34.70)

>ponAbe2_ppy-mir-5699_chr10:632457-632542_-

CUGUACCCCUGCCCCAACAAGGAAGGACAAGAGGUGUGAGCCACACACCCGGCCUCCUUUCUUUCCUUGUUGGAGUAGGGAUGGAG

((.((.((((((.((((((((((((((...((((((((.......)))...)))))...)))))))))))))).)))))).)).)) (-43.10)

>ponAbe2_ppy-mir-6072_chr10:2107910-2107980_-

GGAUGGGGGCUGGUGCAGGGAUGGGCUUUGUCACUGCUCCUCAUCACACUGCACCUUAGCUGCUGCCUGGA

((.(((.((((((((((((((((((....((....))..)))))).).)))))))..)))).))))).... (-27.80)

>ponAbe2_ppy-mir-6078_chr10:4134522-4134621_+

GCAGAGGAGAAAGAGCCACCGCCUGAGCUAGCUGUGGAAAGAGGCAAAACUCUAACUUCAGCUGGUUUUGAGUGAGAAGUGGGUCUCUGUUAAAACGCUA

(((((.......((.((((((((.((((((((((.((..((((......))))..)).)))))))))).).)))....)))).))))))).......... (-34.40)

>ponAbe2_ppy-mir-3155b_chr10:6515572-6515627_-

CCACUGCAGAGCCUGGGAAGGGAGCUGUCCGGCUCCCCAGCCUCUGCAGUGGGAGC

(((((((((((.(((((....(((((....)))))))))).))))))))))).... (-37.00)

>ponAbe2_ppy-mir-548ak_chr10:12598050-12598106_-

GUGCAAAAGUAAAUGCGGUUUUUGAGAAGUAAUUGAAAACCGCAAUUACUUUUGCAG

.(((((((((((.((((((((((((.......)))))))))))).))))))))))). (-29.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4480_chr10:13113588-13113658_+

GCAGAGGUGAGGUGACCUCCUCAGGGCCACCCAGGGAGUAAGUGGCUGAGUGGAAGUUACUUUACCUCUGU

((((((((((((((((.(((.(..((((((...........))))))..).))).)))))))))))))))) (-39.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4481_chr10:13201334-13201393_-

GGAGUGGGCUAGUGGUUUUUUAAGAGGAAGGGAGACCUAAGCUAGCACAUGAGCACGCUC

.((((((((((((((((((((........))))))))...)))))).......).))))) (-15.90)

>ponAbe2_ppy-mir-548q_chr10:13288275-13288374_-

AUAUUAGGCUGGUGCAAAAGUAAUUGCAGUUUUUGCCAUUACUUUUAAUUUUUGCCAUUAAAAGUAAUGGCAAAAACCACGAUUACUUUUUCACCAACCU

.....(((.(((((.(((((((((((..(((((((((((((((((((((.......)))))))))))))))))))))..))))))))))).))))).))) (-48.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4293_chr10:15077153-15077230_-

AGAGACACCUGUUCCUUGGGAAGCUGUUGACAUUGCUAAUUCAUUUCACACCAGCCUGACAGGAACAGCCUGUUUGAA

..(((((.((((((((.(..(.((((.((....((......)).....)).)))).)..)))))))))..)))))... (-18.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4675_chr10:21433691-21433767_+

CAUGAGAAAUCCUGCUGGUCAACCAUAGCCCUGGUCAAACUCUCCGGGGCUGUGAUUGACCAGCAGGACUUCUCAUG

((((((((.(((((((((((((.(((((((((((.........))))))))))).))))))))))))).)))))))) (-57.00)

>ponAbe2_ppy-mir-1254-2_chr10:24376247-24376309_+

UUCAGCCUGGAAGCUGGAGCCUGCAGUGAGCUAUGAUCAUGUCCCUGUACUCUAGCCUGGGCA

....((((((..(((((((..(((((.(.((.........)).))))))))))))))))))). (-22.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3156-1_chr10:43764345-43764419_+

GCGGAAGAAAGAUCUGGAAGUGGGACACACUUUUACUAUAUAUAGUGGCUCCCACUUCCAGAUCUUUCUCUCUGU

(((((((((((((((((((((((((..((((............))))..)))))))))))))))))))).))))) (-45.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4676_chr10:62446553-62446624_-

UGAACGAAAGAGCCAGUGGUGAGACAGUGAGUUGAUUACUUCUCACUGUUUCACCACUGGCUCUUUGGUUCA

(((((.(((((((((((((((((((((((((..(....)..))))))))))))))))))))))))).))))) (-55.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4678_chr10:86950965-86951038_-

GGAAAAAACAAGGUAUUGUUCAGAUUUAUGAUUUUUGGGGUCAAAGAUUCUGAGCAAUAACCUAUUAAAAAACC

..........(((((((((((((((((.((((((...)))))).))).)))))))))).))))........... (-19.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4679-2_chr10:87748849-87748925_-

UAUCUUUUCUCUGUGAUACAGAUUCUUUGCUUUUUGUUUCUAACAAAGCAAAGAAUCUCUAUCACAGAAAAAAGAUG

((((((((.(((((((((.(((((((((((((..((((...))))))))))))))))).))))))))).)))))))) (-37.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4679-1_chr10:87748850-87748924_+

AUCUUUUUUCUGUGAUAGAGAUUCUUUGCUUUGUUAGAAACAAAAAGCAAAGAAUCUGUAUCACAGAGAAAAGAU

(((((((((((((((((.((((((((((((((...........)))))))))))))).))))))))))))))))) (-43.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3157_chr10:94999524-94999609_-

GGGAAGGGCUUCAGCCAGGCUAGUGCAGUCUGCUUUGUGCCAACACUAGGGGUGAUGACUGCCUUAGUCUAGCUGAAGCUUGUCCC

((((.((((((((((.(((((((.((((((.((((((((....)))..)))))...)))))).))))))).)))))))))).)))) (-45.10)

>ponAbe2_ppy-mir-5686_chr10:96122274-96122355_+

UAUUGUAUUGUAUUGUAUUGUAUUGUAUCGUAUUGUAUUGUAUUGUAUUGUAUUGUACUGUAUUGUACUGUACUGUACUGUA

(((.((((.((((.((((.((((.((((.((((.((((......)))).)))).)))).)))).)))).)))).)))).))) (-19.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4685_chr10:97425539-97425607_-

UAGCCCAGUGCUUGGAGUGGGGCAAGAUUGUUGGUGAUAUGGCUUCCUCUCCCUUCCUGCCCUGGCCAG

....((((.((..((((.((((...((..((((......)))).))...)))))))).)).)))).... (-18.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4482_chr10:103372923-103372992_-

AGUGAGAAAUCCAAUGGGCUAUGGAAAUGUGUGGAAAAUGGCAUUACUAUUUCUCAGUGGGGCUCUUACC

.((((((..((((.((((..((((.(((((..........))))).))))..)))).))))..)))))). (-22.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4680_chr10:110247854-110247919_+

UAUAAGAACUCUUGCAGUCUUAGAUGUUAUAAAAAUAUAUAUCUGAAUUGUAAGAGUUGUUAGCAC

..(((.((((((((((((.((((((((.(((....))))))))))))))))))))))).))).... (-23.70)

>ponAbe2_ppy-mir-6715a_chr10:111667777-111667855_+

UGGGCUGUGUCCACAGGCACAGCCAGUUUGAGCAUUUUUACUGAAUUGCCAAACCAGUCGUGCCUGUGGGCACAACCUU

.(((.(((((((((((((((.((..(((((.(((.(((....))).))))))))..)).))))))))))))))).))). (-45.00)

>ponAbe2_ppy-mir-6715b_chr10:111667777-111667853_-

GGUUGUGCCCACAGGCACGACUGGUUUGGCAAUUCAGUAAAAAUGCUCAAACUGGCUGUGCCUGUGGACACAGCCCA

(((((((.(((((((((((.(((((((((((.((......)).))).)))))))).))))))))))).))))))).. (-44.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4295_chr10:112006456-112006540_+

CUUUGUGGAACAGUGCAAUGUUUUCCUUGCCUGUGGCAAGACCACUUCGGUUCAAGGCUAAGAAACUAGACUGUUCCUACAGAGG

((((((((((((((.....((((((((((((.((((.....))))...))..)))))....)))))...)))))))).)))))). (-31.70)

>ponAbe2_ppy-mir-2110_chr10:113584102-113584176_-

CAGGGGUUUGGGGAAGCGGCGGCUGAGUGAGGCGUCGGCUGUGUUUCUCACCGCGGUCUUUUCCUCCCACUCUUG

(((((((..((((((((.((((.((((.((.(((.....))).)).)))))))).))...))))))..))))))) (-32.30)

>ponAbe2_ppy-mir-3663_chr10:116626997-116627093_-

CCCGGGACCUUGGUCCAGGCGCCGGCCUGAGUGGUGCUCGGGUGGAUAAGUCUGAUCUGAGCACCACACGGGCCGGGCGCUGGGACCAAGGGGGCUC

(((....(((((((((.((((((((((((.((((((((((((((((....))).))))))))))))).)))))).)))))).))))))))))))... (-70.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4681_chr10:118859650-118859721_+

GGCAACGGGAAUGCAGGCUGUAUCUGCAGGGCAUUGUGCUAACAGGUGCAAGCUGCAGACCUGUCACAGGCC

(((.(((((..(((((..((((((((...((((...))))..))))))))..)))))..))))).....))) (-30.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4682_chr10:119460178-119460257_+

UGCCCCUCGUCUGAGUUCCUGGAGCCUGGCCUGUCACUGGGGAAGUCCAGAGCUCCAAGGCUCAGUGCCCAGGGGAAGCA

..(((((.(((((((((..((((((((((.((.((......)))).)))).)))))).))))))).))..)))))..... (-36.00)

>ponAbe2_ppy-mir-3941_chr10:122015284-122015385_+

GAGUCGGAAUUCUCAUGAGGCUGUCAUGCUCGGUUGUGUGUAGACUGAAAGCCCCAAUUUACACACAACUGAGCAUCAUAGCCUGAUGGUUCCUUUUUGUUU

.....(((((...(((.(((((((.(((((((((((((((((((.((.......)).))))))))))))))))))).))))))).))))))))......... (-49.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4296_chr10:124644066-124644153_-

UUGGGCUUUGAUGUGGGCUCAGGCUCAGAGGGCUGAAGUGGUUGUGGGAAGGGACUUCUGGGGACUGUGUCCAUGUCUCUGUCGUUUU

...(((...(((((((((.(((.((((((((.((.................)).))))))))..))).)))))))))...)))..... (-30.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4297_chr10:129604601-129604676_-

AGCACGCACGUGCCUUCCUGUCUGUGCCUGCCUUCGAAGUGCACGGCAGGGCCAGGACGGGUCGCUGUGGGUGGGG

..(((.((((((((((((((.((.(((((((((....)).))).)))).)).))))).))).))).))).)))... (-37.70)

>ponAbe2_ppy-mir-378c_chr10:130665224-130665304_-

AGGGGCCAUCACUGGACUUGGAGUCAGAAGAGUGGAGUCGGGUCAGAUUUCAACUCUGACUUUGAAGGUAAUGAGUGCCUC

.(((((..(((.((...(((((((((((....(((((((......)))))))..)))))))))))...)).)))..))))) (-29.10)

>ponAbe2_ppy-mir-3944_chr10:133091074-133091181_-

UCCACCCAGCAGCACAGGUCCUGUGCAGCAGGCCAACCCGAGAUGUGCCUGCGUCUCCCAUUUCCAGGCUGGCCUGCUGCACCAGACCUGUGCCUGAUCUUAAUGCCG

......(((..(((((((((..(((((((((((((.((.(((((((....))))))).........)).)))))))))))))..))))))))))))............ (-56.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4298_chr11:1709553-1709625_-

GGGGAGGUACCCGGGACAGGAGGAGGAGGCAGCCUUGCCUCAGAAACCAAACUGUCAAAAGUGUAGGUUCCAC

.((((..(((.(..(((((..((..((((((....)))))).....))...)))))....).)))..)))).. (-23.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4686_chr11:3452026-3452101_+

GGCUUCCUGUAUCUGCUGGGCUUUCUGGUGUUGGCAGCCCAAGAUGACACCCUGGGCCCAGCAGGAGCCAGAAGCC

((((((..((.((((((((((((...((((((..(.......)..))))))..)))))))))))).))..)))))) (-40.30)

>ponAbe2_ppy-mir-3164_chr11:6969735-6969817_-

CUUGGAAACUGUGACUUUAAGGGAAAUGGUGCACAGCAGGCCCUGCAAUCAUGCCGUUUUGCUUGAAGUCGCAGUUUCCCAGG

((.((((((((((((((((((.((((((((.....((((...))))......)))))))).)))))))))))))))))).)). (-44.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4691_chr11:8099407-8099491_-

GGAGCACUCCCAGGUCCUCCAGGCCAUGAGCUGCGGCCCUGAUGUCUCUACUCCAGCCACGGACUGAGAGUGCAUAGGAGUGUCC

(((.((((((...((.((((((.((.((.((((.((....((....))..)).)))))).)).))).))).))...))))))))) (-30.70)

>ponAbe2_ppy-mir-3163_chr11:8991624-8991696_+

UUCCUCAUCUACAAAAUGAGGGCAGGAAGAGCUUCCUUCCUUGUCUUACUACCUCCAUUUUAUAGAUGAGGAA

(((((((((((.(((((((((((((((((......))))).))))))........)))))).))))))))))) (-30.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4489_chr11:10259157-10259218_-

GGGGGUGGGGCUGGUGAUGCAGGACGCUGGGGACUGGGGAAGUCCUGCCUGACCGUGUCCCC

......(((((((((.(.(((((((.((........))...))))))).).)))).))))). (-27.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4690_chr11:10271910-10271969_-

GAGCAGGCGAGGCUGGGCUGAACCCGUGGGUGAGGAGUGCAGCCCAGCUGAGGUCUCUGC

..((((((..((((((((((.((((........)).)).))))))))))..)...))))) (-30.70)

>ponAbe2_ppy-mir-194-2_chr11:11059161-11059245_+

UGGCUCCCGCCCCCUGUAACAGCAACUCCAUGUGGAAGUGCCCACUGGUUCCAGUGGGGCUGCUGUUAUCUGGGGCGAGGGCCGG

((((((.((((((..(((((((((.((((((.((((...(((....))))))))))))).)))))))))..)))))).)))))). (-51.30)

>ponAbe2_ppy-mir-6514_chr11:13371571-13371640_+

UAUGGAGUGGACUUUCAAGUGGGAUUUAGGGGUCAGAGUUCUUACAGAGCUGCCUGUUCUUCCACUCCAG

..(((((((((.........(((((....((((...((((((...)))))))))))))))))))))))). (-23.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4488_chr11:14831632-14831693_-

GGUAGGGGGCGGGCUCCGGCGCUGGGACCCCACUAGGGUGGCGCCUUGGCCCCGCCCCGCCC

(((..((((((((((..((((((...((((.....))))))))))..)).))))))))))). (-39.30)

>ponAbe2_ppy-mir-6503_chr11:16200326-16200410_-

AAUGGUCCCCCAGGGAGGUCUGCAUUCUAAUCCCCUGAAGCUGAGGAUUAGGGGACUAGGAUGCAGACUUCCCUGGGGGACCAUU

.((((((((((((((((((((((((((((.((((((((..(...)..)))))))).)))))))))))))))))))))))))))). (-71.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3161_chr11:20522143-20522224_-

CCUCAAGAGCUGAUAAAGAGCAGAGGCCCAGGCUGAUUGAAGUUGAAUAGUGCUGGGCCUUUGUUUUUACCAAGUUCCCUGG

......(((((....((((((((((((((((((((.((......)).)))).))))))))))))))))....)))))..... (-33.50)

>ponAbe2_ppy-mir-5582_chr11:21882970-21883022_+

UAGGCGCACUUAAAGUUAUAGCUACAUCAGUUAUAACUUUAAGUGCGCCUAGG

(((((((((((((((((((((((.....))))))))))))))))))))))).. (-35.20)

>ponAbe2_ppy-mir-670_chr11:25201929-25202026_-

GUUUAGGGGUGGACCUGAUGUCCCUGAGUGUAUGUGGUGAACCUGAAUUUGCCUUGGGUUUCCUCAUAUUCAUUCAGGAGUGUCAGUUGCCCCUUCAC

....((((((((..((((((.(((((((((.((((((.((((((((.......)))))))).).))))).)))))))).))))))))))))))).... (-39.60)

>ponAbe2_ppy-mir-3973_chr11:33285401-33285507_-

GCCCAGGGUAGCUCUCUGUAUUGCUUGUUACAUUUUAGGAUUGCUUGCCCCUUGCUCCAAUGGUGCAGGCAGAAGAAAUGCAAACAAAGUACAGCAUUAGCCUUAGC

((..(((.(((....(((((((..(((((.((((((....((((((((((.(((...))).)).))))))))..))))))..))))))))))))..))).)))..)) (-30.50)

>ponAbe2_ppy-mir-1343_chr11:34364656-34364739_-

GCUGGCGUCGGUGCUGGGGAGCGGCCCCCGGGCGGGCCUCUGCUCUGGCCCCUCCUGGGGCCCGCACUCUCGCUCCGGGCCCGC

((.(((.((((.((.((((.((((.(((((((.(((((........)))))..))))))).)))).)))).)).))))))).)) (-55.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4694_chr11:50339301-50339380_+

CAAAUACAUAGGUGUUAUCCUUUCCAUUUGCCUCUUUCAGAAAAUAGAGUCAAAUGGACAGGAUAACACCUAUGUAUCUG

...((((((((((((((((((.((((((((.((((..........)))).)))))))).))))))))))))))))))... (-44.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4486_chr11:50523416-50523478_-

GCAUGCUGGGCGAGGCUGGCAUCUAGCACAGGCGGUAGAUGCUUGCUUUUGCCAUUGCAAUGA

.(((((..((((((((.((((((((.(......).)))))))).)).))))))...)).))). (-27.10)

>ponAbe2_ppy-mir-3159_chr11:51754484-51754557_-

CCAAAGUCCUAGGAUUACAAGUGUUGGCCACCAGCUGGACACAGUGGCUCACGCCUGUAAUCCCAGCAUUUUGG

(((((((.((.((((((((.((((.((((....((((....)))))))).)))).)))))))).)).))))))) (-33.50)

>ponAbe2_ppy-mir-6073_chr11:54134104-54134192_+

UAUAUGUUGGUCCAAACUGAAAGUUGAUGAGUCACUGUGCCUCUCGGGGUAGUGAGUUAUCAGCUACAGUGAGAGAGCAGUGUUCGGCA

......(((.(((..((((..(((((((((.(((((((.((....)).))))))).))))))))).))))..).)).)))......... (-31.60)

>ponAbe2_ppy-mir-6124_chr11:58026410-58026494_-

AGGGAGGUAGGGAAAAGGAAGGGGGAGGAGAAGGUGAGACCAAUGUCCUGGAUGCCACACCUGCCCAGUGCCUCCCUUCCUCGUU

.(.((((.(((((...((...(((.(((....((((...(((......))).))))...))).)))....))))))).)))).). (-31.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4299_chr11:58536758-58536829_+

GGGUUCUGACCAAUCAUGUUACAGUGUUUUCUCCCUUAGACAGAGCUGGUGACGUGAGAGGCAGAAAAAGGC

...(((((.((..((((((((((((....(((.....)))....))).)))))))))..)))))))...... (-23.30)

>ponAbe2_ppy-mir-5691_chr11:61196309-61196376_+

GGACAAGCUUGCUCUAAGCCCCGAGAAAGCUGACAGACAGCUGCUUGGUGUUCAGAACUUUUCUGUCC

(((((.....(.(((.(((.(((((..(((((.....))))).))))).))).))).).....))))) (-22.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4687_chr11:66886913-66886992_-

ACCUGAGGAGCCAGCCCUCCUCCCGCGCCCAAACUUGGAGCACUUGACCUUUGGCUGUUGGAGGGGGCAGGCCCGCGGGU

(((((.((.(((.((((.(((((.(((.(((((..(.((....)).)..))))).))).))))))))).))))).))))) (-41.00)

>ponAbe2_ppy-mir-3165_chr11:67300566-67300640_-

CCGGUGGCAAGGUAGAUGCAAUGUGACCUCAACUCUUGGUCCUCUGAGGUCACAUUGUAUCCACCUUACCACUGG

(((((((.(((((.((((((((((((((((((((...)))....))))))))))))))))).))))).))))))) (-46.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4692_chr11:68135224-68135286_+

GUUUUACUUGAUACCCACACUGCCUGGGUGGGACACUCAGGCAGUGUGGGUAUCAGAUAAAAC

((((((.(((((((((((((((((((((((...))))))))))))))))))))))).)))))) (-46.80)

>ponAbe2_ppy-mir-548al_chr11:69779001-69779097_+

GGUCAGUGCAAAAAUAAUUGCGGUUUUUGCCAUUAAAAAUAAUGGCAUUAAAAGUAAUGGCAAAAACGGCAAUGACUUUUGUACCAACCUAAUAGCU

(((..((((((((...(((((.(((((((((((((....((((...))))....))))))))))))).)))))...))))))))..)))........ (-36.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4696_chr11:70107897-70107966_-

CAAAGCCACUGUAAGACGGAUACUGUCAUCUAUUCCAGAAGAUGACAAUGUCCAUUUUGCAGUGGCUUUG

((((((((((((((((.(((((.((((((((........)))))))).))))).)))))))))))))))) (-41.90)

>ponAbe2_ppy-mir-5579_chr11:74966586-74966643_-

UAUGGUACUCCUUAAGCUAACAGGCCCCUGUCACCGUUCGCUUAAGGAGUACCAGGUC

..(((((((((((((((.(((.(((....)))...))).))))))))))))))).... (-29.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4300_chr11:77627903-77627998_-

UGAGUUCAGAAGAGGGCCAGCUAAAUCAGCAGAGACAUGAGGUGACCAAAAACCUUUUUUCAAAGCAGUGGGACCCGUACUACUUCUGAACCAAUA

((.(((((((((.(((((.(((......((.((((...(((((........))))).))))...))))).)).)))......)))))))))))... (-26.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4490_chr11:86348483-86348566_-

AUAGUUUCUGCAAUGCUCAAAUCUCUGGCCAGAGACCAGAACUUAAUGGUCUCUGGUAAGAGAUUUGGGCAUAUUAGAAACUAA

.(((((((((..((((((((((((((.(((((((((((........))))))))))).))))))))))))))..))))))))). (-52.80)

>ponAbe2_ppy-mir-548l_chr11:90428097-90428182_-

UAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAUUUGUGGGUUUUGUCAUAGAAAGUAAUGGCAAAAACUGCAGUUACUUGUGCACCAACCUAAUGCU

(((((((((((((((.(((((.((((((..((((((((........))))))))..)))))).))))).))))))))))))))).. (-44.10)

>ponAbe2_ppy-mir-3920_chr11:97858066-97858151_-

ACUGAGUGAGUGGGUCAGAAAGUUAAGAGAAUUAGUACAGGUGAGAUUGUAUUGAUUCUCUUAACUCUCUGGCCCCCUCAUUCAGU

((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((......)))))))))))))))))))).)))))))).)))))))))) (-56.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4693_chr11:100201183-100201257_+

GUUUAAAGAAUACUGUGAAUUUCACUGUCACAAAUUCAAAUAAAGUGAGAGUGGAAUUCACAGUAUUUAAAGAAU

.......(((((((((((((((((((.((((.............)))).)))))))))))))))))))....... (-31.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4491_chr11:108067577-108067644_+

ACAUUUGGUCACACCAGUCCACAUUAACAUGGACCAGACAAUAUUAAUGUGGACUGGUGUGACUAAAC

...((((((((((((((((((((((((..((.......))...)))))))))))))))))))))))). (-39.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4301_chr11:110237566-110237631_-

ACCAGCCACCUCCCACUACUUCACCUGUGAACACUGCAUUCAUGGAGGGUGGCAGGUGCAGCUCUG

...((((((((.(((((.(((((...(((.......)))...)))))))))).)))))..)))... (-21.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4492_chr11:115849781-115849860_+

CUGCAGCGUGCUUCUCCAGACCCCGCGCGCGGACAGACACACGGACAAGUCCCGCCAGGGGUUGGGCGCGCGCCAGCCGG

(.((.((((((...(((((.((((..(((.((((..............)))))))..))))))))).))))))..)).). (-35.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3656_chr11:115960721-115960789_+

CUUUCGGCCAACGGGACGGCAUCCGAGGUGGGCUAGGCUCGGGCCCGUGGCGGGUGGGGGAGUGGGAGG

((.((.((((.((((......((((((.(......).)))))))))))))).)).))............ (-25.00)

>ponAbe2_ppy-mir-100_chr11:119108173-119108252_-

CCUGUUGCCACAAACCCGUAGAUCCGAACUUGUGGUAUUAGUCCGCACAAGCUUGUAUCUACAGGUAUGUGUCUGUUAGG

((((....((((.(((.((((((.(((.((((((...........)))))).))).)))))).))).)))).....)))) (-27.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4493_chr11:120347785-120347857_-

CCAGAGAUGGGAAGGCCUUCCGGUGAUUAUCACAGCCAUGCCUUUGCCUCCAGAAGGCCUUUCCAUCUCUGUC

.(((((((((((((((((((.((.........((....)).........)).))))))))))))))))))).. (-37.60)

>ponAbe2_ppy-mir-3167_chr11:124041737-124041821_-

GGCUGUCGAGGCACCAGUAUUUCUGAAAUUCUAUUUUCUGAAAUUCUUCAGGAAGGAUUUCAGAAAUACUGGUGCCUCAACAGCU

((((((.(((((((((((((((((((((((((...(((((((....)))))))))))))))))))))))))))))))).)))))) (-57.40)

>ponAbe2_ppy-mir-3649_chr12:1692028-1692093_-

GCUUGGAACAGGCACCUGUGUGUGCCCAAGUGUUUCUAGCAAACACGGGGACCUGAGUGUCUAAGC

(((((((.((((..(((((((.(((...((.....)).))).)))))))..))))....))))))) (-27.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4494_chr12:46976628-46976712_-

AGUUUUAGUUACCCCUGGUCACCUGCAGUCUGAAAAUACGAAAUGGAAAAUUCCAGACUGUGGCUGACCAGAGGUAACUGAAACC

.((((((((((((.(((((((.((((((((((.....................)))))))))).))))))).)))))))))))). (-44.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4701_chr12:48424487-48424549_-

CCUUGGCCACCACACCCACCCCUUGUGAAUGUCGGGCAAUGGGUGAUGGGUGUGGUGUCCACA

...(((.(((((((((((((((((((.........)))).))).).))))))))))).))).. (-32.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3198-2_chr12:54012012-54012091_-

GACUCUGCUGUCACUGUUCACCCAGUACUAGCAAUACCAGACGGUUCUGUGGAGUCCUGGGGAAUGGAGAGAGCACAGUC

((((.((((.((.((((((.(((((.(((.(((..(((....)))..)))..))).))))))))))).)).)))).)))) (-36.10)

>ponAbe2_ppy-mir-6125_chr12:62282108-62282203_+

GCUCUGGGGCGUGCCGCCGCCGUCGCUGCCACCUCCCCUACCGCUAGUGGAAGAAGAUGGCGGAAGGCGGAGCGGCGGAUCUGGACACCCAGCGGU

((((((((..((.(((...(((((((.......((((((.((((((...........)))))).))).))))))))))...))))).))))).))) (-41.70)

>ponAbe2_ppy-mir-548i_chr12:64660424-64660520_+

CAUUGGCAUCUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGUUUUUGCCAUUACUUUCAGUAGCAAAAAUCUCAAUUACUUUUGCACCAACUUAAUACUU

..........(((((((((((((((((((((((((.(((((((((...((((...))))))))))))).)))))))))))))))))))))))))... (-47.00)

>ponAbe2_ppy-mir-6074_chr12:66118343-66118449_-

UACCAACCCCGCGUAAUUUUUACUUACCUUCAGUCAACUGAUUAGCUCUUUGGUGGAUAUAUUCAGAGGCUAGGUGGGGAUAGGGGGAGUCUUGAGGGUGGGUGUGG

..(((..(((((....((...(((..((((..(((..(...(((((.((((((.........)))))))))))..)..)))))))..)))...))..)))))..))) (-30.20)

>ponAbe2_ppy-mir-6502_chr12:66358754-66358829_+

CAGAGUGGGAGCUCUAGAAAGAUUGUUGACCAAUGAUCUUAUUGACUAGAUCAUCUUUCUAGAGUAUAACAAUUUU

.....((..((((((((((((((.(((...(((((....)))))....))).))))))))))))).)..))..... (-21.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4699_chr12:81697671-81697744_+

AGCAAUUGGAGAAGAUUGCAGAGUAAGUUCCUGAUUAAGAAAUGGAAUUUACUCUGCAAUCUUCUCCAAUUGCU

(((((((((((((((((((((((((((((((............))))))))))))))))))))))))))))))) (-52.30)

>ponAbe2_ppy-mir-5700_chr12:95696416-95696486_+

UUAAUUAAGGCAUUAAAUUAUUGAAGGCCCUUGGGCACCCCAGGCCUUCAAUAAUUUAAUGCAUUUAUUGA

(((((....((((((((((((((((((((..((((...))))))))))))))))))))))))....))))) (-35.60)

>ponAbe2_ppy-mir-3685_chr12:96460988-96461049_+

GUACAUUUCCUACCCUACCUGAAGACUUGAGAUUAUAGCCUUUGGGGGGAUGGGCAAAGUAC

((((.((((((((((..(((((((.((.........)).)))))))))).)))).))))))) (-18.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4495_chr12:99186092-99186157_-

AAGAAAUGUAAAUAGGCUUUUUGCUCAGUGGAGUUAUUUUGAGCAAAAAGCUUAUUUACAUUUCUG

.(((((((((((((((((((((((((((..........))))))))))))))))))))))))))). (-36.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4303_chr12:99234045-99234110_-

AGAAAAUAGCUUCUGAGCUGAGGACAGCUUGCUCUGCUUUUCUUUAGCUUAGGAGCUAACCAUGGU

......((((((((((((((((((.(((.......)))..))))))))))))))))))........ (-29.50)

>ponAbe2_ppy-mir-3652_chr12:105667769-105667901_+

CGGCUAGAGGUGUGCGGAGCUGAACCCAGGAGUGGGGGGGGUGGAGGCGGCUCCUGCGAUCGAAGGGGACUUGAGACUCACCGGCCGCACGCCAUGAGGGCCCUGUGGGUGCUGGGCCUCUGCUGCGUCCUGC

..((..((.(((.((((((.....(((((.(.(.(.((((((((.(((((((..((.(.((.(((....)))..))).))..)))))).).)))).....)))).).).).))))).))))))))).))..)) (-52.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4497_chr12:111611299-111611387_+

ACCUCCGGGACGGCUGGGCGCCGGCGGCCGGGAGCUCCUCGCUUCCUGAAUCCCGGCCGGCCCGCCCGGCGCCCGUCCGCCCGCGGGUC

((((.((((.(((.(((((((((((((((((((.................)))))))))......)))))))))).))))))).)))). (-59.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3657_chr12:113907667-113907784_-

UGUGUCCCAUUAUUAAGUAAUGAAAUCUGAAAUCACCAGUAAUGGGACACUAAUGUGAUUAAUGUUGUUGUGUCCCAUUAUUGGUGAUUUCAGAUUUCAUUAUAUGAUUAAGGACAUA

(((((((....((((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....))))))..)))))))))))))))))))))))))))))))))).))))...))))))) (-66.50)

>ponAbe2_ppy-mir-620_chr12:118191265-118191367_-

AUCUAUAUCUAUAUCUAUAUCUAUAUCUAUAUCUAUAUCUAUAUCUAUAUCUAUAUCUAUAUCUAUAUAUGGAGAUAGAUAUAGAUAUAAAACAAGCAAAGAA

...(((((((((((((((.((((((..((((..((((..((((........))))..))))..)))))))))).))))))))))))))).............. (-24.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4472-2_chr12:118474877-118474943_-

UUUUUGGGUGGGGGGGUGUUGUUUUUGUUUUUGAGACAGAGUCUUGCUCCAUCGCCCAGGCCGGAAU

..(((((((((.((((((....((((((((...))))))))...)))))).)))))))))....... (-23.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4498_chr12:122324483-122324548_-

AGGGCUGGGCUGGCAGGGCAGGUGCUGCAGAUCUUUGUCUAAGCAGCCCCCGCCUUGGAUCUCCCA

.....((((....((((((.((.(((((((((....))))..))))).)).)))))).....)))) (-28.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4700_chr12:122948264-122948337_+

UCAGUGAGGGCUGGGGAUGAGGACAGUGUGUCCUGAAAUUCACAGGACUGACUCCUCACCGCAGUGCACGAGGA

((..((.(.((((.((.((((((..((..((((((.......))))))..)))))))))).)))).).))..)) (-31.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4304_chr12:125376046-125376107_-

AGAGGAAUGGCCCACAUGUCCAGGGCAUCCCCAUUGCUCUGUGACUGCUGCCAUCCUUCUCC

(((((.(((((...((.((((((((((.......))))))).)))))..))))).))))).. (-26.30)

>ponAbe2_ppy-mir-3908_chr12:125929062-125929191_+

GCCUGAGCAAUGUAGGUAGACUGUCUCUAAAAAAAUAAAAAGUUAAAAACAUUUACGUUAACAUGUAAUGUUUUUACUAAUUUUUUUUUUUUUUUUUUUUUGGAGACAAAGUCUCGCUCUGUCACCAGGC

(((((.(..(((.((..((((((((((((((((((.(((((((.(((((((((.((((....))))))))))))))))...........)))).)))))))))))))..)))))..)).)))..)))))) (-37.10)

>ponAbe2_ppy-mir-5188_chr12:127300532-127300644_+

GGGAGGCAUGGAAAUUUCUCUGGUUUCAAUGGGUACGAUUAUUGUAAUCAGGAUCCAUUCAAUAAUCGGACCCAUUUAAACCGGAGAUUUUAAAAGACAGGAAUAGAAUCCCA

((((..(((...((..((((((((((.(((((((.(((((((((.(((........)))))))))))).))))))).))))))))))..))...........)).)..)))). (-38.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4419b_chr12:131025230-131025297_+

CUCAGGCUCAGUGGUGCAUGCUUGUAGUCCCAGCUACUCUGGAGGCUGAAGGAAGACGGCUUGAGCCU

...(((((((((.((.(.(.(((.(((((((((.....)))).)))))))).).))).)).))))))) (-27.60)

>ponAbe2_ppy-mir-3612_chr12:131076642-131076728_+

GGGACUGGGGAUGAGGAGGCAUCUUGAGAAGUGGAAGGAAUGGGAUCUACUUCCAGUUCACUAGAGGCAUCCUGAUACCCCCAGCUC

(((.((((((((.((((.((.(((.(.(((.((((((............)))))).))).).))).)).)))).))..))))))))) (-37.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4499_chr13:19527932-19528000_-

AAGACUGAGAGGAGGGAACUGGUGAGUUGUACAUAGAAAUGCUUUCUAACUCCUUGUCUCAGUCUGUUU

.(((((((((.(((((...(((.((((.............)))).)))..))))).))))))))).... (-25.40)

>ponAbe2_ppy-mir-2276_chr13:23395679-23395768_+

GUGUUCCUUCCAGUCCGCCCUCUGUCACCUUGCAGACGGCUUUCUCUCCGAGUGUCUGCAAGUGUCAGAGGCGAGGAGUAGCAGCUGCAU

((((..((.(.(.(((.(((((((.(((.(((((((((.(((.......))))))))))))))).)))))).).))).).).))..)))) (-37.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4305_chr13:39542730-39542825_-

CUGCCUUAGACCUAGACACCUCCAGUUCUGGGUUCUUAGAGGCCUAAUCCUCUACAAACUCAAGACUGUGAGGGAAAUUCUCUGUCUUACUGCUUU

..((...((((..(((..(((((((((.((((((..((((((......))))))..)))))).))))).)))).....)))..))))....))... (-33.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3168_chr13:41060357-41060438_-

AAGAUCAUGAGUUCUACAGUCAGACAGCCUGAGUUGGAGGCUCAUCUUCACUUCUUGCUGUGUGACCCUGGGCCAGUGACUU

.((.((((..((((....((((.(((((..(((.(((((......))))).)))..))))).))))...))))..)))))). (-29.60)

>ponAbe2_ppy-mir-3613_chr13:50245811-50245897_-

UGGUUGGGUUUGGAUUGUUGUACUUUUUUUUUUGUUCGUUGCAUUUUUAGGAACAAAAAAAAAAGCCCAACCCUUCACACCACUUCA

(((...(((.((((..((((..(((((((((((((((.(.........).)))))))))))))))..))))..)))).)))...))) (-26.30)

>ponAbe2_ppy-mir-5693_chr13:51649924-51649996_-

CUGGGAAGUUAGUUCAUUUCAGUCUGUGCCAUGAGCUAGCCAGCGGCGGCUCUGAAAUGGACUCAAACUCUAG

((((..((((((((((((((((....((((....(((....)))))))...))))))))))))..)))))))) (-24.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4703_chr13:51857385-51857463_+

UUAUGCAUAUUGGCAAUACAGUACAAAUAUAGUGUGUUUGAUUUGCACUGUAGUUGUAUUGUAUUGCCACUCUGUAUAA

(((((((...((((((((((((((((.(((((((((.......))))))))).))))))))))))))))...))))))) (-37.40)

>ponAbe2_ppy-mir-759_chr13:53112972-53113062_+

UAAUAAAUUAAAUGCCUAAACUGGCAGAGUGCAAACAAUUUUGACUCAGAUCUAAAUGUUUGCACUGGCUGUUUAAACAUUUAAUUUGUUA

((((((((((((((..(((((.(((..((((((((((.(((.((......)).))))))))))))).))))))))..)))))))))))))) (-32.00)

>ponAbe2_ppy-mir-3169_chr13:61866330-61866413_-

AUGUAAAAACUUUUUUUUUUUUGGUUUCACAUAGUACAAAGUCUUAUGGUACUGUGUGCCAAGCAUAGUCCUGUGUUUUUACAU

((((((((((.........(((((...((((((((((...........)))))))))))))))...........)))))))))) (-22.50)

>ponAbe2_ppy-mir-548x-2_chr13:67024582-67024680_-

AUGCCAAAUAUUAGGUUGGCACAAAAGUAAUUGUGGCUUUUGCCAUUAAAAUAAUGGUAAAAACUGCAAUUACUUUCGUGCCAACCUAAUAUUUGCGUG

((((.(((((((((((((((((.(((((((((((((.(((((((((((...))))))))))).))))))))))))).))))))))))))))))))))). (-57.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4704_chr13:67269266-67269340_+

CUUAUCCUAGACACUAGGCAUGUGAGUGAUUGUCUUCCUCACUCAAUCAGUCACAUGUCUAGUGUCUAGAAUGAG

(((((.(((((((((((((((((((.((((((...........)))))).))))))))))))))))))).))))) (-44.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4500_chr13:89309391-89309466_-

CAGGAGAGAAAGUACUGCUCAGAAGCUAAAGUGUAGAUCAAGCACAUAAUGCCUGAGGUAGUAGUUUCUUGAACUU

.((..((((((.((((((((((..((....((((.......)))).....)))))).)))))).))))))...)). (-23.10)

>ponAbe2_ppy-mir-622b_chr13:92202797-92202892_+

AGAGGAGCUGGACAAGUACUGGUCUCAGCAGAUUGAGGAGAGCACCACAGUGGUCAUCACGCAGUCUGCUGAGGUUGGAGCUGCUGAGAUUACGCU

..((.((((.........(((((((((((((((((.(((((.(((....))).)).)).).))))))))))))))))))))).))........... (-35.20)

>ponAbe2_ppy-mir-92a-1_chr13:93460739-93460816_+

CUUUCUACACAGGUUGGGAUCAGUUGCAAUGCUGUGUUUCUGUAUGGUAUUGCACUUGUCCCGGCCUGUUGAGUUUGG

....((..((((((((((((.(((.(((((((((((......)))))))))))))).))))))))))))..))..... (-36.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4509-1_chr13:94041314-94041407_+

UUUUAAUACUAUCUCAAAAUAAAGGAUAUGGAAAGUUUUUCCUUUCUCUUGCUCUGAAACCUUCUGUAUCUUUUAUUUUGAGAUAGUAUUAAAA

(((((((((((((((((((((((((((((((((.(((((................))))).))))))))))))))))))))))))))))))))) (-41.40)

>ponAbe2_ppy-mir-548as_chr13:94672817-94672874_+

AAAAGUAAUUGCAGGUUAUGCCAUUGCUUUUAAUGGUAAAACCCACAAUUAUGUUUGU

....(((((((..((((.((((((((....)))))))).))))..)))))))...... (-18.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4306_chr13:101978352-101978440_+

ACUGCUUAGUGUCCUUAGAGUCUCCAGAGGUGUCCCUAACCCAGAAUCUUUUGACUGUCCUCUGGAGAGAAAGGCAGUAGGUCUGUACC

...(((((.((.((((....((((((((((.(((..................)))...))))))))))..)))))).)))))....... (-30.10)

>ponAbe2_ppy-mir-2681_chr13:104350177-104350281_-

GCCCCAUUUUCAUGCGUUUGUGUUUUACCACCUCCAGGAGACUGCCCAAAGACUCUUCAGUAUCAUGGAGUUGGUAAAGCACAGAUGCAUGAAUAAUUCAAUGUG

........((((((((((((((((((((((.(((((.((.((((.............)))).)).))))).))))))))))))))))))))))............ (-45.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4705_chr13:104428220-104428290_-

UUCACAAGAUCAAUCACUUGGUAAUUGCUGUGAUAACAACUCAGCAAUUACCAAGUGAUUGGUUUUGUGAG

.(((((((((((((((((((((((((((((.(.......).))))))))))))))))))))))))))))). (-45.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4502_chr13:116994805-116994885_+

AGCCUUUAGCAAGUUGUAAUCUUUUUGCUGAUGGAGGGUCUUGCCUCCAUGUGGAUGGCUGCUGAUGAUGGUGCUGAAGGC

.(((((((((((((.((.((((........(((((((......)))))))..)))).)).)))........)))))))))) (-29.90)

>ponAbe2_ppy-mir-6717_chr14:20366971-20367043_-

CUGGUGUUUGAGGAGAUGUGGGGAUGUAGAGACAACUUCCCAGUCUCAUUUCCUCAUCCUGCCAGGCCACCAU

((((((..(((((((((((((((((((....)))..))))))....))))))))))..).)))))........ (-28.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4707_chr14:22428750-22428829_-

GGUUCCGGAGCCCCGGCGCGGGCGGGUUCUGGGGUGUAGACGCUGCUGGCCAGCCCGCCCCGGCCGAGGUUCUCGGCAUC

(((.((((((((.((((..(((((((..((((...((((...))))...)))))))))))..)))).))))).))).))) (-48.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4307_chr14:26258201-26258284_+

UCAGAAGAAAAAACAGGAGAUAAAGUUUAUGAUAACGCUUGUCUAUAUAGUUAUGAAUGUUUUUUCCUGUUUCCUUCAGGGCCA

...((((...((((((((((....(((((((((................)))))))))....)))))))))).))))....... (-20.10)

>ponAbe2_ppy-mir-3171_chr14:27092276-27092347_-

UAUAUAGAGAGAUGUAUGGAAUCUGUAUAUAUCUAUAUAUGUGUAUAUAUAGAUUCCAUAAAUCUAUAUAUG

((((((((......(((((((((((((((((((.......).))))))))))))))))))..)))))))).. (-26.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4503_chr14:36712915-36713023_-

ACAAUGUAGAUAUUUAAGCAGGAAAUAGAAAUAGAAAUAGAAAUUUAUAUGUAAAUUCUAUGUAAAUUUAUAUGUAAAUUUCUAUUUCCUGCUUAAAUAUCUACAUUGC

.(((((((((((((((((((((((((((((((....(((.(((((((((((.......))))))))))).)))....))))))))))))))))))))))))))))))). (-52.80)

>ponAbe2_ppy-mir-6076_chr14:50396706-50396818_+

AGCAUGACAGAGGAGAGGUGGAGGUAGGUGAGAGUAAUAUAAUUUCUCCAGGAGAACAUCUGAGAGGGGAAGUUGCUUUCCUGCCCUGGCCCUUUCACCCUCCUGAGUUUGGG

..(..(((..(((((.((((((((..(((.((.(((...((((((((((...(((...)))....))))))))))......))).)).))))))))))))))))..)))..). (-39.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4504_chr14:50734629-50734720_-

CUAAGAUAAUGUCCUCCAGGUUCAUCUCUGUUGUCAUUUGUGGCAUGGACCAUUUGUGACAGUAGAGAUGAACAUGGAGGAUAUUAUCGUAA

....((((((((((((((.((((((((((((((((((..((((......))))..)))))))))))))))))).)))))))))))))).... (-52.80)

>ponAbe2_ppy-mir-5580_chr14:54471817-54471874_-

UGCUGGCUCAUUUCAUAUGUGUGCUGAGAAAAUUCACACAUAUGAAGUGAGCCAGCAC

(((((((((((((((((((((((...........))))))))))))))))))))))). (-38.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4308_chr14:55413622-55413702_-

UGUGAGUUCAAAGGGAACUCCAUUGGACAGAAAUUUCCUUUUGAGGAAAUCUUUCCCUGGAGUUUCUUCUUACCUUUUUCC

.(((((.....(((((((((((..(((.(((..((((((....))))))))).))).))))))))))))))))........ (-27.30)

>ponAbe2_ppy-mir-5586_chr14:60320483-60320541_-

UAUCCAGCUUGCCACUAUAUGCUUUUUAAAUGGGGCACAGAGUGACAAGCUGGAUAAAG

(((((((((((.((((...((((((......))))))...)))).)))))))))))... (-28.40)

>ponAbe2_ppy-mir-548h-1_chr14:64992949-64993050_-

UCUGUCCAUUAGGUGGGUGCAAAAGUAAUCACGGUUUUUGUCAUUACUUUUAAUGGCAAAAACUGGAAUUACUUUUGCACUGACCUAAUAUUAAGCCAGAUA

.((....(((((((.((((((((((((((..(((((((((((((((....)))))))))))))))..)))))))))))))).)))))))....))....... (-50.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4706_chr14:65966705-65966786_+

GCUGCGGGGAGCGGGGAGGAAGUGGGCGCUGCUUCUGCGUUAUCUGGAAGGAGCAGCCCACUCCUGUCCUGGGCUCUGUGGU

(((((((((..(((((((((.(((((((((.((((((.(....))))))).))).)))))))))).)))))..))))))))) (-46.80)

>ponAbe2_ppy-mir-5694_chr14:68415471-68415547_-

GCCAACUGCAGAUCAUGGGACUGUCUCAGCCCCAUAUGUAUAUGAAGGCUGAGAAAGUCCCAUGAUCCGCACUUGGC

(((((.(((.((((((((((((.((((((((.((((....))))..)))))))).)))))))))))).))).))))) (-49.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4505_chr14:74919875-74919947_+

GGAGGCUGGGCUGGGACGGACACCCGGCCUCCACUUUGGGUGGCAGGUACCUCCUCCAUGUCGGCCCGCCUUG

.(((((.(((((((.(.(((......(((((((((...))))).))))......))).).)))))))))))). (-36.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4709_chr14:75671179-75671250_-

CUGCUUCAACAACAGUGACUUGCUCUCCAAAGGUAUCCAGUGAUUCGUUGAAGAGGAGGUGCUCUGUGGCAG

(((((......((((.(((((.((((.(((.((.(((....))))).))).)))).)))).).))))))))) (-20.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4506_chr14:95291622-95291698_-

UGGCCUCUGCCAUCAGACCAUCUGAGUUCAAGUUUGGCUCCAUCUUUAAGAGCUGGGUGGUCUGAGGCAAGUGGUCU

.((((.(((((.(((((((((((.((((((((..((....)).)))...))))))))))))))))))).)).)))). (-35.00)

>ponAbe2_ppy-mir-2392_chr14:102359783-102359866_+

AUGGUCCCUCCCAAUCCAGCCAUUCCUCGGACCAGGUGGCUCCUGAGCCACCCCGGGCUGUAGGAUGGGGGUGAGAGGUGCCAG

.((((.((((.((.(((..((((((..(((.((.(((((((....)))))))...)))))..))))))))))).)))).)))). (-41.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4309_chr14:104201645-104201727_+

UCUGGGGGUUCUGGAGUCUAGGAUUCGAAGAUCUGGGUUUUGAGGUCUUGGGUUGUAGGGUCUGCGGUUUGAAGCCCCUCUUG

...((((.(((((((.((((.(((((.(((((((........)))))))))))).)))).))))......))).))))..... (-30.30)

>ponAbe2_ppy-mir-203b_chr14:105836009-105836094_-

GUGCCCGCCGGGUCUAGUGGUCCUAAACAUUUCACAAUUGCGCUACAGAACUGUUGAACUGUUAAGAACCACUGGACCCAGCGCGC

..((.(((.((((((((((((.((.((((.((((((.((.(......))).)).)))).)))).)).)))))))))))).))).)) (-37.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4710_chr14:106447286-106447341_-

GACCGAGUGGGGUAAGGGCAGAUGGUUCUUCCCGAAGCAGCUCUCGCCUCUUGGUC

(((((((..((((.(((((...((.(((.....))).))))))).))))))))))) (-23.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4539_chr14:107662819-107662878_-

UGGGCUGGGCUGAGUUAAGCUGGGCUGACCUGGGCUGAACUGAGCUGGGUUGAGCCGAUC

..((((.((((.((((.((.(.((((......)))).).)).)))).)))).)))).... (-24.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4507_chr14:107663462-107663518_-

GCCGGGCUGAGUUGAGCAGAGCUGGGUUAAGCAGAGCUGGUUUGAGCUGGGCUGGGC

(((.((((.((((((.(((..(((.......)))..))).))..)))).)))).))) (-26.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4715_chr15:22075413-22075491_-

GGGGAAUGAAAGUUGGCUGCAGUUAAGGUGGCUAAUCAGCUGAUGGUGCUACCUUAACUGCAGCCAAUUCUAAUUCCCC

(((((((...((((((((((((((((((((((..(((....)))...))))))))))))))))))))))...))))))) (-52.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4509-2_chr15:24905179-24905274_-

CUUUAAUACUAUCUCAAAAUAAAGGAUAUAGAAGAUUUUUCCUUUCUCUUGCCCUGAAACUCUAUCUGUAUCCUUUAUUUUGAGAUAGUAUUAAAA

.((((((((((((((((((((((((((((((((((..((((....(....)....)))).))).))))))))))))))))))))))))))))))). (-42.60)

>ponAbe2_ppy-mir-3942_chr15:31552771-31552879_-

UCUUCAGUAUGACACCUCAAAGAAGCAAUACUGUUACCUGAAAUAGGCUGCGAAGAUAACAGUAUUUCAUAUAACAGUAUUACAUCUUGGAAGUGUCAUAUUCACUGAC

...((((((((((((.((.((((.(.((((((((((..((((((..((((.........))))))))))..)))))))))).).)))).)).)))))))....))))). (-36.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4510_chr15:32132779-32132842_+

GUGUAUGUGAGGGAGUAGGAUAUAUGGUUGUUAGACAACUACAAUCUUUUCUCACAACAGACAG

.(((.(((((((((...((((...(((((((...)))))))..))))))))))))))))..... (-18.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4716_chr15:45712966-45713031_-

CAUACUUUGUCUCCAUGUUUCCUUCCCCCUUAGGGGAAGGAAUGGACAAUUCCUUCACAAAGUGUG

((((((((((.(((((...(((((((((....))))))))))))))..........)))))))))) (-29.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4712_chr15:46966215-46966296_+

GGCAGGAUUCCAGUAUAGGUCUCUCAUUUCCUUCAUGAUUAGGAAUACUACUUUGAAAUGAGAGACCUGUACUGUAUCUGUU

.(((((....((((((((((((((((((((......((.(((.....))).)).))))))))))))))))))))..))))). (-35.10)

>ponAbe2_ppy-mir-2116_chr15:56086715-56086794_-

GACCUAGGCUAGGAGUUCUUAGCACAGGAGGUCUUCCCAUGCUAAGAAGUCCUCCCCUGCCAAGAACUCCCAGACUAGGA

..(((((.((.(((((((((.(((..(((((.((((.........)))).)))))..))).))))))))).)).))))). (-41.30)

>ponAbe2_ppy-mir-6085_chr15:59293262-59293371_+

CUCUACCAGGUGUGGGCCCAGCUUUACAUAGUUCAUGCCGAGGCUGGGAUUUCAUGCAGAAAACCGGUUGCAAAAGGUGCUGAAGGGGCUGGGGGAGCACAAGGGAGAAG

.(((.((..((((...(((((((((......((((((((..((((((..((((.....)))).))))))......)))).)))))))))))))...))))..)).))).. (-37.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4511_chr15:62831235-62831321_-

AAAAAAAAAAAAAGGAAGAACUGUUGCAUUUGCCCUGCAGACAGUUUGCACAGGGUAAAUGCAAUAGUUCUUCUUUCCCUUUUUUUA

.(((((((...((((((((((((((((((((((((((((((...)))))..)))))))))))))))))))))))))...))))))). (-43.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4311_chr15:63146672-63146771_+

UCAGAGAGGGGAAAGAGAGCUGAGUGUGACCUGGAGCAGCUCAGGAGGGCUUCCUGGGUGAGGUGGCAGGUUACAGGUUAGAUCUUUGGCCCUCAGAUUC

.....(((((...(((((.((((.(((((((((..((.((((((((.....))))))))...))..)))))))))..)))).)))))..)))))...... (-43.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4512_chr15:63657372-63657448_-

CUCAGCCCGGGCAAUAUAGUGAGACCUCGUCUCUACAAAAAAUUGAGACAGGGCCUCACUGUAUCGCCCAGGCUGGA

.((((((.((((.((((((((((.(((.(((((...........))))).))).)))))))))).)))).)))))). (-44.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4312_chr15:66000616-66000692_-

GAAAGGUUGGGGGGCACAGAGAGCGAGGAGCCUUCCCCAGAGGAGUCAGGCCUUGUUCCUGUCCCCAUUCCUCAGAG

...(((....((((.((((.(((((((..(((((((.....)))...)))))))))))))))))))...)))..... (-32.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4513_chr15:72201744-72201829_-

AUUCUAGGUGGGGAGACUGAUGGCUGGAGGCCCAUGAGCUGUCUAAAACUUUGGCCCCCAGAUUUCUGGUCUCCCCACUUCAGAAU

((((((((((((((((((((...((((.((((...(((.(......).))).)))).))))...)).))))))))))))).))))) (-42.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4313_chr15:73251073-73251173_-

GAUCAGGCCCAGCCCCCUGGCCCCAAACCCUGCAGCGCCAGCUAGAGGAUGAGGAGAUGCUGGGCUUGGGUGGGGGAAUCAGGGGUGUAAAGGGGCCUGCU

...(((((((.(((((((((((((..((((...(((.(((((................)))))))).)))).))))..))))))).))....))))))).. (-53.50)

>ponAbe2_ppy-mir-3713_chr15:74116612-74116656_+

GGUAUCUGUUUGGGGAUGGUUUCACUAUCCCCAGAUGGAUACCAA

((((((((((((((((((((...)))))))))))))))))))).. (-31.40)

>ponAbe2_ppy-mir-5572_chr15:78131043-78131178_+

AGCCAGACAAGAGGGCCAUGGGGAGUCACUAUCAACCCAGAGCAGGCACUGCCCCUGCGACCAGCCUGGGGCAUGGGUUGGGGGCGGGGGUCUGCUGGUGAUGCUUUUCAUCUCUUUGCUUUGUCCUGAUUGUAGC

.....((((((((((..(((((((((....((((.((...(((((.....((((((((..((((((((.....))))))))..)))))))))))))))))))))))))))))))))....)))))........... (-53.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4514_chr15:78554333-78554389_-

GUUGAGACAGGCAGGAUUGGGGAAAUAUCUUUUACCUCGUCUGUUGCCUGUUUUAGA

.(((((((((((((.(.((((((((.....))).)))))..).))))))))))))). (-22.50)

>ponAbe2_ppy-mir-1276_chr15:82331770-82331852_-

CCGCAGCUAGGUGAAGAGCCCUGUGGAGACACCUGGAUUCAGGGAACAUGUCUCCACUGAGCACUGGGGCCUUGAUGACAGCU

....((((..((.(((.((((((((((((((((((....)))).....)))))))))........)))))))).))...)))) (-33.10)

>ponAbe2_ppy-mir-3529_chr15:85252468-85252545_-

GGCACCAUUAGGCAGACUGGGAUUUGUUGUUGAGCGCAGUAAGACAACAACAAAAUCACUAGUCUUCCAGACGGGGCC

(((.((.((.((.(((((((((((((((((((............))))))).))))).))))))).)).)).)).))) (-29.30)

>ponAbe2_ppy-mir-5094_chr15:86499209-86499297_-

AGAAAAAAGAAAAAAAUCAGUGAAUGCCUUGAACCUAACACACUGCCUUUUAUGUGGUAGGUACAGUGGGCUCACUGAAACAUUUAACU

................(((((((..((((((.(((((.((((..........)))).))))).))..)))))))))))........... (-24.10)

>ponAbe2_ppy-mir-5009_chr15:86527512-86527611_-

GACCAGAAGUGUUUUGGAUUUUGGACUUUUUCAGAUUUGGGGUUAUUUGCAUUACACUUAUCCUAAAUCUGAAAGUUCAAAACCUGAAAUGACCAAUGAG

........(((((((((.((((((((((..(((((((((((((....((.....))...))))))))))))))))))))))).))))))).))....... (-30.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3175_chr15:89693956-89694032_+

CCGCGGGGGCGGGGAGAGAACGCAGUGACGUCUGGCCGCGUGCGCAUGUCUGGCGCUUUCUCCUCCUCCUACCCAGG

....(((((.(((((((((.(((...(((((.((........)).)))))..))).))))))))))))))....... (-30.70)

>ponAbe2_ppy-mir-1233-2_chr15:96938472-96938553_+

GUGAGCAGGAGGCCAGGGCAUGGCAGGGGGAGCUGCAGGGCCAUCGGAGAGGCCUCAGCGUCUGAGCCCCGUCCUCCUGCAG

....((((((((.(.((((........(((.((((..(((((........))))))))).)))..)))).).)))))))).. (-39.80)

>ponAbe2_ppy-mir-3177_chr16:1780942-1781023_+

CCACGUGCCACGUGUACACACAUGGCAGGCGCUGUCUUGAGACAUUCGCACAGUGCACGGCACUGGGGACACGUGGCACUGG

(((.(((((((((((...((..((.(..(((((((..(((.....))).)))))))..).)).))...)))))))))))))) (-37.80)

>ponAbe2_ppy-mir-3180-1_chr16:2210715-2210820_-

CAGUGCGGCGGGCGGAGCUUCCAGACGCCCCGCCUCCCGCUCCGCCCCACGUCGCAUGCGACCCGGGAACGCGUGGGGCGGAGCUUCCGGACGCCCCGCCCUGCUA

......(((((((((.((.(((.((.((.(((((((.(((....(((...((((....))))..)))...))).))))))).)).)).))).)).)))))).))). (-57.10)

>ponAbe2_ppy-mir-6126_chr16:3606675-3606763_-

AGCCUGUGGGAAAGAGAAGAGCAGGGCAGGGUAAAGGCCCGGCGGAGACGCUCUGCCCACCCCACACCCCGCCUAUGGGCCACACAGCU

(((.((((((...........((((((.((((...((...(((((((...)))))))...))...)))).)))).))..)).))))))) (-32.40)

>ponAbe2_ppy-mir-548i-1_chr16:5391810-5391933_-

CAGAUGGCUCCGAAGUUUGCAUCCUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUGGCAAAAACAGCAAUUAUUUUUGUACCAGCCUACUAUCUUUUCUCCUUCUACCAAACUUUGUCCCUGAGCCAUCUCA

.((((((((((((((((((........((((((((((((((((((((.((.......)).))))))))))))))))))))...................))))))))).....))))))))).. (-48.30)

>ponAbe2_ppy-mir-548h-2_chr16:11655764-11655851_-

GUAUUAGGUUGGUACAAAAGUAAUUGCGGUUUUUGUCAUUAAUUUCAAUGGCAAACACCGCAAUUACUUUUGCACCAUCCUAAUAUAA

((((((((.((((.((((((((((((((((.(((((((((......))))))))).)))))))))))))))).)))).)))))))).. (-49.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4718_chr16:13094135-13094185_+

AGCUGUACCUGAAACCAAGCACCUGUUUGUGACUUGGCUUCAGUUACUAGC

.((((((.(((((.((((((((......))).))))).))))).))).))) (-20.60)

>ponAbe2_ppy-mir-1972-1_chr16:15252465-15252541_-

UAUAGGCAUGUGCCACCACACUUGGCUUAAAUGUGUCCUUUAAAAAUUCAGGCCAGGCACAGUGGCUCAUGCCUGUA

((((((((((.(((((....((((((((.(((.............))).))))))))....))))).)))))))))) (-35.10)

>ponAbe2_ppy-mir-6506_chr16:15677237-15677303_-

GACUGGGAUGUCACUGAAUAUGGUGUUUGUGAGUUGAUUGACAAUCGUAUCAGAGAUUCCAGACACA

..(((((((.((..(((.(((((((((.((......)).))).))))))))))).)))))))..... (-18.90)

>ponAbe2_ppy-mir-548w_chr16:25210341-25210414_+

GGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGUUUUUGCCUUUAAACAUAAUGGCAAAACCCACAGUUACUUUUGUGCCAAUC

((((((((((((((((((((.((.(((((((.(((....))).))))))).)).)))))))))))))))))))) (-39.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4517_chr16:27669347-27669425_-

AGGUAAAUAUGAUGAAACUCACAGCUGAGGAGCUUAGCAAGUAGCUAAGGCCAGAGCUUGUGUUUGGGUGGUGUGGCUG

.(((..((((.((.((((.((.((((..((..((((((.....)))))).))..)))))).))))..)).)))).))). (-23.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4721_chr16:27785697-27785785_+

GGGCCUGGUCAUGGUCAAGCCGGGUUCCAUCAAGCCCCACCAGAAGGUGGAGGCUCAGGUGAGGGCUCCAGGUGAUGGUGGGCAGGGCU

((.((((.((((.(((..(((((((((((((.(((((((((....))))).))))..)))).)))).)).)))))).)))).)))).)) (-47.30)

>ponAbe2_ppy-mir-3935_chr16:43488813-43488916_+

AGAUGUGUUCCUGUCCCAGAAGGAGCUGAUGGUUGUAUCUAUGAAGGUAAGCAUUUUUGUAGACACGAGCACCAGUCACCCUAAGCAAAGGCAGAGAAUGCUUA

....(((((((((((.....(((.((((.((.((((.(((((((((((....))))))))))).)))).)).))))...))).......))))).))))))... (-31.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4719_chr16:64265040-64265118_+

ACAAUGAUGACUUGCAUGUUAUAGAUUUGUGAUUAAAACUUAAAAUUUCACGAAUCUAUAAUAUGCAAGUUAUCACUGC

.((.((((((((((((((((((((((((((((...............)))))))))))))))))))))))))))).)). (-40.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4720_chr16:69055861-69055936_+

AAGCCUGGCAUACUUGGUAUAACUUAAGCACCAGGUAAAAUCUGGUGCUUAAGUUGUACCAAGUAUAGCCAAGUUU

.(((.(((((((((((((((((((((((((((((((...))))))))))))))))))))))))))).)))).))). (-51.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4722_chr16:76320894-76320953_-

GGCAGGAGGGCUGCGCCAGGUUGGCUGGGCCAGGCCUGACCUUCCAGCACCUCCCUGCAG

.((((((((((((.(..(((((((((......)))).))))).))))).))).))))).. (-30.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3183_chr17:864652-864735_-

CUCUGCCCUGCCUCUCUUGGAGUCUCUCGGAGCAGCCACGUUGACGGAAUCCUCCGGCGCCUCCUCGAGGGAGGAGAGGCGGGC

....((((.((((((((.....((((((((((..(((........(((....))))))..))))..)))))))))))))))))) (-38.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4520b_chr17:6659076-6659129_+

CCUGCGUGUUUUCUGUCCAAAUCCUUUUCUGAUUUGGACAGAAAACAUGCAGGU

(((((((((((((((((((((((.......))))))))))))))))))))))). (-38.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4314_chr17:8106319-8106410_+

GGCCAUUCCUCUCUGGGAAAUGGGGCAGGUAGUGGCCACAGUGAGAAAGCUGGCCUGUCCUUCUGCCCCAGGGCCCAGAGUCUGUGACAGGA

..((..(((.(((((((...(((((((((....(((((..((......)))))))......)))))))))...)))))))...).))..)). (-41.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4521_chr17:8205342-8205401_+

UCGGCUAAGGAAGUCCUGUGCUCAGUUUUGUAGCACCAAAACUAGGAUUUCUCUUGCUAU

..(((.((((((((((((((((((....)).))))).......)))))))).)))))).. (-19.80)

>ponAbe2_ppy-mir-548h-3_chr17:13738735-13738852_-

UCUGAUUCUCCAUGUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUCACGGUUUUUGUCGUUGAAAGUAAUAGCAAAAACUGCAAUUACUUUUGCACCAACCUAAAAGUAGUCACUGUCUUCAGAUA

(((((.........(((((((((((((((((((((((..((((((((((.((((....)))).))))))))))..))))))))))))))))))))...)))..........))))).. (-47.40)

>ponAbe2_ppy-mir-1288_chr17:16620703-16620777_+

GAGAGUGUUGAUUAGCAGAUCAGGACUGUAACUCACCAUAGUGGUGGACUGCCCUGAUCUGGAGACCACUGCCUU

(((.(((.((.((..(((((((((...(((..((((((...))))))..))))))))))))..)).)).)))))) (-25.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4723_chr17:23006477-23006557_+

AGUUGAUGGGGGAGCCAUGAGAUAAGAGCACCUCCUAGAGAAUGUUGAACUAAAGGUGCCCUCUCUGGCUCCUCCCCAAAG

..(((..((((((((((.((((...(.((((((..(((...........))).))))))).)))))))))))))).))).. (-33.80)

>ponAbe2_ppy-mir-451b_chr17:23605622-23605689_+

UGGGUAUAGCAAGAGAACCAUUACCAUUACUAAACUCAGUAAUGGUAACGGUUUCCUUGCCAUUCCCA

((((.((.(((((.(((((.(((((((((((......))))))))))).))))).))))).)).)))) (-33.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4732_chr17:23605906-23605981_-

GAGGGAGCCGUAGAGCAGGGAGCAGGGAGCUGUGUGUGUCCAGCCCUGACCUGUCCUGUUCUGCCCCCAGCCCCCC

..(((.((.(((((((((((((..(((.((((........)))))))...)).))))))))))).....)).))). (-32.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4523_chr17:24144061-24144129_+

GCGGGGGACCGAGAGGGCCUCGGCUGUGUGAGGACUAGAGGCGGCCGAGGCCCGGGCCGGUUCCCCCGA

.((((((((((...(((((((((((((.(.........).)))))))))))))....))).))))))). (-50.50)

>ponAbe2_ppy-mir-3184_chr17:24902245-24902319_-

AAGCAAGACUGAGGGGCCUCAGACCGAGCUUUUGGAAAAUAGAAAAGUCUCGCUCUCUGCCCCUCAGCCUAACUU

.((..((.(((((((((...(((.(((((((((.........))))).)))).)))..))))))))).))..)). (-30.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4733_chr17:25941904-25941979_-

GGUCGCUUAAAUCCCAGUGCUAGACCCAGUGGCAAUCAAGGUCUAGCCACCAGGUGUAGCAUUGGGAUUUAAGCCC

....((((((((((((((((((.(((..(((((............)))))..))).)))))))))))))))))).. (-44.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4724_chr17:26374202-26374290_+

ACGCAAAAUGAACUGAACCAGGAGUGAGCUUUGUGUACAUUAUCUAUUAGAAAAUGAAGUACCUUCUGGUUCAGCUAGUCCCUGUGCGG

.((((....((.((((((((((((.(.(((((((...................))))))).)))))))))))))....))....)))). (-27.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4725_chr17:26416627-26416716_+

GUGCCUCUCUGGAGACCCUGCAGCCUUCCCACCCACCAGGGAGCUUCCCAUGGGCUGUGGAGAGGGGGUCAGUGUCGGGUGAGGGAACAC

.(.((((.((.((.((...((..(((((((((...(((((((...)))).)))...)))).))))).))..)).)).)).)))).).... (-38.10)

>ponAbe2_ppy-mir-2909_chr17:31822410-31822478_+

GGUGUUAGGGCCAACAUCUCUUGGUCUUUCCCCCAUAGUCCCAAGAUGGCUGUUACAACUUAAUGCCAU

(((((((((...((((((((((((.((.........))..)))))).)).))))....))))))))).. (-19.00)

>ponAbe2_ppy-mir-5089_chr17:42782596-42782679_-

AAGGACUUCAGUGGAAUUUCUGAGUAGCAUCCUUGGAAUCUGCACUCAAGGGAUGCUACUCGGAAAUCCCACUGAAGUCCUUUU

((((((((((((((.(((((((((((((((((((.((........)).))))))))))))))))))).)))))))))))))).. (-57.10)

>ponAbe2_ppy-mir-2117_chr17:46041137-46041215_-

GCUCUGAUUUACUUCUAUGCGGCAUGGUGAACAGCAGGAAUGACUGUAGCUGUUUUUUAUGCAAGGACAGAUCUGAUCU

.....((((....(((.(.(.((((((.(((((((((......))...))))))).))))))..).).)))...)))). (-19.50)

>ponAbe2_ppy-mir-5010_chr17:46927772-46927889_-

GAUCCAGGGAACCCUAGAGCGGGGGGAUGACAGAGCAAAAUUCAUGGCCUACAGCUGCCUCUUGCCAAACCACUGGAUUUUGUGUCUCCCAUUCCCCAGAGCUGUCUGAGGUGCUUUG

....(((((.(((.((((((.((((((((..((((((((((((((((......((........))....))).)))))))))).)))..))))))))...))..)))).))).))))) (-39.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4728_chr17:49708821-49708887_-

GUGGGAGGGGAGAGGCAGCAAGCACACAGGGCCUGGGACUAGCAUGCUGACCUCCCUCCUGCCCCAG

..((((((((.(((((((((.((...(((...)))......)).))))).)))).))))).)))... (-29.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4727_chr17:50615826-50615880_-

AAUCUGCCAGCUUCCACAGUGGCAGAUUUUCCCGUAGUGGGAAGCUGGCAGAUUC

(((((((((((((((.((.((...((...))...)).))))))))))))))))). (-29.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4726_chr17:50727874-50727931_-

AUGGCCAGAGGAGCCUGGAGUGGUCGGGUCGACUGAACCCAGGUUCCCUCUGGCCGCA

.(((((((((((((((((.(((((((...)))))..))))))))).)))))))))).. (-37.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4734_chr17:50745958-50746027_+

CUCGGGCCCGACCGCGCCGGCCCGCACCUCCCGGCCCGGAGCUGCGGGCUGCGGUCAGGGCGGUCCCGGG

(((((((((((((((...((((((((.((((......)))).)))))))))))))).))))....))))) (-46.60)

>ponAbe2_ppy-mir-3064_chr17:54241660-54241725_-

GGUCUGGCUGUUGUGGUGUGCAAAACUCCGUACAUUGCUAUUUUGCCACACUGCAACACCUUACAG

.((..((.(((((((((((((((((...((.....))...))))).))))))))))))))..)).. (-23.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3678_chr17:65409161-65409254_+

GAAUCCGGUCCGUACAAACUCUGCAGUGUUGAAUGAUUGGUGAGUUUGUUUGCUCAUUGAUUGAAUCACCGCAGAGUUUGUACCGACCGGAUUC

((((((((((.(((((((((((((.(((......(((((((((((......)))))))))))....))).))))))))))))).)))))))))) (-53.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4738_chr17:65811872-65811958_-

GGUCGCAUUUCUCCGUCUUACCAGCGCGUUUUCAGUUUCAUAGGGAAGCCUUUCCAUGAAACUGGAGAGCCUGGAGGAGAAGGGGCC

((((.(..((((((......((((.((.(((((((((((((.(((((...)))))))))))))))))))))))).))))))).)))) (-38.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4316_chr17:67472044-67472114_-

AGUGGCCCAGGGUCAGUCUCGCUGGUGUGGUCACCCACUCUCCAGCCCAGCCCCAAUCCCACCACAAUCAC

.((((....(((...((...(((((.((((....))))...)))))...)))))....))))......... (-21.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4730_chr17:70491342-70491421_+

CACAGGCCUCCCGGCGGAGCCCAUUCCAUGCCAGAUGCUGACCGAUGGCUGGUGUGUGCUGCUCCACAGGCAUCCUGGUG

..((((...((.((.(.(((.(((.(((.((((............))))))).))).))).).))...))...))))... (-27.30)

>ponAbe2_ppy-mir-657_chr17:71203054-71203149_-

GUGUAGUAGAGAUAGGAGGAGAGGGUCCUGAGAAGCGUGGACGGUCCCAGGUGGGUCCUGCAGGUCCUCACCCUCUCUAGGCCCCACUCUUGUCUG

.........(((((((((..(.(((((..((((.(.((((..((.((((((.....))))..)).))))))).))))..)))))).))))))))). (-38.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3065_chr17:71204199-71204277_+

CUGCCCUCUUCAACAAAAUCACUGAUGCUGGAGUUGCCUGAGUCAUCACUCAGCACCAGGAUAUUGUUGGAGAGGACGG

(((.((((((((((((.(((.(((.(((((.(((.....((....)))))))))).)))))).)))))))))))).))) (-34.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4740_chr17:71493439-71493501_-

GCCAAGGACUGAUCCUCUCGGGCAGGGAGUCCGAGGGGACGGCCCGAGAGGAUCCGUCCCUGC

..((.((((.(((((((((((((.....((((....)))).))))))))))))).)))).)). (-40.30)

>ponAbe2_ppy-mir-3186_chr17:71542191-71542275_-

AGCCUGCAGUUCCAACAGGCGUCUGUCUAUGUGGCUUUAACCAAGUUCAAAGUCACGUGGAGAGAUGGCUUUUGAACCAGGGGCU

(((((...((((.((.((.(((((.((((((((((((((((...))).))))))))))))).))))).)).))))))...))))) (-39.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4525_chr17:72779219-72779292_-

GUGGGAGGGGGUUGUGCAUGCUGGUUGGUGUGGGCUGCCUGUGGACCAGUCAGCAUGCACUUCCCCACCCUGAA

..(((..((((..((((((((((((((((.((((...)))..).))))))))))))))))..))))..)))... (-42.90)

>ponAbe2_ppy-mir-5190_chr18:18588342-18588421_-

GGUCAUACCCUGGAUCCAGCCCUGUCACAUGGUUAAUGUUCCACAGCCAAUGACUGAGCUGGAGCCAGAGCCACUGCCCC

(((.....(((((.((((((.(.((((..(((((..........))))).)))).).)))))).)))).).....))).. (-26.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4317_chr18:25951686-25951750_+

AAAAGGUGAGACAUUGCCAGGGAGUUUAUUUUGUAGCUCUCUUGAUAAAAUGUUUUAGCAAACAC

....(.(((((((((..(((((((((........))))).))))....))))))))).)...... (-17.40)

>ponAbe2_ppy-mir-3976_chr18:26535668-26535807_-

UGAGGGAUAUAGAGAGCAGGAAGAUUAAUGUCAUAUUUGGAGUCAGACUGCACGGCUUCUUUUACACAAUAAAUAUUGUAUGAAGUGCUGAUGUAACCUUUACUGCAGCAUGACAUGGGAUUUGCCUGUUUUUAUGGCUC

...(((.((((((((.((((.(((((.(((((((..(((.(((.((..((((((((..((((...(((((....)))))..)))).)))).))))..))..))).))).)))))))..))))).)))))))))))).))) (-39.60)

>ponAbe2_ppy-mir-6718_chr18:28611861-28611940_-

AGUGAAUCCCUAGUGGCCGGAGGGCUUAUGAUACAUUGUGAGAGCCAUGUCAUAAGCCCUUUGGCCACUAGGGAUUCAAU

..(((((((((((((((((((((((((((((..(((.((....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).. (-57.60)

>ponAbe2_ppy-mir-3929_chr18:48047492-48047546_-

AGUGGCUCACACCAGUAAUCGCAGCACUUUGGGAGGCUGAUGUGGGUAGAUCACU

(((((((((((.((((..((.(((....))).)).)))).)))))))....)))) (-19.10)

>ponAbe2_ppy-mir-5583-2_chr18:51913993-51914053_-

AAACUAAUAUAUACCCAUAUUCUGAUGAUCACCUAGCCAGAAUAUGGGUAUAUUAGUUUUC

((((((..((((((((((((((((.............)))))))))))))))))))))).. (-25.10)

>ponAbe2_ppy-mir-5583-1_chr18:51913995-51914055_+

AAACUAAUAUACCCAUAUUCUGGCUAGGUGAUCAUCAGAAUAUGGGUAUAUAUUAGUUUGG

(((((((((((((((((((((((...........)))))))))))))))))..)))))).. (-25.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4319_chr18:57440042-57440126_-

UUGGCUUGAGUCCCUGAGCAAAGCCACUGGGGAUGCUCCCUGAGGACGUUAUAUGAGUGCUCAGCUCAUGGGGCUAUGAUGGUCA

.(((((..(((((((((((..(((.(((.(.((((.(((....)))))))...).))))))..))))).)))))).....))))) (-32.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4527_chr18:59819794-59819863_+

CCGGAAGUGGUCUGCAAAGAGAUGACUGUGGAUCCAAGAUCCAUAUCAGCUCUGUGCUGCCUACAUCUGA

.((((.((((.(.(((.((((.(((.((((((((...))))))))))).)))).))).).)))).)))). (-29.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4744_chr18:61418284-61418365_-

GUAAUCACGUCUAAAGACUAGACUUCGCUAUGACCAGGCCAUAGUAAACAUCAUAGUAUGUCUAGUCUUUAGGUUUGAUUAC

(((((((..((((((((((((((...(((((((....((....)).....)))))))..))))))))))))))..))))))) (-33.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4528_chr18:65809783-65809872_+

UAUUCUACUGAGAGUACAGAUCUUUAUAUAUAUGAUCAUUAUAUGUAUGAUGAGAUCAUUAUAUGUAUGAUCUGGACACCCAGUAGAAUC

.(((((((((.(.((.((((((..((((((((((((((((((....)))))))..))).)))))))).)))))).)).).))))))))). (-32.40)

>ponAbe2_ppy-mir-3591_chr18:71133231-71133303_-

CAGUAGCUAUUUAGUGUGAUAAUGGCGUUUGAUAGUUUAGACACAAACACCAUUGUCACACUCCACAGCUCUG

(((.((((....(((((((((((((.(((((...((....)).))))).)))))))))))))....))))))) (-30.60)

>ponAbe2_ppy-mir-548av_chr18:86339337-86339398_-

AAAAGUACUUGCGGAUUUGCCAUUACCUUUACCUUUAAUGGCAAAACUGCAAUUACCUUUGC

....(((.((((((.((((((((((..........)))))))))).)))))).)))...... (-21.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4745_chr19:644773-644840_+

GUGAGUGGGGCUCCCAGGACGGCGCCCGCCCUGGCCCUGGCCCUGGCCCAGCCACGUCUCACGUUCCC

(((((((.((((.(((((.(((.(((......))).)))..)))))...)))).)).)))))...... (-30.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4321_chr19:2229518-2229597_+

CUGGUCUCCGCAGAGCCUCUGCCCGUCCCGGGACACCCGCUACCUGGCGUUGGCGGUGGACCGCCCUGCGGGGGCCUGGC

(.(((((((((((.((.((((((.((((((((..........)))))....)))))))))..)).))))))))))).).. (-39.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4746_chr19:4422498-4422568_+

GGGUCUGUGCUGGUCCCAGGAGAACCUGCAGAGGCAUUGGGUCAGCAGUGCUCCUGCGGGCCAAUACUCAC

..((..(((.((((((((((((...((((...(((.....))).))))..)))))).)))))).)))..)) (-29.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4747_chr19:4928911-4928964_+

AGGGAAGGAGGCUUGGUCUUAGUGCGGGGUCUAAGGCCGGGGCUUUCCUCCCAG

.((((.((((((((((((((((........)))))))).)))))))).)))).. (-27.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4999_chr19:8609024-8609129_-

AUAGAAAAUAAAACACAUACUGUUUUAUUAUAUUUAUAUUAUUUAUCAGGUAGUGAUAAAUUCUAUCACUACCUGACAAUACAGUAUGUGUUUGUUUUAUAUGUUU

(((.((((((((.((((((((((......................(((((((((((((.....)))))))))))))....)))))))))))))))))).))).... (-35.60)

>ponAbe2_ppy-mir-5589_chr19:10255820-10255879_+

GGCUGGCUGCUCUUGUGUAGUGAGCAACCUACGCAACUGCACAUGGCAACCUAGCUCCCA

((((((.((((..((((((((..((.......)).)))))))).)))).)).)))).... (-23.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4748_chr19:10924233-10924312_+

ACUGGCUGAGGUUUGGGGAGGAUUUGCUGGUGCUAAAGAGGAAAGCAAACCCUACCCAACCCCACACCCUACUACAGCCA

..((((((.(((.((((((((.((((((..(.((....)).).)))))).)))......))))).)))......)))))) (-27.80)

>ponAbe2_ppy-mir-199a-1_chr19:10962011-10962081_-

GCCAACCCAGUGUUCAGACUACCUGUUCAGGAGGCUCUCAAUGUGUACAGUAGUCUGCACAUUGGUUAGGC

(((...(((((((.((((((((.(((.((.(((...)))..))...))))))))))).)))))))...))) (-28.50)

>ponAbe2_ppy-mir-6515_chr19:13163333-13163390_+

CAUUGGAGGGUGUGGAGAACAUCUGGGCCAACUCUGACCUCUUCAUCUACCCCCCCAG

..((((.(((.((((((((..((.(((....))).))....))).)))))))).)))) (-17.40)

>ponAbe2_ppy-mir-3189_chr19:18798389-18798476_+

GCCUCAGUUGCCCCAUCUGUGCCCUGGGUAGGAACAUCCUGGGUAGGAACAUCCUGGAUCCCCUUGGGUCUGAUGGGGUAGCUGAUGC

((.((((((((((((((.(.((((.(((..(((...(((.((((......)))).))))))))).))))).)))))))))))))).)) (-46.70)

>ponAbe2_ppy-mir-5196_chr19:36119434-36119548_+

UCUGAGGAGACCUGGGCUGUCAGAGGCCAGGGAAGGGGAUGAGGGUUGGGGAACAGGUGGUUAGCACUUCACCCUCGUCUCCCUCCCAGGUUAGAAGGGCCCCCCUCUCUGAAGG

.((..(((((...(((((.((...((((.((((.((((((((((((.((......((((.....)))))))))))))))))).)))).)))).))..)))))...)))))..)). (-53.80)

>ponAbe2_ppy-mir-6719_chr19:40952776-40952862_-

GCCCUACCCUCAGGAGGAGGCUGAUGUCUUCAGAGCAGGGUUUGGUCUGUGUUUCACUGACAUCAGUGAUUCUCCUGCUGCUUUUAU

..........((((((((.(((((((((....(((((.((......)).)))))....)))))))))..)))))))).......... (-33.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4323_chr19:43416093-43416161_-

CGGGGCCCAGGCGGGCAUGUGGGGUGUCUGGAGACGCCAGGCAGCCCCACAGCCUCAGUCCUCGGGCAC

....((((((((((((.((((((((((((((.....))))))).)))))))))))..).))).)))).. (-42.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4531_chr19:45869802-45869848_-

GCCUGGGAGUCCUUGGUCAGUGGGGACAUGGAGAGGGCUUCUGAGGG

.(((((((((((((..((.(((....))).)))))))))))).))). (-19.70)

>ponAbe2_ppy-mir-3190_chr19:48642749-48642828_+

CUGGGGUCACCUGUCUGGCCAGCUACGUCCCCACGGCCCUUGUCAGUGUGGAAGGUAGACGGCCAGGCAGGUGACCCCGG

((((((((((((((((((((..((((.(((.((((((....))).))).)))..))))..)))))))))))))))))))) (-58.60)

>ponAbe2_ppy-mir-3191_chr19:48642751-48642826_-

GGGGUCACCUGCCUGGCCGUCUACCUUCCACACUGACAAGGGCCGUGGGGACGUAGCUGGCCAGACAGGUGACCCC

(((((((((((.(((((((.((((.((((.(((.(.(....)).))))))).)))).))))))).))))))))))) (-49.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4324_chr19:50866897-50866968_-

CGGCCCCUUUGUUAAGGGUCCCAGCCCCAGGGAACUUUAAAACCCUGAGACCCUAACCUUAAAGGUGCUGCA

((((.(((((((((.(((((.......(((((..........))))).)))))))))...))))).)))).. (-24.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4749_chr19:51404067-51404127_+

CCCGCGGGGACAGGCCAGGGCAUCUAGGCUGUGCACAGUGACGCCCCUCCUGCCCCCACAG

...(.((((.((((...((((.((...((((....)))))).))))..)))).)))).).. (-25.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4750_chr19:51438015-51438070_+

CGCUCGGGCGGAGGUGGCUGAGUGCCGGCUGGCGCCUGACCCACCCCCUCCCGCAG

....((((.((.(((((.(.((((((....)))).)).).))))).)).))))... (-28.60)

>ponAbe2_ppy-mir-643_chr19:53770011-53770090_+

ACCAAGUGAUACUCAUUAUCUACCUAAGCUAGAAUACAAGUAGUUGGUGUCUUCAGCUCAGGUAGAUAUUGAAUGAAAAA

............(((.(((((((((.(((((((...(((....)))...)))..)))).))))))))).)))........ (-23.30)

>ponAbe2_ppy-mir-515-3_chr19:55453973-55454055_+

UCUCAUGUAGUCAUUCUCCAAAAGAAAGCACUUUCUGUUGUCUGAAAGCAGAGUGCCUUCUUUUGGAGCGUUACUGUUUGAGA

(((((..((((.((.(((((((((((.((((..((((((.......)))))))))).))))))))))).)).))))..))))) (-36.50)

>ponAbe2_ppy-mir-517b_chr19:55492962-55493028_+

GUGACCCUCUAGAUGGAAGCACUGUCUGUUGUCUAAUAAAAGAUCGUGCAUCCUUUUAGAGUGUUAC

(((((.(((((((.(((.((((.((((.((((...)))).)))).)))).))).))))))).))))) (-27.50)

>ponAbe2_ppy-mir-518h_chr19:55504433-55504521_+

UCUCAUGAUGUGACCCCUCUAGAGGGAAGCACUUUCUGUUGGCUAAAAGAAAAAGAAAGCGCUUCCCUUCAGAGUGUUACGCUUUGAGA

(((((...((((((..((((.(((((((((.((((((................)))))).))))))))).)))).))))))...))))) (-38.30)

>ponAbe2_ppy-mir-518a-2_chr19:55513941-55514027_+

UCUCAUGCUGUGACUCUACAAAGGGAAGCCCUUUCUGUUGUCUAAAAGAAAAGAAAGCGCUUCCCUUUGGUGGGUUACGGUUUGAGA

(((((.((((((((((..(((((((((((.((((((....(((...)))..)))))).)))))))))))..)))))))))).))))) (-47.80)

>ponAbe2_ppy-mir-517c_chr19:55515792-55515870_+

GACCCUCUAGAAGGAAGCACUGUCUGUUGUCUAAGAAAAGAUCGUGCAUCCUUUUAGAGUGUUACUGUUUGAGAAAAGC

(((.(((((((((((.((((.((((.............)))).)))).))))))))))).)))................ (-27.60)

>ponAbe2_ppy-mir-521-3_chr19:55522717-55522803_+

UCUUAUGCUGUGACCCUCCAAAGGGAAGAACUUUCUGUUGUCUAAAAGAAAAGAACGCACUUCCCUUUAGAGUGUUACCGUGUGAGA

((((((((.(((((.(((.(((((((((..(.((((....(((...)))..)))).)..))))))))).))).))))).)))))))) (-33.50)

>ponAbe2_ppy-mir-516a-3_chr19:55535312-55535404_+

UCUCAGGCUGUGACCUUCUCGAGGAAAGAAGCACUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAAGAAAGUGCUUCCUUUCAGGAGAGUUGACGGUUUGGAGA

(((((((((((.(.((.(((..((((.((((((((((((....(((...)))..)))))))))))).))))..))))).).))))))).)))) (-38.80)

>ponAbe2_ppy-mir-1283-2_chr19:55536849-55536935_+

CUCAUGCUGUGACUCUGCAAAGGGAAGCCCUUUCUGCUGUCUAAAAGAAAAGAAAGCGCUUCCCUUUGGAGUGUUACGGUUUGAGAA

((((.((((((((.((.(((((((((((.((((((....(((...)))..)))))).))))))))))).)).)))))))).)))).. (-48.10)

>ponAbe2_ppy-mir-371b_chr19:55571280-55571345_-

GGUAACACUCAAAAGAUGGCGGCACUUUCACCAGAGAGCAGAAAGUGCCCCCACAGUUUGAGUGCC

.....((((((((...(((.(((((((((...........))))))))).)))...)))))))).. (-28.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4752_chr19:56031737-56031808_+

AGUGUCUGUUUGUGGAUCUCAAGGAUGUGCUUCCUCAUAGCAGCAUGUUUUUCAGAUGGACAAGGAGACACU

(((((((.(((((..((((.(((((((((((.(......).))))))))))).))))..))))).))))))) (-28.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4754_chr19:60513638-60513729_-

ACGCUGCGUGAUGCGGUCCUGGGUUGGGCGGGGUGGGGCCCAGUGGUUCACCACCGCCCUCCGCAGGUCCCGGUUGCCGUGCGCAUGCGCCU

.((((((((...(((((((((.(..((((((((((((.((....)))))))).))))))..).))))........)))))))))).)))... (-48.70)

>ponAbe2_ppy-mir-3192_chr20:13524736-13524812_+

GGAAGGGAUUCUGGGAGGUUGUAGCAGUGGAAAAAGUUCUUUUUUUCCUCUGAUCACCCUCUCAGCUCUUUCCUUCU

((((((((..((((((((.((...(((.((((((((....)))))))).)))..)).))))))))....)))))))) (-33.60)

>ponAbe2_ppy-mir-3193_chr20:28802340-28802394_+

UCCUGUGUAGGAUCUGAGGAGUGGACGAGUCUCAUUCCCCAGCUCCUGAGCAGGA

((((((.(((((.(((.((((((((....)).)))))).))).))))).)))))) (-27.70)

>ponAbe2_ppy-mir-644a_chr20:31657660-31657749_+

UAUUUAGUAUUUUUCCGUCAAUGUUCAUAAGGGAUGUUGGUCUGUAGUUUUCUUAUAGUGUGGCUUUCUUAGAGCAAAGGUGGUUCCCUA

..............(((((..(((((.(((((((.((((..((((((.....))))))..))))))))))))))))..)))))....... (-18.20)

>ponAbe2_ppy-mir-499b_chr20:32202590-32202662_-

GGAAGCAGCACAGACUUGCUGUGAUGUUCACGUGGAGAGGAGUUAAACAUCACUGCAAGUCUUAACGGCCGCC

....((.((..((((((((.((((((((.((.(......).))..)))))))).)))))))).....)).)). (-26.20)

>ponAbe2_ppy-mir-548o-2_chr20:35804956-35805025_+

UGGUGCAAAAGUAAUUGCGGUUUUUGCCAUUAAAAGUAAAGCAGCCAAAACUGCAGUUACUUUUGCACCC

.(((((((((((((((((((((((.((................)).))))))))))))))))))))))). (-35.40)

>ponAbe2_ppy-mir-3646_chr20:41863991-41864074_+

UUCAAUGGGUUGGGUUCAUUUCAUUUUCAUGACAACCCUAUAUGGGAAAAUGUCGUGAAAAUGAAAUGAGCCCAGCCCAUUGAA

((((((((((((((((((((((((((((((((((.(((.....)))....)))))))))))))))))))))))))))))))))) (-58.70)

>ponAbe2_ppy-mir-3616_chr20:44802524-44802615_+

UAUCACACUACCGGCAUCAUGAAGUGCACUCAUGAUAUGUUUGCCCCAUCAGUGUGUCACGAGGGCACUUCAUGAUGCAGGCGGGGUUGGCA

..(((..((.((.((((((((((((((.(((.((((((..(((......))).)))))).))).)))))))))))))).))..))..))).. (-39.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4325_chr20:55363135-55363224_-

GGGGAAGAUGUUGCACUUGUCUCAGUGAGAGAUGCUUCUAGAUCCAGGAGGCAGACCUCAAGGAUGAAGAGAAGGCAGAUGCUUUGAGAU

...((((...((((.(((.((((..((((...(((((((.......)))))))...))))..))....)).)))))))...))))..... (-25.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4532_chr20:55959555-55959605_+

GCAGACCCCGGGGAGCCUGGCGGUGAAGCACCUGGUAUCCUGGGUGUCUGA

.((((((((((((.(((.((.(......).)).))).))))))).))))). (-28.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4533_chr20:58625359-58625429_+

UGAGAAUGUGGAAGGAGCCUGCUGGAGACUGCUGGUUGCCUUCCAGCAUCCACUGCCGCUUCUCUCUCUCC

.(((((.((((..(((...((((((((...((.....)).)))))))))))....)))))))))....... (-25.90)

>ponAbe2_ppy-mir-548ag-2_chr20:58716211-58716274_+

UGCAAAGGUAAUUGCAGUUUCUGCCACUGAAAGUAAAGGCAAGAACCUCAAUUACCUUUGCAGC

((((((((((((((..((((.((((............)))).))))..)))))))))))))).. (-28.50)

>ponAbe2_ppy-mir-3196_chr20:61608572-61608635_+

GGGUGGGGGUGGGGCGGCAGGGGCCUCCCCCAGUGCCAGGCCCCAUUCUGCUUCUCUCCCAGCU

((.((((((.(((((((..(((((((...........)))))))...))))))).)))))).)) (-36.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4326_chr20:61660239-61660297_+

GCUGCUCUGCUGUUCCUCUGUCUCCCAGACUCUGGGUGGGUGGAGCAGGUGGGGGGCCA

(((.(((..(((((((.((....(((((...)))))..)).)))))))..))).))).. (-28.50)

>ponAbe2_ppy-mir-548x_chr21:18523080-18523154_-

AGGUUAGUGCAAAAGUAGUUGAAAUUUUUGCGUUACUUUCAGUGGUAAAAACUGCAAUUACUUUCACACCAAGGU

......(((..((((((((((...(((((((..((((...)))))))))))...))))))))))..)))...... (-18.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4759_chr21:27442493-27442575_+

CAUUUAGGACUAGAUGUUGGAAUUAGACAGAAAAAAAUUAGACGCAAAAAAUUGUGUCUAAUUCCAACAUCUAGUCCUAAAUG

(((((((((((((((((((((((((((((.((...................)).))))))))))))))))))))))))))))) (-46.00)

>ponAbe2_ppy-mir-6501_chr21:34566932-34566998_+

GGAGUUGCCAGGGCUGCCUUUGGUGACAGCAGCAGUAGAGUUGCCAGAGCAGCCUGCGGUAACAGUA

...((((((.(((((((.(((((((((.((....))...))))))))))))))))..)))))).... (-32.20)

>ponAbe2_ppy-mir-6508_chr21:40533117-40533176_+

UUCCUCUAGAAAUGCAUGACCCACCCUGAGUUUUGGUGGGCCAUGCAUUUCUAGAACUCC

....((((((((((((((.((((((.........)))))).))))))))))))))..... (-32.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4760_chr21:41322741-41322820_-

GCCAUGGUGUUUAGAUUGAAUAUGAAGUUAGAAUUCUUACAUAUCAAAACUAAAUUAAUGUUCAAUCUAAAUAACAUGGC

((((((..(((((((((((((((....((((..................))))....)))))))))))))))..)))))) (-28.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3197_chr21:42303834-42303906_+

GGCGAGGGGAGGCGCAGGCUCGGAAAGGCGCGCGAGGCUCCAGGCUCCUUCCCGAGCCACCGCUCUCCUCGCU

(((((((((((.((..(((((((.((((.((..(......)..)).)))).)))))))..))))))))))))) (-45.60)

>ponAbe2_ppy-mir-6070_chr21:45057769-45057871_-

GGGUCACUUCUAGCCUCUCUGGUUCCAGUCCCUGGAGCUCUGUGCCUUUGGGUCCUGGUGAGCUCUUGUUGAUUGCAGUGGGAGAUGGGGAGAAUUGCCUUCA

(((.((.((((..(((((((.(((.(((((...(((((((...(((....)))......)))))))....))))).))).))))).))..)))).)))))... (-35.30)

>ponAbe2_ppy-mir-3198-1_chr22:14400779-14400858_-

GACUCUGCUUUCACUGUUCACGCAGCACUAGCAGUACCAGACGGUUCUGUGGAGUCCUGGGGAAUGGAGAGAGCACAGUC

((((.(((((((.((((((.(.(((.(((.((((.(((....))).))))..))).))).))))))).))))))).)))) (-35.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4761_chr22:15843831-15843914_+

GGACAAGGUGCGCAUGCCUGACCCACUGUCAGACCUGGAAAAAGGGCCAGGGCUGUGGGCAGGGAGGGCAUGCGCACUUUGUCC

(((((((((((((((((((..((..((..(((.(((((........))))).)))..))..))..))))))))))))))))))) (-56.00)

>ponAbe2_ppy-mir-3618_chr22:15973020-15973107_+

UAAGCUGAGUGCAUUGUGAUUUCCAAUAAUUGAGGCAGUGGUUCUAAAAGCUGUCUACAUUAAUGAAAAGAGCAAUGUGGCCAGCUUG

(((((((..((((((((..(((.((.((((..(((((((..........)))))))..)))).)).)))..))))))))..))))))) (-29.90)

>ponAbe2_ppy-mir-5571_chr22:17928880-17928992_+

AUCUGACUCAAAAUGUGAACCAAGCAAUUCUCAACGGGGCCUCCCAGGAAAUUCACUUUAGGAAGUCCUAGGAGGCUCCUCUGAGAGUUGCUAAAACAAAACAUUGAGAGUCC

....(((((..(((((......(((((((((((..(((((((((.((((..(((......)))..)))).)))))))))..)))))))))))........)))))..))))). (-53.30)

>ponAbe2_ppy-mir-548j_chr22:21371079-21371190_-

GGGCAGCCAGUGAAUAGUUAGCUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGUCUUUGAUAUUAUUUGCAGUGGCAAAAACUGCAUUACUUUUGCACCAGCCUACUAGAACACUGAGUUCAG

((((...(((((..((((..(((((((((((((((((.(((((.((((.((((......)))).)))).))))))))))))))))))))))..))))...))))).)))).. (-50.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3928_chr22:26128458-26128517_-

UCCGAAGCUCUAAGGUUCCGCCUGCGGGCAGGAAGCGAAGGAAAGUUGGAGCUCUUUGGC

.(((((((((((((.(((((((....))).)))).).........))))))))..)))). (-22.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4764_chr22:28581442-28581529_-

UCUUCCCCAUGGAUGUGGAAGGAGUUAUCCGUCACCAGUCAGAUAACUGUCACCAGUCAGUUAACUCCUUUCACAUCCAUGGGGAAGA

(((((((((((((((((((((((((((.(.(.(....(.(((....))).)....).).).))))))))))))))))))))))))))) (-51.00)

>ponAbe2_ppy-mir-3909_chr22:30503602-30503720_+

GGUUUGCUGUUGCGCCGUCAUUCCUCUGGGGAGCAGGCCCCGGGGGACAGGGAAAAGCACACAAGGAACUUGUCCUCUAGGGCCUGCAGUCUCACGGGAGAGUAACAUGCACCUGGACC

(((((((((((((.(......((((.(((((.((((((((.((((((((((.................)))))))))).))))))))..))))).))))).)))))).)))....)))) (-54.40)

>ponAbe2_ppy-mir-6069_chr22:30504685-30504763_-

UGGUGGCCCCUGGGCCAGGGCCUGCUGCCUCCUGCCCAGUGCAGGAGGGUGGAGGGCCACUCCUUAGGUGGUCCCAGUG

(((.((((((((((..(((((((.(((((((((((.....)))))).))))).))))).)).)))))).)))))))... (-44.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4766_chr22:36052591-36052666_-

CUGAAGCUCCUUCUGAAAGAGCAGUUGGUGUUUGUUUUUUACUAAAUAGCAAUUGCUCUUUUGGAAGGAACUUGAG

((.(((.((((((((((((((((((((.((((((........)))))).)))))))))))))))))))).))).)) (-39.10)

>ponAbe2_ppy-mir-378i_chr22:37191999-37192074_-

GGGAGCACUGGACUAGGAGUCAGAAGGUGGAGUUCUGGGCACUGUUUUUCCACUCUUGGGCGCUGGGCAUGUUCUG

.((((((.((..((((..(((..(((((((((....(....).....)))))).))).))).)))).)))))))). (-21.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4762_chr22:41177323-41177396_+

CUGAUACCCCAAAUCUUGAUCAGAAGCCUCGAUCAGAAGCUAGGAAGGCUUCUGAUCAAGAUUGUGGUGUCAAG

.(((((((...(((((((((((((((((((.............).))))))))))))))))))..))))))).. (-38.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4763_chr22:41541552-41541642_+

CCUGUCCCUCCUGCCUGCGCCUGCCCAGCCCUCCUGCCCUGGUGACUGAGGACCGCCAGGCAGGGGCUGGUGCUGGGCGGGGGGUGGCGGG

(((((((((((((((((((((.((((.......(((((.(((((.........)))))))))))))).))))).)))))))))).)))))) (-59.60)

>ponAbe2_ppy-mir-3201_chr22:43767857-43767909_+

GGGAUACGAAGAAAAAUAAGAGGCUAGGAUUAGCCUCUUAUUUUUACAUGCCU

(((........(((((((((((((((....))))))))))))))).....))) (-19.70)

>ponAbe2_ppy-mir-5696_chr2a:9030273-9030357_+

GUGCUCAUUUAAGUAGUCUGAUGCCUACUACUGAUGACAUACAAUGUAAGUGCUCAUUUAGGCAUCAGACUACCUAAAUGAGCAC

(((((((((((.(((((((((((((((....(((..((.(((...))).))..)))..))))))))))))))).))))))))))) (-45.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4265_chr2a:17535548-17535646_-

UGCAGUGGGUUGGAGCUUCAGCCUACACCUGUAAAGAAUUGGUCAGCCUGGGGACUGGUGAUCUCUGCAGCUGUGGGCUCAGCUCUGGGCUGGGCCUGG

.((..(((.((((((((..((((((((.(((((.((((((((((........)))))))..))).))))).)))))))).)))))))).))).)).... (-40.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4266_chr2a:17710365-17710419_-

CCACUGCUGGCCGGGGCCCCUACUCAAGGCUAGGAGGCCUUGGCCAAGGACAGUC

..((((((((((((((((((((........)))).))))))))))..)).)))). (-29.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4267_chr2a:18363305-18363386_-

CUCAGCAGGCUCCAGCUCGGUGGCACUGGGGGAAGGCUCCAGACCCCAGCCUCUGUCAUGCCCGCAUGGAGCCCACAUCUCC

.......(((((((((...((((((((((((............))))))....))))))....)).)))))))......... (-32.80)

>ponAbe2_ppy-mir-4435-1_chr2a:19301779-19301858_-

AGGCAGCAAAUGGCCAGAGUUCACACAGAGGGAUGAGUGCACUUCACCCGCAGUGUGACUCAGCAGGCCAACAGAUGCUA

.((((.....(((((.((((.(((((.(.(((.((((.....))))))).).)))))))))....))))).....)))). (-30.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4771-1_chr2a:19734866-19734939_-

GCUCUAGCCUAAUUUUAGAUCUGGUCUGAUUCAGUUUCACUCCAAGCAGACUUGACCUACAAUUAGCCUAGAGC

(((((((.((((((.(((.((.((((((....(((...))).....)))))).)).))).)))))).))))))) (-27.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4436a_chr2a:22345249-22345333_-

GCCUCACUUUUCCACUUCUGCCUGCCCUGCCCCUCAAAUCUGCUCCACGAUUUGGGCAGGGCAGGCAGAAGUGGAUAAGUGAGGA

.((((((((.((((((((((((((((((((((...(((((........))))))))))))))))))))))))))).)))))))). (-67.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4780_chr2a:23114471-23114551_+

GGCCAGCGCCAGGGGAUCAGGCUCAAGGACUGGCCCAAAGGCCAGGCCUGACCCUUGAGCCUGAUCCCUAGCACUGAUCCC

((.(((.((..(((((((((((((((((.((((((....)))))).......))))))))))))))))).)).)))..)). (-49.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4779_chr2a:23936468-23936550_+

UAAAUGUCUUACUGCUUUUCCUGUUCCCUCCUAGAGUCCAUUCUUUACUCUAGGAGGGAAUAGUAAAAGCAGUAAGACAUUUA

(((((((((((((((((((.(((((((((((((((((.........))))))))))))))))).))))))))))))))))))) (-56.10)

>ponAbe2_ppy-mir-6071_chr2a:24369734-24369811_+

GUUUCUGCUGCUGGCCAAGGCUCUGGGUCUGGCUUACUCCCUAGCUUACUGUCCUCAGAACCCCCGCCACCACAGAAG

.((((((.((.((((...((.((((((...((((........))))......)).)))).))...)))).)))))))) (-24.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4264_chr2a:30826498-30826565_+

AAAGCUGGAUACUCAGUCAUGAAGUCAUUGUAACAUGACAGUGACAGGUACUGGGUAAGACUGCACAG

...((.(..((((((((.((...((((((((......))))))))..))))))))))...).)).... (-19.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4778_chr2a:44418766-44418845_+

UCACAUGUUCAAUUCUGUAAAGGAAGAAGAGGUAAGAAGAAGUGAAGCUCUCUUCUUCCUUUACAGAGUUGAAUAUGUGG

.((((((((((((((((((((((((((((((((.............)).)))))))))))))))))))))))))))))). (-47.50)

>ponAbe2_ppy-mir-5192_chr2a:48679878-48679969_-

UUAGUUCCAGCCUCCCGGUUCACCUGGAACCAUUUCUCCUGGGAAGCAUCGUAGCCAAGAGAGUGGAUUCCAGGUGGUGAGGGCCUGGUACU

..(((.((((...(((...(((((((((((((((.(((.(((............))).)))))))).))))))))))...))).)))).))) (-42.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4432_chr2a:50535225-50535308_+

GCAUCUUGUAGAGCCAUUCCAAUGUGACACCUCUAGAGGGUCAUCCCCUAGAAUGUCACCUUGGAAAGGCUCUGCAAGAUGCCU

(((((((((((((((.((((((.((((((..(((((.(((....)))))))).)))))).)))))).))))))))))))))).. (-55.80)

>ponAbe2_ppy-mir-3682_chr2a:57204676-57204759_+

UAAGUUAUAUAUGUCUACUUCUACCUGUGUUAUCAUAAUACAGGUGUCAUGAUGGUACAGGUGGAGGUAGAAAUAUAUAACUUA

((((((((((((.(((((((((((((((((((((((.(((....))).))))))))))))))))))))))).)))))))))))) (-43.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4431_chr2a:58416801-58416894_+

UGGUUUGUGACUCUGAAAACUAGAAGGUUUAUGACUGGGCAUUUCUCACCCAGUGCCCAAUAUUGAACUUUCUAGUUGUCAGAGUCAUUAAUCC

.((((.((((((((((.((((((((((((((..(.((((((((........)))))))).)..)))))))))))))).)))))))))).)))). (-48.40)

>ponAbe2_ppy-mir-548ad_chr2a:76320925-76321007_-

CUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGUGGUUUUUGAAAGUAACUUGGUGGAAACCACAAUGACUUUUGCACCAAUCUAAAUAC

...((((((((((((((((((.(((((((((((((.(((...)))..))))))))))))).)))))))))))))))))).... (-41.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4765_chr2a:79373751-79373827_-

UGGUGAUUUUGAAUGUGGCUAUCCACCACUCAGCCUGGAAAAAGCUGAGUGAUUGAUAGCUAUGUUCAAAAUCACCA

(((((((((((((((((((((((...((((((((.........))))))))...))))))))))))))))))))))) (-45.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4263_chr2a:84114746-84114828_-

AUAGUGCUCUUCAGGGUUUUACUUGGGAGACUGGAGUGGCCAGUGUUCCUAAACAAUUCUGAGUGCCUUGGCCCACAACAUAC

..((.((.((.(((((((......((((.(((((.....))))).)))).....))))))))).))))............... (-23.40)

>ponAbe2_ppy-mir-4757_chr2a:92963296-92963372_-

CUCCAGGCCGAGGCCUCUGUGACGUCACGGUGUCUGCGGGAGGAGACCAUGACGUCACAGAGGCUUCGCCCUCUGAG

(((.(((.(((((((((((((((((((.(((.(((......))).))).))))))))))))))))))).)))..))) (-52.30)

>ponAbe2_ppy-mir-3125_chr2a:99875162-99875240_-

GAGAAUGGGGUAGAGGAAGCUGUGGAGAGAACUCACCGUGCCUGUGGUUCGAGAUCCCUGCCUUCCUCCUCCCUUCCUC

(((...((((..((((((((.(.(((..((((.(((.......)))))))....)))).).)))))))..))))..))) (-30.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3681_chr2a:100407705-100407776_-

ACUUCCAGUAGUGGAUGAGGCACUCUGUGCAGGGCCAACUGUGCACACAGUGCUUCAUCCACUACUAGAAGU

(((((.((((((((((((((((((.((((((.((....)).)))))).)))))))))))))))))).))))) (-50.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4262_chr2a:100786521-100786574_+

GAAAGCUGCAGGUGCUGAUGUUGGGGGGACAUGCAGACUACCUGUAGCAGAGCC

....((((((((((((((((((.....))))).))).).)))))))))...... (-22.60)

>ponAbe2_ppy-mir-548s_chr2a:100862597-100862678_-

UUGCUGCAAAAAUAAUUGCAGUUUUGGCCAUUAUUUUUAAUAAUUAUAAUAAUGGCCAGAACCGCAGUUAUUUUUGCACCAA

(((.(((((((((((((((.(((((((((((((((............))))))))))))))).))))))))))))))).))) (-41.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4429_chr2a:101113875-101113947_+

AGGGAGAAAAGCUGGGCUGAGAGGCGACUGGUGUCUAAUCUGUUUGUCUCUCCAACUCAGACUGACUGGCCCA

.(((.....(((((((..((((((((((.(((.....))).).)))))))))...))))).))......))). (-24.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4783_chr2b:6669765-6669846_+

GGGAAAGCGGAGGGCGCGCCCAGCUCCCGGGCUGACUGCGCUAACAGUGGCCCCGGUGUUGGGGCGCGUCUGCCGCUGUCCC

((((.(((((.(((((((((((((.((.(((((.((((......))))))))).)).))).)))))))))).))))).)))) (-57.30)

>ponAbe2_ppy-mir-3679_chr2b:23015360-23015426_+

CCCGGUGAGGAUAUGGCAGGGAAGAGGAGUUUCCCUCUAUUCCCUUCCCCCAGUAAUCUUCAUCAUG

...(((((((((.(((..((((((.(((((........))))))))))))))...)))))))))... (-28.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4773-1_chr2b:40767682-40767746_+

UGCUCGCCAGCCUUUCUAUGCUCCUGUUCUGCUUUAUUUCAGGAGCAUAGAAAGGCUGGGGAGCA

(((((.((((((((((((((((((((.............)))))))))))))))))))).))))) (-49.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4444-1_chr2b:67402147-67402220_+

GUGACGACUGGCCCCGCCUCUUCCUCUCGGUCCCAUAUUGAACUCGAGUUGGAAGAGGCGAGUCCGGUCUCAAA

.(((.((((((.(.((((((((((.((((((.(......).)).))))..)))))))))).).))))))))).. (-37.70)

>ponAbe2_ppy-mir-3128_chr2b:67445478-67445543_-

UUCCUCUGGCAAGUAAAAAACUCUCAUUUUCCUUAAAAAAUGAGAGUUUUUUACUUGCAAUAGGAA

(((((...((((((((((((((((((((((......))))))))))))))))))))))...))))) (-34.70)

>ponAbe2_ppy-mir-4437_chr2b:71694521-71694580_-

ACUUUGUGCAUUGGGUCCACAAGGAGGGGAUGACCUUUGUGGGCUCAGGGUACAAAGGUU

.((((((((.(((((((((((..((((......))))))))))))))).))))))))... (-31.90)

>ponAbe2_ppy-mir-1245b_chr2b:79729597-79729666_-

UUUAUGUGUAGGCCUUUAGAUCACUUAAAGAGUAUUCAACCUCAGAUGGAUCUAAAGGCCUAUACAUAAA

((((((((((((((((((((((.(.....(((........)))....))))))))))))))))))))))) (-34.10)

>ponAbe2_ppy-mir-3606_chr2b:79747104-79747166_+

UUGUUGCUAUCUAGGUUAGUGAAGGCUAUUUUAAUUUUUUUUAAAUUUCUUUCACUACUUAGG

.........(((((((.((((((((....(((((......)))))...))))))))))))))) (-16.50)

>ponAbe2_ppy-mir-2355_chr2b:98608927-98609013_-

CAGACGUGUCAUCCCCAGAUACAAUGGACAAUAUGCUAUUAUAAUUGUAUGGCAUUGUCCUUGCUGUUUGGAGAUAAUACUGCUGAC

(((..((((.(((.((((((((((.(((((..(((((((.........))))))))))))))).))))))).))).))))..))).. (-32.20)

>ponAbe2_ppy-mir-1302-4b_chr2b:98768701-98768850_-

AAUGCAGAAGCACAGCUAAAAUUUGAAUUUCAGAUAAACAAAUUUUUCUUAGAAUAAGUAUGUCCGCAUGCAACAUGUGGGACAUACUUAUGCUAAAACAUUAUUUGUGUUUCAUCUGAAAUUCAAAUUCAACUGGACAUCCUGUAUUUU

((((((((.(..(((....((((((((((((((((..((((((.....((((.(((((((((((((((((...))))).)))))))))))).))))......)))))).....))))))))))))))))...)))..).).))))))).. (-53.00)

>ponAbe2_ppy-mir-4775_chr2b:99270297-99270371_+

AUUAAGCUUUUAAUUUUUUGUUUCGGUCACUCUUGAUAGCAGACAUUGACUGAAACAAAAAAUUAAAAGCUUUAU

...((((((((((((((((((((((((((.(((.......)))...))))))))))))))))))))))))))... (-32.90)

>ponAbe2_ppy-mir-548f-2_chr2b:103988413-103988510_-

UAAUAACUAUUAGGUUGGUGCAAACAUAAUUGCAUUUUUUGUCAUUACUUUUAAUGGCAAAAACUGUAAUUACUUUUGCACCAACCUAAUAUUUUAAU

.......(((((((((((((((((..((((((((.((((((((((((....)))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))....... (-45.40)

>ponAbe2_ppy-mir-6513_chr2b:110124982-110125044_-

GCUUUGGGAUUGACGCCACAUGUCUCAGGUCCCCAGCUGGUCAAGUGUCAUUUGUCCCUAGGC

((((.(((((((((((....((.(.(((........)))).)).))))))...))))).)))) (-20.30)

>ponAbe2_ppy-mir-3131_chr2b:110912649-110912709_-

GAGGCAUGGCGGAAGGGCCUUUCCCCUCAGACCGAGGCCCCGGCCCCAGCUUCUUCUUCUC

(((((.(((.((..(((((((((......))..)))))))...))))))))))........ (-23.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3132_chr2b:111419741-111419815_-

GGUGGGAUGGGUAGAGAAGGAGCUCAGAGGACUGUGCGCCUUAUUUCCCCUGAGCCCUCCCUCUCUCUUCCCACC

(((((((.(((.((((.(((.((((((.(((..(((.....))).))).)))))))))..))))))).))))))) (-37.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4268_chr2b:111793259-111793322_-

AUGCACAUCAGGUUCUAGAGGUUUUGCCCUAGCGGCUCCUCCUCUCAGGAUGUGAUGUCACCUA

.((.((((((.((((((((((....(((.....)))....))))).))))).)))))))).... (-26.30)

>ponAbe2_ppy-mir-4439_chr2b:116969647-116969726_-

CCAGUGGCUAAUACCUUGGAGGCAUUUUAUCUAAGACACACACAAAGCAAAUGCCUCCAAGGUAUCAGUUUACCAGGCCA

((.((((((.(((((((((((((((((.....................))))))))))))))))).)).))))..))... (-29.70)

>ponAbe2_ppy-mir-5702_chr2b:118742267-118742350_-

GCCUCAACUCCUGGGAUAUGUUGCUGAUCCAACCUGAAAUCCUUCUGUAGGUUGAGUCAGCAACAUAUCCCAUGACUUUUGGGU

(((.(((.((.(((((((((((((((((.(((((((...........))))))).))))))))))))))))).))...)))))) (-42.70)

>ponAbe2_ppy-mir-5703_chr2b:119609554-119609609_+

UUGCCGUCCCCUUCCUCGUCUUUUCCCCUCAGGAGAAGUCGGGAAGGUGGCGGCGG

.(((((((.((((((.((.(((((((.....))))))).)))))))).))))))). (-34.50)

>ponAbe2_ppy-mir-4777_chr2b:123748681-123748766_+

UAGAAUAUUAUGGCAUUCUAGAUGAGAGAGAGAUAUAUACCUCAUAUGUAUAUGGUAUACCUCAUCUAGAAUGCCAUAAUAUUCUA

((((((((((((((((((((((((((.(.....(((((((.......))))))).....))))))))))))))))))))))))))) (-44.00)

>ponAbe2_ppy-mir-5001_chr2b:124958514-124958613_-

AGCCCAGGGCGGCUGCGCAGAGGGCUGGCCUCAGCGGCGGAGCUGGCUGCUGGCCUCAGCUCUGUCUCUGUCCAGGUCCUUGUGACCCGCCGGCUCUCCU

((((...(((((.(.((((.((((((((...(((.(((((((((((((...))))..))))))))).))).))).)))))))))).)))))))))..... (-50.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4441_chr2b:131682308-131682404_-

CAGAGUCUCCUUCAUGUACAGGGAGGAGACUGUACGUGAGAGAGAGUCAGAUCCGUGUGUUAGAGCAGAAUCUUCAUGUACAGGGAGGAGAUUGUAC

.(.((((((((((.((((((..(((((..((((.(.(((.(.(..(......)..).).)))).))))..))))).)))))).)))))))))).).. (-34.40)

>ponAbe2_ppy-mir-2467_chr2b:131982858-131982938_-

AGACAGGCACCUGAGGCUCUGUUAGCCUUGGCUCUGGGUCCAGCUCCUUAGAGCAGAGGCAUAGAGGCUCAGGGUCUGUAU

..((((((.((((((.((((((..(((((.((((((((........)))))))).))))))))))).)))))))))))).. (-48.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4786_chr2b:132638943-132639022_-

GGGCAUGGCCUGAGACCAGGACUGGAUGCACCACUCUCCCUGAGAUGAGGGGAAGCCAGCUCUGGUCUGGGCCAUUUCAC

.((.(((((((.((((((((.((((...(.((.(((((.....)).))))))...)))).))))))))))))))).)).. (-38.10)

>ponAbe2_ppy-mir-3133_chr2b:134238583-134238660_+

CAGAAAUUGUAAAGAACUCUUAAAACCCAAUAGUAAAAAGACAACCUGUUGAGUUUUAAGAGUUCUUUAUAUAUUCUG

(((((..(((((((((((((((((((.((((((............)))))).)))))))))))))))))))..))))) (-33.50)

>ponAbe2_ppy-mir-3611_chrUn:523281-523367_-

AGCAGGUCUAAUAAGAAUUUCUUUUUCCUUCUUAACAAUUAUGAAAGAAAAGAAAUUGUGAAGAAAGAAAUUCUUACUAGUUUUGCU

((((((.(((.(((((((((((((...((((...((((((.............))))))))))))))))))))))).))).)))))) (-23.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3118-1_chrUn:4733270-4733342_+

CACUACAAUAAUUUUCAUAAUGCAAUCACACACAAUCACCAUGUGACUGCAUUAUGAAAAUUAUUGUAGUGUG

((((((((((((((((((((((((.(((((...........))))).)))))))))))))))))))))))).. (-38.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4477a_chrUn:5197500-5197580_-

ACCUCCUCCCAUCAAUCACAAAUGUCCUUAAUGGCAUUUAAGGAUUGCUAUUAAGGACGUUUGUGAUUCACGGGAGGAGGU

((((((((((...(((((((((((((((((((((((.........)))))))))))))))))))))))...)))))))))) (-54.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4638_chrUn:6872308-6872375_-

GACUCGGCUGCGGUGGACAAGUCCGGCCCCAGAACCUGGACGCCGCUCAGCCGGUCGCGGCAGGGGUC

(((((.((((((.(((...((..((((.((((...))))..))))))...)))..))))))..))))) (-28.90)

>ponAbe2_ppy-mir-5701-1_chrUn:7193991-7194072_+

GAUUGGGCUUUAUUGUCACGUUCUGAUUGGUUAGCCUAACACUUGUUCUCAUCCAAUCAGAACAUGAAAAUAACACCCAAUC

(((((((..(((((.(((.(((((((((((.......(((....))).....))))))))))).))).)))))..))))))) (-31.50)

>ponAbe2_ppy-mir-6077-2_chrUn:11245344-11245426_+

UCUGCAUGGAAAAGGAAGAGCUGUGCGGCCUUCAUGCUAGUUUGCUUGUGUUUAAGGCUGACCCUUCCUAUUUCUCCUCCGGC

.(((...(((((((((((.(..((.(((((((((.((......)).)).....)))))))))))))))).)))))....))). (-23.30)

>ponAbe2_ppy-mir-635_chrUn:12266932-12267029_-

CAGAGAGGAGCCACCACUUGAGCGCUGAAGCAAUGUCCAUUAGGCUUUGUUAUGGAAAUUUCUCCUGAUCGUUGUUUUGUGUCCGUUGAGAUUCCAAU

......((((....((..((.((((.(((((((((...((((((....(((.....)))....))))))))))))))))))).)).))...))))... (-18.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3179-1_chrUn:13036447-13036530_+

CAGGAUCACAGACGUUUACAUUACACUCCUUCUGCUGCACCUUACAGCAGUAGAAGGGGCGAAAUUUAAACGUCUGUGACCCUG

((((.(((((((((((((.(((.(.(((((((((((((........))))))))))))).).))).))))))))))))).)))) (-50.30)

>ponAbe2_ppy-mir-3670-1_chrUn:13042795-13042859_+

UCUAGACUGGCAUAGCUGCUUUUGGAGCCUCACCUGCUGAGAGCUCACAGCUGUCCUUCUCUAGA

((((((..((.(((((((......((((((((.....)))).)))).)))))))))...)))))) (-24.20)

>ponAbe2_ppy-mir-3118-4_chrUn:14464173-14464247_+

CAUACUACAACAAUUUUCAUAAUGCAAUCACGCACAAUCACCAUGUGACUGCGUUAUGAAAAUUCUUCUAGUGUG

(((((((.((.(((((((((((((((.(((((...........))))).))))))))))))))).)).))))))) (-27.70)

>ponAbe2_ppy-mir-552_chr1_random:32570270-32570365_-

AACCAUUCAAAUAUACCACAGUUUGUUUAACCUUUCGCGUGUUGGUUGAAGAUGCCUUUCAACAGGUGACUGGUUAGACAAACUGUGGUAUAUACA

..........((((((((((((((((((((((..((((.(((((...((((....))))))))).))))..))))))))))))))))))))))... (-47.50)

>ponAbe2_ppy-mir-200b_chr1_random:34389700-34389794_+

CCAGCUCGGGCAGCCGUGGCCAUCUUACUGGGCAGCAUUGGAUGGAGUCAGGUCUCUAAUACUGCCUGGUAAUGAUGACGGCGGAGCCCUGCACG

...((..((((..((((.(.(((((((((((((((.((((((..((......)))))))).))))))))))).)))).).)))).)))).))... (-44.20)

>ponAbe2_ppy-mir-5687_chr5_random:7150970-7151046_-

CCUCACUUAGCUGACUCUGAAAUCUUCUAAAUGGUACCCACUUUAUUUAGAACGUUUUAGGGUCAAAUAAGUACAGG

(((.(((((..((((((((((((.((((((((((........)))))))))).))))))))))))..)))))..))) (-29.40)

>ponAbe2_ppy-mir-3147_chr7_random:7750195-7750260_-

GUCCAGGUUGGGCAAUGAGGAGGUCGUGACGCCGCGAAGUGCACCUCGCCCUUGUCCGGCUCGGAC

((((.((((((((((.(..(((((((((....)))))......))))..).)))))))))).)))) (-30.20)

>ponAbe2_ppy-mir-550a-2_chr7_random:12831529-12831627_-

UGAUGCUUUGCUGGCUGGUGCAGUGCCUGAGGGAGUAAGAGCCCUGUUGUUGUAAGACAGUGUCUUACUCCCUCAGGCACAUCCUCCAACAAAGUCUCU

.((.((((((.(((..((....((((((((((((((((((.(.(((((.......))))).)))))))))))))))))))..)).))).)))))).)). (-53.20)

>ponAbe2_ppy-mir-5692a-1_chr7_random:13298820-13298888_+

GACAGUACAGACAAUACCACAGUGGGUGUACCUCACGUGUGUACACUCUGUGAUAUUAUUUGUAAUAUC

.....((((((.((((.(((((..((((((((......).)))))))))))).)))).))))))..... (-21.80)

>ponAbe2_ppy-mir-5692c-2_chr7_random:13299565-13299641_-

UGUGUACACCAACUGUGAUAUUUGGAGUCCUAUUUAUUUUUAGGAUAUUAGGAAUAAUAUCACAGUAGGCAUACAUA

((((((..((.((((((((((((((.((((((........)))))).))).....))))))))))).))..)))))) (-26.30)

>ponAbe2_ppy-mir-548i-3_chr8_random:467190-467338_+

CAGAUGGCUCCGAAGUUUGCAUCCUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCAGAUUUUGCCAUUAAAAGUAAUGGCAAAAAUAGCAAUUAUUUCUGUACCAGCCUAGUAUCUUUUCUCCUUCUACCAAACUUUGUCCCUGAACCAUCUCA

.((((((.(((((((((((.....(((((((((((((((.((((((((((...(((((((((((....)))))))))))...)))))))))).)))))))))))))))................))))))))).....)).)))))).. (-59.10)

>ponAbe2_ppy-mir-4661_chr8_random:6693897-6693971_+

UUUACUCUGAACUAGCUUUGUGGAUCCUGAUAGACAGCCUGAUAGACAGGAUCCACAGAGCUAGUCCAGAGUAAA

(((((((((.(((((((((((((((((((.((..........))..))))))))))))))))))).))))))))) (-44.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4290_chr9_random:9739427-9739522_-

GUCACCAAGAAGGUGAAGGCCGGGGGCAGUCCCAAUCUGAAUCCCACCAAAAUAGGUGGUAGAGGGCUGCCCUCCUUCCUUCCCUCACCUCUGACC

((((......(((.(((((..(((((((((((...((((....(((((......)))))))))))))))))).))..))))))))......)))). (-44.40)

>ponAbe2_ppy-mir-3152_chr9_random:9808725-9808796_+

GUGCAGUUAUUGCCUCUGUUCUAACACAAGACUAGGCUUCCCUAUGUUAGAAUAGGGGCAAUUACUCUGCAC

((((((..((((((((((((((((((......((((....))))))))))))))))))))))....)))))) (-36.40)

>ponAbe2_ppy-mir-3689d-1_chr9_random:12694623-12694696_-

CGGGAGGUGUGAUCCCAUGCUCCUUGGGAGGUGUGAUCCUGUGCUUGCUGGGAGGUGUGAUCCUGUGCUUCCUG

(((((((((.((((.(((.(((((.(.(((.............))).).)))))))).))))...))))))))) (-26.60)

>ponAbe2_ppy-mir-514b_chrX_random:7654713-7654792_-

CAUGUGGUACUCUUCUCAAGAGGGAGGCAAUCAUGUGUAAUUAGAUAUGAUUGACACCUCUGUGAGUGGAGUAACACAUG

((((((.((((((.(((((((((....(((((((((........)))))))))...))))).)))).)))))).)))))) (-38.60)

>ponAbe2_ppy-mir-548ap_chr15_random:8760438-8760534_+

ACCAGUUCCUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGAUCUUUGUCGUUAAAACCAAUAACAAAAACCACAAUUACUUUUGCACUGACCUAAAUAUUAUUU

.........((((((((((((((((((((((.(...(((((.(((......))).)))))...).)))))))))))))))))))))).......... (-34.40)

>ponAbe2_ppy-mir-3680-1_chr16_random:11881372-11881458_-

AAAUUUAAGGAGGGACUCACUCCCAGGAUUGUGCAAAUGCAAAGUUGGCUUUUGCAUGACCCUGGGAGUAGGUGCUUCCUUAAAUUU

.((((((((((((.(((.(((((((((.(((((((((.((.......)).))))))))).))))))))).))).)))))))))))). (-50.20)

>ponAbe2_ppy-mir-4729_chr17_random:2332649-2332720_-

UCUGUUUCCUCAUUUAUCUGUUGGGAAGCUAACUGUGACCUUAGCGUCCCAGCAGAUAAAUGAGGAAACAGA

((((((((((((((((((((((((((.(((((........))))).)))))))))))))))))))))))))) (-49.70)

>ponAbe2_ppy-mir-301a_chr17_random:2439982-2440067_+

ACUGCUAACGAAUGCUCUGACUUUAUUGCACUACUGUACUUUACAGCUAGCAGUGCAAUAGUAUUGUCAAAGCAUCUGAAAGCAGG

.(((((..((.(((((.((((.((((((((((.((((........)).)).))))))))))....)))).))))).))..))))). (-30.00)

>ponAbe2_ppy-mir-6080_chr17_random:9336414-9336479_+

GCCCGCGGCUCUGGGAAUGCCGGGUUAGGACUGGUUGUCUAGUGCGGGCGUUCCCGUUCGCGGGGA

.(((((((...((((((((((.(....((((.....))))....).)))))))))).))))))).. (-37.50)

>ponAbe2_ppy-mir-1203_chr17_random:12025249-12025333_-

UCCUCCCUGGAGCCAGGAUGCAGCUCAAGCCACAGCGGGGUGUUUAGCGCUCUUCAGUGGCUCCAGAUUGUGGCGCUGGUGCAGG

.....((((..((((((..((((((..((((((.(.(((((((...))))))).).))))))..)).))))..).))))).)))) (-35.60)

>ponAbe2_ppy-mir-3185_chr17_random:12629433-12629500_-

GAAUGGAAGAAGAAGGCGGUCGGUCUGCGGGAGCCAGGCCGCAGCGUCAUCCGCCUUCUGUCCAUGUC

..(((((...(((((((((..((.((((((........))))))..))..))))))))).)))))... (-33.90)

>ponAbe2_ppy-mir-6129_chr17_random:13233050-13233158_-

GUUCCUUCUAAGGAUUCCAGUGAGGGAGUUGGGUGUAUAGGAAGGAAAUCUUAUUGUUCACGUUUCCCUUUGAAACCUCUUAGAAUGGAAUAAAACUGCCCAAAUCAUA

(((((((((((((........(((((((.((((...((((((......))))))...)).)).))))))).......)))))))).))))).................. (-27.90)

>ponAbe2_ppy-mir-133a-1_chr18_random:65351-65438_-

ACAAUGCUUUGCUAGAGCUGGUAAAAUGGAACCAAAUCGCCUCUUCAAUGGAUUUGGUCCCCUUCAACCAGCUGUAGCUAUGCAUUGA

.((((((...((((.(((((((..((.((.((((((((............)))))))).)).))..))))))).))))...)))))). (-41.10)

>ponAbe2_ppy-mir-1-2_chr18_random:68676-68759_-

ACCUACUCAGAGUACAUACUUCUUUAUGUACCCAUAUGAACAUAAAUGCUAUGGAAUGUAAAGAAGUAUGUAUUUUUGGUAGGC

.((((((.(((((((((((((((((((((..(((((.............))))).))))))))))))))))))))).)))))). (-36.10)

>ponAbe2_ppy-mir-519a-1_chr19_random:2108481-2108565_-

CUCAGGCUGUGACACUCUAGAGGGAAGCACUUUCUGUUUUCUGAAAGAAAGGAAAGUGCAUCCUUUUAGAGUGUUACUGUUUGAG

(((((((.(((((((((((((((((.(((((((((..(((((...)))))))))))))).))))))))))))))))).))))))) (-50.50)

>ponAbe2_ppy-mir-1270-1_chr19_random:2415143-2415225_-

CACAGUGUUAUACUGGAGAGAUGGAAGAGCUGUGUUGGGUAUAAGUAACAGACUUUUCUUUUUCUUCUAUGUGGCUUUUUGCA

..(((.((((((..(((((((.(((((((.(.(((((........))))).)))))))).)))))))..))))))...))).. (-24.60)

>ponAbe2_ppy-mir-4530_chr19_random:2457120-2457176_-

CGACCGCACCCGCCCGAGAGCUGGGUCAAGGAGCCCGGCAGGACGGGAGCGCGGCGC

((.((((.((((.((....(((((((......))))))).)).))))...)))))). (-28.40)

>ponAbe2_ppy-mir-518g_chr19_random:4023832-4023914_+

UCAGGCUGUGACCCUCCAGAGGGAAGCGCUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAACAAAGCGCUCCCCUUUAGAGGUUUACGGUUUGA

(((((((((((.((((.((((((.(((((((..((((.(((...))).))))))))))).)))))).)))).))))))))))) (-42.80)

>ponAbe2_ppy-mir-518d_chr19_random:4238359-4238445_+

UCUCAGGCUGUGACCCUCUAGAGGGAAGCACUUUCUGUUAUCUGAAAGAAACCAAAGCGCUUCCCUUUGGAGUGUUACGGUUUGAGA

((((((((((((((.((((((((((((((.((((..(((.(((...)))))).)))).)))))))))))))).)))))))))))))) (-48.80)

>ponAbe2_ppy-mir-27a_chr19_random:5335811-5335890_-

CUGAGGAGCACGGGGCUUAGCUGCUUGUGAGCAGGGUCCACACCAAGUUGUGUUCACAGUGGCUAAGUUCCGCCCCCCAG

(((.((.(..(((((((((((((((.(((((((.((.(........))).))))))))))))))))))))))..)))))) (-37.50)

>ponAbe2_ppy-mir-663a_chr20_random:2939531-2939623_-

CCGUCCGGCGUCCCAGGCGGGGCGCCGCGGGACCGCCCUCGUGUCGGUGGCGGUGGGAUCCCGCGGCCGUGUUUUCCUGGUGGCCCGGCCGUG

.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((.(((...))).))))).....)))))))).))).))..))))).))))))).)).. (-53.90)

>ponAbe2_ppy-mir-3687_chr21_random:3524849-3524909_-

CGCGCGUGCGCCCGAGCGCGGCCCGGUGGUCCCUCCCGGACAGGCGUCGGUGCGACGUGUG

(((((((.(((((((.(((.(.((((.((....)))))).)..))))))).)))))))))) (-31.70)

>ponAbe2_ppy-mir-3648_chr21_random:3525101-3525294_-

CGCGACUGCGGCGGCGGUGUGGGGGAGCCGCGCGGAUCGCCGAAGGUCGAGUCGGCCGCUCCGGGUGCCGCGCGGGGGCCGCCUUCGCGCUCGGAGGCUGCGGGCGGUGAGACCCCCACGUGUGUCCUGGCCGCGGUCGGCUGCGCCCGAGGGGUCCCGCGGCGUCCCCUUCCCCGCCGGCCGCCUUUCUCGAG

((.((..((((((((((.(.((((((((((((.(((((.((...(((..((((((((((.(((((.((((((.((((((((((((((((((....))).))))).)))).).))))).)))).)))))))..))))))))))..)))...))))))))))))).)))))).).))))).)))))...)).)).. (-127.70)

>ponAbe2_ppy-mir-6130_chr21_random:4199470-4199578_+

CAAUGAAUGUGGAAAUGCAGGCAUCCAUUCUACAUACGGAUUUAAUUUUCUUUGGAUUUAUAUCCAGUAGUGAGGGAGUGGAUUGUAUGGUAGUUCUAUUUUUAAAUUU

...((((.((((((.(((..(((((((((((.(((((((((.(((.(((....))).))).)))).)).)))..)))))))).)))...))).)))))).))))..... (-27.50)

>ponAbe2_ppy-mir-649_chr22_random:2736153-2736249_-

GGCCUAGCCAAAUACUGUAUUUUUGAUCGACAUUUGGUUGAAAAAUAUCUAUGUAUUAGUAAACCUGUGUUGUUCAAGAGCCCACUGUGUUUUGCUG

....((((.((((((.((.(((((((.((((((..((((....(((((....)))))....)))).)))))).)))))))...)).)))))).)))) (-25.70)

>ponAbe2_ppy-mir-3127_chr2a_random:40618-40693_+

GGCCAGGCCCAUCAGGGCUUGAGGAAUGGGAAGGAGAAGGGACCCUUCCGCUUCUGCAGGCCUGCUGGGUGCGGCU

((((..(((((.((((.((((.((((..((((((.(......)))))))..)))).)))))))).)))))..)))) (-40.40)

>ponAbe2_ppy-mir-3126_chr2a_random:13358539-13358612_+

AUGAUUAUAUGAUGGACAGAUGCCAGAAGCACUGGUUAUGAUUUGCAUCUGGCAUCCAUCACACAGAUAAUUAU

((((((((.((.((((..(((((((((.(((............))).)))))))))..)).)))).)))))))) (-24.90)

>ponAbe2_ppy-mir-4784_chr2b_random:11253697-11253773_+

UGACUGGGCUGAGGAGAUGCUGGGACCAAGAGUGUCAUGGUGGAGCCUCCGUCCCUGCUCAUCCUCUCCGCAUGUUG

.(((((.(..(((((((.((.(((((...(((..((......))..))).))))).)))).)))))..).)).))). (-29.80)
5. Rhesus

>rheMac2_mml-mir-4800_chr1:1700597-1700676_+

GGAGAAAGGAGUGGACCGAGGAAGGAAGGAAGGCAAGGCUGUCUGUCCAUCCGUCCGUCUGUCCACCUACCUGUCAGUCC

(((((.(((.((((((.(((((.(((.((((((((....))))).))).))).))).)).))))))...))).))..))) (-33.30)

>rheMac2_mml-mir-4689_chr1:8853952-8854021_-

GGUUUCUCCUUGAGGAGACAUGCUGGGGGCCAGUCAGGCAGCCCACGCCCUCUGUCCUCAUGGAGAGGCU

(((((((((.((((((.(...((((((.(((.....)))..)))).))....).)))))).))))))))) (-36.00)

>rheMac2_mml-mir-4252_chr1:9444544-9444606_-

UGGGGGGCUGGCGGCUCAUCAGUCCAGGCCAUCUGGCCACUAGGUCAGCACCAGCGCCCAAUC

..(((.(((((..(((.((((((...((((....))))))).))).))).))))).))).... (-31.50)

>rheMac2_mml-mir-1273d_chr1:13317632-13317717_+

GAAUCGCUUGAACCUGUGAGGUUGAGGCUGCACUGAGCCAAGAUCUUGCCACUGCACUUCAGCCUGGGUGAUAAGAGCGAAACUUC

...((((((..((((...(((((((((.((((.((.((.........)))).))))))))))))))))).....))))))...... (-31.40)

>rheMac2_mml-mir-4632_chr1:15305659-15305719_+

GAGGGCAGUGUGGGUGUGGCGGAGUCAGGCGUGACCGUGUGCUGCCCUCUCGCUGCUCUAG

.(((((((((.(((.((((((.(((((....))))..).)))))).))).))))))))).. (-29.30)

>rheMac2_mml-mir-3972_chr1:19902363-19902449_+

GCCCAUUUGCCUUGGCUUGGGGUGGCAGGCCUAUGGGAAGGAGAGAUGCCAGGCUGGACCUGCUGGCCCCAUUCCAGGGCACAGCAU

.......((((((((..((((((.(((((((..(((.(........).)))....)).)))))..))))))..))))))))...... (-41.90)

>rheMac2_mml-mir-1290_chr1:21543375-21543448_-

GAGCAUCAUGUUGGCACUCAGAAAAGUUUCAGAUUUUGGAGUAUUUCAGAUUUUGGAUUUUUGGAUCAGCGAUG

...((((..(((((...(((((((...((((((.((((((....)))))).))))))))))))).))))))))) (-16.20)

>rheMac2_mml-mir-4418_chr1:24853017-24853078_+

UGGUUUUUGCUUUGAGUGACCGUGGUGGUCGUGGGAGUCACUGCAGGACUCAGCAGGAAUGC

..(((((((((..((((..(((((((((((....)).))))))).))))))))))))))).. (-21.50)

>rheMac2_mml-mir-4684_chr1:25309166-25309245_+

GCACCAGGGGUACCUCUCUACUGACUUGCAACAUACAUUUGUAUUGGUGUUUUGCAAGGCGGGAGAGGUACCCUUGGUGU

((((((((((((((((((..(((.(((((((...(((((......))))).))))))).))))))))))))))))))))) (-48.70)

>rheMac2_mml-mir-4253_chr1:25451828-25451895_-

UCAGGCAUCGCCCUUGAGGGGCCCCGGGACUUACUUGUGCAGGGCAUGUCCAGGGGAUCCAGGUCUGC

.((((((((.((((.((.(.((((..(.((......)).).)))).).)).)))))))....))))). (-27.10)

>rheMac2_mml-mir-3115_chr1:25621759-25621826_+

UCUGAAUAUGGGUUUACUAGUUGGUGGCCAAUUCAUGAGUCACCAACUAUUAGGCCUUUAUGUCCAGA

((((.(((((((((((.(((((((((((((.....)).))))))))))).)))))))..)))).)))) (-29.40)

>rheMac2_mml-mir-4425_chr1:27648866-27648949_+

GUGCUUUCCAUGAAUGGUCGCAUUGAAUCCCAACAGCUUUGCGAAGUGUUGCUGGGAUUCAGCAGGCCCAUUCAUGUAACGUAA

.(((.((.(((((((((((((..(((((((((.((((..........)))).))))))))))).)).))))))))).)).))). (-33.80)

>rheMac2_mml-mir-1976_chr1:29196140-29196191_+

GCAGCAAGGAAGGCAGGGUUCCUGAGGUGUGUCCUCCUGCCCUCCUUGCUGU

((((((((((.((((((.......(((.....))))))))).)))))))))) (-29.60)

>rheMac2_mml-mir-4420_chr1:33503034-33503108_-

CUCUUGGUAUGAACAUCUGUGUGUUCAUGUCUCUCUGUGCACAGGGGAUGAGUCGAUGAUGUCUGUAGCUGAGAU

(((..(.((((.(((((..((..(((((...((((((....))))))))))).))..))))).)))).).))).. (-19.30)

>rheMac2_mml-mir-4254_chr1:34516193-34516268_-

CUUGGGAGGAGGGUGAGGUGGCUCCUUUGCAGUGAGUAGGUCUUCGUGGAGCUACUCCACCAUCUCCCCCAGCCCC

.(((((.((((((((.((((((((((((((.....))))).......))))))))).))))..))))))))).... (-34.20)

>rheMac2_mml-mir-4255_chr1:40026829-40026895_+

GAGCAUCCCUCAGUGUUCAGAGAUGGAGUUGGCAUUAGUCUGGCCAUUUUUAGGGCAAAGAGGCUGC

..(((..((((..(((((((((((((....(((....)))...)))))))).)))))..)))).))) (-23.20)

>rheMac2_mml-mir-3659_chr1:40968793-40968891_+

UCUACAAGCAGAUACAAGGAUGCCCUUGUACACGACACACGUGCUGCUUGUAUAGACACGAGUGUUGUCUACGAGGGCACCCUUGUGUCUGUGUGUGUG

..((((.((((((((((((.((((((((((.(((((((.(((((((......))).)))).))))))).)))))))))).)))))))))))).)))).. (-57.40)

>rheMac2_mml-mir-6079_chr1:46758063-46758124_+

UCCUAGACCUAGUAUCAGUGGCCAAACGAACUUUUUUGGAAGCUGGGACCAACUAGCUGGCU

..((((..(((((.(((((..(((((........)))))..))))).....))))))))).. (-16.10)

>rheMac2_mml-mir-5584_chr1:47463747-47463806_+

CAGGGAAAUGGGAAGAACUAGAUUUGAAUCCAGAGCUUUUGUUUUUCCCUUUGCCCAAUC

..(((....(((((((((.((.((((....)))).))...)))))))))....))).... (-19.50)

>rheMac2_mml-mir-4421_chr1:53872788-53872856_+

CUGGGUCUCCUCUCUGCUGAGAGUUGGACACUUGUUGGGACAACCUGUCUGUGGAAAGAAGCCACCCAC

.(((((((.((.(((((.((.(((((..(........)..))).)).)).))))).)).))..))))). (-20.20)

>rheMac2_mml-mir-6500_chr1:53872968-53873053_+

CCUGCCUGCAGAAAGGAGCUUUCCACUCCAGGUGUCCUCUCUGCUGAGAGUUGGACACUUGUUGGGAUGACCUGCCUGCAGAUAGG

((((.((((((..(((....(((((...(((((((((.((((....))))..))))))))).)))))...)))..)))))).)))) (-42.10)

>rheMac2_mml-mir-1273f_chr1:55812328-55812425_+

AGGUGGGAGGAUUGCUUGAGCCUGGGAGAUGGAGGUUUCAGUGAGCCGAGAUCACGCAACUGCACCCCAGCCUGGGCCGUAGAGUCAGUCCUUGUCUC

....(.(((((((((((..(((((((...(((.(((..((((..((.........)).)))).)))))).)))))))....))).)))))))).)... (-35.20)

>rheMac2_mml-mir-1273g_chr1:55829831-55829930_+

AAGGUGGGAGGAUUGCUUGAGUCAGGGUGGUUGAGGCUGCAGUAAGUUGUGAUCGUACCACUGCACUCCAGCCUGGGUGACAGAGCAAGACCUUGUCUCA

..((.(.((((.((((((..((((....(((((.((.((((((....((....))....)))))))).)))))....)))).))))))..)))).).)). (-33.40)

>rheMac2_mml-mir-4781_chr1:56928369-56928444_+

AGGUGCACGCUCUAGGUUGGAUUCCAAUAUUGGGCCAAUCCCCGCAAUAUUGGAAUCCCCCCUAGAGCGUGCACUU

.(((((((((((((((..((((((((((((((((.......)).))))))))))))))..))))))))))))))). (-52.40)

>rheMac2_mml-mir-4422_chr1:58074202-58074283_+

AGUUCUUCUGCAGUCAAAAGCAUCAGGAAGUACCCAUCAAGUACCAGUGAGCCCUCUUGAUGCUCUUGACUGCAGAGGAACA

.((((((((((((((((.((((((((((.((((.......))))..........)))))))))).)))))))))))))))). (-41.90)

>rheMac2_mml-mir-6068_chr1:66126908-66126967_-

CCUGCGAGUCUCCGGCGGCGGCUUGUGGCUGAGUGUCACGCUGCUGGCGCAGGCUCGGCC

....(((((((.((.(((((((..(((((.....)))))))))))).)).)))))))... (-33.80)

>rheMac2_mml-mir-4794_chr1:67346056-67346140_+

UUUUAACAUCUGGCUAUCUCACGAGACUGUGUGUCCUAACAGUGCUUGUAGUCUCAUGAGAUAGCCAGAUGUUUAAAAACAAAAA

(((((((((((((((((((((.(((((((...((.((...)).))...))))))).))))))))))))))).))))))....... (-39.90)

>rheMac2_mml-mir-3671_chr1:67832814-67832901_-

UUGUUAUUGCUGCUGCUGUCACCUUUACAUGAAAGUAAAAUGUAAGUUAUUUUAUUUCUAUCAAAUAAGGACUAGUCUGCAGUGAUAU

....(((((((((.((((...((((....(((((((((((((.....))))))))))...)))...))))..))))..))))))))). (-21.00)

>rheMac2_mml-mir-3117_chr1:69416209-69416284_+

CCCUAAAGGGCCAGACACUAUGUGAGUCAUAUAAGGGAAGGCAUUAUAGGAUUCGUAGUGCCAGGUGUUGUGUGGG

(((...((.(((.(.((((((..(((((.(((((.(.....).))))).))))))))))).).))).))....))) (-21.80)

>rheMac2_mml-mir-4423_chr1:87936878-87936957_+

AUCAUGUACUGCAGUUGCUUUUUUCUGCCUAUGCUGGUCAAGCCUAGCAUAGGCACCAAAAAGCAAAAACAGUAUGUGAA

.((((((((((...(((((((((..((((((((((((......))))))))))))..)))))))))...)))))))))). (-42.40)

>rheMac2_mml-mir-2682_chr1:101110950-101111059_-

ACCUUCCUGAAAGAGGUUGGGGCAGGCAGUGACUGUUCAGACGUCCAAUCUCUUUGGGACACCUCUUCAGCGCUGUCUUCCCUGCCUCUGCCUUUAGGACGAGUCUCAAA

(((.(((((((((((((.((((.((((((((.(((...((..((((..........))))..))...))))))))))))))).))))))...))))))).).))...... (-44.50)

>rheMac2_mml-mir-4256_chr1:115442896-115442959_-

UGUUCCAUUUAUCUGACCUGAUGCAGGUCUUCUGGCAUUGGGUAGGUCCGAUGAUGCAUUUCUG

(((..((((.(((((.((((((((.((....)).)))))))))))))..))))..)))...... (-17.80)

>rheMac2_mml-mir-320b-1_chr1:119645403-119645481_+

AAUUAAUCCCUCUCUUUCUAGUUCUUCCUAGAGUGAGGAAAAGCUGGGUUGAGAGGGCAAAUAAAUUAACUAAUUAAUU

.......(((((((..(((((((.(((((......))))).)))))))..)))))))...................... (-27.20)

>rheMac2_mml-mir-3675_chr1:123321335-123321406_-

GGAUGGUAAGUUAUGGGGCCUUCUGUAGAGAGUUCUAUGAGAACAUCUCUAAGGAACCACCAAGCUGAAUUC

((((....((((.(((((..((((.(((((((((((...))))).)))))).)))))).)))))))..)))) (-22.30)

>rheMac2_mml-mir-4258_chr1:133519334-133519419_+

ACCCCCGCCGCCACCGCCUUAGAGGCUGACUUCUUACUUUCGGUCGGUCUUCUUCCCUGGGCUUGGUGUGGGGGCGGGGGAGUGUC

.((((((((.(((((((((..((((((((((..........)))))))))).......))))...).)))).))))))))...... (-43.70)

>rheMac2_mml-mir-555_chr1:133909837-133909930_-

GGAGUGAACUCAGAUGUGGAGCACUACCUUUGUGAGCAGUGUGACCCAAGGCCUGUGGACAGGGUAAGCUGCCCCUCAUAAAACUCUGAUCUAU

(((((........(((.((.((((((((((.((..((((.((........))))))..))))))).)).))).)).)))...)))))....... (-25.50)

>rheMac2_mml-mir-4654_chr1:140685226-140685301_+

CUGGCCGGUCGUGGGAUCUGGAGGCGUCUGGGGUUAGAAUGUGACCCCAGUCUCCUUUUCCCUCAUCAUCUGCCAG

(((((.(((.(.((((...((((((...((((((((.....))))))))))))))...)))).)...))).))))) (-37.90)

>rheMac2_mml-mir-4666a_chr1:141922371-141922449_-

AUCACUGAAAUACAUGUCAGAUUGUAUGCCUACAAAAUCCCUCCAGACUGGCAUACAAUCUGAAAUGUAUUUAAGAGAU

(((.((.((((((((.((((((((((((((...................)))))))))))))).)))))))).)).))) (-31.40)

>rheMac2_mml-mir-5008_chr1:142417847-142417940_+

GGGCCGACCCUGAGGGUCAGGUGAGGCCCUUAGGGCACAGCAGUGCCAUCUCCCCUGUGCUCCCAGGGCCUCUCCUGUCCCUCGAGGUCGGCCC

(((((((((.((((((.((((.((((((((..((((((((.((......))...))))))))..)))))))).)))).)))))).))))))))) (-71.90)

>rheMac2_mml-mir-1231_chr1:168686230-168686320_-

GUCAGCAUCUGGGAGGACAGCUGCAGGAAAGGGAAGACCAAGGUUUGCUACUGUCCAAUCUGCCACCCUACCCUAUCUGUUCUCACCACAG

.........(((((((((((....(((..((((.......(((((.((....))..)))))....))))..)))..)))))))).)))... (-24.20)

>rheMac2_mml-mir-5191_chr1:168775288-168775407_-

AGUUGGCCAGGACCUCAAGCCCCUAGCACUUCAUUCUUGCUGUCCUCUCCUAGUCUGGGAGGAUAGAAGAGAGGAUAGGAAGAAUGAAGUGCUGGGGGCUUAGGGGGAUCCUGGCCCACU

(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((...((((....))))....)))))))))).))))))))))))))))))))))..)))).)))))))).))) (-87.00)

>rheMac2_mml-mir-1278_chr1:177463594-177463674_-

AUUUGCUCAUAGAUGAUAUGCACAGUACUCCCAGAACUCAUUAAGUUGGUAGAACCAUGCAUGUCAUCUAUGAGCGAAUAG

((((((((((((((((((((((..((.((.(((..(((.....)))))).)).))..)))))))))))))))))))))).. (-39.20)

>rheMac2_mml-mir-4424_chr1:192038879-192038962_-

CUUACAUCACACACAAAGUUAACUUGAAAUGGACUAACUUUUCCACUAGUUAGUCCAUCAAAUUAACUGUGUAUGUGAUGUAGU

.((((((((((.(((.((((((.((((..((((((((((........)))))))))))))).)))))).))).)))))))))). (-37.70)

>rheMac2_mml-mir-3119-1_chr1:199850264-199850348_-

AUUAACUCUAGCUUUUAAUUUUGAUGGCAAAGGUGUAGCUAAACAAUCUAUGUCUUUGCCAUCAAAGUUAAAAGCCAGAGUUAAU

(((((((((.((((((((((((((((((((((((((((.........)))))))))))))))))))))))))))).))))))))) (-44.70)

>rheMac2_mml-mir-1295a_chr1:200795070-200795148_-

AGGACAUUUUACCCAGAUCCGUGGCCUAAUCAGAAAUGUGGCCUGUGAUUAGGCCACAGAUCUGGGUGAAAUGUCCUCC

(((((((((((((((((((.((((((((((((.(.........).)))))))))))).))))))))))))))))))).. (-54.70)

>rheMac2_mml-mir-1295b_chr1:200795081-200795140_+

CACCCAGAUCUGUGGCCUAAUCACAGGCCACAUUUCUGAUUAGGCCACGGAUCUGGGUAA

.((((((((((((((((((((((.(((.....))).)))))))))))))))))))))).. (-40.30)

>rheMac2_mml-mir-3120_chr1:201833024-201833104_+

GUCAUGUGACUGCCUGUCUGUGCCUGCUGUACAGGUGAGCGGAUGUUCUGCACAGCAAGUGUAGACAGGCAGACACAUGAC

((((((((.((((((((((((((.((((((.((((...........)))).)))))).)))))))))))))).)))))))) (-46.70)

>rheMac2_mml-mir-3124_chr1:207862758-207862824_-

GCGGACUUCGCCGGCGAAGGCAAAGUCGAUUUCCAAAAGUGACUUUCCUCCCUCCAGUGAAGGCGGC

((.(.((((((.((.(.(((.((((((.((((....)))))))))))))..).)).)))))).).)) (-21.70)

>rheMac2_mml-mir-3916_chr1:209770392-209770483_+

AUCCCAGAGAAGAAGGAAGAAGAGGAAGAAAUGGCUGGUUCUCAGGUGAAUGUGUCUGGGUUCAGGGGAUGUGUCCUCUUUUCUUCUGGGAC

.(((((((......((((((.(((((........((((..((((((........)))))).))))........)))))))))))))))))). (-31.80)

>rheMac2_mml-mir-4677_chr1:213763507-213763586_-

GCAAAGCAGCAAUUGUUCUUUGGUCUUUCAGCCAUGACCUGACCUUCUGUCUGUGAGACCAAAGAACUACUUUGCUUGGC

((.((((((.....(((((((((((((.(((.((.((........)))).))).)))))))))))))....)))))).)) (-31.50)

>rheMac2_mml-mir-3123_chr1:215908342-215908396_-

AUGGAUUUGAUUGAAUGAUUCUCCGGAGCCCAGAGAACUGUUUAAUCAUGUAUCC

..((((.((((((((((.(((((.((...)).))))).))))))))))...)))) (-17.30)

>rheMac2_mml-mir-4428_chr1:219576997-219577069_-

UUGGCAGGUGCCAUGUCGCCUGCUUCUUACUGUACACGUGGCUGGCAAGGAGACGGGAACAUGAAGCCGCCAU

.((((.(((..(((((..((((((((((.((((.......)).)).)))))).)))).)))))..))))))). (-27.10)

>rheMac2_mml-mir-1537_chr1:221164716-221164765_+

ACAGCUGUAAUUAGUCCUGUCCACAGGGAAAACUGUCUAAUUACAGUUGU

(((((((((((((((((((....)))))........)))))))))))))) (-20.20)

>rheMac2_mml-mir-4753_chr1:221822931-221823013_+

AUAUGUACACAAGGCCAAAGCAAGAGAACAGAUAUAUCCAUAGCACACUUGGCUGUUCUCUUUUUUUAGCCUUGUGUGGGUAU

((((.((((((((((.((((.((((((((((......(((.........))))))))))))).)))).)))))))))).)))) (-35.60)

>rheMac2_mml-mir-4671_chr1:222710293-222710365_-

UGUUUUAAGACCGAAGACUGUGCACUAAUCUCUUAGCACUGAAGAUUAGUGCAUAGUCUUUGGUCUCAAAAUA

((((((.(((((((((((((((((((((((((........).)))))))))))))))))))))))).)))))) (-42.40)

>rheMac2_mml-mir-4427_chr1:223356761-223356836_-

GAAGCCUCUUGGGGCUUAUUCGGUCACCGGUUUCAUCAUUUCAUCAUUUCAUCUGAAUAGAGUCUGAAGAGUCUUU

((((.(((((.((((((((((((.............................)))))).)))))).))))).)))) (-20.10)

>rheMac2_mml-mir-1182_chr1:225938492-225938588_+

GGGACUUGUCACUGCCUGUCUCCUCCCUCUCCAGCGGCGACUGGAUUCUGGAGUCCAUCUAGAGGGUCUUGGGAGGGAUGUGACUGUUGGGAAGCCC

(((.(((.(((..((..(((.(.((((((.((((....((((...(((((((.....))))))))))))))))))))).).))).))))).)))))) (-37.70)

>rheMac2_mml-mir-5688_chr2:9678668-9678750_+

GAAACACUUUACCAUUUUAGAGGUGUUUGUUAUGUUUUGGACAUAGAAACAUAAAAAACACCUGCAAAAUAGCAAAGUGUUUC

((((((((((.(.(((((..((((((((.(((((((((.......))))))))).))))))))..))))).).)))))))))) (-32.20)

>rheMac2_mml-mir-3921_chr2:20165154-20165229_-

CCUAGCCCAGUACAAGGCAUAUGGUACCCCUAAGUCUCUGAGUACCAUAUGCCUUGUACUGGGCUAGGUAACAUGG

(((((((((((((((((((((((((((..............)))))))))))))))))))))))))))........ (-52.50)

>rheMac2_mml-mir-548ab_chr2:23712609-23712693_-

AUGUUCGUGCAAAAGUAAUUGUGGGUUUUGCUAUUAAUUGUGAUUACUUGUAAUGGCAAAACCCGCAAUUACUUUUGCACCAACC

..(((.((((((((((((((((((((((((((((((...((....))...)))))))))))))))))))))))))))))).))). (-48.90)

>rheMac2_mml-mir-4445_chr2:29729177-29729246_+

ACCCUGCAGAGUGUUUCUUUUGCCGUGCAAAUUUGAGUUUUUGCACAGCAAAAGAAACAAUCUGGAGGGU

(((((.((((.((((((((((((.(((((((........))))))).)))))))))))).)))).))))) (-42.10)

>rheMac2_mml-mir-4447_chr2:36866710-36866800_-

GUUCUAGAGCAUGGUUUCUCAUCGUUUGCACUACUGAUAUUUGGGGUCAGAUAAUUGUUUGUGGUGGGGGCUGUUGUUUGCAUUGUAGGAU

(((((...(((..((....((.(((((.((((((.((((.(((........))).)))).)))))).)))).).))...))..)))))))) (-19.70)

>rheMac2_mml-mir-5002_chr2:44132332-44132424_+

UCCUCUCUGUCCUCUGGAAUUUGGUUUCUGAGGCACUUAGUAGGUGAUACAUGACUGACUGCAUCACUGACCACUUCCAAAUGAGGGGUACUC

.((((((.......(((((..(((((..(((.(((.(((((..(((...))).))))).))).)))..))))).)))))...))))))..... (-27.90)

>rheMac2_mml-mir-6083_chr2:44375281-44375386_+

GUAGAAAGAGUCCAGAUUCUGGGAAGGUGGAAAGGGAGCAGGAGCAUCAUCAUUAAGAGGGUCAGGUACCUUUGCUCUUAUAUCAGAGGCUGUGGGCUCCCUACAG

((((...(((((((..((((((..(((.(.(((((..((..((.(.((........)).).))..)).))))).).)))...))))))....))))))).)))).. (-35.20)

>rheMac2_mml-mir-544b_chr2:44735778-44735856_+

GGAAUUUUGUUAAAAUACAGAAUCCAGUUCUGUAGCUCUUGAGACUGGACCUGGGGUUGUGCAUUUCUAACAAGGUUCC

((((((((((((((((.((.(((((.((((.((..(....)..)).))))...))))).)).)))).)))))))))))) (-26.40)

>rheMac2_mml-mir-5092_chr2:45140835-45140922_-

AUCCCAGAUCAGAUGCCAAACCCAGUGUGGAUCAGGCACCAUGACGAGUCCAAACCAAUCCAUGCUGGGCUUGGCAUCUGAUCUGGGA

.((((((((((((((((((.((((((((((((..((..................)).)))))))))))).)))))))))))))))))) (-54.80)

>rheMac2_mml-mir-378b_chr2:50695565-50695621_-

GGUCAUUGAGUCUUCAAGGCUAGUGGAAAGAGCACUGGACUUGAAGGCAGAAGGACC

((((.((..(((((((((.((((((.......)))))).)))))))))..)).)))) (-26.90)

>rheMac2_mml-mir-4790_chr2:55785433-55785511_+

CAAUGUGACAUCGCUUUACCAUUCAUGUUCACUGAAAGGUAGAUUUUAAAAACAUGAAUGGUAAAGCGAUGUCACAUUG

(((((((((((((((((((((((((((((...(((((......)))))..))))))))))))))))))))))))))))) (-48.00)

>rheMac2_mml-mir-3136_chr2:67104168-67104245_+

AAUAUGAAACUGACUGAAUAGGUAGGGUAAUUUUUCAGUGACUGCACAUGGCCCUACAUAUUCAGUCAGUUUCAUAUU

.(((((((((((((((((((.(((((((.......(((...)))......))))))).))))))))))))))))))). (-40.20)

>rheMac2_mml-mir-3938_chr2:80519795-80519895_+

AGGAAUUUUUAACCUGAUCACCAGAUUAUCUACAAGGGAAUUUUUUUAAUUUUUAAAAUUCCCUUAUGGAUAAUCUGGUGAUCAGGUUAGAUGGCUCCAUG

.(((...(((((((((((((((((((((((((.(((((((((((..........))))))))))).)))))))))))))))))))))))))....)))... (-56.30)

>rheMac2_mml-mir-4787_chr2:85737398-85737481_-

CGGUCCAGACGUGGAGGGGGUGGCGGCGGCAUCCCGGACGGCCUGUGAGGGAUGCGCCGCCCACUGCCCCGCGCCGCCUGACCG

(((((..(.(((((.((.((((((((((.((((((..((.....))..))))))))))).))))).))))))).)....))))) (-51.20)

>rheMac2_mml-mir-5193_chr2:86601999-86602107_+

CCUAGGAAAGGCUGCUGGUAACUGGGAUGGGGGUUGGGGGUAGGUAAGAAGUCUCUCACUCCUCCUCUACCUCAUUCCAGUUCCAUCACCUGAAGUGGACCUGUUGGGA

(((((...((((((((((((((((((((((((...(((((..(((.(((....))).))))))))....))))))))))))).....)))...))))).))).))))). (-44.30)

>rheMac2_mml-mir-4271_chr2:87175054-87175120_-

AAAUCUCUCUCCAUAUCUUUCCUGCAGCCCCCAGGUUGGGGGGAAGAAAAGGUGGGGAAUUAGAUUC

.(((((.(((((((.((((((((.(((((....))))).))))))))....)))))))...))))). (-29.80)

>rheMac2_mml-mir-4793_chr2:87829115-87829201_+

UUUCUCCUCGCUGCCCGCACAUCCUGCUCCACAGGGCAGAGGGAGGCCAAGAAGACCUCCGCACUGUGAGUUGGCUGGCCGGAGGAA

....(((((.(.(((.((.((....((((.((((.((.((((.............)))).)).)))))))))))).))).)))))). (-33.60)

>rheMac2_mml-mir-4443_chr2:88311554-88311606_-

GGUGGGGGUUGGAGGCAUGGGUUUUAGAACCUAUCCCUUUCUAGCCCUGAGCA

(.(.(((((((((((.(((((((....))))))).))..))))))))).).). (-24.50)

>rheMac2_mml-mir-564_chr2:91675426-91675519_-

CUGGCGGCUGGCGCCAGGCACGGUGGCAGCGGGCAACAUGGCCGAGAGGCCGCGGCCUCCCGGCGGCGCCGUGUCUGCGACCGCCUACCCCGAC

.(((.((..((((((((((((((((.(..((((...(.(((((....))))).)....))))..).))))))))))).)..))))..))))).. (-52.80)

>rheMac2_mml-mir-4789_chr2:111460364-111460443_-

CACACUAUGUAUAUACACCUGAUAUGUGCAUGUGUAAAUAUAUAUACACACGUAGCAGGUAUAUAUAUAUAGGUAGCAUA

.((.(((((((((((.(((((.((((((..((((((......)))))))))))).))))).)))))))))))))...... (-29.40)

>rheMac2_mml-mir-1263_chr2:123318344-123318452_+

UUACCCCAAAAUAUGGCACUACGGCAUACUGAGUGUGUCAGUAUUAAAAUAUUCAGUAUGCCAGUAUUAAAAUACUCAGUGUGCCAGGGUACCAUAUUUUGGAGUAGCA

.(((.(((((((((((.(((..((((((((((((((...((((((...((((...))))...))))))...))))))))))))))..))).))))))))))).)))... (-45.90)

>rheMac2_mml-mir-3919_chr2:128427227-128427369_-

CUUGAGCACCAUUUACUGAGUCCUUUGCUCUCUGCUACAAACUAGUAGAGAACACCAUUACUGAGUACUAGUACUAGUACUAGUACUGAACACCACUACCAGUUUGUAAGAGAGAACAAAGGACUCAGUAAAUGGUGCUCAGG

(((((((((((((((((((((((((((.(((((..((((((((.((((.......((.((((.(((((((....))))))))))).)).......)))).))))))))..))))).))))))))))))))))))))))))))) (-80.70)

>rheMac2_mml-mir-5186_chr2:136185637-136185756_+

UCAGCCAGCUUACACCUUGACCCUCUCACCUGAUUUCUACCAGCCUUUCCUCAGCUGAUUUCUUUCUGGGGAAAGGCUGGUAGAAAUCAGGUGAGAGGGUCAGGCCAUAAGCUGGCUAAG

..((((((((((...(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((...........)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))...))))))))))... (-93.70)

>rheMac2_mml-mir-4788_chr2:153317620-153317699_-

AAUGAAGGAUUAUGGACCAGCUAAGGAAGGCAUUAGGAUCCUUUUUCUUGCCUCCCUUAGUUGGACCCUAAUCCUUCGUU

.(((((((((((.((.((((((((((.(((((..((((......))))))))).)))))))))).)).))))))))))). (-43.80)

>rheMac2_mml-mir-5704_chr2:155680167-155680243_+

UGAUCUUGUUUAGGCCAUCAUCCCAUUAUGCUCAGUCCAUGGAUAAAUAUAACAGGAUGAUGGCCUAAACAAGACCA

((.((((((((((((((((((((..(((((....(((....)))...)))))..)))))))))))))))))))).)) (-37.50)

>rheMac2_mml-mir-3134_chr2:158033357-158033430_-

UGUAUCCAAUGUGUAGUCUUUUAUCCCUCACAUGGAGUAAAAUAUGAGGGAUAAAAGACUACAUAUUGGGUGCA

((((((((((((((((((((((((((((((.((........)).)))))))))))))))))))))))))))))) (-48.10)

>rheMac2_mml-mir-3714_chr2:159246637-159246701_+

GAAGGCAGCAGUGCUCCCCUGCGACAUGCUCUGUCACUGGGCAGGGAAGACGCUGCUGCUACGUC

...((((((((((((.((((((((((.....)))).....)))))).)).))))))))))..... (-33.00)

>rheMac2_mml-mir-4791_chr2:161609049-161609132_-

UAAGAACUGGAUAUGAAGACUGAAAUAAGCUCCAUAUCAAUGAGAAUUUCAAUGGGAUUAUGUAUAGUCAAUGUCCAGUAAUUA

.....(((((((((...(((((..((((..(((((...(((....)))...))))).))))...))))).)))))))))..... (-20.90)

>rheMac2_mml-mir-4442_chr2:168148319-168148385_-

GCGCCCUCCCUCUCUUCCCGGUGUGCAAAUGUGUGUGUGCGGUGUUAUGCCGGACAAGAGGGAGGUG

....(((((((((....((((((((((..(((......))).)).))))))))...))))))))).. (-29.00)

>rheMac2_mml-mir-466_chr2:173611288-173611349_-

GUGUGUGUAUGUGUGUCGCAUGUGUGUAUAUGUACAAAUACACACACACCAUAUACACAUGC

(((((((((((.((((.....((((((((........))))))))))))))))))))))).. (-26.90)

>rheMac2_mml-mir-548ay_chr2:174977453-174977559_-

AGAAGAUGCUUACUACUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGUGGUUUUUGCAUUUAAAGUAAUGGCCAAAACCGCGAUUACUCUUGCACGAACCUAACGGUAACACUUCU

(((((.((.(((((..((((((.((((((.(((((((((((((((.((..(((...)))..)).))))))))))))))).)))))).))))))..)))))))))))) (-50.70)

>rheMac2_mml-mir-6508_chr3:7173659-7173718_-

UUCCUCUAGAAAUGCAUGACCUACCCUGAGUUUUGGUGGGCCGUGCAUUUCUAGAACUCC

....((((((((((((((.((((((.........)))))).))))))))))))))..... (-29.60)

>rheMac2_mml-mir-6501_chr3:13010378-13010444_-

GGAGUUGCCAGGGCUGCCUUUGGUGACAGCAGCAGUAGAGUUGCCAGAGCAGCCUGCGGUAACAGUA

...((((((.(((((((.(((((((((.((....))...))))))))))))))))..)))))).... (-32.20)

>rheMac2_mml-mir-4327_chr3:16262870-16262956_+

GGCCUGGGUAGACUUGCAUGGGGGACUGGGGAAGAGACCAUGAACAGGAUAGUCUAGGGAGUUCCCAUCAAGCCCUUUACUCAGUAG

...(((((((((((((.((((((.(((.......((((.((.......)).))))....)))))))))))))...)))))))))... (-25.20)

>rheMac2_mml-mir-4759_chr3:19711075-19711162_-

CAUUUAGGACUAGAUGUUGGAAUUAGACAGAAAAAAAAUAAAUUAGACACAAAAAAUUGUGUCUGAUUCCAACAUCUAGUCCUAAAUG

(((((((((((((((((((((((((((((.((........................)).))))))))))))))))))))))))))))) (-45.90)

>rheMac2_mml-mir-548x_chr3:28243706-28243779_+

AGGUUAGUGUAAAAGUAAUUGCAGUUUUUGCAUUACUUCCAAUGGUAAAAAAACAAUUACUUUCACACCAAUCU

(((((.((((.((((((((((...((((((((((......))).)))))))..)))))))))).)))).))))) (-20.20)

>rheMac2_mml-mir-4655_chr3:39790852-39790926_-

CCAAGGGCCACACAGGGGAUGGCAGAGGGUCCCUGGGAAAGUGUGGACACUCGUGGGUCCCCGGGGAGCCCCUGG

(((.((((..(.(.((((((....(((.(((((.........).)))).)))....)))))).))..)))).))) (-33.70)

>rheMac2_mml-mir-4656_chr3:42787929-42788004_-

AGGCUGAUGUGCGCCGAGGGCAAGAGGCCUGUGGGCUGGUCCCAGGCCUCCUGCUUUCUGGGCUCAGGCUCAGUUU

.(((((((.((.((((((((((.((((((((.((......)))))))))).)))))))..))).)).).)))))). (-41.90)

>rheMac2_mml-mir-4283-1_chr3:43735397-43735475_-

ACUCUGAUCCUGGGGCUCAGGGAGUUUGCAAGGGGCGUUUCUGCCCAUGGUCAGGCUUGCAAGCCUUGGUCCCUGGGCC

.............(((((((((((((((((((((((......)))).........))))))))).....)))))))))) (-35.10)

>rheMac2_mml-mir-4658_chr3:47449742-47449806_-

GCUGCCCUUCACUCAGAGCAUCUACACCCACUACCGGUGAGUGUGGAUCCCGGAGGAACUGUGGC

(((((..(((.(((.(.(.((((((((.((((...)))).)))))))).)).))))))..))))) (-24.20)

>rheMac2_mml-mir-4653_chr3:48443574-48443656_+

UUGUCCAAUUCUCUGAGCAAGGCUUAACGCCAAGGGGUUAAGGGUUUGCUUUGGAGUUAAGGGUUGCUUGGAGAAUUGGAGAA

((.(((((((((((((((((..((((((.((((((.(.........).)))))).))))))..))))))))))))))))).)) (-41.50)

>rheMac2_mml-mir-5090_chr3:49738698-49738782_+

UCUGAGAUAGCUGGGGCAGAUUGGUGUGGGGUGCAAAGCCUGCCCUCCCCCUAAGCCUUCUGCCCCCAACUCCAGCCUGUCAGGG

(((((.(..(((((((((((..(((..((((.(((.....)))...))))....))).)))))))).......))).).))))). (-34.90)

>rheMac2_mml-mir-4651_chr3:50361367-50361439_-

CGGCGACAGCGGGGUGAGUGAGGUCGGGCCCCGGGACUCGGGGUUUGCCGGGCGCCUCAGUUCGCCGCGGCCG

((((..(.(((((.((((.(.(.((((((((((.....))))))...)))).).))))).))))).)..)))) (-39.20)

>rheMac2_mml-mir-3914-1_chr3:56508230-56508327_-

UGGACUUCAGAUUUAACUUUUCAUUUUCUGAUUCCUUCUAAUGAGUAUGCUUAACUUGGUAGAAGGAACCAGAAAAUGGAAGUUGAGUAGGAACUCUA

((((.(((..((((((((((.(((((((((.(((((((((.(((((.......))))).))))))))).)))))))))))))))))))..))).)))) (-40.30)

>rheMac2_mml-mir-3147_chr3:68370919-68370983_-

GUCCAGGCUGGGCAGUGAGGAGGGCGUGAUGCCGCGAAGUGCACCUGCCCUUGUCCAACUCGGAC

((((.((.((((((......((((((.(.((((.....).)))).)))))))))))).)).)))) (-25.90)

>rheMac2_mml-mir-4657_chr3:81461415-81461467_+

AAUGUGGAAGUGGUCUGAGGCAUAUAGAGUAUAUGCCAAGAACACUACCAUAU

.((((((.((((.(((..((((((((...)))))))).))).)))).)))))) (-23.00)

>rheMac2_mml-mir-4649_chr3:82225299-82225362_-

UCUGGGCGGGGGGCGGGCUCUCAGAGGGGUUGGCAGUACUGCUCUGAGGCCUGCCUCUCCCCAG

.(((((.(((((((((((.(((((((.(((.......))).))))))))))))))))))))))) (-47.70)

>rheMac2_mml-mir-1200_chr3:89314372-89314447_+

UGCUACUUCUCCUGUGCCAGUCUGAGCCUCAAUCACUUGCCAGAGAGAUUGGUUCAGGAAUUUGUCGGGGAUAGCC

.(((((((((((((.((((((((......(((....)))......)))))))).))))).......)))).)))). (-24.10)

>rheMac2_mml-mir-548n_chr3:91232094-91232164_+

AGGUUGGCGCAAAAGUAAUUACAGGUUUUGUCAAAAUAGCAAAACACGCAAUUACUUUUGCAGCAACCUAA

((((((..((((((((((((.(..(((((((.......)))))))..).))))))))))))..)))))).. (-29.80)

>rheMac2_mml-mir-1302-6_chr3:108014879-108014968_+

AAUGAAUAAUUUGGUAAUAUAUGUAUGGCCCACACAAUAUUUAGGACAGCAAUAUUUGGGACAUAUUUAUGCUAAAAAAGUAUUUGUUGA

((((((((.(((..((.((((.(((((.((((...((((((.........)))))))))).))))).)))).))..))).)))))))).. (-15.70)

>rheMac2_mml-mir-3666_chr3:151996873-151996983_+

AGUAAGGUCCGUCAGUUGUAAUGAGACCCAGUGCAAGUGUAGAUGCCGACUCCGUGGCAGAGUUCAGCGUUUCACACUGCCUGGUCUCUGUCACUCUAUUGAAUUAGAUUG

.....((((..(((((.((...((((((.((.(((.((((((((((.(((((.......)))))..)))))).)))))))))))))))....))...)))))....)))). (-32.60)

>rheMac2_mml-mir-4468_chr3:175632928-175632991_+

AGUCUUCUCCUGGGGCUUUGGUUGCUAUGGUUGGCUGGGCCACUCAGAGCAGAAGGAUGAGAUG

.(((((.((((...((((((((.(((..((....)).))).)).))))))...)))).))))). (-23.00)

>rheMac2_mml-mir-548f-4_chr3:184679371-184679475_-

GAGUUCUAAUGUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUAGUGGUUUUUGCCAUUAAAAGUAAUGACAAAAACCAUAAUUACUUUUGGAACAAUAUUAAGAGAAUUUCAG

(((((((....((....((((.(.((((((((((.((((((((((.(((((....))))).)))))))))).)))))))))).).))))..))..)))))))... (-33.20)

>rheMac2_mml-mir-3907_chr3:188386863-188387014_-

GGGUCAGAAAGCUCCAGGUGUGAAGGAGCAUGGACGCGGGGGGCCAUGAGGGUGGGGUCCAGGCUGGACCAGGCCUGCCCUGAGUCCCCCAGCAGGUGCUCCAGGCUGGCUCACACCCUCUGCCUCUCUCUGUUCCUUCCUGGCGCCAACCC

((((......((.(((((....((((((((.((....(((((((...((((((((((.((((.(((((....((((((..((.......))))))))..))))).))))))).))))))).)))))))))))))))))))))).))..)))) (-76.60)

>rheMac2_mml-mir-5707_chr3:195665133-195665211_+

UAAGAACACGUUUGAAUGCUGUACAAGACACAUACGUGAACCUUGUACCACAUGCACAGCUUUCAAACAUGCUCUUAUA

(((((.((.(((((((.((((((((((.(((....)))...))))).........))))).))))))).)).))))).. (-23.80)

>rheMac2_mml-mir-4645_chr4:2720034-2720110_-

UGAUAGGGAGACCAGGCAGGAAAUAUUGUCUCCUCAAGUUGCAACUAGACAGUAUUUCUUGCCUGGUUUCCCUAUCA

(((((((((((((((((((((((((((((((.....(((....)))))))))))))))))))))))))))))))))) (-51.90)

>rheMac2_mml-mir-5683_chr4:6070218-6070293_+

GGAGCUUGUUACAGAUGCAGGGUCUCUGACUUCCUACUGCACCACUGAAGUCAGCAUCUGCAUUUGAAUAAGAUCC

(((.((((((.((((((((((....((((((((.............))))))))..)))))))))))))))).))) (-31.00)

>rheMac2_mml-mir-5689_chr4:10374111-10374192_+

AGCACGGUAGGUAGCACACACCUGUGGUCCUAGAUACUCAGGAGGGUGAGUAGCUAGGACUACAGGUGUGUACUACCACGCU

(((...((.(((((.((((((((((((((((((.((((((......)))))).)))))))))))))))))).)))))))))) (-51.60)

>rheMac2_mml-mir-4639_chr4:16115996-16116064_+

UUGCUAAGUAGGCUGAGAUUGAUGUCAGGUUAUCCCCAAGCGUAACCUCACUCUCACCUUGCUCUGCAG

.(((..((((((.(((((.(((.....((((((........))))))))).))))).))))))..))). (-22.90)

>rheMac2_mml-mir-3143_chr4:26914260-26914328_+

UAGAUCACAUUGUAAAGCGCUUCUUUCCCGGUUGGGCUGGAGUAACUCUUUACAAUGUUUUUUGAUGUA

((((..(((((((((((.(((((...(((....)))..)))))....)))))))))))..))))..... (-20.30)

>rheMac2_mml-mir-4640_chr4:30465879-30465966_+

CUGUGGGCUGGGCCAGGGAGCAGCUGGUGGCUGGGAAGUAAGAUCUGACCUGGACCCCUUCCCACACACCCCGUUUCCUGGCCCACAG

........(((((((((((((....((((..(((((((...(.(((.....))).).)))))))..))))..)))))))))))))... (-42.50)

>rheMac2_mml-mir-4646_chr4:31344619-31344681_-

ACUGGGAAGAGGAGCUGAGGAACACUGCGGAGAGGGUCUCACAUUGUCCCUCUCCCUUCCCAG

.((((((((.(((...((((.(((.((..((((...)))).)).))).))))))))))))))) (-28.90)

>rheMac2_mml-mir-1236_chr4:31612535-31612636_-

GUGAGUGACAGGGGAAAUGGGGAUGGACUGGAAGUGGGCAGCAUGGGGCUGACCUUCAUCAUGGCCUGAUCAACAUAAUGCCUCUUCCCCUUAUCACUCCAG

..((((((.((((((((((..(((((.(..((.(.(((((((.....)))).))).).))..).))..)))..)))........)))))))..))))))... (-35.20)

>rheMac2_mml-mir-6721_chr4:31791818-31791904_-

CCCUCAUCUCUGGGCAGGGGCUUAUUGUAGGAGUCUCAGAAGAGAGCUGUGGACUGACCUGCUUUACCCCUUCCCCAGGUUCCCAUU

........((((((.(((((..((..(((((((((((((.......))).)))))..)))))..)))))))..))))))........ (-30.80)

>rheMac2_mml-mir-3934_chr4:33409348-33409448_+

CACAGGCCUGUCUCAUUUUCAGGUGUGGAAACUGAGGCAGGAGGUGGUGAAGUAACUUGCUCAGUUUGCACAGCUGGGAAGUGGAGCAGGGAUUUGAAUCC

((....(((((.((((((((((.((((.((((((((.((((..............)))))))))))).)))).)).)))))))).)))))....))..... (-40.10)

>rheMac2_mml-mir-1275_chr4:33698569-33698649_-

CCUCUGUUAGGAAGGGUGUUGGGGGAGAGGUUGUCCUGUGUCUGUAAAUAUGCAAAACUUAUUUUCCCCAAGGCUGAGGGA

((((..........(((.((((((((((....((..(((((........)))))..))...)))))))))).))))))).. (-25.40)

>rheMac2_mml-mir-3925_chr4:36382303-36382379_-

GUGGGAAUAGCAAGAGAACUAAAAUUAGAGCUUGUCACAUCUCCAGACUCCACUUUUAGUUCUCUUGCUAUUUCCAC

((((((((((((((((((((((((...(((((.(........).)).)))...)))))))))))))))))))))))) (-38.80)

>rheMac2_mml-mir-4462_chr4:37334923-37334980_-

CUUCCCAGCUGCCCUAAGUCAGGAGUGGCUUUCCUGACGCGGAGGGUGGCUUGGGACA

..(((((((((((((..((((((((.....))))))))....)))))))).))))).. (-34.20)

>rheMac2_mml-mir-4641_chr4:41436475-41436540_+

GGGGGGCAGGGGGCAGAGGGGAUCAGAGGACAGCCACCGGGUGCCCAUGCCAUACUUUUGCCUCAG

..(((((((((((((..(((.(((...((....))....))).))).))))....))))))))).. (-26.40)

>rheMac2_mml-mir-4647_chr4:44173917-44174001_-

CCAGGGGGGUGAAGUGAAGAUGGUGCUGUGUUGUGGAAAGGGGAUGCAGAUCCCUGCCCAGCACCACCACCUCCUAUGCUCCUGG

(((((((.((..((.((.(.(((((..((((((.((...((((((....)))))).)))))))))))))).)))))).))))))) (-38.90)

>rheMac2_mml-mir-4642_chr4:44360426-44360507_+

CCCAGCUGCAUUCCAUCAUCCCCUGGUGGCUGUGGCCUAGGGCAAGCCACAGAGCCACUCGGUGAUGAUGCCAGCAGUUGUG

..(((((((....(((((((.((.((((((((((((.........)))))..))))))).)).)))))))...))))))).. (-41.10)

>rheMac2_mml-mir-548u_chr4:57002217-57002298_+

AUUAGGAUGGUGCAAAAGUAAUUGUGGUUUUUGUCUUUACUUUUAAUGGCAAAGACUGCAAUUACUUUUGCACCAACCCAAU

....((.((((((((((((((((((((((((((((.(((....))).)))))))))))))))))))))))))))).)).... (-44.40)

>rheMac2_mml-mir-4282_chr4:69211784-69211850_-

GGUGAAGUUCCAGGGGAAGAUUUUAGUAUGCCACAUUUCUAAAAUUUGCAUCCAGGAACAUCAUCCU

(((((.(((((.(((..(((((((((.(((...)))..)))))))))...))).))))).))))).. (-22.20)

>rheMac2_mml-mir-4463_chr4:71573449-71573517_+

AGCAGAUUAUUGGUCACCACCUCCAGAGUUUCUGAAUUUGUGAGACUGGGGUGGGGCCUGAGAACUUGC

.((((.((...((((.(((((((...((((((.........)))))))))))))))))....)).)))) (-25.50)

>rheMac2_mml-mir-4643_chr4:87397821-87397898_+

GUGCGCUUUAGCAUUUAUAAUCAUGUGUCCAUUCACAUGAUCAUAAAUGGACACACGACUAUAAAUGCUAAAGCACAC

(((.(((((((((((((((.((.((((((((((............)))))))))).)).))))))))))))))).))) (-38.70)

>rheMac2_mml-mir-2113_chr4:93966486-93966576_+

UUUUCAAAGCAAUGUGUGACAGGUACAGGGACAAAUCCCGUUAAUAAGUAAGAGGAUUUGUGCUUGGCUCUGUCACAUGCCACUUUGAAAA

(((((((((...(((((((((((..((((.((((((((..(((.....)))..)))))))).))))..)))))))))))...))))))))) (-40.40)

>rheMac2_mml-mir-548ai_chr4:95077842-95077928_+

GUAUUAGGUUGGUGCAAAGGUAAUUGCAGUUUUUCCCAUUUAAAACAUGGAAAAAAAAUCGUAGUUACUUUUGCACCAACCUAAUAA

.((((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.......))))...)))))).)))))))))))))))))))))))))). (-44.60)

>rheMac2_mml-mir-3918_chr4:104168581-104168675_+

AGGCAUUUAAGCCACGGGACAGGACUGCAGAUGGAGACUGCUCAAGGUCCAAAGGGUCUCCAGCUGGGACCCUGCCCCUGGUUUGCAGCCCCACU

.(((...(((((((.(((.((((..(.(((.((((((((...............)))))))).))).)..))))))).)))))))..)))..... (-40.90)

>rheMac2_mml-mir-3692_chr4:105399736-105399804_-

AUUUCCUGCUGGUUAGGAGUGGAUACUGGAGCAAUUAGGUACAGUUCCACGCUGCCACUGCAGAAGUGG

(((((.(((((((..((.(((((.((((..((......)).))))))))).))))))..)))))))).. (-22.50)

>rheMac2_mml-mir-1202_chr4:107011421-107011503_-

CCUGCUAAAGAGGUGCCAGCUGCAGUGGGGGAGGCACUGCCAGGGCUGCCUGCUCUGCAUAGUCAGCAGGAGCUGAGAACAGG

((((.......(((.((.(((((.((((((.(((((((.....)).))))).))))))...).)))).)).))).....)))) (-30.90)

>rheMac2_mml-mir-1273c_chr4:108119433-108119518_-

UCCAGCCUGGGUGACAAAAUGAGACCCUGUCUUUUUUUUUUUUUUUUUUUUUUUUGAGACAGUCUCGCUCUGUUGCGCAAGCUGGA

((((((.((.((((((...((((((..((((((......................))))))))))))...)))))).)).)))))) (-31.20)

>rheMac2_mml-mir-4465_chr4:123074323-123074393_-

CACAUGUCCCCUGGUCACGCUAUUUGGGGUUUACUAUGGAACCUCAAAUAGCAUGACCAGGGAACACGUGA

(((.(((.(((((((((.((((((((((((((......)))))))))))))).))))))))).))).))). (-45.80)

>rheMac2_mml-mir-3668_chr4:123566764-123566838_-

AUAUAUGAACUGUAGAGAUUGAUCAAAAUAGAUUUUAUCAAAAUAGUUUUGAGCAUUCUCCACAAUUUUAUGUAU

(((((((((.(((.((((.((.(((((((..(((((...))))).))))))).)).)))).)))..))))))))) (-18.50)

>rheMac2_mml-mir-3662_chr4:128869864-128869958_+

UGUGUUUUCCUCAACGCUCACAGUUACACUUCUUACUCUCAAUCCAUUCAUAUUGAAAAUGAUGAGUAGUGACUGAUGAAGCACAAAUCAGCCAA

((((((...........((((((((((((((.(((...(((((........)))))...))).)))).))))))).))))))))).......... (-19.40)

>rheMac2_mml-mir-548aj-1_chr4:131780962-131781033_+

AUUGGUGUAAAAGUAAUUGCAGGUUAUGCCAUUAAAAGUAAUGGUAAAAAUUGCAAUUACUUUUACAUUAAC

.(((((((((((((((((((((....((((((((....))))))))....))))))))))))))))))))). (-33.30)

>rheMac2_mml-mir-548h-5_chr4:132095121-132095198_-

GCAAAAGUAAUCGUGGUUUUUGUCAUUACUUGUAAAAUUGUAAAAACCAUUAAUUGUAAAAACCAUGAUUACUUUUGC

((((((((((((((((((((((.((((((..........))))...........)))))))))))))))))))))))) (-28.00)

>rheMac2_mml-mir-4644_chr4:167353604-167353686_+

GCGGCGGUGCUCUGCCUCUUUCUCCACCACCCUGGUCCAGGUCCACAGCAGUGGGGAGAGAAAAGAGACAGAAGGAUGGCCGU

(((((.((.(((((.((((((((((.((((.(((...........)))..)))))))))...))))).))).)).)).))))) (-38.10)

>rheMac2_mml-mir-4798_chr5:1486633-1486707_-

AAGUACGACUUCAGUAUACUUUGCGAAUUGGCUUUUACGAAAGACCAACUCACGAAGUAUACCGAAGUCGUACUU

.(((((((((((.((((((((((.((.((((((((....)))).)))).)).)))))))))).))))))))))). (-39.30)

>rheMac2_mml-mir-3138_chr5:4964414-4964494_-

CCUCCCUUGGCACUUCCCCCCACCUCACUGUCCGGGUACCCACAAGACUAGACAGUGAAGUAAUGAGAGUACCGAGGAGGG

(((((.((((.((((.(....((.((((((((.((............)).)))))))).))...).)))).))))))))). (-30.10)

>rheMac2_mml-mir-4275_chr5:23644945-23645031_+

ACAUUUCCGUCCAAUUACCACUUCUUUUUUGUCACCUGAGCACAGUCAGCAGUCAGCAUAAAAAGUGAUAAUGGGAAGAUAAUGUCU

(((((..(.(((.((((.(((((.....(((.(..((((......))))..).)))......))))).)))).))).)..))))).. (-17.90)

>rheMac2_mml-mir-4801_chr5:32226347-32226429_-

UUGAGCCUUGGUUUUCUUAUAUGUGAAAUGUAAUAACGUUUCUUAUGUGUAAAACAUUUUACAUAUAAGAAAACCAAGGCUUA

.((((((((((((((((((((((((((((((....((((.....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))) (-44.90)

>rheMac2_mml-mir-4802_chr5:35533777-35533856_-

CUGACUGGCCCGUAUGGAGGUUCUAGACCAUGUUAGUGUUCAGGUCUCCAUGGAUGGAAGCCUUCAGGCAGGCCAAGCGG

(((..(((((.((.(((((((((((..(((((..((.........)).))))).))).)))))))).)).)))))..))) (-31.20)

>rheMac2_mml-mir-548ah_chr5:53015863-53015935_-

AGGUUGGUGCAAAAGUGAUUGCAGUGUUUGCCAAUAAAAGUAAUGACAAAAACUGCAGUUACUUUUACACCAG

...((((((.(((((((((((((((.((((.((.((....)).)).)))).))))))))))))))).)))))) (-29.90)

>rheMac2_mml-mir-4450_chr5:53017855-53017919_-

UGUCUGGGGGUUUGGAGCAGUGGUGAGUGCAGGUCUUUGGCACCAUCUCCCCUGGUCCCUUGGCU

.(((.(((((((.((((..((((((...............))))))))))...))))))).))). (-20.00)

>rheMac2_mml-mir-1269a_chr5:63114179-63114283_-

UGGAUUCCCUAGACCAGGAAAGCCAGUUGGUGUGGCUCAGUCCAAGUCUGAGCACGUGAGCAAUGCCUGGACUGAGCCACGCUACUGGCUUACCUGGUCUCCAGC

((((.......(((((((.((((((((.((((((((((((((((.((....((......))...)).)))))))))))))))))))))))).))))))))))).. (-63.50)

>rheMac2_mml-mir-548ag-1_chr5:68477942-68478007_-

GUGCAAAGGUAAUUGUGGUUUUUGCUCUUAAAGGUAAUGGCAAAGAUUACAUUUACUUUUGCACCU

((((((((((((.(((((((((((((.(((....))).))))))))))))).)))))))))))).. (-31.40)

>rheMac2_mml-mir-4449_chr5:76678311-76678376_-

AGCAGCCCUCGGCUGCCCGGGGGGCGGGCGGCAGUGCUCGUCCCGGGGCCGCGCGAGGCACAGGCG

.((...(((((((.((((..((((((((((....)))))))))).)))).)).))))).....)). (-40.40)

>rheMac2_mml-mir-4451_chr5:78667593-78667658_+

UCUGUACCUCAGCUUUGCUCCCAACCAGCCACUUCCACGUGUUUCGCUGGUAAAGCUGAAGACAGC

.((((.(.((((((((.......(((((((((......)))....)))))))))))))).))))). (-23.30)

>rheMac2_mml-mir-4452_chr5:79499225-79499302_-

UGGAUCACUUGAGGCCAAGAGCUCAAGGCUGUAGCGUACACAGCCUUGAAUUCUGUCAAGAAUGGGACAAGUGAUCCC

.((((((((((...(((((((.((((((((((.......)))))))))).))))........)))..)))))))))). (-35.50)

>rheMac2_mml-mir-3684_chr5:91904314-91904387_+

AAUCUAAAGGAUCUGUGCUAGGUUUAACAUGUUGAGCAUUACUCAUGUUAAACCUAGUACAGGUCCUUUAGAUU

.((((((((((((((((((((((((((((((............)))))))))))))))))))))))))))))). (-47.20)

>rheMac2_mml-mir-1255a_chr5:94298263-94298361_-

GAGUUGCUUCUCAAGGAUGAGCAAAGGAAGUAGUUUUUUUAGAUUCCAAAGAAACUACCUACUUUGCUCAUCUUUGAGAAGCAACUCUUUAUCCAUUAA

((((((((((((((((((((((((((...(((((((((((.......)))))))))))...))))))))))))))))))))))))))............ (-55.40)

>rheMac2_mml-mir-3139_chr5:135765429-135765504_+

GGCUCAGAGUAGGAGCUCAACAGAUGCCUGUUGACUGAAUAAUAAACAAGUAUCGCAGGAGCUUUUGUUAUGUGCC

(((.((...(((((((((....(((((.((((............)))).)))))....)))))))))...)).))) (-25.20)

>rheMac2_mml-mir-548g_chr5:139545660-139545747_-

AGUUAUUAGAUUGGUGCAAAAGUAAUUUCUGUUUUUGGUUACUUUCUAUAGCAAAACCGUAAUUACUCUUGUACCAACAUAAUACUUC

(((.((((..(((((((((.(((((((.(.(((((..((((.......))))))))).).))))))).)))))))))..))))))).. (-23.90)

>rheMac2_mml-mir-4799_chr5:140002333-140002406_+

ACUGCUAAUACCUAAAUGCAGCAUGCCAGUCCUGAGAUGCAGGGACUGGCAUGCUGCAUUUAGAAAUUAGCAGU

(((((((((..((((((((((((((((((((((........))))))))))))))))))))))..))))))))) (-53.90)

>rheMac2_mml-mir-3688-1_chr5:151294958-151295050_-

UCUUCACUUUCAAAAGUGACAAAGUCUUUCCAUAUGUAUGUAUGUGUGUCUAUUACACAUAUGGAAAGACUUUGCUACUCUUUAAAGUGAAGA

((((((((((.((.((((.((((((((((((((((((..(((...........))))))))))))))))))))).)))).)).)))))))))) (-41.60)

>rheMac2_mml-mir-3688-2_chr5:151294961-151295047_+

UCACUUUAAAGAGUAGCAAAGUCUUUCCAUAUGUGUAAUAGACACACAUACAUACAUAUGGAAAGACUUUGUCACUUUUGAAAGUGA

(((((((.((((((.(((((((((((((((((((((...............))))))))))))))))))))).)))))).))))))) (-41.80)

>rheMac2_mml-mir-6082_chr5:163208872-163208980_+

UUGAAGAAUAUGUCUGGUUGAUCCAGUAUACUUAAUUCUGAGGAAGUCCACAGAUUGGACCAGGUCAUGGAUUUUAGCUGGAUUCAUUGACUGGGCUAUAUUUGUCAUA

.(((.((((((((((((((((((((((......((((((((....(((((.....)))))....))).)))))...))))))))....)))))))).)))))).))).. (-33.30)

>rheMac2_mml-mir-548t_chr5:165321658-165321732_+

AGGUUGGUGCAAAAGUGAUCACGGCUUUUGCGAUUUUUUUAAUGACAAAAACCGCAAUUACUUUUGCACAAACCU

(((((.(((((((((((((..(((.(((((..(((.....)))..))))).)))..))))))))))))).))))) (-31.80)

>rheMac2_mml-mir-4276_chr5:166490528-166490597_+

CACAGUCUGACUCAGUGACUCAUGCGUUGGCAGUGGCCACGUAAACAGAGCUACUGUGUCUGAAAGCAAU

.....((.(((.(((((.(((.(((((.(((....))))))))....))).))))).))).))....... (-22.40)

>rheMac2_mml-mir-1305_chr5:174283415-174283500_+

AAGAUCCUGCAGUUUCUACCAUCAGUUUUGAACAUUUAUUGUAAAGAUACUUUUAAACACUAAUGGGAGAGACAGCAGGAUUCUCC

..((((((((.((((((.((((.(((((((((....((((.....))))..)))))).))).)))).)))))).)))))))).... (-28.00)

>rheMac2_mml-mir-3945_chr5:176950349-176950446_-

GAUGUUGACGCAGGUGAUGGGGAGGGGAUAGGAGAGAGUUGAUAUAAAAUGCAAUUAUAGGCUCUUAUGCUUUCCAAAGGGGGGGAUGAUUCAGUGAU

....((((..((........((((((.(((((((..(((((.(((...)))))))).....))))))).))))))...........))..)))).... (-19.30)

>rheMac2_mml-mir-4477a_chr5:182019947-182020027_+

ACCUCCUCCCAUCAAUCACAAAUGUCCUUAAUGGCAUUUAAGGGUUGCUAUUAAGGACAUUUGUGAUUCACGGGAGGAGGU

((((((((((...(((((((((((((((((((((((.........)))))))))))))))))))))))...)))))))))) (-54.60)

>rheMac2_mml-mir-4635_chr6:753541-753619_-

CUGGGACUUUGUGGGUUCUGACCCCAUGUGGAUCACACCAACUACACUGGCCUUGAAGUCAGAACCCGCAAAGUCCUGA

..((((((((((((((((((((.((((((((..........))))).))).......)))))))))))))))))))).. (-40.30)

>rheMac2_mml-mir-4457_chr6:991409-991475_-

UGAGUACUCCGGUCAAUACCUUGUGAGUGAGAAACGCUCAAUUCACAAGGUACUGACUGGCUAUUCA

((((((..(((((((.(((((((((((((((.....))).)))))))))))).))))))).)))))) (-34.90)

>rheMac2_mml-mir-4277_chr6:1651959-1652039_-

UUGGGUCGAGGCUGUUCUGAGCACAGAGCUUGGUGCCGCCACUGCCCGGUGCCCUGCUCAGCUCGAGUCCUUGUACCCCUC

..(((((((((...(((.((((...((((..(((((((........)))))))..)))).))))))).))))).))))... (-37.00)

>rheMac2_mml-mir-4458_chr6:8368555-8368629_+

GAGCGCACAGAGGUAGGUGUGGAAGAAAGUGAAACACUAUUUUAGGUUUUAGUUACACUGUGCUGUGGUGUGCUG

.(((((((...((((((((((......(.((((((.(((...))))))))).))))))).))))...))))))). (-23.70)

>rheMac2_mml-mir-4636_chr6:8971773-8971852_-

CAGAUUCAGAACUUGUGUUCGAAGCCUGUAGCCCAGCAAUGGGAGAGGGCGAAAGGCUUCAAACACGAGUUCUGAAUCUG

(((((((((((((((((((.(((((((...((((............))))...))))))).))))))))))))))))))) (-50.00)

>rheMac2_mml-mir-4637_chr6:15010377-15010460_-

CCCUUACUUUGAUCUGCGGUUAGUAUUUAAAUCGUAGAUUGUAUUUAGUUAGUUUUUAAUACCAACUGCAGAUUCAAGUGAGGG

(((((((((.(((((((((((.(((((.(((.(...(((((....))))).).))).))))).))))))))))).))))))))) (-33.60)

>rheMac2_mml-mir-3650_chr6:38385517-38385574_-

UCAAGGUGUGUCUGUAGUCCUGACUGCGUGCCAGGGGCUCUAUCUGGCACAUUUCUUA

...(((((((((.(((((((((.(.....).)))))...))))..))))))))).... (-17.20)

>rheMac2_mml-mir-4459_chr6:51742615-51742681_-

ACCCAGGAGGUGGAGCAGGUGGAGGUUGCAGUGAGCCAAGAUCAUGCCACUGCACUCCAGCCUGGGG

.((((((...(((((...........(((((((.((.........)))))))))))))).)))))). (-28.20)

>rheMac2_mml-mir-5687_chr6:53163098-53163173_-

CCUCAUUUAUCUGACUCUAAAAUCUUCUAAAUAGUACCCACUUUAUUUAGAACAUUUUAGGUCAAAUAAGUACAGA

....((((((.((((.(((((((.((((((((((........)))))))))).))))))))))).))))))..... (-22.00)

>rheMac2_mml-mir-548ae-2_chr6:56195309-56195375_-

CAUGCGAAAGUAAUUGUGGUUUUUGUCAUUUAAAAGUAAUGGCAAAAACUGCAAUUACUUUUGCACC

..((((((((((((((((((((((((((((.......)))))))))))))))))))))))))))).. (-36.10)

>rheMac2_mml-mir-4804_chr6:69037139-69037251_+

UCACUUUAUUUGGAGGGUGAGGUUAAGCAAGAUGUGGUGUUUAAUUUUAAUUAAAUUAAAUUUUAAGCAAGGCACGUCAUAUCUUGCUUAACCUUACUCUCCAAAUACACUGA

(((...((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((...))))))..))))))).......)))))))))))))))))))))))))))))))...))) (-52.50)

>rheMac2_mml-mir-3977_chr6:79024854-79024923_+

UUGUGCUUCAUUGUAAUUAACCUUAAGUGGUUUGGGUAAAUCACUUUAAUUUGUUACAUGUUGGCAGAAU

((.((((....((((((.......(((((((((....)))))))))......))))))....)))).)). (-17.30)

>rheMac2_mml-mir-4280_chr6:83356002-83356077_-

AAUCAGGGUGGAGCGUAGUUCUGAGCAGAGCCUUAAAGGAUGAGGUAUGUCCAAGACUGAAUGACACCUUUGUGAU

.(((((((((.....(((((.((.(((..((((((.....)))))).))).)).))))).....)))))...)))) (-21.90)

>rheMac2_mml-mir-3660_chr6:86281957-86282056_-

GAAAGAAGAACUGGACAAAAUUAAAAUGCUCUUCUGUCAUGGUAAUAGUUCAUAUGGGCACUGACAGGAGAGCAUUUUAACUUUGUCAAGUGUGUCUGCU

...(((...(((.((((((.(((((((((((((((((((((.(.(((.....))).).)).))))))))))))))))))).)))))).)))...)))... (-41.50)

>rheMac2_mml-mir-548p_chr6:97084765-97084848_-

AUUAGGUUGGUAUAAAAUUAAUUGCAGUUUUUGCCAUUACUUUCAAUAGCAAAAACCACAAUUACUUUUGCACCAAUGUUAUAC

...(.((((((.(((((.((((((..((((((((.(((......))).))))))))..)))))).))))).)))))).)..... (-23.10)

>rheMac2_mml-mir-5706_chr6:115699201-115699280_+

AGCUGGAUCUUCUGGAUAACAUGCUGAAGCUUCUACGUCAUUCAGCACUUGCUUCAGCAUGUUUUCCAGAAGGUCUAGCU

((((((((((((((((.(((((((((((((....................))))))))))))).)))))))))))))))) (-49.00)

>rheMac2_mml-mir-1244-2_chr6:122930020-122930104_+

AUCUUAUUCCGAGCAUUCCAGUAACUUUUUUGUGUAUGUACUUAGCUGUACUAUAAGUAGUUGGUUUGUAUGAGAUGGUUAAAAA

(((((((.....(((..((((..(((......((((.((((......)))))))))))..))))..))))))))))......... (-15.10)

>rheMac2_mml-mir-4633_chr6:125494377-125494455_+

UGGCAAGUCUCCGAAUAUGCCUGGCUAGGUUCUCCGCAAAUGCGUGUGGAGGAGCUAGCCAGGCAUAUGCGGAGAGUCA

((((...((((((.((((((((((((((.(((((((((......))))))))).)))))))))))))).)))))))))) (-54.90)

>rheMac2_mml-mir-4460_chr6:125757729-125757814_-

GUUUUUUACCCAUAAUGGUUGUGAAUUUACCUUCUCCUCUUUGCAGUGAUAAAGGAGGUAAAUUGACAAUCACUGUGGGCAGAAAC

((((((..((((((.(((((((.((((((((((((..((........))...)))))))))))).))))))).)))))).)))))) (-35.60)

>rheMac2_mml-mir-1289-2_chr6:129835338-129835448_-

UCAGGGUCCUAGUUAAGAAGGCACAUUCCUAGAACCUGCCUCAGAACUACUGAACAAGGUCACUGGGUGUGGAGUCCAGGAAUCUGCAUUUUUACCCCUGUUGCCCCCGCC

...((((..(((.((((((.(((.((((((.((..(((((((((....(((......)))..))))).))))..)).)))))).))).))))))...)))..))))..... (-32.20)

>rheMac2_mml-mir-3661_chr6:130632545-130632640_+

CACCUUCUCGCAGAGGCUCUUGACCUGGGACUCGGACAGCUGCUUGCACUCGUUCAGCUGCUCGAUCCACUGGUCCAGCUCCUUGGUGAACACCUU

.......((((.((((..((.((((.((((.((((.((((((...((....)).)))))).))))))).).)))).))..)))).))))....... (-34.10)

>rheMac2_mml-mir-3655_chr6:137048912-137048994_+

GCUUGUCGCUGUGGUGUUGCAGUUGGAGACUUGAUUGUUGGUGACAGCGAAACAACGAUAACAAAAUGCCAGAGCGAGAUAGU

((((.(((((.(((((((...((((..(..(((.((((((....))))))..))))..))))..))))))).))))).).))) (-25.70)

>rheMac2_mml-mir-3141_chr6:150970089-150970149_-

UCACCCGGUGGGGGCGGGUGGAGCAGGAGGGUCCCCACCAUCAGCCUUCACUGGGUCGGGA

..(((((((((((((.(((((....(((...)))...))))).)))))))))))))..... (-32.50)

>rheMac2_mml-mir-1303_chr6:151049655-151049744_+

GGCUGGGCAACAUAGUAAGACCUCAACUCUACAAUUUUUUUUUUUUUUUUUUAAUUUUAGAGACAGAGUCCUGCUAUGUUGCCAGGCUUC

((((.((((((((((((.(((((...(((((.((((................)))).)))))..)).))).)))))))))))).)))).. (-33.00)

>rheMac2_mml-mir-585_chr6:165654205-165654262_-

UGGGGCCCGACAAAGCCUGAACAUUGGGUGUAUCUGUGUCCUAGGGCUGCCAUAACAA

((((((((((((..((((((...)))))).......))))...))))).)))...... (-16.30)

>rheMac2_mml-mir-3912_chr6:167769206-167769310_-

AAAGAGGAAUGAACAGUUAAAUUAUAACAUAUCCAUAAUAUGCGUUAGUUGUGGACACAUACUAACGCAUAAUAUGGAUAUGUUAUAAUUUAACUCUUCCUUUCU

..(((((((.((...((((((((((((((((((((((.(((((((((((.(((....)))))))))))))).))))))))))))))))))))))))))))))).. (-53.60)

>rheMac2_mml-mir-5003_chr6:169053272-169053365_+

AUGGGUUUGCUCUGUGCCAUCCUCACAACAACCUUGCAGUGUAGAGAUGACUUUUCCUACUUUUCUAGGUUGUUGGGGGCUGGGGGGGAAAGAG

.....(((..(((.(.(((.((((.(((((((((......((((.((.......))))))......))))))))))))).))).).)))..))) (-34.00)

>rheMac2_mml-mir-1229_chr6:176480840-176480909_-

GUGGGUAGGGGGCUGGGGGAGAGUGUGGGCUGGGGUUCGGGGACACCCUCUCAGCGCUGCCCUCCCCCAG

............(((((((((.(.(((((((((((...(((....)))))))))).)))))))))))))) (-37.20)

>rheMac2_mml-mir-4638_chr6:177906892-177906959_-

GACCCGGCUGCGGUAGACAAGUCUGGCUCCAGAACCUGGACACCACUUAGCCGGCCGCGGCAGGGGUC

(((((.((((((((.(..((((..((.(((((...)))))..))))))..)..))))))))..))))) (-32.70)

>rheMac2_mml-mir-1268a_chr7:1189272-1189323_-

UAGCCAGGCGUGGUGGUGGGUGCCUGUGGUCCCGGCUACUCGGGAGGCUGAG

(((((...((.((((((.((.(((...))).)).))))))))...))))).. (-22.90)

>rheMac2_mml-mir-4508_chr7:2795524-2795595_-

GGGACCCGGCGGGGCUGGGCGCGCGGAGCGGGGCUGUGUGUGCAGCGCCGGCGCCGGCAGCUGCGAGGGCUG

.((.(((..((.((((((((((.(((.((.(.((.....)).).)).))))))))..))))).)).))))). (-39.20)

>rheMac2_mml-mir-4715_chr7:4757993-4758076_-

GGGGAAUGCAAGUCGGCUGCAGUUAAGUUCACUAAUCAGCUGAUGGUGCUUAGCUACCUCAACUGCAGCCGUUUCUAAUUCCCC

(((((((......(((((((((((.((....((((.((.(....).)).))))....)).)))))))))))......))))))) (-37.50)

>rheMac2_mml-mir-3942_chr7:13719120-13719228_-

UCUUCGGUAUGAUACCUCAAAGAAGUAAUACUGUUAUCUGAAAUAGGCUGUGAAGAUAACAGUAUUUUAGAUAACAGUAUUACAUCAUUGAAGUGUCAUAUUCACUGAC

...((((((((((((.((((.((.((((((((((((((((((((..(((((.......))))))))))))))))))))))))).)).)))).)))))))....))))). (-47.00)

>rheMac2_mml-mir-1282_chr7:22186469-22186569_-

CCUUCUUCUCGUUUGCCUUUUUCUGCUUCUGCUGCAUGAUCUCCGAGUCCCUGGGGGUAGAGAUGAUGGGGCACUGGGAGGUACCAGAGGGCAAAAAGGAC

((((.......((((((((((..((((((((((.(((.(((((..(.(((...))).).))))).))).)))....)))))))..)))))))))))))).. (-38.60)

>rheMac2_mml-mir-4713_chr7:29541061-29541135_+

GUCUGAAUUUUUAUCCCACUGCCUGGAUCUCAUUUGACCCUUAUGGGAGCCAGGUAGUGGGAGAAAAAUGGGGAC

((((..((((((.(((((((((((((.((((((.........)))))).))))))))))))).))))))..)))) (-40.00)

>rheMac2_mml-mir-1266_chr7:30580128-30580211_-

ACAGAUAGUGUCCCUCAGGGCUGUAGAACAGGACUGGGAUUACCGAAGCCCUGUUCUAUGCCCUGAGGGACACUGAGCAUGUCA

(((..((((((((((((((((.((((((((((.((.((....))..)).))))))))))))))))))))))))))....))).. (-51.90)

>rheMac2_mml-mir-2116_chr7:37542190-37542269_-

GACCUAGGCUAGAAGUUGUUAGCAUGGGAGGUUUUCCCAUGCUAAGAAGUCCUCCCAUGCUAAGAACUCCUAGACUAGGA

..(((((.((((.((((.(((((((((((((.((((.........)))).))))))))))))).)))).)))).))))). (-44.40)

>rheMac2_mml-mir-6085_chr7:40717771-40717880_+

CUCUACCAGGUGUGGACCCGGCCUUACAGAGUUCAUUCCGAGGCUGGGAUUUCAUGCAGAAAACUAGUUGCAAAAGGUGCUGAAGGGGCUGGGGGAGCACAAGGGAGAAG

.(((.((..((((...(((((((((....(((.(.......((((((..((((.....)))).)))))).......).)))...)))))))))...))))..)).))).. (-37.40)

>rheMac2_mml-mir-1272_chr7:43220973-43221101_-

CCAGAUCGGAUCUGGGUGUGACGAUGAUGGCAGCAAAUUCUAAAAACCUGUUCAGUGUCUUUAUAACAGGAAAGCUGUAAACUUAGAAAUGUAGGCUGCAGCUCAUGUGCUCUGUGGUCUGGGCUGGUA

((((..((((((..((.((.((.((((..(((((...((((((......(((((((.((((......))))..))))..)))))))))......)))))...)))))))).))..))))))..)))).. (-35.00)

>rheMac2_mml-mir-4511_chr7:44210954-44211040_-

AAAAAAAAAGGAAAGAAGAACUGUUGCAUUUGCCCUGUGCCCAAUUUGCACAGGGUAAAUGCAAUAGUUCUUCUUUCCCUUUUUUUA

.(((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((.......))))))))))))))))))))))))))))))).))))))). (-57.70)

>rheMac2_mml-mir-4311_chr7:44544853-44544952_+

UCAGAGAGGGGAAAAAGAGCUGAGUGUGACCUGGAGCAGCUCAGGAGGGCUUCCUCGGUGAGGUGGCAGGUUACAGGUUAGAUCUUUGGCACUCAGAUUC

.....(((..(..(((((.((((.(((((((((...((.((((.((((....))))..)))).)).)))))))))..)))).)))))..).)))...... (-37.60)

>rheMac2_mml-mir-4512_chr7:45031031-45031107_-

CUCAGCCCGGGGUAUAUAGUGAGACCUCGUCUCUACAAAAAAUUGAGACAGGGCCUCACUCUGUCGCCCAGGCUGGA

.((((((.(((..(((.((((((.(((.(((((...........))))).))).)))))).)))..))).)))))). (-38.10)

>rheMac2_mml-mir-4312_chr7:47421490-47421564_-

GAAAGGUUGGAGGCCACAGAGAGCAAGGAGCCUUCCCCAGAGGAGUCAGGCCUUGUUCCUGUCCCCUUUCCUCAG

...(((..(((((..((((.(((((((..(((((((.....)))...)))))))))))))))..))))))))... (-27.20)

>rheMac2_mml-mir-630_chr7:51222531-51222628_+

AACUUAACAUCAUACUACCUCUUUAUAUCAUAUUUUGUUAUUCUGGUCUCAGAAUGACAGUAUUCUGUGCCAGGGAAGGUAGUUCUUAACUAUAUUGU

.............(((((((((((....((.((.(((((((((((....))))))))))).))..))....)))).)))))))............... (-23.20)

>rheMac2_mml-mir-4513_chr7:53597043-53597128_-

AUUCUAGGUGGGGAGACUGACGGCUGGAGGCCCAUGAGCUGUCUAGAACUUUGGCCCCCAGAUUUCUGGUCUCCCCACUUCAGAAC

.(((((((((((((((((((...((((.((((...(((.(......).))).)))).))))...)).))))))))))))).)))). (-41.90)

>rheMac2_mml-mir-4313_chr7:54733511-54733611_+

GAUCAGGCCCAGCUCCCUGACCCCAAACCCUGCAGCCCCAGCUGGAGGGUGAGGAGAUGCUGGGCUUGGGUGAGGGAAUCAGGGGUGUAAAGGGGCCUGCU

...(((((((.(((((((((.(((..((((...(((((.(((................)))))))).))))..)))..))))))).))....))))))).. (-49.40)

>rheMac2_mml-mir-3713_chr7:55588411-55588455_+

GGUAUUUGUUUGGGGAUGGUUUCACUAUCCCCAGAUGGAUACCAA

((((((((((((((((((((...)))))))))))))))))))).. (-28.70)

>rheMac2_mml-mir-5572_chr7:59743055-59743188_+

AGCCAGACAAGAGGGCCAUGGGGAGUCACUAUCAACCCAGAGCAGACACUGCCUCUGUGACCAGCCUGGGGCGUGGGUUGGGGUGGGGUCUGCUGCUGAUGCUUUCCAUCUCUUUGCUUUGUCCUGAUUAUAGC

.....((((((((((..(((((((((...........((((((((((.(((((((.....((((((...))).)))...))))))).))))))).)))..))))))))))))))....)))))........... (-47.00)

>rheMac2_mml-mir-4514_chr7:60150777-60150833_-

GCUGAGACAGGCAGGAUUGGGGAAACAUCUUUUACCUCCUCUCUUACCUGUUUUAGA

.((((((((((.((((..((((.............))))..)))).)))))))))). (-21.90)

>rheMac2_mml-mir-4515_chr7:63458711-63458790_-

GCGGGAGGUGUGACUGGACGGACUCGAGGAAGCCCAAGGGCAGGGGGGUGGGGAGCUCGUCCUAGUCCAGCGCUCUCGGA

.((((((((..((((((((((.(((.......(((.......))).......))).)))))).))))..)).)))))).. (-34.10)

>rheMac2_mml-mir-1276_chr7:65372202-65372284_-

CCCCAGCUAAGUGAAGAGCCCUGUGGGGACACCUGGAUUCAGAGAACAUGUCUCCACUGAGCACUUGGGCCUUGAUGGCAGCU

....((((..((.(((.((((.(((((((((((((....))).)....))))))))).........))))))).))...)))) (-26.80)

>rheMac2_mml-mir-548ap_chr7:65430770-65430865_+

ACCAAUUCUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCAGUCUUUGUCAUUAAAAACAAUAAAAAAACCGCAAUUACUUUUGCACCGACCUAAAUAUUAUUU

...(((..((((((((((((((((((((((((.((.(((.................))).)).))))))))))))))))))))))))..))).... (-38.60)

>rheMac2_mml-mir-3529_chr7:68219915-68219992_-

GGCACCAUUCGGCAGACUGGGAUUUGUUGUUGAGCGCAGUAAGACAACAACAAAAUCACUAGUCUUCCAGACGGGGCC

(((.((..((((.(((((((((((((((((((............))))))).))))).))))))).)).))..))))) (-31.00)

>rheMac2_mml-mir-5094_chr7:69479716-69479799_-

AAAAAGAAAAAUCAGUGAAUGCCUUGAACCUAACACACUACCUUUUAUGUGGUAGGUACAGUGGGCUCACUGAAACAUUUAACU

...........(((((((..((((((.(((((.((((..........)))).))))).))..)))))))))))........... (-24.10)

>rheMac2_mml-mir-5009_chr7:69518534-69518633_-

GACCAGAAGUGUUUUGGAUUUUGGACUUUUUCACAUUUGGGAAUAUUUGCAUUAUACUUAUCCUAAAUCUGAAAGUCCAAAACCUGAAAUGCCCAAUGAG

........(((((((((.((((((((((..(((.((((((((..................)))))))).))))))))))))).)))))))))........ (-28.20)

>rheMac2_mml-mir-3174_chr7:69654319-69654405_+

AUUACCUGGUAGUGAGUUAGAAAUGCAGAGCCCCGGGCUUCUCAGCAAACCUACUGGAUCUGCAUUUUAAUUCACAUGCAUGGUAAU

((((((..((((((((((((((.((((((...((((.................)))).))))))))))))))))).)))..)))))) (-32.90)

>rheMac2_mml-mir-4714_chr7:78791310-78791386_+

AUUUUGGCCAACUCUGACCCCUUAGGUUGACAUCAGAAUGAGGUGUACCAACCUAGGUGGUCAGAGUUGGCCAAAAU

(((((((((((((((((((.((((((((((((((.......)))))..))))))))).))))))))))))))))))) (-50.60)

>rheMac2_mml-mir-6717_chr7:83735292-83735363_-

CUGGUGUUUGAGGAGAUGUGGGGAUGUGGAGACAACUUCCCAGUCUCGUUUCCUCAUCCUACCAGGCAUCAU

((((((..(((((((((((((((((((....)))..))))))....))))))))))..).)))))....... (-29.70)

>rheMac2_mml-mir-4707_chr7:85775255-85775334_-

GGUUCCGGAGCCCCGGUGCGGGCGGAUUCUGGGGUGUAGACGCUGCUGACCAGCCCGCCCCAGCCGAGGUUCUCGGCACC

(((.((((((((.((((..((((((...((((...((((...))))...)))).))))))..)))).))))).))).))) (-45.40)

>rheMac2_mml-mir-4307_chr7:89777589-89777671_+

UCAGGAGAAAAAAACAGGAGAUAAAGUUUGUGAUAAUUUUGUCUACAUAGUUAUGAAUUUUUUUUCUGUUUCCUUCAGGUCCA

...((((((..((((((((((.((((((((((((...............))))))))))))))))))))))..)))...))). (-18.60)

>rheMac2_mml-mir-3171_chr7:90519278-90519349_-

UAUAUAUAGAUGUAUGGAAUCUGUAUAUAUCUAUAUGUAUGUGUAUAUAAAUAUUCCAUAAAUCUAUAUAUG

(((((((((((.((((((((.(((((((((.((....)).)))))))))...)))))))).))))))))))) (-23.70)

>rheMac2_mml-mir-4503_chr7:99921103-99921181_-

ACAAUGUAGAUACUUAAGCAGGAAAUAGAAUUUACAUAUAAAUUUCUAUUUCUAUUUCCUGCUUAAAUAUCUACAUUGC

.(((((((((((.(((((((((((((((((...................))))))))))))))))).))))))))))). (-38.30)

>rheMac2_mml-mir-6076_chr7:113031199-113031311_+

AGCAUGACAGAGGAGAGGUGGAGGUAGGCGAGAGUAAUAUAACUUCUCCAGGAGAACAUCUGAGAGGGGAAGUUGCUUUCCUGCCCUGGCCCUUUCAUCCUCCUGAGUUUGGG

..(..(((..(((((.(((((((((.((((((((((((.(..((((((..(((.....)))))))))..).)))))))))..)))...)))..)))))))))))..)))..). (-41.70)

>rheMac2_mml-mir-4504_chr7:113363590-113363681_-

CUAAGAUAAUGUCCUCCAGGUUCAUCUCUGUUGUCAUUUGUGGCAUGGACCAUUUGUGACAAUAGAGAUGAACAUGGAGGAUAUUAUCUUAA

.(((((((((((((((((.((((((((((((((((((..((((......))))..)))))))))))))))))).))))))))))))))))). (-59.00)

>rheMac2_mml-mir-5580_chr7:116969851-116969908_-

UGCUGGCUCAUUUCAUAUGUGUGCUGAGAAAAUUCACACAUAUGAAGUGAGCCAGUAC

(((((((((((((((((((((((...........))))))))))))))))))))))). (-36.10)

>rheMac2_mml-mir-4308_chr7:117892463-117892541_-

UAUGGGUUCAAAGGGAACUCCAUUGGACAGAAAUUUCCUUUUGAGGAAAUCUUUCCCAGGAGUUUCUUUUUACUUUUCC

...((((..((((((((((((...(((.(((..((((((....))))))))).)))..)))))))))))).)))).... (-26.20)

>rheMac2_mml-mir-548h-1_chr7:127115289-127115389_-

UCUGCCUAUUAGGUGGGUGCCAAAGUAAUCAUGGUUUUUGUCAUUACUUUCAAUGGCAAAACCGGAAUUACUUUUGCACUGACCUAAUAUUAAACCAGAUA

((((..((((((((.(((((.((((((((..(((((((.((((((......)))))))))))))..)))))))).))))).))))))))......)))).. (-40.80)

>rheMac2_mml-mir-4706_chr7:128045584-128045665_+

GCUACGGGGAGCGGGGAGGAAGUGGGUGCUGCUUCUGCAUUAUCUGGAAGGAGCAGCCCACUCCUGUCCUGGGCUCUGUGGU

(((((((((..(((((((((.(((((((((.(((((.........))))).)))).))))))))).)))))..))))))))) (-46.20)

>rheMac2_mml-mir-5694_chr7:130556608-130556683_-

GCCAACUGCAGAUCAUGGGACCGUCUCAGCCCCAUAUGUAUAUGAAGGCUGAGAAGUCCCAUGAUCCGCCCUUGGC

(((((..((.(((((((((((..((((((((.((((....))))..)))))))).))))))))))).))..))))) (-44.60)

>rheMac2_mml-mir-4505_chr7:136850413-136850485_+

GGAGGCUGGGCUGGGACGGACACCGGGCCUCCACUUUGGGUGGCAGGUACCUCCUCCAUGUCGGCCCGCCUUG

.(((((.(((((((.(.(((....(((((((((((...))))).)))).))...))).).)))))))))))). (-37.10)

>rheMac2_mml-mir-4709_chr7:137589346-137589417_-

CUGCUUCAACAGCAGUGACUUGCUCUCCAAUGGUAUCCAGUGAUUCGUUGAAGAGGAGGUGCUCUGUGGCAG

(((((...((((.(((.((((.((((.((((((.(((....))))))))).)))).)))))))))))))))) (-27.50)

>rheMac2_mml-mir-4506_chr7:157164299-157164375_-

UGGCCUCUGCCAUCAGACCAUCUGGGUUCAAGUUUGGCUCCAUCUUUAUGAGCUGGGAGGUCUGAGGCAAGUGGUCU

.((((.(((((.(((((((.(((.((((((((..((....)).))...)))))).))))))))))))).)).)))). (-34.90)

>rheMac2_mml-mir-151b_chr7:163376676-163376771_-

ACCUCUGAUGUAUCAAUCUCUCUUCGGGGCUCCCGAGACACAGAAACAGACACCUGCCCUCGAGGAGCUCACAGUCUAGACAAACAAACCCAGGGU

(((.(((.........(((.......(((((((((((...(((..........)))..)))).))))))).......)))..........)))))) (-23.70)

>rheMac2_mml-mir-2392_chr7:164096743-164096826_+

AUGGUCUCUCCCAAUCCAGCCAUUCCUCGGACCAGGUGGCUCCUGAGCCACCCCAGGCUGUAGGAUGGGUGUGAGAGGUGCUAG

.((((.((((.((...((.((((((..(((.((.(((((((....)))))))...)))))..)))))).)))).)))).)))). (-36.50)

>rheMac2_mml-mir-1197_chr7:164311358-164311445_+

ACUUCCUGGUAUUUGAAGAUGCGGUUGACCAUGGUGUGUACGCUUUAUUUAUAACGUAGGACACAUGGUCUACUUCUUCUCAAUAUCA

......(((((((.(((((...(((.(((((((.(((.((((............))))..)))))))))).))))))))..))))))) (-26.20)

>rheMac2_mml-mir-1193_chr7:164314983-164315060_+

GUAGCUGAGGGGAUGGUAGACCGGUGACGUGCACUUCAUUUACGAUGUAGGUCACCCGUUUGACUAUCCACCAGCGCC

...((((.(.(((((((((((.((((((.((((..((......)))))).)))))).)))).))))))).)))))... (-35.00)

>rheMac2_mml-mir-1185-1_chr7:164327472-164327557_+

UUUGGUACUUGAAGAGAGGAUACCCUUUGUAUGUUCACUUGAUUAAUGGUGAAUAUACAGGGGGAGACUCUUAUUUGCGUAUCAAA

((((((((.(((((((((..(.(((((((((((((((((........))))))))))))))))))..))))).)))).)))))))) (-39.10)

>rheMac2_mml-mir-1247_chr7:164844790-164844925_-

CCGCUUGCCUCGCCCAGCGCAGCCCCGGCCGCUGGGCGCACCCGUCCCGUUCGUCCCCGGACGUUGCUCUCUACCCCGGGAACGUCGAGACUGGAGCGCCCGAACUGAGCCACCUUCGCGGACCCCGAGCGCGGCG

.((((.((((((.((.(((.((....(((((.(((((((.((.(((.((..(((.(((((..((........)).))))).))).)).))).)).)))))))...)).)))..)).)))))....)))).)))))) (-56.40)

>rheMac2_mml-mir-203b_chr7:167491773-167491858_-

GUGCCCGCCGGGUCUAGUGGUCCUAAACAUUUCACAAUUGCGCUACAGAACUGUUGAACUGUUAAGAACCACUGGACCCAGCGCGC

..((.(((.((((((((((((.((.((((.((((((.((.(......))).)).)))).)))).)).)))))))))))).))).)) (-37.20)

>rheMac2_mml-mir-4710_chr7:168058604-168058659_-

GACCGAAUGGGGUGAGGGCAAAUGGUUCUUCCCGAAGCAGCUCUCGCCUCUUCAUC

....(((.(((((((((((...((.(((.....))).))))))))))))))))... (-23.80)

>rheMac2_mml-mir-4659a_chr8:6829014-6829094_+

GAAACUGCUGAAGCUGCCAUGUCUAAGAAGAAAACUUUGGAGAAAAAUUUUCUUCUUAGACAUGGCAGCGUCAACAGUUUC

(((((((.(((.((((((((((((((((((((((.(((.....))).)))))))))))))))))))))).))).))))))) (-49.50)

>rheMac2_mml-mir-4659b_chr8:6829018-6829090_-

CUGUUGACGCUGCCAUGUCUAAGAAGAAAAUUUUUCUCCAAAGUUUUCUUCUUAGACAUGGCAGCUUCAGCAG

(((((((.((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))).))))))) (-49.90)

>rheMac2_mml-mir-4286_chr8:10068638-10068730_-

CACUUAUGGCACCCCACUUCUGGUACCAUAGUCAUAAGUUAGGAGAUGUUAGAGCUGUGAGUACCAUGACUUAAGUAUGGUGGCUUAAACAUG

...(((.(.((((..(((((((((((((((((..(((...........)))..)))))).)))))).))....)))..)))).).)))..... (-24.70)

>rheMac2_mml-mir-4660_chr8:11661526-11661599_-

ACUCCUCCUGCAGCUCUGGUGGAAAACGGAGAAGACUUUUCCUUUCCUCCAUCUCCCCCAGGGCCUGGUGGAGU

(((((.((....(((((((.(((....(((((((.......)))..))))...))).)))))))..)).))))) (-29.50)

>rheMac2_mml-mir-548v_chr8:17559922-17560001_-

AAUACUAGGUCGGUGCAAAAGUAAUUGAGGUUUUGCCAUCGUGCCAAAAGCCGCAAUUACUUUUGCACCAACCUAAUAUU

.(((.(((((.((((((((((((((((.((((((((......))..)))))).)))))))))))))))).))))).))). (-38.90)

>rheMac2_mml-mir-4288_chr8:28652432-28652500_-

AUGGAGGUGGAGAGAGUCAUCAGCAGCACUGAACAGGCUGUGUUGUCUGCUGAAUUUCCACGUCAUUUG

...((.(((((((...(((.(((((((((..........)))))).))).))).))))))).))..... (-25.80)

>rheMac2_mml-mir-3148_chr8:30186090-30186166_-

AAGUUAAGAUGGAGAAAACUGAUGUAUGCUUACUGAUGUGGCCAACAAGCAUACAUCAAGUUUUUUCAACUCAACUC

.((((.((...((((((((((((((((((((..((.......))..))))))))))).)))))))))..)).)))). (-27.10)

>rheMac2_mml-mir-548ao_chr8:41826813-41826908_-

AACUACUCUUAGGUUGAUGCAGAAGUAACUAUGGUUUUUGCAACUGAAAGUAAUGGCAAAGACCGCGACUACUUUUGCAACAGUCUAAUAAUUUCU

........((((((((.((((((((((....((((((((((..............))))))))))....)))))))))).))))))))........ (-28.90)

>rheMac2_mml-mir-4469_chr8:43500559-43500637_-

CCGACGCGGAGAGCGGCUGUAGUGGGCUUGGCCGGCGGCGAGGACACCGCCGCUCCCUCUAGGGUCGCUCGGAACGCGA

....((((..((((((((.(((.(((...(((.(((((.(....).))))))))))).))).))))))))....)))). (-44.40)

>rheMac2_mml-mir-3118-4_chr8:44496442-44496516_-

CACACUACAAUAAUUUUCAUAAUGCCAUCACACACAAUCACCAUGUGACUGCAUUAUGAAAAUUCUUGUAGUGUG

((((((((((.((((((((((((((..(((((...........)))))..)))))))))))))).)))))))))) (-34.90)

>rheMac2_mml-mir-4470_chr8:64263903-64263974_+

CGAGCCUCUUUCGGCUUUGCAGUCUGUCCCGGUCCUUUGGAACGUGGCAAACGUGGAAGCCGAGAGGGUUCU

.(((((.(((((((((((...((.((((.((.(((...))).)).)))).))...)))))))))))))))). (-35.20)

>rheMac2_mml-mir-5681a_chr8:77022730-77022806_+

AGAUUUUGGAAGAGGUAUUGCCAUCCUUCCUAGACUAAUAGGGACUAGAAAGGGUGGCAAUAUCUCUUCCAAAAACU

...(((((((((((((((((((((((((.((((.((.....)).)))).)))))))))))))))))))))))))... (-45.30)

>rheMac2_mml-mir-5681b_chr8:77022738-77022798_-

GAAGAGAUAUUGCCACCCUUUCUAGUCCCUAUUAGUCUAGGAAGGAUGGCAAUACCUCUUC

((((((.((((((((.(((((((((.(.......).))))))))).)))))))).)))))) (-31.90)

>rheMac2_mml-mir-3149_chr8:79439300-79439368_-

AUACACACAUGUACACACACGUCACCCACAGACAUAUAUACAUAUGUUUUUAUGGAUAUGUGUGUGUAU

..........((((((((((((...(((.((((((((....))))))))...)))..)))))))))))) (-23.10)

>rheMac2_mml-mir-5708_chr8:82665091-82665175_+

AUUACAGCCAUGAGCUACUGUGCCUGAUCAAAAGUCAACAUUAAACAACAAAUCUUGGCCAGGCGCAGUGGCUCAUGCCUUUAAU

((((.((.((((((((((((((((((.......(((((.(((........))).))))))))))))))))))))))).)).)))) (-37.50)

>rheMac2_mml-mir-4661_chr8:93834301-93834375_+

UUUACUCUGAACUAGCUCUGCGGAUCCUGAUAGACAGCCUGAUAGACAGUAUCCACAGAGCUAGUCCAGAGUAAA

(((((((((.((((((((((.((((.(((.((..........))..))).)))).)))))))))).))))))))) (-36.40)

>rheMac2_mml-mir-378d-2_chr8:96489933-96490030_-

GAAUGGUUACAAGGAAAGAACACUGGACUUGGAGUCAGAAGACCUUCAUCCAAGUCAUUCCCUGCUCUAAGUCCCAUUUCUGCUCCAUGAGAUUGUUU

((((((((.((.(((.((((....(((((((((((..((((((..........))).)))...)))))))))))...))))..))).)).)))))))) (-28.80)

>rheMac2_mml-mir-3150b_chr8:97653543-97653629_-

CAGGGAAAGCAGGCCAACGUCCAGGAUCUCCCCAGCCUUGGCGUUCAGAUGCUGAGAAGAUCCUCAAGGUUGGCCUGCUUUCCCCUC

..((((((((((((((((.(..(((((((.(.((((.((........)).)))).).)))))))..).))))))))))))))))... (-51.30)

>rheMac2_mml-mir-3150a_chr8:97653546-97653626_+

GGGAAAGCAGGCCAACCUUGAGGAUCUUCUCAGCAUCUGAACGCCAAGGCUGGGGAGAUCCUGGACGUUGGCCUGCUUUCC

.(((((((((((((((.((.((((((((((((((..((........)))))))))))))))).)).))))))))))))))) (-56.10)

>rheMac2_mml-mir-1273a_chr8:102535456-102535556_-

UGAGGCAGGAGAAGUGCUUGAACCCGGGAGGUGGAGGUUGCAGUGAGCCAAGAUCGUGCCACUGCACUCCAGCCUGGGCAACAGAGCGACUCUUUCUUGGA

.....((((((((((((((...((((((...(((((..(((((((.(((......).)))))))))))))).)))))).....)))).))).))))))).. (-43.50)

>rheMac2_mml-mir-4471_chr8:102898359-102898441_+

CCAAAUUUAAAACUUAAACCUCUACUAAGUUUCAAUGAAAAGAACCCGUGGGAACUUAGUAGAGGUUUAAGUUUUAAACUUGG

((((.((((((((((((((((((((((((((((.(((.........))).)))))))))))))))))))))))))))).)))) (-43.10)

>rheMac2_mml-mir-2053_chr8:115095732-115095822_+

CUUGCCAUGUAAAUACGGAUUUAAUUAACACUUGCAACCUGUGAAGAUGCAAAACUUUAAGUGUUAAUUAAACCUCUAUUUACAUAGCAAG

(((((.(((((((((.((.(((((((((((((((((..((....)).))))........))))))))))))).)).))))))))).))))) (-30.90)

>rheMac2_mml-mir-3610_chr8:119391102-119391174_-

AAGAGCCGCGGCGUAACGGCAGCCAUCUUGUUUGUUUGAGUGAAUCGGAAAGGAGGCGCCGGCUGUGGCGGCG

....(((((.(((...((((.(((.((((.((((.((.....)).)))).)))))))))))..))).))))). (-32.00)

>rheMac2_mml-mir-548az_chr8:121823568-121823662_+

AGAUUGUAUUAGGUUGGUACAAAAGCAAUCGUGGUUUUUGCUGUUACUUUUAAUGGCAAAAACCGCAAUCACUUUCGCACCAACCUAAUAAAUUU

.((((.((((((((((((.(.((((..((.((((((((((((((((....)))))))))))))))).))..)))).).)))))))))))))))). (-40.10)

>rheMac2_mml-mir-4663_chr8:125798924-125799008_-

CUGUGGUGGAGCUCAGCUCUGUGGACAUGUGGGACAUGUGGUGGCUUCUGCCAUUGCUGCCUUCCUGGAGCUCAGGCCCUUGCAG

((((((.((.(((.(((((((.(((.....(((.((.((((((((....)))))))))))))))))))))))..))))))))))) (-35.40)

>rheMac2_mml-mir-4662b_chr8:127405453-127405532_-

CACAAUUUCUACUUAGCUAUUUGUCUAUCUUUAGGCAUUCAGACUAUCUAAAGAUGGACAAAUGCUAAAUAGAUACUGUG

((((...((((.(((((.(((((((((((((((((...........)))))))))))))))))))))).))))...)))) (-32.00)

>rheMac2_mml-mir-4662a_chr8:127405460-127405525_+

UCUAUUUAGCAUUUGUCCAUCUUUAGAUAGUCUGAAUGCCUAAAGAUAGACAAAUAGCUAAGUAGA

(((((((((((((((((.((((((((.((.......)).)))))))).))))))).)))))))))) (-27.50)

>rheMac2_mml-mir-1204_chr8:130408897-130408963_+

ACCUCGUGGCCUGGUCUCCAUUAUUUGAGAUGAGUUACAUCUUGGAGGUGAGGACGUGCCUCGUGGU

(((.((.(((...((((.(((..(((((((((.....))))))))).))).))))..))).)).))) (-24.70)

>rheMac2_mml-mir-1205_chr8:130573602-130573663_+

GAAGGCCUCUGCGGGUUUGCUUUGAGGUACUUCCUUCCUGUCAACCCUGUUCUGGAGUCUGU

..((((.((((((((((.((...((((.....))))...)).))))).))...))))))).. (-16.90)

>rheMac2_mml-mir-1207_chr8:130679831-130679916_+

GCAGGGCUGGUGGGGAGGCUGGGAGGGGCUGGCUGGGCCUGCAGUGGGCAUCAGCUGGUCCUCUUUUCUUAAGACAGCACUCCUGU

((((((.((.((..((((..(((((((.((((((((((((.....)))).))))))))))))))).))))....)).)).)))))) (-39.80)

>rheMac2_mml-mir-1208_chr8:130777414-130777486_+

CACCGGCAGAAUCACUGUUCAGACAGGCGGAGACGGGUCUUUCUUGCCAUCUGAUGAGUCAUCACUGUGGUGU

(((((.(((....(((..(((((..((((((((......)))).)))).)))))..))).....)))))))). (-23.80)

>rheMac2_mml-mir-3686_chr8:132074430-132074515_-

CUCACCUCAUUCAUUUACCUUCUCUUAACGAUCACUUUUCUGCAUCGGACAGUGAUCUGUAAGAGAAAGUAAAUGAAUGAGGUGAG

((((((((((((((((((.((((((((..(((((((.(((......))).)))))))..)))))))).)))))))))))))))))) (-49.60)

>rheMac2_mml-mir-1302-7_chr8:144301426-144301496_-

ACAACAUUUUUUAGUACAUGUAUGUCUGGUGCAAUCAUUGGGACAUACUUAUGCUAAAAAAAUUAGUAUUC

......((((((((((...((((((((.(((....)))..))))))))...)))))))))).......... (-19.00)

>rheMac2_mml-mir-4472-1_chr8:144696055-144696138_+

UGGCGGACCCCUGCUCUCUCACUCUCCCUAAUGGGGCUGGAGACCGCUCAGGGGCAGGGUGGGGGUGGGGUGUUGUUUUUGCUU

.(((((((((((((((.(.((((((((((....((((.((...)))))).)))).))))))))))))))).))).....)))). (-34.80)

>rheMac2_mml-mir-5699_chr9:816773-816858_-

CUGUACCCCUGCCGCAACAAGGAAGGACAAGAGGUGUGAGCCAUACUCCCGGCCUCCUGUCUUUCCUUGUUGGAGCAGGGAUGUAA

...(((((((((..(((((((((((((((.(((((..(((.....)))...))))).)))))))))))))))..))))))..))). (-48.60)

>rheMac2_mml-mir-6072_chr9:2244764-2244834_-

GGGUGGGGGCUGGUGCAGGGAUGGCCUUUGCCACUGCCCCUCAUCACACUGCACCUCAGCUGCCGCCUGGA

((((((.(((((((((((((((((.....((....))...))))).).)))))))..)))).))))))... (-34.30)

>rheMac2_mml-mir-6078_chr9:4286268-4286360_+

GCAGAGGAGAAGGAGACAUCAUCUGAGCUAGCUGUGGCAAAACUCUAACUUCAGCUGGUUUUGAGUGAGAAGUGGGUCUCUGUUAAAACACUA

(((((((...........(((((.((((((((((.((...........)).)))))))))).)).)))........))))))).......... (-24.40)

>rheMac2_mml-mir-3155a_chr9:6438073-6438154_+

UCCGGGCAUCAGCUCCCACUGCAGAGGCUGGGGAGCCGGACAGCUCCCUUCCCAAGCUCUGCAGUGGGAACUGAUGCCUGGA

((((((((((((.(((((((((((((..(((((((..(((....))))))))))..))))))))))))).)))))))))))) (-64.40)

>rheMac2_mml-mir-3155b_chr9:6438084-6438139_-

CCACUGCAGAGCUUGGGAAGGGAGCUGUCCGGCUCCCCAGCCUCUGCAGUGGGAGC

(((((((((((.(((((....(((((....)))))))))).))))))))))).... (-34.80)

>rheMac2_mml-mir-548ak_chr9:12386642-12386698_-

GUGCUAAAGUAACUGCGGUUUCUGAAAAGUAAUUGAAAACCGCAAUUACUUUUGCAG

.(((.(((((((.(((((((((............).)))))))).))))))).))). (-20.60)

>rheMac2_mml-mir-4480_chr9:12850841-12850911_+

GCAGAGGUGAGGUAAUUUCCACAGGGCCACCCAGGGAGUGAGUGACCUAGUGGAAGUUACCUUACCUCUGU

((((((((((((((((((((((.(((.(((.((.....)).))).))).)))))))))))))))))))))) (-45.40)

>rheMac2_mml-mir-4481_chr9:12928808-12928866_-

GGAGUGGGCUGGUGGUUUUUUAAGAGGAAGGGAGACCUAGCUAGCAUAUGAGCACACUC

.(((((.(((.((((((.......((..(((....)))..))))).))).))).))))) (-16.80)

>rheMac2_mml-mir-1265_chr9:14718384-14718469_+

ACGGUUUGGGACUCAGGAUGUGGUCAAGUGUUGUCAAGGCAUGUUCGGUGAUAAUACUUGACCACAUUUUGAAUCCCAAACCACAU

..(((((((((.((((((((((((((((((((((((.((.....))..)))))))))))))))))))))))).))))))))).... (-51.50)

>rheMac2_mml-mir-1915_chr9:21707371-21707450_-

UGAGAGGGCGCGCCUUGCCUCGUUGCCCGGGCAGUGCACCCGUGGGCCCCAGGGCGACGCGGCGGGGGCGGCCCUUGCGA

((.((((((((.(((((((.((((((((((((..(((....))).))))..)))))))).))))))))).)))))).)). (-50.20)

>rheMac2_mml-mir-1254-2_chr9:23592775-23592837_+

UUGAGCCUGGAAGCUGGAGCCUGCAGUGAGCUAUGAUCAUGUCACUGUACUCUAGCCUGGGCA

....((((((..(((((((..((((((((............))))))))))))))))))))). (-27.50)

>rheMac2_mml-mir-3611_chr9:35294421-35294505_-

AACAGGUCUAGUAAGAAUUUUUUUCUUUCUUCACAAUUAUGAAGGAAAAGAAAUUGUGAAGAAAGACAUUCUUACUAGUUUUGCU

..((((.(((((((((((.....(((((((((((((((.............))))))))))))))).))))))))))).)))).. (-30.90)

>rheMac2_mml-mir-4683_chr9:35851457-35851537_-

GACACGCAGGACGAGGCGGGCCUGGAGGUGCACCAGUUCUGGCCGCUGGUGGAGAUCCAGUGCUCGCCCGACCUCAAGUUC

(((..(.(((.((.((((((((((((..(.(((((((.......))))))).)..))))).))))))))).))))..))). (-41.20)

>rheMac2_mml-mir-3156-2_chr9:37577953-37578031_-

UGCAGAAGAAAGAUCUGGAAGUGGGAGAAAUUUUCACUGUAUAUAGUGACUUCCACUUCCAGAUCUUUCUCUCUGUGUA

.((((((((((((((((((((((((((......((((((....))))))))))))))))))))))))))).)))))... (-45.40)

>rheMac2_mml-mir-4461_chr9:43153247-43153320_+

GAGUAAGCUUAGCUUGUGGAUAUAAUCUAGGCCAUAUGUACUAGAGAUUGAGAUUAGUAAGGCAAGGCCUACUG

.((((.((((.((((...(((....(((((..(....)..))))).......)))....)))).)))).)))). (-15.80)

>rheMac2_mml-mir-3156-1_chr9:45406850-45406924_-

GCAGAAGAAAGAUCCGGAAGUGGGAGAAACUUUCACUAUAUACAGUGGCUCCCACUUCCAGAUCUUUCUCUCUGU

((((((((((((((.(((((((((((..(((............)))..))))))))))).))))))))).))))) (-41.60)

>rheMac2_mml-mir-4294_chr9:47631810-47631888_+

CCGACGCCUUGGGAGUCUAUAGCAGGGCCACAUCUGUGCGGGCCAAAGGGUGCAUGUGCUGUCUCCAGGGUUUCGGUGC

((((.(((((((((...(((((((((.((.((....)).)).))......))).))))...)).))))))).))))... (-29.00)

>rheMac2_mml-mir-606_chr9:61458975-61459056_-

UGUGUCUUUUGUUUUUAGUAGUUGUGCCACCCACCCCAUCAUAGUAAAACUACUAAAAACCAAAGAUACAAGUGCCUAACCA

(((((((((.(((((((((((((.(((................))).))))))))))))).)))))))))............ (-25.50)

>rheMac2_mml-mir-4676_chr9:64236487-64236558_-

UGAACAAAAGAGCCAGUGGUGAGACAGUGAGUUGAUUACUUCUCACUGUUUCACCACUGGCUCUUUGGUUCA

(((((.(((((((((((((((((((((((((..(....)..))))))))))))))))))))))))).))))) (-52.70)

>rheMac2_mml-mir-3924_chr9:80031369-80031447_+

UAAAAGUAGUAGUCAAAUAUGCAGAUCUAUGUCAUAUAUACAGAUAUAUAUAUAUAUGUGACUACUACUUUUUUGUUUA

.((((((((((((((.(((((...((.((((((.........)))))).)).))))).))))))))))))))....... (-23.40)

>rheMac2_mml-mir-4679-2_chr9:88646433-88646503_-

UAUCUUUUUUCUGUGAUUCUUUGCUUUUUGUUUCUAACAAAGCAAAUAAUCUCUAUCACAGAAAAAAGACA

..(((((((((((((((..(((((((..((((...)))))))))))........))))))))))))))).. (-23.20)

>rheMac2_mml-mir-4679-1_chr9:88646434-88646502_+

GUCUUUUUUCUGUGAUAGAGAUUAUUUGCUUUGUUAGAAACAAAAAGCAAAGAAUCACAGAAAAAAGAU

((((((((((((((((........((((((((...........))))))))..)))))))))))))))) (-24.50)

>rheMac2_mml-mir-3157_chr9:95601134-95601219_-

GGGAAGGGCUUCAGCCAGGCUACUGCGGUCUGCUUUGUGCCAACACUAGGGGUGAUGACUGCCCUAGUCUAGCUGAAGCUUUUCCC

(((((((((((((((.((((((..((((((.((((((((....)))..)))))...))))))..)))))).))))))))))))))) (-46.50)

>rheMac2_mml-mir-4685_chr9:98022232-98022300_-

UAGCCCAGGGCCUGGAGUGGAGCAAGGUGGUUGGUGGUACAGCUUUCUCUCCCUGCCUGCCCUGGCCAG

....(((((((..((((.((((..(((.(((((......))))).))))))))).)).))))))).... (-31.50)

>rheMac2_mml-mir-6507_chr9:98540635-98540703_-

GGAGGGAAGACUAGGAAGAAUUUGUAUUGUGGUUCAGUACUAUGCAAAGUCCUUCCUAUUCUUCCCUCC

((((((((((.(((((((..(((((((.(((......))).)))))))...))))))).)))))))))) (-36.40)

>rheMac2_mml-mir-1307_chr9:103084665-103084813_-

CAUCAAGACCCAGCUGAGUCACUGUCACUGCCUACCAAUCUCGACCGGACCUCGACCGGCUCGUCUGUGUUGCCAAUCGACUCGGCGUGGCGUCGGUCGUGGUAGAUAGGCGGUCAUGCAUACGAAUUUUCAGCUCUUGUUCUGGUGAC

(((((.(((..(((((((((..(((.((((((((.(.(((.(((((((.((.((.((((.(((..((......))..))).)))))).))..))))))).))).).))))))))...)))...))...)))))))...))).))))).. (-55.40)

>rheMac2_mml-mir-4482_chr9:103973173-103973240_-

AGUGAGAAACCCAGUGGGCUAUGAAAAUGUGUGGAAGAUGGCAUUACUAUUUCUCAGUGGGGUUCUUA

..(((((..((((.((((..(((..(((((..........)))))..)))..)))).))))..))))) (-20.90)

>rheMac2_mml-mir-4680_chr9:110601300-110601365_+

UAUAAGAACUCUUGCAGUCUUAGAUGUUUUAAAAAUAUAUAUCUGAAUUGUAAGAGUUGUUAGCAC

..(((.((((((((((((.((((((((...........)))))))))))))))))))).))).... (-23.40)

>rheMac2_mml-mir-6715a_chr9:111967472-111967550_+

UGGGCUGCAUCCACAGGCACAGCCGGUUUGAGCAUUUUUACUGAAUUGCCAAACCAGUUGUGCCUGUGGGCACAACCUU

.(((.((..((((((((((((((.((((((.(((.(((....))).))))))))).))))))))))))))..)).))). (-43.90)

>rheMac2_mml-mir-6715b_chr9:111967472-111967548_-

GGUUGUGCCCACAGGCACAACUGGUUUGGCAAUUCAGUAAAAAUGCUCAAACCGGCUGUGCCUGUGGAUGCAGCCCA

(((((((.(((((((((((.(((((((((((.((......)).))).)))))))).))))))))))).))))))).. (-45.30)

>rheMac2_mml-mir-4295_chr9:112294563-112294647_+

CUUUGUGGAACAGUGCAAUGUUUUCCUUGCCUGUGGCAAGACCACUUCAGUUCAAGGCUAAGAAACUAGACUGUUCCUACAGAGA

((((((((((((((.....(((((....((((((((.....)))).........))))...)))))...)))))))).)))))). (-29.90)

>rheMac2_mml-mir-3663_chr9:116788609-116788705_-

CCCAUGACCUUAGUCCAGGCGCCUGCCCGAAUCGUGCUCGGGUGGAUAAGUCUGAUCUGAGCACCACAGGGGCCGGGCGCCUGGACCAAGGGGGUUC

(((....((((.((((((((((((((((.....(((((((((((((....))).)))))))))).....))).))))))))))))).)))))))... (-60.20)

>rheMac2_mml-mir-4681_chr9:119000219-119000289_+

GGCAACGGGAAUGCAGGCUGUAUCUGCAGGGCAUUGUGCUAACAGGUGCAGGCUGCAGACCUGUCACAGGC

....(((((..(((((.(((((((((...((((...))))..))))))))).)))))..)))))....... (-34.30)

>rheMac2_mml-mir-4682_chr9:119588364-119588443_+

UGCCCCUGGUCUGAGCUCCUGGAGUGUGGUCUGUCGCUGGGGAAGUCCAGAGCUCCAAGGCUCAGUGCCCAGGGAAAGCA

(((((((((.(((((((..((((((.(((.((.((......)))).)))..)))))).)))))))...))))))...))) (-38.50)

>rheMac2_mml-mir-3941_chr9:122034284-122034385_+

GAGUCAGAAUUCUCAUCAGGCUGUGAUGCUCUGUUGUGUGUAGAUUGAAAGCCCUAAUUUACACACAACUGAACAUCAUAGCCUGAUGGUUCCUUUUUGUUU

....(((((...((((((((((((((((.((.(((((((((((((((.......))))))))))))))).)).)))))))))))))))).....)))))... (-49.50)

>rheMac2_mml-mir-4296_chr9:124632445-124632548_-

UUGGGCUUUGAUGUGGGCUCAGGCUCAGAGGGCUGAAGUGGUUGUGAUCGGGGCGGGGGCGGGAGGGGGGCUUCUGGGGACUGUGUCCAUGUCUCUGUCAUUUU

...(((...(((((((((.(((.((((((((.((....((.((.((.......)).)).))......)).))))))))..))).)))))))))...)))..... (-37.20)

>rheMac2_mml-mir-4484_chr9:125405378-125405459_+

GGGUUUCCUCUGCCUUUUUUCCAAUGAAAAUAACAAAACCUCUUAUUUCCCAUUGAGGGGGAAAAAGGCGGGAGAAGCCCCG

(((((((.((((((((((((((................((((............)))))))))))))))))).))))))).. (-33.50)

>rheMac2_mml-mir-4297_chr9:129478088-129478163_-

AGCACGCACAUGCCUUCCUGUGUGUGCCUGCCUUCGAAGUACACGGCAGGGCCAGGACGGGUCGCUGUGGGUGAGG

..(((.((((.(((((((((.((...((((((............))))))))))))).))))...)))).)))... (-32.40)

>rheMac2_mml-mir-6089-1_chrX:309309-309377_+

CCCCAGGCCCGGCGUUCCCGCCCCUUCUGUGCGCGCGUGAAGGCCGGGGCGGGGCGGGACGGGGCGGGG

((((.(.((((....((((((((((((((.((..........))))))).))))))))))))).))))) (-43.00)

>rheMac2_mml-mir-4770_chrX:4002251-4002308_-

GAGUUAUGGGAUCAUCUAUCCUUCCCUUCGGAAAUGAUCUGAGAUGACACUGUAGCUC

(((((((((..(((((((((.((((....))))..)))...))))))..))))))))) (-20.70)

>rheMac2_mml-mir-4767_chrX:4735337-4735414_+

ACAUGGGCCCGCGGGCGCUCCCGGCCGCCGCCCGACUUCGGGGCCGGCGGGGGGCAGAGCGCGCGGGAGCCCGAGCGU

.(.((((((((((.((((((((.((((.(.((((....))))).)))).))))))...)).)))))..))))).)... (-51.40)

>rheMac2_mml-mir-548ax_chrX:8991034-8991101_-

GAUUGGUGCAGAAGUAAUUGUGGUUUUGCCAUGUAAAGACAAAAACCAUAAUUACUUUUGCACCAACC

..(((((((((((((((((((((((((..............))))))))))))))))))))))))).. (-35.00)

>rheMac2_mml-mir-4768_chrX:15145574-15145647_+

AAACUUUGAUUCUCUCUGGAUCCCAUGGAUAUAGGAACUGUGAGGUCUAGGAGAUCCAGAGAGAAUCAGAGUUU

.(((((((((((((((((((((((.(((((((((...))))...))))))).))))))))))))))))))))). (-41.80)

>rheMac2_mml-mir-4666b_chrX:27440242-27440322_+

UGUCUAAAUUGCAUUUCAGAUUGUAAUUCCCAAGCCCCUCCUCCAAUACUGGGAAUUACAGUUUGACAUACAAUUUAGACA

(((((((((((.((.(((((((((((((((((.................))))))))))))))))).)).))))))))))) (-34.90)

>rheMac2_mml-mir-548f-5_chrX:30557934-30558020_-

UAUUAGGUUGCUGCAAAAGUAAUUGUGGUUUUUUUCCAUUGAAAGUAAUGGGGAAAACCGUAAUUACUUUUGCACCAAACUCAUAGC

(((.((..((.(((((((((((((((((((((((.((((((....))))))))))))))))))))))))))))).))..)).))).. (-34.40)

>rheMac2_mml-mir-3937_chrX:37404729-37404834_+

AGAAAAAUGCCCAGCCAGCCCUCAGUUGCUACAGCCCUCUAUUGUUUCAGCUCAACAACAACAGGGGGCUGUAGCAAUGGGGGGCUGGAUGGGCAUCUCAAUGUGC

......(((((((.(((((((((.((((((((((((((((.(((((..........))))).)))))))))))))))).))))))))).))))))).......... (-65.60)

>rheMac2_mml-mir-1587_chrX:37580537-37580586_+

UUUGGGCUGGGCUGGGUCCAGUUCUUCUGCUGGACUCACCUGUGACCAGC

.((((..((((.((((((((((......))))))))))))))...)))). (-23.30)

>rheMac2_mml-mir-4769_chrX:45408354-45408430_+

GAGGAGAGGUGGGAUGGAGAGAAGGUAUGAGCUAAAAAUCCCCAAGCUCUGCCCUCCUCCCUCCCCUACUUCUCCCC

..((((((((((((.((((.((.((((.(((((...........))))))))).)))))).))))..)))))))).. (-38.60)

>rheMac2_mml-mir-500b_chrX:47647182-47647260_+

CCCCCUGUCUAAUCCUUGCUACCUGGGUGAGAGUGCUUUCUGAAUGCAGUGCACCCAGGCAAGGAUUCUGCAAGGGGGA

((((((((..(((((((((...(((((((..(.(((.........))).).))))))))))))))))..)).)))))). (-43.40)

>rheMac2_mml-mir-1468_chrX:62639446-62639531_-

GGCGGGCGGUUUCUCCGUUUGCCUGUUUUGCUGAUGUACAUUCAACUCAUUCUCAGCAAAAUAAGCAAAUGGAAAAUUUGUCCAUC

...((((((.((.(((((((((.(((((((((((..................))))))))))).))))))))).)).))))))... (-33.10)

>rheMac2_mml-mir-374c_chrX:73312008-73312077_+

ACACGGACAAUGAUAAUACAACCUGCUAAGUGCUAGGACACUUAGCAGGUUGUAUUAUAUCCAUCCGAGU

...((((.....((((((((((((((((((((......)))))))))))))))))))).....))))... (-36.90)

>rheMac2_mml-mir-4329_chrX:111433249-111433317_-

UGGAGAGGAAGGUGUACCAGGGUUUUGGGUUCAUACUCCUCCUGAGACCCUAGUUCCACAUUCUGGAGC

......((((.(((.((.(((((((((((...........))))))))))).))..))).))))..... (-21.80)

>rheMac2_mml-mir-1912_chrX:113173443-113173524_+

CUCUAGGAUGUGCUCAUUGCAUGGGCUGUGUAUAUUAUUAUUCAAUACCCAGAGCGUGCAGUGUGAACAUUAAAUAGAGAUU

(((((.(((((.(.(((((((((..(((.((((...........)))).)))..))))))))).).)))))...)))))... (-28.30)

>rheMac2_mml-mir-1264_chrX:113174574-113174642_+

AGGUCCUCAAUAAGUAUUUGUUGAAAGAAUAAAUAAACCAACAAGUCUUAUUUGAGCACCUGUUAUGUG

((((.(((((((((.((((((((...............)))))))))))).))))).))))........ (-19.20)

>rheMac2_mml-mir-1911_chrX:113271153-113271232_+

UCGGCAUCUGCUGAGUACCGCCAUGUCUGUUGGGCAUCCACAGUCUCCCACCAGGCAUUGUGGUCUCUGCUGACGCUUUG

..(((.((.((.(((.(((((.(((((((.((((...(....)...)))).))))))).)))))))).)).)).)))... (-33.70)

>rheMac2_mml-mir-766_chrX:117917856-117917966_-

GCAUCCUCAGGACCUAGGCUUGGGUGGUAGGAGGAAUUGGUGCUGGUCUUUCAUUUUGGAUUUGACUCCAACCCCACAGCCUCAGCCAUCCCAGCCAAUUGUCAUAGGAGC

((.((((...(((...((((.(((((((..((((...(((.(.(((....(((.........)))..))).).)))...)))).))))))).))))....)))..)))))) (-39.30)

>rheMac2_mml-mir-3672_chrX:119499314-119499397_+

UAUUUGUGAUUACCAUGAGACUCGUAUAAAACAUCUUAAAGACUAUUACAAGAUGUUUUACGAGUCUCAUGUUAAUCACAAAGA

..((((((((((.(((((((((((((..(((((((((............)))))))))))))))))))))).)))))))))).. (-40.50)

>rheMac2_mml-mir-320d-2_chrX:139189584-139189631_-

UUCUCUUCCCAGUUCUUCUUGGAGUCAAGAAAAGCUGGGUUGAGAGGC

(((((..(((((((.((((((....)))))).)))))))..))))).. (-24.60)

>rheMac2_mml-mir-892c_chrX:144121467-144121543_-

GGCAGUGCUCUAUUCAGAAAGGUGCCAGUCACUUAGAUUACAUGUCACUGUUUCCUUUCUGAGUGGAGUAAGGCUUA

(((..(((((((((((((((((...((((.((...........)).))))...)))))))))))))))))..))).. (-35.20)

>rheMac2_mml-mir-4330_chrX:149210098-149210201_+

AAUUGUCAGCAGGCAGUUAUCUAAGGAUGCAGGAGAGGAGGGGGCUUCUUUUUGACACCUACUUCAUCAGGUGCUCCUCAGAUCAGAGCCUUGCAGGUCAGGCC

..(((.(.((((((..(.((((.((((.(((...((((((.(((..((.....))..))).)))).))...))))))).)))).)..))).)))..).)))... (-31.70)

>rheMac2_mml-mir-3202-1_chrX:152105076-152105156_+

UAUUAAUAUGGAAGGGAGAAGAGCUUUAAUGAUUGGAGUCAUUUUCAGAGCAUUAAAGCUGUUCUCCCUUCCAUAUUAAUG

((((((((((((((((((((.((((((((((.((((((....))))))..)))))))))).)))))))))))))))))))) (-47.40)

>rheMac2_mml-mir-3202-2_chrX:152105077-152105155_-

AUUAAUAUGGAAGGGAGAACAGCUUUAAUGCUCUGAAAAUGACUCCAAUCAUUAAAGCUCUUCUCCCUUCCAUAUUAAU

(((((((((((((((((((.((((((((((....((.......))....)))))))))).))))))))))))))))))) (-39.90)

>rheMac2_mml-mir-1184-1_chrX:153407655-153407753_+

CUUGCAGAACGAGGUGAAGGAGGUGGUUCUGCUCAGCAGUCAACAGUGGCCACAUCUCCACCUGCAGCGACUUGAUGGCUUCCGUGUCCUUUUCGUGGG

(((((.(((.((((....((((((.(((.((((..((((......((((........))))))))))))....))).))))))....)))))))))))) (-28.00)

>rheMac2_mml-mir-1914_chr10:403421-403485_+

GUGAGCCUGCCCUGUGCCUGCUUCCUCUUAGCCCAGGAGGGUCCCGCGCUGGGAGGGGCCCUCAC

((((((((.(((.((((.....(((((((.....)))))))....)))).)))..))))..)))) (-27.30)

>rheMac2_mml-mir-3196_chr10:1127813-1127875_-

GGUGGCGCGGGGCGGCAGGGGCCUCUGCCAGUGCCAGGUCCCCAUUCUGCUUCUCCCCCAGCU

(.(((.(.((((.(((((((((((..((....)).))))))).....)))).)))))))).). (-26.80)

>rheMac2_mml-mir-548ag-2_chr10:3959352-3959415_-

UGCAAAGGUAACUGCAGUUUCUGCCAUUGAAAGUAAAGGCAAGAACCUCAAUUACCUUUGCAGC

(((((((((((.((..((((.((((.(((....))).)))).))))..)).))))))))))).. (-25.20)

>rheMac2_mml-mir-4533_chr10:4045886-4045957_-

UGAGAAUGUGGAAGGAGCCUGCUGGACGUUGGCUGGCUGCCUCCCAGAGUCCACUUCCCCUUUUCUCUCUCC

.(((((.(.(((((........(((((.((((..((...))..)))).)))))))))).)..)))))..... (-23.00)

>rheMac2_mml-mir-4325_chr10:7212928-7213009_+

GGGGAGACAUUGCACUCGUCUCAGUGAGAGAUGCUUCUAGUUCCAGGAGGCGGACCUCAAGAGAAGGCGGAUGUUUUGAGAU

...((((((((((.((..((((..((((...(((((((.......)))))))...)))).)))))))).))))))))..... (-24.30)

>rheMac2_mml-mir-4756_chr10:10410325-10410402_+

GAGAUAAAAUGCAGGGAGGCGCUCACUCUCUGCUGUCGAUUCCGCGCUGGAGAUGGUUGCCCUCCUGCAUUUUGUGCC

...(((((((((((((.((((.(((.(((((((.(.((....))))).)))))))).)))).)))))))))))))... (-33.40)

>rheMac2_mml-mir-3194_chr10:13010310-13010382_+

AGGUGGCAGGGCCAGCCACCAGGCAGGCUGUGUGCCACCCGGGCAGCUCUGCUACUCACUGGCAGUGUCACCU

((((((((..(((((......((((((((((.((.....)).))))).))))).....)))))..)))))))) (-38.10)

>rheMac2_mml-mir-3616_chr10:17303653-17303744_-

UAUCGCUCUGCUGGCAUCAUGAAGUGCACUCAUGAUAUGUUUGCCCCAUCAGGCUAUCAUGAGUGCACUUCACAAUGCAGGCGGAGUUGGCA

....((((((((.((((..((((((((((((((((((.(((((......)))))))))))))))))))))))..)))).))))))))..... (-52.70)

>rheMac2_mml-mir-3617_chr10:18776212-18776290_+

AGGUCAUAGAAAGACAUAGUUGCAAGAUGGGAUUAGAAACCAUAUGUCUCAUCAGCACCCUAUGUUCUUUCUGUGCCCU

.((.(((((((((((((((.(((..((((((((............)))))))).)))..))))).)))))))))))).. (-32.10)

>rheMac2_mml-mir-3646_chr10:20042178-20042261_-

UUCAGUGGGCUGGGUUCAUUUCAUCUUCAUGACAACCCUGUGUGGGAAAAUGUCAUGAAAAUGAAAGGAGACCAGCCCAUUGAA

(((((((((((((..((.((((((.(((((((((.(((.....)))....))))))))).)))))).))..))))))))))))) (-47.00)

>rheMac2_mml-mir-499b_chr10:29569188-29569260_+

GGAAGCAGCACAGACUUGCUGUGAUGUUCACGUGGAGAGGAGUUAAACAUCACUGCAAGUCUUAACAGCUGCC

....(((((..((((((((.((((((((.((.(......).))..)))))))).)))))))).....))))). (-30.10)

>rheMac2_mml-mir-1825_chr10:32336413-32336465_-

AGAGACUGGGGUGCUGGGCACCCCUAGACUAGGACUCCAGUGCCCUCCUCUCC

.((((..(((((((((((....((((...))))..)))))))))))..)))). (-25.10)

>rheMac2_mml-mir-3193_chr10:32963177-32963228_-

UCCUGGGUAGGAUCUGAGGAGUGGAAUCUCAUUCCCCAGCUCCUGAGCAGGA

(((((..(((((.(((.(((((((....))))))).))).)))))..))))) (-25.40)

>rheMac2_mml-mir-3192_chr10:51801585-51801660_+

GGAAGGGAUUCUGGGAGGUUGUAGCAGUGGAAAAAUUCCUUUUUUCCUCUGAUCGCCCUUUCAGCUCUUUCCUUCU

((((((((..((((((((.((...(((.(((((((.....))))))).)))..)).))))))))....)))))))) (-29.70)

>rheMac2_mml-mir-3118-1_chr10:59018434-59018508_-

CACACUACAAUAAUUUUCAUAAUGCCAUCACGCACAAUCACCAUAUGACUGCAUUAUGAAAAUUAUUGUAGUAUU

...((((((((((((((((((((((..(((...............)))..))))))))))))))))))))))... (-28.30)

>rheMac2_mml-mir-3618_chr10:64151601-64151688_+

UAAGCUGAGUGCAUUGUGAUUUCCAAUAAUUGAGGCAGUGGUUCUAAAAGCUGUCUACAUUAAUGAAAAGAGCAAUGUGGCCAGCUUG

(((((((..((((((((..(((.((.((((..(((((((..........)))))))..)))).)).)))..))))))))..))))))) (-29.90)

>rheMac2_mml-mir-1306_chr10:64151913-64151997_+

GUGAGCAGUCUCCACCACCUCCCCUGCAAACGUCCAGUGGUGCAGAGGUAAUGGACGUUGGCUCUGGUGGUGAUGGACAGUCCGA

....((.((((.(((((((......((.((((((((.((.(.....).)).)))))))).))...)))))))..)))).)).... (-30.70)

>rheMac2_mml-mir-5571_chr10:66997484-66997596_+

AUCUGACUCAAAAUAUGAACCAAGCAAUUCUCAAAGGGGCCUCCCAGGAAAUUCACUUUAGGAAGUCCUACAAGGCUCCUCUGAGAGUUGCUAAAACAAAACAUUGACAGCCC

..(((..((((...........(((((((((((.((((((((...((((..(((......)))..))))...)))))))).)))))))))))...........)))))))... (-39.40)

>rheMac2_mml-mir-548j_chr10:70393738-70393850_-

GGGAAGCCAGUAAACAGUUAGGCUGGUGCAAAUGUAAUUACGGUCUUUGAUAUUACUUUCAGUGGCAAAAACUGCAUUACUUUUGCACCAGCCUACUAGAACACUGAGCUUAG

...((((((((...((((.(((((((((((((.(((((..((((.((((.((((......)))).)))).)))).))))).)))))))))))))))).)...)))).)))).. (-43.70)

>rheMac2_mml-mir-3199-1_chr10:71750678-71750766_-

GGUGACUCCCUGGAACUGCCUUAGGAGAAAGUUUCUGGAAGUUUUGACAUUCCAGAAACCUUCUCCUAAGGCAGUCCCUGGGAGUCACU

((((((((((.((.(((((((((((((((.((((((((((((....)).)))))))))).))))))))))))))).)).)))))))))) (-65.00)

>rheMac2_mml-mir-3199-2_chr10:71750679-71750765_+

GUGACUCCCAGGGACUGCCUUAGGAGAAGGUUUCUGGAAUGUCAAAACUUCCAGAAACUUUCUCCUAAGGCAGUUCCAGGGAGUCAC

(((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((.((....))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))) (-70.80)

>rheMac2_mml-mir-5739_chr10:72292321-72292400_+

GGUUGGCUAUAACUAUCAUUUUCAAGGUUGUGCUUUUAGGAAAUGUUGGCUGUCCUGAGGAACGAGAAUGGGGAGGUGGG

............(((((.((((((...((((..((((((((...........)))))))).))))...))))))))))). (-16.40)

>rheMac2_mml-mir-3928_chr10:75042691-75042750_-

UCCUAAACUCUAAGGUUCCGCCUGCGGGCAGGAAGCGGAGGAACCCUGGAGCUCUUUGGC

..((((((((((.((((((..((((.........)))).)))))).)))))...))))). (-22.50)

>rheMac2_mml-mir-4764_chr10:77325791-77325878_-

UCUUCCCCAUGGAUGUGGAAGGAGUUAUCUGUCUCCAGUCAGAUAACUGUCACUAGUCAGUUAACUCCUUCCACACCCAUGGGGGAGA

((((((((((((.((((((((((((((.(((.((...(.(((....))).)...)).))).)))))))))))))).)))))))))))) (-55.10)

>rheMac2_mml-mir-3909_chr10:79247253-79247371_+

GGUUUGCUGUUGCACCAUCAUUCCUCUGGGGAGCAGGCCCUGGGAGACAGGGAAAAGCACACCAGGAGCUUGUCCUCUAGGGCCUGCAGUCUCACAGGAGUGUGACGUGCACCGAGACC

(((((.(.((.((((...(((((((.(((((.((((((((((((.((((((.................)))))).))))))))))))..))))).)))))))....)))))).)))))) (-57.60)

>rheMac2_mml-mir-6069_chr10:79248324-79248408_-

UGGUGGCCCCUGGGCCUGGGCCUGCGCCUGCUGCCCCCCGCCCAGCGCAGGAGGGCGGAGGGUCACUCCUUAGGUGGUCCCAGUG

(((.((((((((((..(((.(((.(((((.((((.(........).))))..))))).))).)))..)).)))).)))))))... (-41.90)

>rheMac2_mml-mir-4766_chr10:84714581-84714656_-

CUGAAGCUCCUUCUGAAAGAGCAGUUGGUGUUUAUUUUUUACUAAACAGCAAUCGCUCUUUUGGAAGGAACUUGAG

((.(((.(((((((((((((((.((((.((((((........)))))).)))).))))))))))))))).))).)) (-37.30)

>rheMac2_mml-mir-4762_chr10:89759441-89759515_+

CUGAUACCCCAAAUCUUGAUCCGAAGCCUUGAUCAGAAGCUACUAAGGCUUCUGAUCAAGAUUUGUGCUGUCAAG

.(((((.(.((((((((((((.(((((((((............))))))))).)))))))))))).).))))).. (-33.10)

>rheMac2_mml-mir-4763_chr10:90121899-90121988_+

CCAUCCCUCCUGCCCUGCGCCUGCCCAGCCCUCCUGCUCCGGUGACUGAGGACCGCUGGGCAGGGGCUGGUGUUGGGCGGGGGCGGCAGG

........((((((..((.((((((((((((((((((.((((((.........))))))))))))...)).)))))))))).)))))))) (-55.80)

>rheMac2_mml-mir-3201_chr10:92296082-92296134_+

GGAAUGUGAAGAAAAAUAAGAGGCUAGGAUUAGCCUCUUAUUUUUACAUGCCU

((.(((((((....((((((((((((....))))))))))))))))))).)). (-22.50)

>rheMac2_mml-mir-1302-10_chr11:10197-10333_+

GGAUGCCCAGUUAGUUUGAAUUUUAGAUAAACAACGAAGAAUUUCUUAGCAUAAAUAUGUCCCAAGCUUAGUUUGGGACAUACUUAUGCUAAAAGUAUUAUUGGUGGUUUAUCUGAGAUUCAAAAUUAAGCAUUUUA

((((((....((((((((((((((((((((((.((.((.(((...(((((((((.((((((((((((...)))))))))))).)))))))))....))).)).)).))))))))))))))).))))))))))))).. (-55.70)

>rheMac2_mml-mir-3649_chr11:1725913-1725978_-

ACUUGGACCAGGCACCUGUGUGUGCCCAAGGGUUUCUAGCAAACACGGGGACCCGAGUGUCUAAGC

.((((((((.((..(((((((.(((...((.....)).))).)))))))..))...).))))))). (-25.30)

>rheMac2_mml-mir-4669_chr11:6474232-6474296_-

GCCUCCCUUCACUUCCUGGCCAUCCAAAGCAUCUGUGUCUCUGCAUCCGGGAAGUCGAGGAGGGC

((((.((((.(((((((((..((.((.((((....)).)).)).))))))))))).)))).)))) (-25.20)

>rheMac2_mml-mir-614_chr11:13287194-13287283_+

UCUAAGAAACACAGUGGUCUCUGGAGCCCGCACAAGCAGGCCAGCCCUGCACUGAAUGCCUGUUCUUGCCAGGUGGCCGAAGGGUGCUGC

...........(((((.(((.(((.(((.(((..((((((((((.......)))...)))))))..)))..)))..))).))).))))). (-30.10)

>rheMac2_mml-mir-4494_chr11:44415630-44415714_-

AGUUUUAGUUACCCCUGGUCAGCUGCAGUCUGAAAAUAUGAAAUGGAAAAUUCCAGACUGUGGCUGACCAGGGGUAACUGAAACC

.(((((((((((((((((((((((((((((((.....................))))))))))))))))))))))))))))))). (-57.60)

>rheMac2_mml-mir-6505_chr11:45212696-45212766_+

GCGUUGGAAUAGGGGAUAUCUCAGCAUGUUGAGCCCUGUCUCUGGAGAGCUGACUUCUACCUGUUCCAAAG

...(((((((((((((....(((((.(.((.((........)).)).))))))..))).)))))))))).. (-24.30)

>rheMac2_mml-mir-3654_chr11:45521001-45521056_+

UUCAUGAGCUGCAAUCUCAUCACUGGAAUGUUCCAGCGACUGGACAAGCUGAGGAA

(((.(.((((....(((..((.(((((....))))).))..)))..)))).).))) (-15.90)

>rheMac2_mml-mir-1291_chr11:45776505-45776591_-

GGUAGAAUUCCAGUGGCCCUGACUGAAAACCAGCAGUUGUACUGUAGCUGUUGGUUUCAAGCAGAGGCCUAAAGGACUGUCUUCCUA

((.(((..(((...(((((((.((..(((((((((((((.....)))))))))))))..))))).))))....)))...))).)).. (-36.10)

>rheMac2_mml-mir-4701_chr11:45893447-45893509_-

CCUUGGCCACCACACCCACCCCUUGUGAAUGUCAGGCAAUGGGUGAUGGGUGUGGUGUCCACA

...(((.(((((((((((((((((((.........)))).))).).))))))))))).))).. (-32.90)

>rheMac2_mml-mir-3198-1_chr11:51333723-51333802_-

GAAUCUGUUCUCACUGUUCACCCAGCACUAGCAGUACCAGACGGUUCUGUGGAGUCCUGGGGAAUGGAGAGAGCACAGUC

.....(((((((.((((((.(((((.(((.((((.(((....))).))))..))).))))))))))).)))))))..... (-35.50)

>rheMac2_mml-mir-1228_chr11:54262407-54262479_+

GUGGGCAGGGGCAGGUGUGUGGUGGGCGGUGGCCUGCGGUGAGCACGGCCUUCACACCUGCCUCGCCCCCCAG

..((((.((((((((((((....((((.(((..(......)..))).)))).))))))))))))))))..... (-43.20)

>rheMac2_mml-mir-6125_chr11:59451801-59451896_+

GCUCUGGGGCGUGCCGCCGCCGUCGCUGCCACCUCCCCUACCGCUAGUGGAAGAAGAUGGCGGAAGGCGGAGCGGCGGAUCUGGACACCCAGCGGU

((((((((..((.(((...(((((((.......((((((.((((((...........)))))).))).))))))))))...))))).))))).))) (-41.70)

>rheMac2_mml-mir-548g_chr11:61637521-61637617_+

CAUUGGCAUCUAUUAGGUUGGUACAAAACUAACUGCAGUUUUUGCCAUUACUUUCAGUAGCAAAAAUCUCAAUUACUUUUGUACCAACUUAAUACUU

..........((((((((((((((((((.(((.((..((((((((...((((...))))))))))))..)).))).))))))))))))))))))... (-31.50)

>rheMac2_mml-mir-6074_chr11:63060875-63060981_-

UAUCAACCCCAUGUAUUUUUUACUUAUCUUCAGUCAACUGAUUUGCUCUUUGGUGGAGAUAUUCAGAGACCAGUGGAGAUACGGGGGAGUAUUGAGGGUGGGUGUGG

((((.((((((.(((((((((.(.(((((((((((..((((.(..((((.....))))..).)))).)))...)))))))).)))))))))))).)))).))))... (-31.00)

>rheMac2_mml-mir-6502_chr11:63269621-63269696_+

CAGAGUGGGAGCUCUAGAAAGAUUGUUGACCAAUGAUCUUAUUGACUAGAUCAUCUUUCUAGAGUAUGACUAUUUU

..((((((..(((((((((((((.(((...(((((....)))))....))).)))))))))))))....)))))). (-24.70)

>rheMac2_mml-mir-3913-1_chr11:66573277-66573378_-

UUGUUUAUAAUAAACUGAAAUAUUUGGGACUGAUCUUGACACUCUUACAUGUUUUGGCAGACAUCAAGAUCAGUCCCAAAUAUUUCAGUUUAUUAUAGACAG

.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((...(((..((.....))..)))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))))). (-59.40)

>rheMac2_mml-mir-3913-2_chr11:66573278-66573377_+

UGUCUAUAAUAAACUGAAAUAUUUGGGACUGAUCUUGAUGUCUGCCAAAACAUGUAAGAGUGUCAAGAUCAGUCCCAAAUAUUUCAGUUUAUUAUAAACA

(((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((.(((..((.....))..)))..))))))))))))))))))))))))))))))))))).))) (-56.10)

>rheMac2_mml-mir-1252_chr11:76445916-76445980_+

AGAAAGAAGGAAGCUGAAUUCAUUUAGAAAAGAGAAUGCCAAAUGAGCUUAAUUUCCUUUUUUCU

(((((((((((((.(((.(((((((.(...........).))))))).))).))))))))))))) (-17.90)

>rheMac2_mml-mir-617_chr11:77769934-77770016_-

CAUCAUAAGGAGCCUGGACUUACCAUAUGAAGGUGGUAGGAAAUGGGAAGUCUAGGCUCCUUCUGAUUCAAUAAAUGAGGAAC

.((((.((((((((((((((..((((................))))..)))))))))))))).))))................ (-33.60)

>rheMac2_mml-mir-4699_chr11:78117298-78117358_+

AGCAGUUGGAGAAGAUUGUAGAGUAAGUUUCUGAUUAAGAAAUGGAAUUUCUCCAAUUGCU

((((((((((((.((((.(.......((((((.....))))))).)))))))))))))))) (-21.00)

>rheMac2_mml-mir-5700_chr11:95785448-95785518_+

UUAAUUAAUGCAUUAAAUUAUUGAAGGCCCUUGGGCACCCCAGGCCUUCAAUAAUUUAAUGCAUUUAUUGA

(((((.(((((((((((((((((((((((..((((...))))))))))))))))))))))))))).))))) (-39.60)

>rheMac2_mml-mir-3685_chr11:96539746-96539807_+

GUACAUUUCCUACCCUACCUGAAGACUUGAGAUUAUAGCCUUUUGGGGGAUAGGCAAAGUAC

((((.((((((((((..((.((((.((.........)).)))).))))).)))).))))))) (-15.90)

>rheMac2_mml-mir-1251_chr11:98713150-98713219_+

GUGGACUCUAGCUGCCAAAGGCGCUUCUCCUUCUGAACAGAGCGCUUUGCUCAGCCAGUGUAGACAUGGC

((..((.((.((((...(((((((((.((.....))...)))))))))...)))).)).))..))..... (-20.80)

>rheMac2_mml-mir-4495_chr11:99122894-99122959_-

AAGAAAUGAAAACAGGCUUUUUGCUCAGUUGAGUGAUUUUGAGCAAAAAGCUUAUUUACAUUUCUG

.(((((((.(((.(((((((((((((((..........))))))))))))))).))).))))))). (-27.50)

>rheMac2_mml-mir-4303_chr11:99179318-99179383_-

AGAAAAUAGCUUCUGAGCUGGGGGUAGCUUGCUCUGCUUUUCUUUAGCUUAGGACCUAACCAUGGU

......(((.((((((((((((((.(((.......)))..)))))))))))))).)))........ (-21.70)

>rheMac2_mml-mir-1827_chr11:101425752-101425817_+

UCAGCAGCACAGCCUUUGGCCUAAAGCAAUGAGAAGCCUCUGAAAGGCUGAGGCAGUAGAUUGAAU

((((....((.(((((.(((((....((..(((....)))))..)))))))))).))...)))).. (-15.50)

>rheMac2_mml-mir-3652_chr11:105044324-105044453_+

CGGCUGGAGGUGUGAGGAUCCGAGCUUAGGGGUGGGGGUGGAGGCGGCUCCUGCGAUCGAGAGGGACUUGAGACUCACCGGCCGCACGCCAUGAGGGCCCUGUGGGUGCUGGGCCUCUGCUGCGUCCUGC

..((.(((.((((((((.((((.((((((((((....((((.(((((((..((.(.(((((.....)))))..).))..)))))).).))))....))))).)))))..)))))))).)).)).))).)) (-54.20)

>rheMac2_mml-mir-3922_chr11:105706113-105706196_+

GGAAGAGUCAAGUCAAGGCCACAGGUCCUACAACAGGGCUGGAAAGCACACCUGUGGGACCUCUGGCCUUGGCUUGACUCUUUC

(((((((((((((((((((((.((((((((((.....(((....))).....)))))))))).))))))))))))))))))))) (-59.00)

>rheMac2_mml-mir-1178_chr11:120698813-120698903_-

GGGUUGGCUGGCAGAGGAAGGGAAGGGUCCGGGGUCAGCUGAGCAUGCCCUCACGUUGCUCACUGUUCUUCCCUAGAAUGUCAGGUGAUGU

..((((.((((((.....(((((((((....(((.((((((((......)))).)))))))....)))))))))....)))))).)))).. (-33.50)

>rheMac2_mml-mir-4700_chr11:121760337-121760406_+

UCAGGUUUGGGGAUGAGGACAGUGUGUCCUGAAAUUCACAGGACUGACUCCUCACCCCAGUGCACGAGGA

((..((((((((.((((((..((..((((((.......))))))..)))))))))))))).))..))... (-29.70)

>rheMac2_mml-mir-4304_chr11:124278904-124278965_-

AGAGAAAUGGCUAGCAUGUCCAGGGCAUCCCCAUUGCUCUGUGACCACUGCCAUCCUUCUCC

.((((((((((.((...((((((((((.......))))))).)))..)))))))..))))). (-25.80)

>rheMac2_mml-mir-5188_chr11:126233481-126233593_+

GGGAGGCCUAGAAAUUUCUCUGGUUUCAAUGGGUACGAUUAUUGUAAUCAGGAUCCAUUCAAUAAUCGGACCCAUUUAAACCGAAGGUUUUAAAAGACAGGAAUAGAAUCCCA

((((...((((((((((.((.(((((.(((((((.(((((((((.(((........)))))))))))).))))))).))))))))))))))............)))..)))). (-33.40)

>rheMac2_mml-mir-3612_chr11:129566966-129567052_+

GAGACUGGGGAUGAGGAGGCACCUUGAGAAGUGGAAGGAAUGGGAUCUACUUCCAGUUCACUAGAGGCAUCUCGACACCCCCAGCUC

(((.((((((.((..((((..((((..(((.((((((............)))))).)))....))))..))))..)).))))))))) (-37.40)

>rheMac2_mml-mir-4785_chr12:23950819-23950891_-

GUAGGUGGGGACGCGGCGGCGCUGCUCCUCCGCUGCCGCCGGGAGAGUCGGCGACGCCGCCAGCUCCGCGCGC

((..((((((..((((((.(((((((((((.((....)).))).))).))))).))))))...))))))..)) (-39.80)

>rheMac2_mml-mir-4774_chr12:32219551-32219624_+

UAUAUUGUUGUCUGGUAUGUAGUAGGUAAUAACUGACAAACAGACGAUUGCCUAACGUGCCAGAAAGCAACAUA

....(((((.((((((((((..((((((((..(((.....)))...)))))))))))))))))).))))).... (-28.10)

>rheMac2_mml-mir-1246_chr12:40238456-40238528_-

UGCAUCCUUGAAUGGAUUUUUGGAGCAGGAGUGGACACCUGACCCAAAGGAAAUCAAUCCAUAGGCUAGCAAU

(((..(((...((((((((((((..((((........))))..))))).......))))))))))...))).. (-20.10)

>rheMac2_mml-mir-4444-1_chr12:40832312-40832385_+

GUGACGACUGGCCCCGCCUCUUCCUCUCGGUCCCAUAUUGAACUCGAGUUGGAAGAGGCGAGUCCGGUCUCAAA

.(((.((((((.(.((((((((((.((((((.(......).)).))))..)))))))))).).))))))))).. (-37.70)

>rheMac2_mml-mir-3128_chr12:40875220-40875283_-

UUCCUCUUGCAAGUAAAAAACUCAUUUUUUAAGGAAAAUGAGAGUUUUUUACUUGCAGUAGGAA

(((((.(((((((((((((((((((((((....))))))..))))))))))))))))).))))) (-28.60)

>rheMac2_mml-mir-4437_chr12:44898546-44898605_-

ACUUUGUGCAUUGGGUCCACAAGGAGGGGACGACCUUUGUGGGCUCAGGGUGUAAAGGUU

.((((((((.(((((((((((..((((......))))))))))))))).))))))))... (-26.00)

>rheMac2_mml-mir-1245a_chr12:52619651-52619720_+

AUUUAUGUAUAGGCCUUUAGCUCAUCUAAUGUUGAAUACUCUUUAGAUGAUCUAAAGGCCUACACAUAAA

.(((((((.(((((((((((.((((((((.............)))))))).))))))))))).))))))) (-32.60)

>rheMac2_mml-mir-1245b_chr12:52619652-52619720_-

UUUAUGUGUAGGCCUUUAGAUCAUCUAAAGAGUAUUCAACAUUAGAUGAGCUAAAGGCCUAUACAUAAA

(((((((((((((((((((.((((((((...((.....)).)))))))).))))))))))))))))))) (-36.20)

>rheMac2_mml-mir-2355_chr12:71005065-71005151_-

CAGACGUGUCAUCCCCAGAUACAGUGGACAAUAUGCUAUUAUAAUUGUAUGGCAUUGUCCUUGCUGUUUGGAGAUAAUACUGCUGAC

(((..((((.(((.((((((((((.(((((..(((((((.........))))))))))))))).))))))).))).))))..))).. (-31.90)

>rheMac2_mml-mir-1302-4_chr12:71164776-71164925_-

AAUGCAGAAGCACAGCUUAAAUUUGAAUUUCAGAUAAACAAAUUUUUCUUAGAAUAAGUAUGUCCCCAUGCAACAUUUGGGACAUACUUAUGCUAAAACAUUAUUUGUGUUUCAUCUGAAAUUCAAAUUCAACUGGACAUCCUGUAUUUU

((((((((.(..(((.((.((((((((((((((((..((((((.....((((.(((((((((((((.(((...)))..))))))))))))).))))......)))))).....)))))))))))))))).)))))..).).))))))).. (-51.90)

>rheMac2_mml-mir-4775_chr12:71656797-71656871_+

AUUAAGCUUUUAAUUUUUUGUUUUGGUCACUCUUGAUAGCAGACAUUGACUGAAACAAAAAAUUAAAAGCUUUAU

...((((((((((((((((((((((((((.(((.......)))...))))))))))))))))))))))))))... (-30.10)

>rheMac2_mml-mir-548f-2_chr12:76199544-76199641_-

UAAUAACUAUUAAGUUGGUGCAAACAUAAUUGUGGUUUUUGUCAUUACUUUUAAUGGCAAAAACUGUAAUUACGUUUGCACCAACCUAAUAUUUUAAU

.......(((((.((((((((((((.(((((((((((((((((((((....))))))))))))))))))))).)))))))))))).)))))....... (-42.10)

>rheMac2_mml-mir-6513_chr12:82101206-82101268_-

GCUUUGGGAUUGAGGCCACAUAUCUCAGGUCCCUAGCUGGUCAAGUGUCAUCUGUCCCUAGGC

((((.(((((.(((((.((....(.(((........))))....))))).)).))))).)))) (-18.10)

>rheMac2_mml-mir-3131_chr12:82912096-82912150_-

GAGGACUGGUGGAAGGGCCUUUCCCCUCAGGCCAAGGCCUCCGCCCCAGCUUCUC

(((((((((.((..(((((((..((....))..)))))).)..)))))).))))) (-24.60)

>rheMac2_mml-mir-3132_chr12:83397139-83397213_-

GGUGGGAUGGGUAGAGAAGGAGCUCAGAGGACUGUGCGCCUUAUUUCCCCUGAGCCCUCCCUCUCUCUUCCCACC

(((((((.(((.((((.(((.((((((.(((..(((.....))).))).)))))))))..))))))).))))))) (-37.90)

>rheMac2_mml-mir-4268_chr12:83761874-83761937_-

AGGCACAUCAGAUUCCAAAGGUUUUGCCUUAGCAGCUCCUCCUCUCAGGAUGUGAUGUCACCUA

(((.((((((.((((...(((..((((....))))..))).......)))).))))))..))). (-17.10)

>rheMac2_mml-mir-4439_chr12:88889068-88889141_-

CCAGUGACUGAUACUUUGGAGGCAUUUAUCUAAGACACACACAAAUGCCUCCAAGGUAUCAGUUUACCAGGCCA

((.((((((((((((((((((((((((...............)))))))))))))))))))).))))..))... (-34.50)

>rheMac2_mml-mir-5702_chr12:90549386-90549469_-

GCCUCAGCUCCUGGGAUAUGCUGCUGGUCCAACCUGAAAUCCUUCUGUAGGUUGAGUCAGCAACAUAUCCCAUGACUUUUGGGU

((((.((.((.(((((((((.((((((.((((((((...........))))))).))))))).))))))))).))))...)))) (-35.60)

>rheMac2_mml-mir-4777_chr12:95232108-95232195_+

UGGAAUAUUACGGCAUUCUAGAUGAGAGAGAUAUAUAUAUACCUCAUAUGUAUGUGGUAUACCUCAUCUAGAAUGCCAUAAUAUUCUA

((((((((((.(((((((((((((((..(..((((((((((.....))))))))))...)..))))))))))))))).)))))))))) (-41.50)

>rheMac2_mml-mir-1244-3_chr12:95584685-95584769_+

AUCUUAUUCCGAGCAUUCCAGUAACUUUUUUGUGUAUGUACUUAGCUGUACUAUAAGUAGUUGGUUUGUAUGAGAUGGUUAAAAA

(((((((.....(((..((((..(((......((((.((((......)))))))))))..))))..))))))))))......... (-15.10)

>rheMac2_mml-mir-5001_chr12:96441052-96441150_-

AGCCCAGGGCGGCUGCGCAGAGGGUUGGCCUCAGCGGCGGAGCUGGCUUCAGGUCUCAGCUUUGUCGCCGUCCAGGUCCUGUGACCUGCCCGCUCUCCU

(((...((((((.(.(((((.((.((((.(...(((((((((((((((...)))..)))))))))))).).)))).)))))))).)))))))))..... (-44.30)

>rheMac2_mml-mir-4269_chr12:103182564-103182647_+

ACAACGUCCUGCAGGCACUGACGGCCCCGGCUUCUGCCCCUUUCUUUGUGGAAGCCACUCUGUCAGGUCUGGGACAGAGGGGCA

.....((((..(((((.(((((((....(((((((((..........)))))))))...))))))))))))))))......... (-34.20)

>rheMac2_mml-mir-2467_chr12:103228101-103228170_-

GGACAAGCACCUGAGGCUCUGUUAGCCUUGGCUGUGGGUCCAGCUCCUUAGAGCAGAGGCUCAGGGUCUG

((((.....((((((.(((((((......(((((......)))))......))))))).)))))))))). (-31.10)

>rheMac2_mml-mir-4786_chr12:103844320-103844399_-

GGGCGUGGCCUGCGACCGGGACUGGACGCACCACUCCCCCUGUCAUGAGGUGAAGCCAGCUCUGGUCCGGGCCAUUUCAC

.((.((((((((.(((((((.((((...((((................))))...)))).))))))))))))))).)).. (-38.60)

>rheMac2_mml-mir-3133_chr12:105406245-105406319_+

CAGAAUUUGCUAGGAACUCUUAAAACCCAAAAGUAAAAGACAACCUGUUGAGUUUUAAGGGUUCUUUAUAUUCUG

((((((.....(((((((((((((((.(((.((...........)).))).)))))))))))))))...)))))) (-23.20)

>rheMac2_mml-mir-4429_chr13:11612143-11612215_-

AGGGAGAAAAGCUGGGCUGAGAGGCGACUGGUGUCUAACCUGUUCGUCUCUCCAACUCAGACUGCCUGACCCA

.(((.....(((((((..((((((((((.(((.....))).).)))))))))...))))).))......))). (-28.80)

>rheMac2_mml-mir-548s_chr13:11834250-11834331_+

UUACUACAGAAAUAACUACAGUUUUUGCCACUAUUUUUAAUAAUUAUAAUAAUGGCCAAAACCGCAAUUAUUUUUGCACCAA

......(((((((((...(.(((((.((((.((((............)))).)))).))))).)...)))))))))...... (-15.50)

>rheMac2_mml-mir-3681_chr13:12262729-12262800_+

UCUUCCAGUAGUGGAUGAGGCACAGUGUGCAGGGUCAACUGUGCAUGCAGUGCUUCAUCCACUACCAGAAGU

.((((..((((((((((((((((.(((((((.((....)).))))))).))))))))))))))))..)))). (-45.70)

>rheMac2_mml-mir-3125_chr13:12781356-12781434_+

GAGAAUGGGGUGGAGGAAGCUGUGGGGAAAACUCACCGUGCCUGUGGUUCGAGAUCCCGGCCUUCCCCCUCCUUUCCUC

..(((.((((.((.(((((..((.((((...(((((((......))))..))).)))).))))))))))))).)))... (-31.80)

>rheMac2_mml-mir-4757_chr13:19249720-19249796_+

CUGCAGCCCGAGGCCUCUGUGACGUCACAGUGUCUGCAGGAGGAGACCAUGACGUCACAGAGGCUUAGCGCUCUGAG

....(((.(.(((((((((((((((((..((.(((......))).))..))))))))))))))))).).)))..... (-41.30)

>rheMac2_mml-mir-4263_chr13:27988759-27988841_+

AUAGGGCUCUUCAGGGUUUUACUUGGGAGACUGGAGUGGCCAGUGUUCCUAAACAAUUCUAAGUGCCUUGUCCCACAACAUAC

(((((((.(((.((((((......((((.(((((.....))))).)))).....))))))))).)))))))............ (-27.60)

>rheMac2_mml-mir-548ad_chr13:35460359-35460439_+

CUAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAAUUGUGGUUUUUGAAAGUAACUUGGCGAAAACCACAAUGACUUUGCACCAACCUAAUAC

.(((((((((((((((((.((.(((((((((((((.(((...)))..))))))))))))).))))))))))))))))))). (-43.80)

>rheMac2_mml-mir-4431_chr13:52932769-52932862_-

UGUUCUGCGACUCUGAAAACUAGGAGGUUUAUGAUUGGGCAUUUCUCACCCGAUGCCCAAUAUUGAACUUCCUAGUUGUCAGAGUCAUUAACCA

........((((((((.((((((((((((((..((((((((((........))))))))))..)))))))))))))).))))))))........ (-49.80)

>rheMac2_mml-mir-3682_chr13:54127689-54127771_-

UAAGUUAUAUAUGUCUACCUCUACCUGCGUUAACAUAACAUAAUAAAGGUGUCAUGGUACAGGAGGUAGACAUAUAUAACUUA

((((((((((((((((((((((((((..((((........))))..))))...........)))))))))))))))))))))) (-34.60)

>rheMac2_mml-mir-4432_chr13:60545132-60545215_-

GCAUCUUGCAGAGCCGUUCCAAUGUGACACCUCUAGAGUGUCAUCCCCUAGAAUAUCACCUUGGAAAGGCUCUGCAAGAUGCCU

(((((((((((((((.((((((.((((....(((((.(.(....)).)))))...)))).)))))).))))))))))))))).. (-46.20)

>rheMac2_mml-mir-5192_chr13:62412004-62412093_+

UUAGUUCCAGCCUCCUGGCUCACCUGGAACCAUUUCUCCUGGGAAGCAUCGAAGCUGAGAGUGGAUUCCAGGCAAUGAGGGCUUGGUACU

..(((.((((((......((((((((((((((((.(((......(((......))))))))))).)))))))...))))))).))).))) (-31.40)

>rheMac2_mml-mir-4434_chr13:64734090-64734142_+

UCACUUUAGGAUAAGUAAAGUAGAACUUUGGUUUUCAACUUUUCCUAUGGUGU

.((((.(((((.((((...(.(((((....)))))).)))).))))).)))). (-15.70)

>rheMac2_mml-mir-4778_chr13:66653689-66653769_-

UCACAUGCUCAACUCUGUAAAGCAAGAAGAGGUGAAGAAGAGGUGAAGCCCUCUUCUUCCUGUACAGAGUUGAAUAUGUAG

..(((((.(((((((((((.((...........((((((((((......)))))))))))).))))))))))).))))).. (-33.80)

>rheMac2_mml-mir-3126_chr13:69341085-69341158_+

AUGAUUAUAUGAGGGACAGAUGCCAGAAGCACUGGUUAUGAUUUGGAUCUGGCAUCCCUCACACAGAUAAUUAU

((((((((.(((((((....(((((((..((............))..)))))))))))))).....)))))))) (-23.00)

>rheMac2_mml-mir-5000_chr13:75335747-75335849_+

CUGAAGAGUAGAGUGUGUGGUCCAGGUUCAGAAGUGUUCCCGAGUAACUUGUGCUUAUAACUCAGGACACUUCUGAACUUGGACCAUACAGGUCUCCCUGCUU

.....((((((((((((((((((((((((((((((((.((.((((..............)))).))))))))))))))))))))))))))...)))..))))) (-52.30)

>rheMac2_mml-mir-4264_chr13:80053329-80053396_-

AAAGCUGGAUACUCAGUCGUGAAAUCAUUGUAACAUGAUAGUGACAGGUACUGGGUAAGACUGCACAG

...((.(..(((((((((.((...(((((((......))))))))).).))))))))...).)).... (-17.90)

>rheMac2_mml-mir-6071_chr13:86361832-86361909_-

GUUUCUGCUGCCAGCCAAGGCUCUGGGUCUGGCUUACUCCCUAGCUUACUGUCCUCAGAACCUCUGCCACCACGGAAG

.((((((.((...((..(((.((((((...((((........))))......)).)))).)))..))...)))))))) (-20.50)

>rheMac2_mml-mir-4779_chr13:86778670-86778747_-

UAAAUGUCUUACUGCUUUUACUGUUGCCUCCUAGAGUCCAUUCUUUAGGAGGGAAUAGUAAAAGCAGUAAGACAUUUA

(((((((((((((((((((((((((.((((((((((......)))))))))).))))))))))))))))))))))))) (-54.30)

>rheMac2_mml-mir-4436a_chr13:89362001-89362085_+

GCCUUACUUUUCCACUUCUGCCUGCCCUGCCCCUCGAAUCUGCUCUGUGAUUUGGGCAGGGCAGGCAGAAGUGGACAAGUGAGGA

.((((((((.((((((((((((((((((((((...(((((........))))))))))))))))))))))))))).)))))))). (-65.70)

>rheMac2_mml-mir-3127_chr13:97220531-97220603_+

GGCCAGGCCCAUCAGGGCUUGUGGAAUGGGAAGAAGGGAUCCUUCCCCUUCUGCAGGUCUGCUGGGUGCGGCU

((((..(((((.((((.(((((((((.((((((........)))))).))))))))))))).)))))..)))) (-40.80)

>rheMac2_mml-mir-5696_chr13:101252001-101252084_+

GUGUCAUUUAGGUAGUCUGAUGCCUGCUACUGAUGACAUACAACGUAAGUGCUCAUUUGGGCAUCAGAUUACCUAAAUGAACAC

((((((((((((((((((((((((((.....((((((((.........))).))))))))))))))))))))))))))).)))) (-40.90)

>rheMac2_mml-mir-4772_chr13:102349938-102350015_+

GUGAUUGCCUCUGAUCAGGCAAAGCUGCAGACUGUCUUCCCAGAUAGUCUACAACUUUGCCUGAUCCGAGGCAGUCAC

(((((((((((.((((((((((((.((.(((((((((....))))))))).)).)))))))))))).))))))))))) (-54.20)

>rheMac2_mml-mir-4265_chr13:108948198-108948296_-

UGCAGUGGGUUGGAGCUUCAGCCUACACCUGUAAAGAACUGGUCAGCCUGGGGACUGGUGAUCUCUGCAGCUGUGGGCUCAGCUCUGGGCUGGACCUGG

..((((((.((((((((..((((((((.(((((.((((((((((........)))))))..))).))))).)))))))).)))))))).)))...))). (-42.00)

>rheMac2_mml-mir-4267_chr13:109794110-109794193_-

CUCUAAGCAGGCUCCAGCUCGGCGGCACUGGGGGAAGGUUCCAGACCCCAGCCUCUGUCAUCCCUGCAUGGAGCCCACACCUCC

.........(((((((((..((.((((((((((............))))))....))))..))..)).)))))))......... (-32.10)

>rheMac2_mml-mir-4436b-1_chr13:109806322-109806412_-

GCGUCCUCACUUGUCCACUUCUGCCUGCCCUGCCUGAAUGGUGCAGCAGAUUCAAGGGUCAGGGCAGGCAGAAAAGGACAAGUGAGGCCAU

....((((((((((((..(((((((((((((((((((((..........))))..))).))))))))))))))..)))))))))))).... (-58.40)

>rheMac2_mml-mir-4435-1_chr13:110695216-110695295_-

AGGCAGCAAAUGGCCAGAGUUCAUACAGAGGGAUGAGUGCACUUCACCUGCAAUGUGACUCAGCAGGCCAACAGAUGCUA

.((((.....(((((.((((.((((..(.(((.((((.....))))))).)..))))))))....))))).....)))). (-23.40)

>rheMac2_mml-mir-4771-1_chr13:111173655-111173728_-

GCUCUAGCCUAUGUUUAGACCUGGUGUGCUUCAGUUUCCCUCCAAGCGGACUAGACCUACAAUUAGCCUUGAGC

((((.((.(((..(.(((..(((((.(((((.((.....))..))))).)))))..))).)..))).)).)))) (-20.80)

>rheMac2_mml-mir-5590_chr13:117316088-117316141_-

UUGCCAUACAUAGACUUUAUUGUGUUGAUAAACAAGAAAGUUCAUGUACGGCAA

(((((.(((((.((((((.((((........)))).)))))).))))).))))) (-19.50)

>rheMac2_mml-mir-3679_chr13:118038170-118038236_-

CCCGGUGAGGAUAUGGCAGGGAAGAGGAGUUUCCCUCUGUCCCCUUCCCCCAGUAAUCUUCAUCAUG

...(((((((((.(((..((((((.(((...........))).)))))))))...)))))))))... (-25.50)

>rheMac2_mml-mir-4782_chr13:119866995-119867074_-

AUUGCCGAGUUCUAGAUAUGAAGACAAUCAGGAAAAAGAUCUGGUUUUCUUGAUUGUCUUCACAUCUAGAACUGGGCAAU

((((((.((((((((((.((((((((((((((((((........)))))))))))))))))).)))))))))).)))))) (-49.70)

>rheMac2_mml-mir-4783_chr13:133872287-133872368_-

GGGAAAGCGGAGGGCGCGCUCCGCUCCAGGGCCAGCUGCGCUAACAGCGGCCCCGGUGUUGGGGUGCGUCUGCCGCUGCCCC

(((..(((((.(((((((((((((.((.(((((.((((......))))))))).)).).)))))))))))).)))))..))) (-56.90)

>rheMac2_mml-mir-4686_chr14:2182134-2182209_+

GGCUUCCUGUGUCUGCUGGGCUUUCUGGUGUUGGCAGCCCAAGGUGGCACACUGGGCCCAGCAGGAAGCAGAAGCC

((((((.(((.((((((((((...(((((((.(.((.(....).)).))))))))))))))))))..))))))))) (-42.40)

>rheMac2_mml-mir-3664_chr14:3894773-3894869_+

CUGUAAACUUGAAGGCAGGGAACUCUGUCUUCACUCGAGUGCCCUCCAACAUGAGCACUCAGGAGUGGUGACAGAGUUCCCUCCCUUCAACGUGGAU

......(((((((((.(((((((((((((.((((((((((((.(........).))))))..)))))).))))))))))))).))))))).)).... (-53.70)

>rheMac2_mml-mir-548k_chr14:4489614-4489728_-

CUUUUCUCAAGUAUUGCUAUUAGGUUCGUGCAAUAGUGUUUGUGUUUUUGCUUUAUUUUUAAUGGCAAAAACCGCAAUUAUUUUUCCUUCCACCUAAUAUGAUGCAAAGUUGGCU

......((((.(.((((((((((((.........((((.((((((((((((((((....))).)))))))).))))).)))).........))))))))....))))).)))).. (-25.90)

>rheMac2_mml-mir-3164_chr14:5677446-5677528_-

CUUGGAAACUGUGACUUUAAGGGAAAUGACGCACAGCAGGCCCUGGAAUCACGCCGUUUUGCUUGAAGUUGCAGUUUCCCAGG

((.((((((((((((((((((.((((((.((.....(((...)))......)).)))))).)))))))))))))))))).)). (-36.30)

>rheMac2_mml-mir-4691_chr14:6687476-6687560_-

GGAGCACUCCCAGGUCCUCCAGGCCAUGAGCUGCGACCCUGAUGUCUCUACUCCAGCCACAGACUGGGAGCGCAUAGGAGUGUCC

(((.((((((...((.((((.(((..((.((((.((....((....))...))))))))..).)).)))).))...))))))))) (-28.30)

>rheMac2_mml-mir-3163_chr14:7515721-7515793_+

UUCCUCAUGUGUAAAAUGAGGGCAUUAAGACCUUCCUUCCUUGUAUUACUGCCCCCAUUUUAUAGAUGAGGAA

((((((((.(((((((((.(((((.(((.((...........)).))).))))).))))))))).)))))))) (-30.70)

>rheMac2_mml-mir-4690_chr14:8785601-8785660_-

GAGCAGGCGAGGCUGGGCUGAACCCGUGGGUGAGAAGUGCAGCCCAGCUGAGGUCUCUGC

..((((((..((((((((((.((.(........)..)).))))))))))..)...))))) (-25.60)

>rheMac2_mml-mir-1237_chr14:10052970-10053067_-

GUGGGAGGGCCCAGGCGUGGGUAGGGGUGGGGUGGCAGAGCGCCGUCCCGGGGGCGGGGCCGAAGCACGGAGACCGUAACUCCUGCUGCGUCCCCCAG

.((((.((((.(((..(.((((.(.(((...(((...(.((.((((((...)))))).)))....)))....))).).)))))..))).)))))))). (-45.70)

>rheMac2_mml-mir-4488_chr14:12570938-12570999_-

GGUAGGGGGCGGGCUCCGGCGCUGGGACCCCGCUCGGGUGGCGCCUUGGCCCCGCCCCGCCC

(((..((((((((((..((((((...((((.....))))))))))..)).))))))))))). (-39.40)

>rheMac2_mml-mir-6503_chr14:13744427-13744512_-

AAUGGUCCCCGAGGGAGGUCUGCAUUCUAAUCCCCAGAAGCGAAGGAUUAGGGGGACAAGGAUGCAGACCUCCCUGGGGGACCAUU

.(((((((((.(((((((((((((((((..(((((..((........))..)))))..))))))))))))))))).))))))))). (-66.00)

>rheMac2_mml-mir-5582_chr14:25366120-25366208_+

UAGCCACGCUUAAAGUUAUAACUGAUAUAACUACAUCAGUAGUUAUAACUGAUAUAACUACAUCAGUUAUAACUUUAAGCGUGCCUAGG

(((.((((((((((((((((((((((............(((((((((.....))))))))))))))))))))))))))))))).))).. (-40.40)

>rheMac2_mml-mir-3973_chr14:35823494-35823600_-

GCCCAGGAUAGCUUUCUGUAUUGCUUGUUACAUUUUAGGAUUGCUUGCCCCUUGCUCCAAUGGUGCAGGCAGAAGAAAUGCAAACAAAGUACAGCAUUAGCCUUAGC

..........(((..(((((((..(((((.((((((....((((((((((.(((...))).)).))))))))..))))))..))))))))))))....)))...... (-27.90)

>rheMac2_mml-mir-4486_chr14:52293092-52293154_-

GCAUGCUGGGCAAGGCUGGCAUCUAGCACAGGCGGUAGAUGCUUGCUCUUGCCAUCGCAAUGA

.(((((..((((((((.((((((((.(......).)))))))).)).))))))...)).))). (-29.80)

>rheMac2_mml-mir-3159_chr14:53500744-53500817_-

CCAAAGUCCUAGGAUUAUAAGUGUCAGCCACGGGCCGGGCACAGUGGCUCACUCCUGUAAUCCCAGCACUUUGG

(((((((.((.((((((((((((..((((((.(((...)).).))))))))))..)))))))).)).))))))) (-32.00)

>rheMac2_mml-mir-6124_chr14:59753335-59753419_-

GGGGAGGUAGGGAAAAGGAAGGAGGAGGAGAAGGUGAGACCAGUGUCCUGGGUGCUACUCCUGCCCAGUGCCUCCCUUCCUCGUU

.(.((((.(((((...((..((.(.(((((.((......((((....))))...)).))))).)))....))))))).)))).). (-32.50)

>rheMac2_mml-mir-4299_chr14:60265860-60265926_+

UUCUCCCUUAGAGAUACAGUGUUUUCUCCCUUAGAGAGAGCUGGUGGCAUGAGAGGCAGAAAAAGGC

((((((((((....(((...((((((((.....))))))))..)))...)))).)).))))...... (-17.90)

>rheMac2_mml-mir-5691_chr14:62864386-62864453_+

GGACAAGCUUGCUCUAAGCCCUGAGAAAGCUGACAGACACCUGCUUGGCUUUCAGAGUUUUUCUGUCC

(((((.....(((((.........((((((((((((....))).)))))))))))))).....))))) (-21.80)

>rheMac2_mml-mir-302e_chr14:64776444-64776515_-

UUGAGUAAGUGCUUCCAUGCUUCAGUUUCCUUACUGGUAAGAUGGAUGUAGUAAUAGCACCUACCUUACAGA

....(((.((((((((((...(((((......)))))....))))).........))))).)))........ (-17.60)

>rheMac2_mml-mir-4687_chr14:69688048-69688127_-

ACCUGAGGAGCCAGCCCUCCUCCCGCACUCAAACUUGGAGCACUUGACCUUUGGCUGUUGGAGGGGGCAGGCCUGCGGGU

(((((.((.(((.((((.(((((.(((.(((((..(.((....)).)..))))).))).))))))))).))))).))))) (-36.90)

>rheMac2_mml-mir-3165_chr14:70113039-70113113_-

CCGGUGGCAAGGUGGAUGCAAUGUGACCUCAACACUUGGUCCUCUGAGGUCACAUUGUAUCCACCUUACCACUGG

(((((((.(((((((((((((((((((((((.............))))))))))))))))))))))).))))))) (-52.80)

>rheMac2_mml-mir-4692_chr14:70871851-70871913_+

GUUUUACCUGAUACCCACACUGCCUGGGUGGGACACUCAGGCAGUGUGGGUCUCAGAUAAAAC

((((((.((((.((((((((((((((((((...)))))))))))))))))).)))).)))))) (-44.70)

>rheMac2_mml-mir-548al_chr14:72571859-72571955_+

GGUCGGUGCAAAAAUAACUGCGGUUUUUGCCAUUAAAAAUAAUAGCAUUAAAAGUAAUGGCAAAAACGGCAAUGACUUUUGUACCAACCUAAUAGCU

(((.(((((((((.....(((.(((((((((((((....((((...))))....))))))))))))).))).....))))))))).)))........ (-36.20)

>rheMac2_mml-mir-4696_chr14:72889698-72889767_-

GAAAGCCACUGCAAGACGGAUACUGUCAUCUAUUCCGGAAGAUGACAAUGUCCAUUUUGCAGUGGCUUUG

.(((((((((((((((.(((((.((((((((........)))))))).))))).))))))))))))))). (-42.10)

>rheMac2_mml-mir-548l_chr14:93015670-93015755_-

UAUUAGGUUGGUGCAAAAGUAUUUGCGGGUUUUGUCAUUGAAAGUAAUGGCAAAAACUGCAAUUACUUCUGCACCAACCUAAUGCU

(((((((((((((((.(((((.((((((..((((((((((....))))))))))..)))))).))))).))))))))))))))).. (-48.60)

>rheMac2_mml-mir-3920_chr14:100126450-100126535_-

ACUGAGUGAAGGGGUCAGAGAGUUAAGAGAAUUAGUACAGGUGAGAUUGUACUGAUUCUUUUAACUCUCUGACCGCCUCGCUCAGU

(((((((((.((((((((((((((((((((((((((((((......)))))))))))))))))))))))))))).))))))))))) (-61.00)

>rheMac2_mml-mir-4491_chr14:109810240-109810307_+

ACAUUCGGUCAUACCAGUCCACAUUAACAUGGACCAGACAAUAUUAAUGUGGACUGGUGUGACCAAAU

......(((((((((((((((((((((..((.......))...))))))))))))))))))))).... (-36.30)

>rheMac2_mml-mir-4301_chr14:111916116-111916181_-

ACCAGCCACCUCCCACUACUUCACUUGUGAACAUUGCAUUCAUGGAGGGUGGCAGGUGCAGCUCUG

...((((((((.(((((.(((((...(((.......)))...)))))))))).)))))..)))... (-21.80)

>rheMac2_mml-mir-4492_chr14:117307432-117307512_+

CUGCAGCGUGCUUCUCCAGGCCCCGCGCGCGGACAGACACACGGACUAGUCCCGCCAGGAGCUGGGGCGCGCGCCAGCCGG

(.((.((((((..((((((..((.(.(((.((((((.(.....).)).)))))))).))..)))))).))))))..)).). (-35.50)

>rheMac2_mml-mir-3656_chr14:117423093-117423162_+

CUUUCGGCCAGCGGGACGGCAUCCGAGGUGGGCUAGGCUCGGGCCGGAGGCGGGGGGUGGGGGGGGACGG

((((((.((..((...((((..(((((.(......).)))))))))....))..)).))))))....... (-27.50)

>rheMac2_mml-mir-3167_chr14:125129595-125129679_-

GGCUAUUGAGGCACCAGUAUUUCUGAAAUUCUAUUUUCUGAAGUUCUUCAGGAAGGAUUUCAGAAAUACUGGUGCCUGGACAGCU

((((.((.((((((((((((((((((((((((...(((((((....))))))))))))))))))))))))))))))).)).)))) (-52.00)

>rheMac2_mml-mir-6090_chr14:126654515-126654574_+

CGCUGGGUCCGCGCGCCCCGGGCCCGGCGAUGUCCGCUGGGGGGAGCGAGGGGCGGGGCG

((((..((((.(.((((((...(((((((.....)))))))))).))).)))))..)))) (-33.40)

>rheMac2_mml-mir-602_chr15:382036-382124_-

UUCUCGCCCCCGCCUGACAUGGGAGACAGCUGCAGCCUGCCGUGUUCACUCGGGCCGAGCGCGUCUCGUCAGGCAAGGGAGCCCCCCGG

.....(((((.(((((((....(((((.(((.(.(((((..((....)).))))).))))..))))))))))))..))).))....... (-36.30)

>rheMac2_mml-mir-3621_chr15:1075500-1075584_+

GUGAGCUGUUAGGGAUGCGGGUUGGGGUCUGCAGGGCGGUGCGGCCGCUGCCGCCUGAUGCCACGCCCUUGUCUGUGUCCCACAG

.....((((..((((((((((..(((((..((((((((((((....)).)))))))..)))...)))))..)))))))))))))) (-41.10)

>rheMac2_mml-mir-4674_chr15:1747928-1748014_+

CCCAGGCACCCGCUCCCGACCCACGCCGCGCCGCCGGGUCCCUCCUCCCCGGAGAGGCUGGGCUCGGGACGCGCGGCUCAGCUCGGG

(((.(((.(((((((((((((((.(((.(.(((..(((........)))))).).))))))).)))))).))).))....))).))) (-45.60)

>rheMac2_mml-mir-4673_chr15:1776055-1776113_+

GUCCAGGCAGGAACUGGCUUGGACCUCAGGGAAGAGGCUGACCCAGCACCUCUUGUGGC

(((((((.(((..((((.((((.((((......)))))))).))))..))))))).))) (-24.00)

>rheMac2_mml-mir-548aw_chr15:5688519-5688584_-

UAGGUUGGUGCAAAAGUCAUCACGGUUUUUGCCAUUAAAACCGCGAUGAUUUUUGCACCCACCUUU

.((((.(((((((((((((((.(((((((.......))))))).))))))))))))))).)))).. (-38.40)

>rheMac2_mml-mir-2964a_chr15:10478581-10478668_-

GGAGCUCAGCCACAGAUGUCCAGCCACAAUUCUCGGUUGGCCGCAGACUCGUACAAGAAUUGCGUUUGGACAAUCAGUGGCGAAGCCC

((.(((..(((((.(((((((((.(.((((((((((((.......))).))....))))))).).)))))).))).)))))..))))) (-35.10)

>rheMac2_mml-mir-1302-8_chr15:38854157-38854285_+

CCCAUUUAAGUUUGAAUUUCAUAUAAACAGAGUAAUUUUCAGUAUUAGUGUAUCACGUGCAGCAUUUGGGACAUACUUAUGCUAAAAAAAUUAGGUGGUGUUGAUCUGAAAUUCCAGUGUAGAUGGGCA

((((((((.....((((((((.((.((((...(((((((.(((((.(((((.(((.(((...))).)))...))))).)))))...))))))).....)))).)).)))))))).....)))))))).. (-31.80)

>rheMac2_mml-mir-4476_chr15:40539819-40539886_+

AAGCCUGUCCCUAAGUCCCUCCCAGCCUCCCAGAGUUGGUGCCAGGAAGGACUUAGGGACAGGCUUUG

((((((((((((((((((.(((..((...(((....))).))..))).)))))))))))))))))).. (-44.30)

>rheMac2_mml-mir-4474_chr15:56500199-56500276_+

CUACCUACCUUAUUAGUCUCAUGAUCAGACACAAAUAUGGCUCUUUGUGGCUGGUCAUGAGGCUAACAAGGUAGGCAC

...((((((((.((((((((((((((((.((((((........)))))).)))))))))))))))).))))))))... (-44.90)

>rheMac2_mml-mir-4473_chr15:56593110-56593200_+

AAGGAACAGGGGACACUUGUAAUGGAGAGCACUAAGCUAUGGACUGCUAUGGACUGCUGGUGCUCUCCAUUACAAGUAUCCCCUGUAACCU

.(((.((((((((.((((((((((((((((((((((((((((....)))))).))..)))))))))))))))))))).))))))))..))) (-57.90)

>rheMac2_mml-mir-3152_chr15:58388681-58388753_-

GUGCAGAGUUAUUGUCUCUGUUCUAACACAAGACGAGGCUUCCCUGUGUUAGAAUACGGCAAUAACUCUGCAC

((((((((((((((((..((((((((((((.(..........).)))))))))))).)))))))))))))))) (-38.30)

>rheMac2_mml-mir-4665_chr15:71144749-71144827_-

CUCGAGGUGCUGGGGGACGCGUGAGCGCGAGCCGCUUCCUCACGGCUCGGCCGCGGCGCGUAGCCCCUGCCACAUCGGG

(((((.((((.((((.((((((..((((((((((........)))))))..))).))))))..)))).).))).))))) (-44.30)

>rheMac2_mml-mir-4289_chr15:97184181-97184250_-

CCUUGGGAGGGCAUUGUGCAAGGCCUUUAGGCAGUUUCCUGGGCCCUGUCUGCAGAGCCUAAACAGAUCA

..(((...((((.(((((((.(((((..(((......)))))))).)))..)))).))))...))).... (-23.00)

>rheMac2_mml-mir-3153_chr15:97818571-97818645_+

GACAGAUUUUAAAUGUCCCUAUCCCCCAAUUAAACUAGACUGGGGGAAAGCGGGUAGGGACAUUUAAAAUUUGUU

((((((((((((((((((((((((((((.((......)).))))))).......))))))))))))))))))))) (-38.30)

>rheMac2_mml-mir-4672_chr15:98702190-98702270_+

GGCUGCUUCUCGCCUCUUUCCAGCUGUGUGGCCUUGGGCAAGCCUCUUGGUCACACAGCUGGAAAGAGGCAUGAAACAGCC

(((((.(((..((((((((((((((((((((((..(((.....)))..))))))))))))))))))))))..))).))))) (-59.70)

>rheMac2_mml-mir-2861_chr15:98793328-98793417_-

GGCGCCUCUGCAGCUCCGGCUCCCCCUGGCCUCUCGGGAACUACAAGUCCCAGGGGGCCUGGCGGCGGGCGGCGGGCGGAAGAGGCGGGG

..(((((((...(((((.((((((((.(((((((.((((........)))).))))))).)).)).)))).).))))...)))))))... (-54.90)

>rheMac2_mml-mir-3911_chr15:98893450-98893560_+

GGGUGAGGAUGUGCGUGGAUCCUGGAGGAGGCAGAGAAGACAGUGAGCUUGCCAGUUCUGGUUUCUAACACUUUUCCUUUCCUGCGCCUCUCGACUGCCAGAUCUGCACCC

(((((.((((.((.((((.((..(((((..((((.((((..((((.....((((....))))......))))....)))).)))).))))).)))))))).)))).))))) (-41.70)

>rheMac2_mml-mir-4290_chr15:101881083-101881178_-

GUCACCAAGAAGGUGCGAGGGAGGGGGCAGUCCCGAUCUGAAUCCCACCAAAAUAGGUGGUAGAGGGCUGCCUCCUUCCUUCCCUCACCUCUGACC

((((....((.((((.(((((((((((((((((...((((....(((((......))))))))))))))))).)))))))))...)))))))))). (-48.20)

>rheMac2_mml-mir-548au_chr15:105359539-105359592_+

AAAAGUAAUUGCGGUUUUUGCUAUUAGUUUUAAUGGCAAUUACUUUUGCUCCAG

((((((((((((.(((...(((...)))...))).))))))))))))....... (-17.20)

>rheMac2_mml-mir-2278_chr15:106617179-106617274_+

CUGCUGCAGGUGCCGGAGAGCAGUGUGUGGUGCGUGGGGACUGUGUGGACAGGUAUCACCCGGACAGCUUGCACUGACUCCAGACCUUGCCGUCGU

..((.((((((.(.((((..((((((..(.((..((((((((((....))))...)).))))..)).)..)))))).)))).)))).))).))... (-36.10)

>rheMac2_mml-mir-3074_chr15:106899498-106899578_-

GCUCGACUCCUGUUCCUGCUGAACUGAGCCAGUGUGUAAAAUGAGAACUGAUAUCAGCUCAGUAGGCACCGGAGGGCGGGU

(((((.((((.((.((((((((.((((..((((.............))))...)))).)))))))).)).))))..))))) (-35.00)

>rheMac2_mml-mir-3183_chr16:809265-809340_-

CUCUGCCCUGCCUCUCUCUUGGAGCAGCCACGUUGACGGAAUCCUCCGGCGCCUCCUCGAGGGAGGAGAGCCAGGC

.(((((.((.((((((((..((((..(((........(((....))))))..))))..)))))))))).).)))). (-30.90)

>rheMac2_mml-mir-4520a_chr16:6372117-6372186_-

GUGUGCCACUUGCGUGUUUUCUGUCCAAAUCAGAAAAGGAUUUGGACAGAAAACAGGCAGGAAGAAGGAA

........(((((.(((((((((((((((((.......))))))))))))))))).)))))......... (-35.40)

>rheMac2_mml-mir-4520b_chr16:6372126-6372179_+

CCUGCCUGUUUUCUGUCCAAAUCCUUUUCUGAUUUGGACAGAAAACACGCAAGU

..(((.(((((((((((((((((.......))))))))))))))))).)))... (-28.20)

>rheMac2_mml-mir-744_chr16:11829804-11829901_+

UUGGGCAAGGUGCGGGGCUAGGGCUAACAGCAGUCUUACUGAAGGUUUCCUGGAAACCACGCACAUGCUGUUGCCACUAACCUCAACCUUACUCGGUC

.((((.(((((..((((.((((((.(((((((...........((((((...)))))).......)))))))))).))).)))).))))).))))... (-36.10)

>rheMac2_mml-mir-548h-3_chr16:13296163-13296280_-

UCUGAAUCUCCAUGUAUUAGAUUGGUGCAAAAGUAAUCACAGUCUUUGGCAUUGAAAGUAAUAGCAAAAACUGCGAUUACUUUUGCACCAAGCUAAAAGUAGUCACUGUCUUCAGAUA

((((((.(......((((((.(((((((((((((((((.((((.((((..((((....))))..)))).)))).))))))))))))))))).)))...)))......)..)))))).. (-41.00)

>rheMac2_mml-mir-1288_chr16:16183356-16183430_-

GAGGGUGUUGAUCAGCAGAUCAGGACUGUAACUCACCAUAGUGGUGGACUGCCCUGAUCUGGAGACCACUGCCUU

..(((((.((.((..(((((((((...(((..((((((...))))))..))))))))))))..)).)).))))). (-30.10)

>rheMac2_mml-mir-1180_chr16:18891348-18891416_-

GCUGCCGGACCCACCCGGCCGGGAAUAGUGCUCCUGGUUGUUUCCGGCUCGCGUGGGUGUGUCGGCGGC

((((((((((((((.(((((((((((((..(....).))))))))))).)).))))))...)))))))) (-41.50)

>rheMac2_mml-mir-451b_chr16:24073284-24073351_+

UGGAUAUAGCAAGAGAACCCUUACCAUUACUAAACUCAGUAAUGGUAACGGUUUCCUUGCCAUUCCCA

.(((....(((((.(((((.(((((((((((......))))))))))).))))).)))))...))).. (-30.00)

>rheMac2_mml-mir-4732_chr16:24073568-24073650_-

GAGGGAGCCGUAACGCAGGGAGCAGGGAGCAGGGAGCUGUGUGUGUCCAGCCCUGACCUGUUCUGUUCUGCCCCCAGCCCCCC

..(((.((.(....((((((((((((...((((..((((........)))))))).))))))))...))))...).)).))). (-32.50)

>rheMac2_mml-mir-4523_chr16:24611724-24611792_+

GCGGGGGACCGAGAGGGCCUUGGCUGUGUGAGGACGAGAGGCGGCCGAGGCCCGGGCCGGUUCCCCCGA

.((((((((((...(((((((((((((.(.........).)))))))))))))....))).))))))). (-48.40)

>rheMac2_mml-mir-3184_chr16:25356210-25356284_-

AAGCAAGACUGAGGGGCCUCAGACCGAGCUUUUGGAAAAUAGAAAAGUCUCGCUCUCUGCCCCUCAGCCUAACUU

.((..((.(((((((((...(((.(((((((((.........))))).)))).)))..))))))))).))..)). (-30.70)

>rheMac2_mml-mir-4733_chr16:26261599-26261674_-

GGUCGCUUAAAUCCCAAUGCUAGACCCAGUGGCAAUCAAGGUCUAGCCACCGGGUCUAGCAUUGGGAUUUAAGCCC

....(((((((((((((((((((((((.(((((............))))).))))))))))))))))))))))).. (-51.90)

>rheMac2_mml-mir-4724_chr16:26714668-26714756_+

ACGCAAAAUGAACUGAACCAGGAGUGAGCUUUGUAUACAUUAUCUGCUAGAAAAUGAAGUGCCUCCUGGUUCAGCAAGUCCCUGUGCGG

.((((....((.((((((((((((.(.((((......((((.(((...))).)))))))).)))))))))))))....))....)))). (-29.90)

>rheMac2_mml-mir-4725_chr16:26755165-26755236_+

GUGCCUCUCUGGAGACGCUGCAGCCUUCCCAUGGGCUGUGUGGAGGGGGGUCAGUGUCGGGUGAGGGGACAC

(((((((((....((((((((..(((((((((.....))).))))))..).)))))))....)))))).))) (-36.20)

>rheMac2_mml-mir-1203_chr16:32379752-32379836_-

UCCUCCCCGGAGCCAGGACGCAGCUCAAGCCACAGCGGGGUGUUUAGCGCUCUUCAGUGGCUCCAGAUUGUGGCGCUGGUGCAGG

......((...(((((..(((((((..((((((.(.(((((((...))))))).).))))))..)).)))))...)))))...)) (-34.50)

>rheMac2_mml-mir-3185_chr16:32949153-32949217_-

GAAUGGAAGAAGGCGGUCGGGCUCCGGGAGCCAGGCCGCAGCGCCAUCCGCCUUCUGUCCAUGUC

..((((((((((((((..(((((.(((........))).))).))..))))))))).)))))... (-35.70)

>rheMac2_mml-mir-3614_chr16:41110454-41110539_-

GGUUCUGUCUUGGGUCACUUGGAUCUGAAGGCUGCCCCUUUGCUCUCUGGGGUAGCCUUCAGAUCUUGGUGUUUUGAUUACUCACU

..........(((((((((.((((((((((((((((((..........)))))))))))))))))).))))........))))).. (-42.70)

>rheMac2_mml-mir-4729_chr16:43601695-43601766_+

UCUGUUUCCUCAUGUAUCUGUUGGGAAGCUAACUGUCACCUUAGCGUCCCAGCCGAUAAAUGAGGAAGCAGA

(((((((((((((.((((.(((((((.(((((........))))).))))))).)))).))))))))))))) (-41.30)

>rheMac2_mml-mir-4734_chr16:48729552-48729621_-

CUCGGGCCCGACCGCGCCGGCCCGCACCUCCCGGCCCGGAGCUGCGGGCUGCGGUCGGGGCGGUCCCGGG

(((((((((((((((...((((((((.((((......)))).))))))))))))))))).....)))))) (-49.90)

>rheMac2_mml-mir-4726_chr16:48746772-48746829_+

AGGGCCGGAGGAGCCUGGAGUGGUCGGAUCCACUGAGCCCAGGUUCCUUCUGGCCGCA

..(((((((((((((((((((((......)))))....))))))))).)))))))... (-37.00)

>rheMac2_mml-mir-5010_chr16:52642988-52643104_+

GGUCCAGGGAACCCUAGUGGGGGAAUGGCAGAGCAAAAUUCGUGCCUACAGCUACCUCUUGCCAAACUGCACUGGAUUUUGUGUCUCCCAUUCCCCAGAGCUGUCUGAGGUGCUUUG

....(((((.((((((((.(((((((((.((((((((((((((((.....((........))......)))).))))))))).))).)))))))))...))))...).))).))))) (-42.40)

>rheMac2_mml-mir-2117_chr16:53463099-53463178_+

GUUCUGAUCUGCAUCUGUCCGACAUGGUAAACAGCAGGAAUGACUGUAGCUGUUCUCUUUGCCAAGGACAGAUCUGAUCU

.....((((.(.((((((((..((.((..((((((((......))...))))))..)).))....))))))))).)))). (-26.30)

>rheMac2_mml-mir-5089_chr16:55868639-55868709_-

AAGGACUCCAGUAGCAUCCCUUGAAUCUGCACUCAAGGGAUGCUACUCGGAAAUCCCACUGAAGUCCUUUU

((((((((((((((((((((((((........))))))))))))))).)))............)))))).. (-35.20)

>rheMac2_mml-mir-3064_chr16:60046228-60046293_-

GGUCUGGCUGUUGUGGUGUGCAAAACUCCGUACAUUGCUAUUUUGCCACACUGCAACACCUUACAG

.((..((.(((((((((((((((((...((.....))...))))).))))))))))))))..)).. (-23.20)

>rheMac2_mml-mir-5047_chr16:60046667-60046766_-

GAAGCGCUUGCCUAGACGAGACACAGUGCAUAAAAACAACUUUUGGGGGACAGGUAUGUUUUCUUGCAGCUGCGGUUGUAAGGUCUUGGCAAGACAAGCA

......((((((.((((..(((.(((((((..(((((((((..((.....))))).))))))..)))).)))..))).....)))).))))))....... (-31.00)

>rheMac2_mml-mir-6080_chr16:60323406-60323471_+

GCGCGCGGCUCCGGGAAUGCCGGGUUGGGGCUGGUUGUCUCGUGCGGGCGUUCCUGCUCGCGGGGA

.(.(((((...((((((((((.(..((((((.....))))))..).)))))))))).))))).).. (-34.80)

>rheMac2_mml-mir-4738_chr16:71098756-71098843_-

GGUCGCGUUUAUCCUUCUUACCAGCGCGUUUUCAGUUUCAAAGGGAAGCCUCUCCAUGAAACUGGAGCGCCUGGAGGAGAAGGGGGCC

((((.......((((((((.((((.((((((.((((((((..((((....))))..))))))))))))))))))..)))))))))))) (-40.50)

>rheMac2_mml-mir-3065_chr16:76575877-76575955_+

CUACCCUCUUCAACAAAAUCACUGAUGCUGGAGUCACCUGAGUCAUCACUCAGCACCAGGAUAUUGUUGGAGAGGACGG

....((((((((((((.(((.(((.(((((((.((....)).))......))))).)))))).)))))))))))).... (-32.70)

>rheMac2_mml-mir-3186_chr16:76909157-76909241_-

AGCCCGCGGUUCCCUCAGACGUCUGUCCAUGUGGCUUUAACCAAGUUCAAAGUCACGUGGAGAGAUGGCUUUGGAACUGUGGGCU

(((((((((((((...((.(((((.((((((((((((((((...))).))))))))))))).))))).))..))))))))))))) (-52.10)

>rheMac2_mml-mir-4525_chr16:78147160-78147236_-

ACCAUCAGAGGGGGACGUGCAUGCUGGUUGGCGUGGGCUGCCUGUGGACCAGUCAGCACGCGCUUCCCCACCCUGAA

....((((.(((((((((((..(((((((.(((.((....))))).)))))))..)))))....))))).).)))). (-38.90)

>rheMac2_mml-mir-4499_chr17:1153443-1153511_+

AAGACUGAGAGGAGGGAACUGGUGAGUUUUAAAUAGAAAUGCUUUCUAACUCCUUGUCUCCGUCUGUUU

.((((.((((.(((((...(((.((((.............)))).)))..))))).)))).)))).... (-20.70)

>rheMac2_mml-mir-4305_chr17:18734520-18734617_-

CUGCCUUAGACCUAGACACCUCCAGUUCUGGGUUUUUAGAGGCCUAAUCCUCUACAAACUCAGUUUUCAGACUGUGAGGAAAAUUCUCUUAUUGCUUU

..((...(((........(((((((((((((((((.((((((......)))))).))))))))......))))).)))).......)))....))... (-27.90)

>rheMac2_mml-mir-320d-1_chr17:19789990-19790037_-

UUCUCUUCCCAGUUCUUCCCAAAGUUGAGAAAAGCUGGAUUGAGAGGA

(((((((.((((((.(((.((....)).))).))))))...))))))) (-15.90)

>rheMac2_mml-mir-3613_chr17:28813561-28813647_-

UGGUUGGGUUUGGAUUGUUGUACUUUUUUUUUUGUUCGUUGCAUUUUUAGGAACAAAAAAAAAAGCCCAACCCUUCACACCACUUCA

(((...(((.((((..((((..(((((((((((((((.(.........).)))))))))))))))..))))..)))).)))...))) (-26.30)

>rheMac2_mml-mir-5693_chr17:30173454-30173526_-

CUGGGAAGUUAGUUCAUUUCAGUCUGUGCCGUGAGCUAGCCAGCGGUGGCUCUGAAAUGGACUCAAACUCUAG

((((..((((((((((((((((....((((((..(....)..))))))...))))))))))))..)))))))) (-25.50)

>rheMac2_mml-mir-4703_chr17:30375382-30375460_+

UUAUGCACAUUGGCAAUACAGUACAAAUACAGUGUGUUUGAUUUGCACUGUAGUUGUACUGUAUUGCCACUCUGUAUAA

(((((((...((((((((((((((((.(((((((((.......))))))))).))))))))))))))))...))))))) (-41.60)

>rheMac2_mml-mir-1297_chr17:33211391-33211467_-

UGAUUAUCUCUAGGGUUGAUCUAUUGGAAUUACUUAUCUGAGCCAAAGUAAUUCAAGUAAUUCAGGUGUAGUGAAAC

......((.(((.(.((((..((((.(((((((((..........))))))))).))))..)))).).))).))... (-19.30)

>rheMac2_mml-mir-5007_chr17:34070073-34070167_+

GGUAAAACUUCAUGACUAAUUGGAGUCUGGCUGAUAUGGUUUGACACAGAGCUAAAUCAUAUUAGCCAGACUCCAGUUAGCCACCAAUUUCUGUU

............((.((((((((((((((((((((((((((((.(.....).)))))))))))))))))))))))))))).))............ (-43.90)

>rheMac2_mml-mir-3169_chr17:40319706-40319788_-

AUGUAAAAACAUAGGAUUAUGCUUGGCACAUAGUACAAAGUCUCAUGGUACUGUGUGCCAAGCAUAGUCCUGUGUUCUUACAU

((((((.(((((((((((((((((((((((((((((...........))))))))))))))))))))))))))))).)))))) (-53.70)

>rheMac2_mml-mir-4704_chr17:46334943-46335017_+

CUUAUCCUAGACACUAGGCAUGUGAGUGAUUGUCUUCUUCACUCAAGCAGUUACAUGCCUAGUGUCUAGAAUUAG

......(((((((((((((((((((.((.(((...........))).)).)))))))))))))))))))...... (-37.00)

>rheMac2_mml-mir-4509-1_chr17:72358859-72358940_+

UUUUAAUACUGGGAUAUAGAAAGUUUUUCCUUUCUCUUGCCCUGAAACCUUUUGUAUCCUUUAUUUUGAGAUAGUAUUAAAA

(((((((((((((((((((((.(((((................))))).)))))))))))............)))))))))) (-18.40)

>rheMac2_mml-mir-4501_chr17:76831785-76831848_+

UGUGUGACCUUGGAUGAAUCACUGAAAUAUGUUUGAGCUUCUGUUUCAUCAGAUGUCACAUUUU

.(((((((.((.((((((.((((.(((....))).))....)).)))))).)).)))))))... (-16.60)

>rheMac2_mml-mir-2681_chr17:82283800-82283904_-

GCCCCCUUUUUAUGCAUUUGUGUUUUACCACCUCCAGGAGACUGCCCAAAGACUCUUCAGUAUCAUGGAGUUGGUAAAGCACAGAUGCAUGAAAAAUUCUAUGUG

......((((((((((((((((((((((((.(((((.((.((((.............)))).)).))))).)))))))))))))))))))))))).......... (-45.20)

>rheMac2_mml-mir-4705_chr17:82361777-82361846_-

CCCACAAGACCAAUCACUUGGUAAUUGCUAUGAUAACAACUCAGCAAUUACCAAGUGAUGGUUUUGUGAA

..((((((((((.((((((((((((((((..(.......)..)))))))))))))))))))))))))).. (-38.10)

>rheMac2_mml-mir-1267_chr17:87725419-87725497_-

CUCACAAAUCUCCUGUUGAAAUGUGAUCCCCACCUCCAGCAUUGGGGUAUUACAUUUUAACAUGAGAUUUGGAUGAGGA

((((((((((((.(((((((((((((((((((..........))))).)))))))))))))).))))))))..)))).. (-38.10)

>rheMac2_mml-mir-4502_chr17:94366069-94366150_+

AACCCUUAGCAAGUUGUAAUCUUUUUGCUAACGGAGGGUCUUGCCUCCAUGUGGGUGGCUGAUGAUGAUGGUUGCUGAAGGC

..((.(((((((.(....(((.((..(((((((((((......)))))..))...)))).)).)))...).))))))).)). (-24.00)

>rheMac2_mml-mir-4526_chr18:1122255-1122342_-

CGCGGUGACAUCAGGGCCCGGUCCCUGCUGUCGUGCCCCAGGUGACGCGCCCGGGCUGACAGCAGGGCUGGCCGCUGACGUCACUGUC

.((((((((.((((((((.((.(((((((((((.((((..((((...)))).))))))))))))))))))))).)))).)))))))). (-61.50)

>rheMac2_mml-mir-5190_chr18:1268072-1268151_-

GGUCACACCCUGGAUCCAGCCCUGUCACACGGUUAACAUUCCACAGCCAAUGACUGAGCUAGAGCCAGAGCCGCCGCCUC

(((..(...((((.((.(((.(.((((...((((..........))))..)))).).))).)).)))).)..)))..... (-18.80)

>rheMac2_mml-mir-4317_chr18:7925353-7925417_+

AAAAGGCGAGACAUUGCCAGGGAGUUUAUUUUGUAGCUCUCUUGAUAAAAUGUUUUAGCAAACAC

.....((((((((((..(((((((((........))))).))))....)))))))).))...... (-16.50)

>rheMac2_mml-mir-3976_chr18:8446997-8447135_-

UGAGGGAUGAAGAGAGAAGGAAGAUUAAUGUCAUAUUGGAGUCGGACUGCAGGGCUUCUUUUACACUAUAAAUAUUGUAUGAAGUGCUGAUGUAACCUUUACCGCAGCAUGACAUGGGAUUUGGCUGUUUUUAUGGCUC

.(((..(((((((.((.....(((((.(((((((.(((..((.((((..(((.(((((...((((.((....)).)))).))))).)))..))..))...))..))).)))))))..)))))..)).)))))))..))) (-33.20)

>rheMac2_mml-mir-6718_chr18:10312591-10312670_-

AGUGAAUCCCUAGUGGCCAGAGGGCUUAUGAUAUAUUGUGAGAGCCAUGUCAUAAGCCCUUUGGCCACUAGGGAUUCAGU

..((((((((((((((((((((((((((((((((...((....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).. (-60.30)

>rheMac2_mml-mir-320c-1_chr18:14675826-14675913_+

UUUGCACUAAAAAUGAGGCCUUAUCUUCCCAGUUCUUCCCAGAGUCAGGAAAAGCUGGGUUGAGAGGGUAGAAAAAAAAUGAUGUAGA

(((((((..........(((((.((..(((((((.((((........)))).)))))))..)).)))))...........).)))))) (-25.90)

>rheMac2_mml-mir-133a-1_chr18:14832030-14832117_-

ACAAUGCUUUGCUAGAGCUGGUAAAAUGGAACCAAAUCGCCUCUUCAAUGGAUUUGGUCCCCUUCAACCAGCUGUAGCUAUGCAUUGA

.((((((...((((.(((((((..((.((.((((((((............)))))))).)).))..))))))).))))...)))))). (-41.10)

>rheMac2_mml-mir-4741_chr18:15935566-15935655_+

CGGGCGGGGCGGGUCCGGCCGCCUCCGUGCCCGGCCGGCAGCCCCCGGCCUUAAAGCGCGGGCUGUCCGGAGGGGUCGGCCUUCCCACCG

..((.((((.(((.((((((.((((((.((((((((((......)))))).........))))....))))))))))))))))))).)). (-53.30)

>rheMac2_mml-mir-3929_chr18:28890466-28890520_-

AGUGGCUCACACCAGUAAUCUCAGCACUUCGGGAAGCUGAUGUGGGUAGACCACU

(((((((((((.((((..((((........)))).)))).))))))....))))) (-19.40)

>rheMac2_mml-mir-5583-2_chr18:32655725-32655783_-

AAACUAAUAUACCCAUACUCUGAUGAUCACCUAGCCAGAAUAUGGGUAUAUUAGUUUGC

(((((((((((((((((.((((.............)))).))))))))))))))))).. (-26.10)

>rheMac2_mml-mir-5583-1_chr18:32655727-32655785_+

AAACUAAUAUACCCAUAUUCUGGCUAGGUGAUCAUCAGAGUAUGGGUAUAUUAGUUUGG

(((((((((((((((((((((((...........))))))))))))))))))))))).. (-30.30)

>rheMac2_mml-mir-4527_chr18:40415735-40415804_+

CCAGAAGUGGUCUGCAAAGAGAUGACUGUGGAUCCCAGAUCCACGUCAGCUCUGUGCUGCCUACAUCUGA

.((((.((((.(.(((.((((.((((.(((((((...))))))))))).)))).))).).)))).)))). (-33.20)

>rheMac2_mml-mir-4320_chr18:43196198-43196260_-

GACGUGGGGUUUGCUGUAGACAUUUCAGACAACUCGGGAUUCUGCAGCUUCCUGGCAACUUUG

...((.(((...((((((((.(((((((....)).)))))))))))))..))).))....... (-20.70)

>rheMac2_mml-mir-4528_chr18:46389689-46389778_+

UAUUCUACUGAGAGUACAGGCCUUUAUAUAUAUGAUCAUUGUAUGUGUGAUGAGGUCAUUAUAUGUAUGAUCUGGACACCCAGUAGAAUC

.(((((((((.(.((.((((...(((((((((((((.(((.(((.....))).))).))))))))))))))))).)).).))))))))). (-25.80)

>rheMac2_mml-mir-3591_chr18:51716510-51716582_-

UAGUAGCUAUUUAGUGUGAUAAUGGCGUUUGAUAGUUUAGACACAAACACCAUUGUCACACUCCACAGCUCUG

(((.((((....(((((((((((((.(((((...((....)).))))).)))))))))))))....))))))) (-29.00)

>rheMac2_mml-mir-548av_chr18:66382269-66382330_-

AAAAGUACUUGUGGAUUUGCCAUUACCUUUACCUUUAAUGGCAAAACUGCAGUUACUUUUGC

(((((((.((((((.((((((((((..........)))))))))).)))))).))))))).. (-22.20)

>rheMac2_mml-mir-3187_chr19:549406-549475_+

GCUGGCCCUGGGCAGCGUGUGGCUGAAGGUCACCAUGUUCUCCUUGGCCAUGGGGCUGCGUGGGGCCAGC

((((((((((.(((((.(((((((.((((............)))))))))))..))))).)))))))))) (-43.60)

>rheMac2_mml-mir-1909_chr19:1581982-1582061_-

CAUCCAGGACAAUGGUGAGUGCCAGCGCCUGCCCUGGGGCCAUCCCUAUGCAGGAGCCGGGUGCUCACCGCAUCUGCUCC

....((((....(((((((((((.((.(((((..(((((....))))).))))).))..)))))))))))..)))).... (-38.60)

>rheMac2_mml-mir-4747_chr19:4832861-4832914_+

AGGGAACGAGGUUUGGUCUUACCACGGGAUCUAAGGCUGGGGCUUUCCUCCCAG

.((((..(((.((((((((((((...))...)))))))))).)))...)))).. (-16.20)

>rheMac2_mml-mir-3940_chr19:6320054-6320155_-

GCUUAUCGAGGAGAAGAUCGAGGUGGGUUGGGGCGGGCUCUGGGGGUUUGGGCUCGCAGCCCAGAUCCCAGCCCACUCACCUCGGCUACUCUCCUUCCUUCC

.......(((((((((.(((((((((((......(((((...((((((((((((...))))))))))))))))))))))))))))))..)))))))...... (-55.80)

>rheMac2_mml-mir-4322_chr19:10039959-10040031_+

ACCGCGAGUUCCGCGCCUGCCCGAGUCGCCCCACGCGGGGGACCGUGGGCUCAGCGCGCGGCGCCCGGAGCAU

.(((.(.((.(((((((((((((.(((.((((....)))))))..)))))..)).)))))).))))))..... (-39.00)

>rheMac2_mml-mir-1181_chr19:10220173-10220253_-

UCCAGCGCCGCCGCCGUCGCCGCCAACCGAGCCGUAGCGGGCUGGGCCGCCAAGGCAAGAUGGUGGACUACAGCGUGUGGG

.(((((((..(((((((((((((...((.((((......)))).))..))...)))..))))))))......)))).))). (-35.30)

>rheMac2_mml-mir-4748_chr19:10591098-10591179_+

UGACUGGCUAAGGUUUGGGGAGGAUUUGCUGGUGCUAAAGAGGAAAGCAGACCCUACCCAACCCCACACCCUACUACAGCCA

....(((((..(((.((((((((.((((((..(.((....)).).)))))).)))......))))).))).......))))) (-24.80)

>rheMac2_mml-mir-5684_chr19:12448927-12448991_+

GCUGAACUCUAGCCUGAGCAACAGAGUGAGAUGGUCUUGCUUUGUUGCCCAGGCUGGAGUCCAGU

((((.(((((((((((.((((((((((((((...)))))))))))))).))))))))))).)))) (-44.30)

>rheMac2_mml-mir-5695_chr19:12591781-12591865_+

CAAGGCCUACCUAUGUAGAUUUUUCUUGGUCUCUCUGAGCAUGCAUUCCUGAGAUUCCAAGAAGAAUCUAGACAAACAGGCCUUG

((((((((.....(.((((((((((((((..((((.(((......)))..))))..)))))))))))))).).....)))))))) (-37.60)

>rheMac2_mml-mir-6515_chr19:12612418-12612473_+

CAUUGGAGGGUGUGAGGACAUUUGGGCCAACUCUGACCUCUUCAUCUACCCCCCAG

..((((.(((((((((((..((.(((....))).))..)))))))..)))).)))) (-18.50)

>rheMac2_mml-mir-3188_chr19:17870141-17870225_+

GGCGCCUCCUGCUCUGCUGUGCUGCCAGCGCCUCCCCUAGCGCGCCUUCUGGAGGGGCUUUGUGCGGACUUGGGGCUGGAGGCCU

((.((((((.((((((..((.(((((((.(((.((.((((........)))).))))).))).)))))).)))))).)))))))) (-40.10)

>rheMac2_mml-mir-3189_chr19:17992287-17992359_+

GCCUCAGUUGCCCCGUCUGUGCCCUGGGUGGGAACGUCCUGGACCCCCUUGGGUCUGAUGGGGUAGCUGAUGC

((.((((((((((((((.(.((((.(((.(((..(.....)..)))))).))))).)))))))))))))).)) (-43.60)

>rheMac2_mml-mir-1270-1_chr19:19969389-19969471_-

CAUAAUGUUAUACUGGAGAGCAGGAAGAGCUGUGUUGGGUAUAAGUAACAGGCUUUUCUUUAUCUUCUAUGUGACUCUUUGCA

((....((((((..(((((..((((((((((.(((((........)))))))))))))))..)))))..))))))....)).. (-26.40)

>rheMac2_mml-mir-4323_chr19:48447327-48447394_-

CGGAGCCCAGGCGGGCAGGUGGGGUGUCUGGAGACGCCAGGCAGCCCCACAGCCUCAGACCUCAGGAC

.....((.((((((((..(((((((((((((.....))))))).)))))).))))..).)))..)).. (-32.90)

>rheMac2_mml-mir-6088_chr19:51873348-51873425_+

AGAGAUGAAGCGGGGUGCGGGGUGGCAGGGGGUUGGGAGUGGGGUGGGGGUCUUGCUGUGUUAUCUACGCUGAUCUCA

.(((((....(((.((...((((((((.((.(...(((.(........).)))).)).)))))))))).)))))))). (-20.60)

>rheMac2_mml-mir-642b_chr19:52122180-52122256_-

GAGUUGGGAGGUUCCCUCUCCAAAUGUGUCUUGAUCCCCCACCCCAAGACACAUUUGGAGAGGGACCCUCCCAGCUC

(((((((((((.(((((((((((((((((((((...........))))))))))))))))))))).))))))))))) (-60.20)

>rheMac2_mml-mir-320e_chr19:53056120-53056172_-

GCUUUCUCUUCCCAGUUCUUCCUGGAGUCGGGGAAAAGCUGGGUUGAGAGGGU

((((((((..(((((((.(((((.(...).))))).)))))))..)))))))) (-29.40)

>rheMac2_mml-mir-4324_chr19:55556293-55556364_-

CAGCCCCCUUGUGGAGGGUCCCAGCCCCAGGGAAUUUUCAAACCUGGAGACCCUAACCUUAAAGGCGCUGCA

((((.((.(((.((((((((((((((....))...........)))).))))))..)).))).)).)))).. (-26.00)

>rheMac2_mml-mir-5088_chr19:55956832-55956914_+

UCUCCGGGGCUUCCAGGCAGGGCCAGGCCUGGGGAAUGGAGGGGGGCCAUCAGGGCUCAGGGAUGGGACGGAGGGGAUGGGGA

((((((...(((((.....(..(((..((((((...(((.((....)).)))...))))))..)))..))))))...)))))) (-33.00)

>rheMac2_mml-mir-4749_chr19:56133903-56133962_+

CCCGCGGGGCCAGGCUGGGGCAUCUAGGCUGUGCACAGUGACGCCCUCCUGCCCCCACAG

...(.((((.((((..(((((.((...((((....)))))).))))))))).)))).).. (-26.90)

>rheMac2_mml-mir-4750_chr19:56166697-56166752_+

CGCUCGGGCGGAGGUGGCUGAGUGCUGACUGGCGCCUGACCCACCCCCUCCCGCAG

....((((.((.(((((.(.((((((....)))).)).).))))).)).))))... (-26.20)

>rheMac2_mml-mir-4751_chr19:56212398-56212471_+

CCCGGAGCCAGAGGACCCGUAGCUGCUAGAAGGACGGGGGUGUGGCUUCUGGGGGCUGGUCUUCAGCUCUGGCU

.(((((((..(((((((...((((.(((((((.(((....)))..))))))).))))))))))).))))))).. (-39.60)

>rheMac2_mml-mir-512-1_chr19:59770293-59770376_+

UCUCACUCUGUGGCACUCAGCCUCGGGGGCACUUUCUGGUGUCAGAAUGAAAGUGCCGUCAUUGCUGAGAUCCAAUGACUGAGG

.((((.((..(((..((((((...((.(((((((((............))))))))).))...))))))..)))..)).)))). (-37.30)

>rheMac2_mml-mir-515-1_chr19:59779857-59779943_+

UCUCAUGCAGUCAUUCUCCAAUAGGAAGCACCAUCUGUGGUCUGAAAGCAAGCAGAGGGCCUCCUUUUGGAGCGUUACUGUUUGAGA

(((((.(((((.((.((((((.((((.((.((.(((((.((......))..))))))))).)))).)))))).)).))))).))))) (-39.00)

>rheMac2_mml-mir-519e_chr19:59782036-59782122_+

UCUCAUGCAGUCAUUCUCCAAUGGGAAGCACCUUCUGUGGUCUGAAAGCAAGCAGAGGGCCUCCUUUUGGAGCAUUACUGUUUGAGA

(((((.(((((.((.((((((.((((.((.(((.((((.((......))..))))))))).)))).)))))).)).))))).))))) (-38.60)

>rheMac2_mml-mir-519f_chr19:59795287-59795367_+

CAGGCUCUAACCCUCUAGAGGGAAGCGCUUUCUGUCGUCUGAGAGAGAAGAAAGUGCAUCCUUUUAGAGGAUUACGGUUUG

((((((.(((.((((((((((((.(((((((((.((........))..))))))))).)))))))))))).))).)))))) (-39.50)

>rheMac2_mml-mir-526a-1_chr19:59830587-59830671_+

CUCAUGAUGUGACUCUCUAGAGGAAAGCGCUUUCUGUUGGCCAAAAGAAUAGGAAGCACUUCCCUUUAGAGUGUUACGCUUUGAG

((((...((((((.(((((((((.(((.((((((((((.........)))))))))).))).))))))))).))))))...)))) (-39.10)

>rheMac2_mml-mir-518a-1_chr19:59836260-59836346_+

UCUCAUGCUGUGACCCUCCAAAGGGAAACACUUUCUGUUGUCUAAAAGAAAAGAAGGCGCGUCCCUUUGGAGUGUUACAGUUUGAGG

.((((.((((((((.(((((((((((..(.((((((....(((...)))..)))))).)..))))))))))).)))))))).)))). (-44.60)

>rheMac2_mml-mir-518g_chr19:59842537-59842623_+

UAUCGGGCUGUGACCCUCUAAAGGGAAGCGCUUUCUGUUGUGUGAAAGAAAACGAAGCGCUUCUCUUUGGAGCGUUACAGUUUGAGA

..((((((((((((.(((((((((((((((((((...((.(.....).))...))))))))))))))))))).)))))))))))).. (-47.10)

>rheMac2_mml-mir-518a-2_chr19:59847852-59847938_+

UCUCGGGCUGUGACCCUACAAAGGGAAGCCCUUUCUGUUGUCUAAACGAAAAGAAAGUGCUUCUCUUUGCUGGGUUACGGUUUGAGA

((((((((((((((((..(((((((((((.((((((.((((....))))..)))))).)))))))))))..)))))))))))))))) (-50.90)

>rheMac2_mml-mir-519a-1_chr19:59861514-59861595_+

CUCAGGCUGUGACCCUCUACAGGGAGGCACUUUCUGUGGUCAGAAAAAGAAAGUGCACCCUUUUAGAGGAUUACUGUUUGAG

(((((((.((((.((((((.((((..(((((((((............)))))))))..)))).)))))).)))).))))))) (-40.30)

>rheMac2_mml-mir-527_chr19:59862788-59862874_+

UUUCAUGCUGUGACCCUACAAAGGGAAGCCCUUUCUGUUGUCUAAACUAAAAGAAAGUGCUUCUCUUUGCUGGGUUACGGUUUGAGA

(((((.((((((((((..(((((((((((.((((((...((....))....)))))).)))))))))))..)))))))))).))))) (-44.50)

>rheMac2_mml-mir-1283-2_chr19:59865973-59866059_+

CUCAUGCUGUGACUCUCUGGACAGAAGCGGUUUCUGUUGUCUGAAAGAAAACAAAUCGCUUCUGUCUAGAGUGUUUCGGUUUGAGAA

((((.((((.(((.((((((((((((((((((..((((.(((...))).)))))))))))))))))))))).))).)))).)))).. (-47.20)

>rheMac2_mml-mir-519a-2_chr19:59870526-59870609_+

UCUCAGGCUGUGACCAUCUACAGGGAAGCACUUUCUAUGGUCAGAAAAAGAAAGUGCAUCCUUUUAGAGUGUUACUAUUUGAGA

(((((((..(((((..((((.(((((.(((((((((.(........).))))))))).))))).))))..)))))..))))))) (-34.70)

>rheMac2_mml-mir-371b_chr19:59898393-59898461_-

GGUAACACUCAAAACAUGGCGGCACUUUUUUCACCAGAGAGCAGAAAGUGCCCCCACAGUUUGAGUGCC

.....((((((((...(((.((((((((((.(........).)))))))))).)))...)))))))).. (-28.10)

>rheMac2_mml-mir-4752_chr19:60415603-60415674_+

AGUGUCUCCUUGUGGAUCUCAAGGAUGUGCUUCCACAUAGCAGCAUGUUCUUCAGAUGGACAAGGAGACACU

(((((((((((((..((((.(((((((((((.(......).))))))))))).))))..))))))))))))) (-37.30)

>rheMac2_mml-mir-4754_chr19:64136748-64136834_-

ACGCGCGUGCUGCGGACCUGGGUUGGCGGAGUGGGGCCCAGUGGUCACCGCCACUCCACAGGUCCGGAUUGCCGCGCGCAUGCGCCU

.((((((.((..((((((((((.((((((.....((((....)))).))))))..)).))))))))....))))))))......... (-47.80)

>rheMac2_mml-mir-5587_chr20:517777-517829_+

ACGGUCACCUCCAGGACUCAGCCCUGUGCUGAGUCGUGGACAGUGUGGUCAUA

((.(.(((.((((.((((((((.....)))))))).))))..)))).)).... (-24.60)

>rheMac2_mml-mir-3177_chr20:1722639-1722720_+

CCGCAUGCCACGUGUACACAUAUGCCGGGCGCUGUCUCGAGACAUUCGCACAGCGCACUGCACUGGGGACACGUGGCACUGG

...((((((((((((...((..(((.(((((((((..(((.....))).))))))).))))).))...)))))))))).)). (-37.40)

>rheMac2_mml-mir-3677_chr20:2270926-2270985_+

UGCAGUGGCCAGAGCACUGCAGUGCUGGGCACAGGCUUCUCGUGGGCUCUGGCCAUGGCC

.((.(((((((((((.((((((..(((....)))....)).))))))))))))))).)). (-32.50)

>rheMac2_mml-mir-3178_chr20:2543091-2543166_-

GCGGGGCGGGGCCGGAUCGGUCGAGAUCGGCCCUGCUGAUGACCGUCUCCCGUGCCCACGCCCCAAACGCUGUCUC

..(((((((((((((..(((((...((((((...)))))))))))....))).)))).))))))............ (-40.50)

>rheMac2_mml-mir-6126_chr20:3606321-3606409_-

AGCCUGUGGGGAAGAGAAGAGCACAGCAGGGUGAAGGCCCGGCGGAGACACUCUGCCCACCCCACACCCUGCCUAUGGGCCACAUAUCU

.((((((((................((((((((..((...(((((((...)))))))...))..))))))))))))))))......... (-36.90)

>rheMac2_mml-mir-1972-1_chr20:15001540-15001616_+

UAUAGGCACGUGCCACCACACCUGGCUUAAAUGUGUCAUUUAAAAAUUCAGGCCAGGCACAGUGGCUCAUGCCUGUA

((((((((.(.(((((....((((((((.(((.............))).))))))))....))))).).)))))))) (-33.40)

>rheMac2_mml-mir-6506_chr20:15325724-15325789_-

GACUGGGAUGUCACUGAAUAUGGUGUUUGUGAGUUGAUUGACAUCGUAUCAGAGAUUCCAGACACA

..(((((((.((..(((.(((((((((.((......)).)))))))))))))).)))))))..... (-22.70)

>rheMac2_mml-mir-3179-1_chr20:16019315-16019375_+

CAGGAUCACAGACAUUUAAAUUUCACCCCUUCUACUAGAAAUUUAAAUGUCUGUGAUCCUG

((((((((((((((((((((((((.............)))))))))))))))))))))))) (-34.60)

>rheMac2_mml-mir-3680-1_chr20:17913335-17913421_-

AAAUUCAAGGAGGGACUCACUCACAGGCUUGCACAAAUGCAAAGUUGGCUUUUGCAUGACUCUGGGAGUAGGCGCCUCCUUAAAUUU

.((((.(((((((..((.((((.(((((.((((.(((.((.......))))))))).).).))).)))).))..))))))).)))). (-28.50)

>rheMac2_mml-mir-548w_chr20:24496088-24496161_+

GGUUGGUGCAAAAGUAAUUGCGGUUUUUGCCUUUAAACAUAAUGGCAAAACUCACAACUACUUUUGCCCCAAUC

((((((.(((((((((.(((.((.(((((((.(((....))).))))))).)).))).))))))))).)))))) (-31.10)

>rheMac2_mml-mir-4517_chr20:26884894-26884975_-

AGGUAAAUAUGAUGAAACUCACAGCUGAGGAGCUUAGCAAGUAGCUAAGGCCAGAGCUUGUGUUUGGGUGGUGUGGGGGGCG

..((..((((.((.((((.((.((((..((..((((((.....)))))).))..)))))).))))..)).)))).....)). (-22.00)

>rheMac2_mml-mir-4721_chr20:27004842-27004930_+

GGGCCUGGUCAUGGUCAAGCCGGGUUCCAUCAAGCCCCACCAGAAGGUGGAGGCCCAGGUGAGGGCUCCAGGUGACGGUGGGCAGGGCU

((.((((.((((.(((..(((((((((((((..((((((((....))))).)))...)))).)))).)).)))))).)))).)))).)) (-47.10)

>rheMac2_mml-mir-4519_chr20:28960566-28960622_-

GACCCAGCCGUGCGUAGUGCUGCGCUGUCUCCGUCUGCGGCCUGCAGUACGCGGGUA

.((((.((.((((((((.((((((...........)))))))))).)))))))))). (-24.40)

>rheMac2_mml-mir-663a_chr20:30450043-30450135_+

UCCUUCGGCGUCCCAGGUGGGGUGCCGCGGGACCACCCUGGUGUCUGUGGCAGUGGGAUCCCGUGGCUGUGUUUUCCUGGUGGCCUGGCCGUG

.....((((((((((((.(((..(((((((((...(((.(.((((...)))).)))).)))))))))....))).))))).)))...)))).. (-44.00)

>rheMac2_mml-mir-3181_chr20:48963155-48963227_+

CGGCGACCGUCGGGCCCUCGGCGCCGGCCCGUUAGUUGCCCGGGCCCGAGCCGGCCGGGCCAGUGGGGUGCCG

((((..((....((((((((((.(.((((((.........)))))).).)))))..)))))....))..)))) (-42.70)

>rheMac2_mml-mir-3935_chr20:54557364-54557467_+

GGAUGUGUUCCUGUCCCAGAAGGAGCUGAUGGUUGUAUCUAUGAAGGUAAGCAUUUUUGUAGAUAGGAGCACCAGUCACCCUAAGCAAAGGCAGAGAAUGCUUA

....(((((((((((.....(((.((((.((.((.(((((((((((((....))))))))))))).)).)).))))...))).......))))).))))))... (-32.80)

>rheMac2_mml-mir-1538_chr20:67948161-67948218_-

GGGAACAGCAGCAACAAGGGCCUCGCUUCCUGCCGCCGCUGCCCGGGUUGCUGUUCCC

((((((((((((.....((((..(((........).))..))))..)))))))))))) (-29.50)

>rheMac2_mml-mir-4719_chr20:74943169-74943252_+

GCAAUGAUGACUUGCAUAUUAUAGAUUUGUGAUUAAAUGAAAACUUCAAAUUUCACAAAUCUAUAAUAUACAAGUCAUAAUUGU

(((((.((((((((.(((((((((((((((((.....((((...))))....))))))))))))))))).)))))))).))))) (-35.90)

>rheMac2_mml-mir-4720_chr20:79523639-79523700_+

AAGCCUGGCAUACUUGGUAUAUUUUUCCUGGUGCUUAAGUUGUACCACGUAUAGCCAAGUUU

.(((.((((((((.(((((((.(((...........))).))))))).)))).)))).))). (-18.80)

>rheMac2_mml-mir-6504_chr20:79746638-79746698_+

GCAGUCUGGCUGUGCUGUCACACGGUCUGCACCCUGCUGCAUUACAGCACAGCCAUUCUCU

..((..((((((((((((((((.(((....))).)).))....))))))))))))..)).. (-25.80)

>rheMac2_mml-mir-3182_chr20:81640349-81640411_+

CCUGCUUCUGCAGUGUGGUCUGUGCACCCACCCUACAAUGCUUGGGUUAGAUCAUAGAGCAGU

.......((((..(((((((((...(((((..(......)..))))))))))))))..)))). (-23.20)

>rheMac2_mml-mir-1910_chr20:83903903-83903982_-

CAUCCUCUCAGCCAGUCCUGUGUCCACUGCCUCCGCGCUGUCCUGGGAGGGAGGCAGAAGCAGGAUGACAACGAGGGCAA

..(((((.......(((((((.....((((((((.(.(......).)..))))))))..)))))))......)))))... (-33.50)

>rheMac2_mml-mir-4722_chr20:86875409-86875468_-

GGCAGGAGGGCUGGGCCAGGUUGGCUGGGCCAGGCCUGACCUGCCAGCACCUCCCUGCAG

.(((((((((((((..((((((((((......)))).))))))))))).))).))))).. (-37.00)
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