Table S5 The p-distance of VP1 amino acid sequence with EV-G, HY 12, and SD-S67

' |

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 1" 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23 24 25 26
1 JL-LS34-VP1
2 JL-LS127-VP1 0.02
3 JL-LS165-VP1 0.02 0.01
4 JL-LS174-VP1 0.30 0.30 0.30
5 NMG-F37-VP1 0.37 036 036 0.33
6  NX-DR26-VP1 0.36 036 036 030 0.20
7  SD-S68-VP1 037 036 036 0.30 0.19  0.04
EV-G20-CEV-JL14-
8 VP1 0.30 030 030 0.04 032 030 031
9  EV-G5-TB4-OEV-VP1 024 023 024 025 034 031 032 0.26
10 EV-G7-990 UK-NI-VP1 039 0.38 038 036 021 023 023 035 0.35
EV-G17-EVG 08-NC
" USA-2015-VP1 020 019 019 029 037 034 034 029 023 0.39
EV-G1-UKG-410-73-
12 VP1 0.38 038 038 040 047 047 046 040 039 047 037
EV-G10-PoEnV-BEL-
" 12R021-VP1 033 033 033 034 041 039 038 035 034 042 030 0.32
14 EV-G11-744257-VP1 030 030 030 033 036 035 035 032 031 035 026 028 0.25
EV-G12-714222
15 CaolLanh VN 2012-02-
16-VP1 030 029 030 031 037 034 034 031 030 037 028 031 024 021
EV-G13-714270
16 CaolLanh VN 2012-02-
16-VP1 034 034 034 036 039 035 036 036 033 040 032 037 028 026 0.23
EV-G14-714405
17  CaolLanh VN 2012-02-
21-VP1 033 032 033 035 041 040 039 034 033 042 030 027 026 0.19 023 0.28
EV-G15-724307
18 ChauThanh VN 2012-
03-14-VP1 032 032 032 035 041 038 038 036 036 043 034 033 022 026 026 029 0.27
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Blue: the p-distance between JL-LS34, JL-LS127 and JL-LS165; Orange: the p-distance between NX-DR26 and SD-S68



