
Table S2. Distribution of human RVA genotype constellations detected from 1976 to 2006 across 27 countries worldwide

Supplementary 2a. Typical human RVA genotype constellations  ( n = 735)

Genogroup VP7 VP4 VP1 VP2 VP3 NSP1 NSP2 NSP3 NSP4 NSP5 NSP6

1 483 (65.7%) G1 P[8] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

2 6 (0.8%) G1 P[6] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

3 38 (5.2%) G3 P[8] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

4 2 (0.3%) G3 P[6] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

5 39 (5.3%) G4 P[8] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

6 2 (0.3%) G4 P[6] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

7 12 (1.6%) G12 P[6] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

8 4 (0.5%) G12 P[8] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

9 28 (3.8%) G9 P[8] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

10 75 (10%) G2 P[4] I2 R2 C2 M2 A2 N2 T2 E2 H2

11 4 (0.5%) G2 P[6] I2 R2 C2 M2 A2 N2 T2 E2 H2

12 20 (2.7%) G8 P[4] I2 R2 C2 M2 A2 N2 T2 E2 H2

13 15 (2.0%) G8 P[6] I2 R2 C2 M2 A2 N2 T2 E2 H2

14 AU-1 7 (1%) 7 (1.0%) G3 P[9] I3 R3 C3 M3 A3 N3 T3 E3 H3

Total 735

Supplementary 2b. Unusual human RVA genotype constellations  ( n = 119)

VP7 VP4 VP1 VP2 VP3 NSP1 NSP2 NSP3 NSP4 NSP5 NSP6

1 1 Sporadic G1 P[4] I2 R2 C2 M2 A2 N2 T2 E2 H2

2 1 Sporadic G1 P[8] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T2 E1 H1

3 1 Sporadic G1 P[8] I1 R1 C1 M1 A2 N1 T1 E1 H1

4 3 Sporadic G1 P[8] I1 R1 C1 M2 A1 N1 T2 E1 H1

5 1 Sporadic G1 P[9] I1 R1 C1 M2 A1 N2 T2 E1 H1

6 1 Sporadic G1 P[9] I1 R1 C1 M3 A1 N1 T2 E1 H1

7 1 Sporadic G1 P[9] I1 R3 C3 M3 A1 N1 T3 E3 H3

8 1 Sporadic G1 P[6] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T2 E1 H1

9 1 Sporadic G12 P[4] I2 R2 C2 M1 A2 N1 T2 E2 H1

10 1 Sporadic G12 P[6] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T2 E1 H1

11 1 Sporadic G12 P[6] I2 R2 C2 M2 A2 N1 T2 E6 H2

12 1 Sporadic G12 P[6] I2 R2 C2 M2 A2 N2 T2 E1 H2

13 1 Sporadic G12 P[6] I2 R2 C2 M2 A2 N2 T2 E6 H2

14 14
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G2 P[4] I2 R2 C2 M2 A2 N1 T2 E2 H2

15 1 Sporadic G2 P[6] I2 R2 C2 M2 A2 N1 T2 E2 H2

16 1 Sporadic G3 P[3] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

17 1 Sporadic G3 P[6] I2 R2 C2 M2 A2 N2 T2 E2 H2
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18 1 Sporadic G3 P[4] I2 R2 C2 M2 A2 N2 T2 E2 H2

19 1 Sporadic
G3

P[8] I1 R1 C1 M1 A1 N2 T1 E1 H1

20 1 Sporadic G8 P[4] I2 R2 C2 M2 A2 N2 T2 E2 H2

21 2 Sporadic G8 P[8] I2 R2 C2 M2 A2 N2 T2 E2 H2

22 1 Sporadic G9 P[4] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

23 2 Sporadic G9 P[6] I2 R2 C2 M2 A2 N1 T2 E2 H2

24 11 Unknow G9 P[6] I2 R2 C2 M2 A2 N2 T2 E2 H2

25 1 Sporadic G9 P[9] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T2 E1 H1

26 1 Sporadic G1 P[6] I5 R1 C1 M1 A8 N1 T1 E1 H2

27 1 Sporadic G10 P[14] I2 R2 C2 M1 A3 N2 T6 E2 H3

28 2 Sporadic G11 P[25] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

29 1 Sporadic G12 P[8] I3 R3 C3 M3 A3 N3 T3 E3 H6

30 3 Sporadic G12 P[9] I3 R3 C3 M3 A3 N3 T3 E3 H6

31 1 Sporadic G3 P[14] I2 R2 C2 M3 A9 N2 T6 E5 H3

32 1 Sporadic G3 P[2] I16 R8 C5 M5 A5 N5 T5 E13 H5

33 1 Sporadic G3 P[3] I1 R1 C1 M1 A1 N2 T3 E3 H6

34 1 Sporadic G3 P[3] I3 R3 C2 M3 A15 N2 T3 E3 H6

35 1 Sporadic G3 P[3] I3 R3 C2 M3 A9 Nx T3 E3 H6

36 1 Sporadic G3 P[3] I3 R3 C2 M3 A9 Nx T3 E3 Hx

37 2 Sporadic G3 P[9] I2 R2 C2 M2 A3 N1 T6 E2 H3

38 1 Sporadic G3 P[9] I2 R2 C2 M2 A3 N2 T1 E2 H3

39 1 Sporadic G3 P[9] I3 R3 C3 M3 A3 N3 T3 E3 H6

40 1 Sporadic G4 P[10] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T2 E1 H2

41 1 Sporadic G4 P[6] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T7 E1 H1

42 1 Sporadic G4 P[6] I1 R1 C1 M1 A8 N1 T7 E1 H1

43 1 Sporadic G4 P[6] I5 R1 C1 M1 A1 N1 T7 E1 H1

44 1 Sporadic G4 P[6] I5 R1 C1 M1 A8 N1 T7 E1 H1

45 1 Sporadic G5 P[6] I5 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

46 1 Sporadic G5 P[8] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

47 1 Sporadic G6 P[1] I2 R2 C2 M2 A3 N2 T6 E2 H3

48 3 Sporadic G6 P[14] I2 R2 C2 M2 A11 N2 T6 E2 H3

49 3 Sporadic G6 P[14] I2 R2 C2 M2 A3 N2 T6 E2 H3

50 1 Sporadic G6 P[6] I2 R2 C2 M2 A2 N2 T2 E2 H2

51 1 Sporadic G6 P[9] I2 R2 C2 M2 A3 N2 T1 E2 H3

52 1 Sporadic G8 P[1] I2 R2 C2 M2 A11 N2 T6 E2 H3

53 2 Sporadic G8 P[1] I2 R2 C2 M2 A3 N2 T6 E2 H3

54 1 Sporadic G8 P[10] I2 R2 C2 M2 A2 N2 T2 E2 H2

55 2 Sporadic G8 P[14] I2 R2 C2 M2 A11 N2 T6 E2 H3

56 2 Sporadic G9 P[19] I5 R1 C1 M1 A8 N1 T1 E1 H1

57 24 Region-specific 
Predominant in neonatal 
nurseries in India during 

2003 and 2004 
G10 P[11] I2 R2 C2 M2 A1 N1 T1 E2 H3

58 1 Unknown the original Sporadic G11 P[8] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

Total 119
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Supplementary 2c. Mixed genotype constellations  ( n = 25)

Number of human 
RVAs

VP7 VP4 VP1 VP2 VP3 NSP1 NSP2 NSP3 NSP4 NSP5 NSP6

1 1 G9 P[9] I3 R3 C3 M3 A3 N1 T1/T3 E3 H3

2 1 G1 P[4],P[8
]

I1 R2 C2 M1 A2 N1/N2 T2 E2 H2

3 1 G1,G10 P[8] I2 R2 C2 M2 A1 N1 T1 E2 H3

4 1 G12 P[8] I2 R2 C1,C2 M1 A2 N2 T2 E2 H2

5 4 G1,G3 P[8] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

6 1 G2 P[4] I2 R2,R1 C2 M2 A2 N2 T2 E2 H2

7 1 G2,G9 P[4] I2 R1,R2,
R1

C2 M2 A2 N2 T2 E2 H2

8 1 G1,G9 P[8] I1,I1 R1 C1,C1 M1,M1 A1,A1 N1,N1 T1,T1 E1,E1 H1,H1

9 3 G2,G9 P[4] I2 R2 C2 M2 A2 N2 T2 E2 H2

10 1 G4 P[8] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1,E1 H1

11 1 G1,G4 P[8] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

12 1 G1,G4 P[4] I1/I2 R1/R2 C2 M1 A1 N1/N2 T2 E2 H2

13 1 G1,G9 P[8] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

14 1 G12 P[8],P[8
]

I3 R3 C3 M3,M1 A3 N1 T3 E3 H6

15 1 G9,G4 P[8] I1,I1 R1 C1 M1,M1 A1,A1 N1,N1 T1,T1 E1 H1

16 1 G1 P[8] I1 R1,R1 C1 M1,M1 A1 N1 T1 E1 H1

17 1 G4/G1 P[8] I1 R1 C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

18 1 G1 P[8] I1 R1,R1 C1 M1 A1 N1 T1,T1 E1 H1

19 1 G9,G12 P[6] I1 R1 C1 M1 A1,A1 N1 T1 E1 H1

20 1 G12 P[8] I1 R1 C1,C1 M1 A1 N1 T1 E1 H1

Total 25
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