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Supplemental Table S1. Summary of PCR reactions from various CPR stations and positive controls
in yellow (full D1/D2 LSU and in blue 378F+D2CR.)

Round
Round 1 Primers 2PCR| Primers
Sample Name PCR
Used Successs Used
Successful
ful
Karlc?dlnzum Yes-500bp DIR + D2C
micrum (strong)
Proro.centrum Yes-500bp, 300 DIR + D2C
micans bp
Gymnodinium
No DIR + D2C
catenatum
Karl(')dmzum Yes-500bp DIR + D2C
micrum (strong)
Proro.centrum Yes-500bp, 700 | .0 poc
micans bp, 300 bp
Gymnodinium No DIR + D2C
catenatum
Yes-
Karlodinium (streosn5(;0k§()) 0 No D1R + D1-
micrum & S48R
bp
Prorocentrum . DIR + D1-
et Yes-500 (light) No 548R
Gymnodinium DIR + D1-
catenatum o e 248K
PseuflO-ijlt§SChla No D1R + Atac3
delicatissima
Gymnodinium Yes-500bp | DIR + Atac3
mikimotoi
Gymnodinium Yes-500bp D1R + Atac3
catenatum




Pseudo-nitzschia

delicatissima No 378F +D2C
Pseudo-nitzschia
delicatissima No/No DIR +D2C
Gymnodinitim No /No DIR + D2C
mikimotoi
Gymnodinium
atenatum No /No D1R + D2C
5SWL 4 No DI1R + D2C
13 SWL 35 (2) Yes-500bp D1R + D2C
SWL control No D1R + D2C
608SB-6F Yes-4-500bp DIR + D20
i?iffj:p;i Yes-500bp DI1R + D2(Q
DIR + D1
5SWL 4 No No 548R
DIR + D1
13 SWL 35 (2) Yes-400bp No 548R
DIR + D1
SWL con No No 548R
Yes-500bp, DIR + D1
608SB6F 00 bpp No 48R
608SB6F + Yes-500bp, No DIR + D1
K. micrum spikq 300 bp 548R
608SB 40 No D1R + D2Q
608SB 24B No D1R + D2Q
608SB 46F No D1R + D2C
618SA 25 No D1R + D2C
608SB 26F No D1R + D2Q
608SB 16F No D1R + D2Q
608SB 36F No D1R + D2C
608SB 44D No D1R + D2C
608SB 40 No D1R + D2Q
608SB 24B Yes-500bp DI1R + D20
608SB 46F Yes-500bp DI1R + D20
618SA 25 No D1R + D2C
608SB 26F Yes500bp, | 11 4 pog
300 bp
608SB 36F Yes-500bp DI1R + D20
608SB 44D No D1R + D2C
608SB 3 No DIR + D20
608SB 13 No D1R + D2Q
608SB 19 No D1R + D2Q
608SB 25 No D1R + D2C




608SB 31 No DIR + D2C
608SB 33 No DIR + D20
608SB 35 No DIR + D20
608SB 37 No DIR + D20
608SB 39 Yes-500bp | DIR +D2Q
DI186F + D
608SB 3 No LR
D186F + D
608SB 13 No LR
D186F + D
608SB 19 No PSR
D186F + D
608SB 25 No .
D186F + D
608SB 31 No VR
D186F + D
608SB 33 No LR
D186F + D
608SB 35 No PSR
D186F + D
608SB 37 No .
DI186F + D
608SB 39 No .
608SB 3 Yes3001 - ar 4 Doy
(stron
608SB 13 No | 378F + D2l
608SB 19 No | 378F + D2l
608SB 25 Yes3001 er 4 Doy
(strong
608SB 31 Yes300) 376k 4 Do
(stron
608SB 33 No | 378F + D2l
608SB 35 Yes300 - 4ogr 4 Do
(stron:
608SB 37 Yes3001 57k 1 Do
(strong
608SB 39 Yes3001 - ap 4 Doy
(stron
608SB 3 No D186F + D154
608SB 13 No D186F + D154
608SB 19 No D186F + D154
608SB 25 No D186F + D1 54
608SB 31 No D186F + D1 54
608SB 33 No D186F + D1 54




608SB 35 No D186F + D1 54
608SB 37 No D186F + D1 54
608SB 39 No D186F + D1 54
618SA 25 No D186F + D1 54
2-473SA 13 No D186F + D1 54
4 SWL 34 No D186F + D1 54

4 SWL 36(2) No D186F + D1 54
4 SWL 40(2) No D186F + D1 54
5SWL 7(1) No D186F + D1 54
PO4-511 GAT No D186F + D1 54
PO4-5119 No D186F + D1 54

8 SWL 38 (1) No D186F + D1 54
114 5 SWL 4 No D186F + D1 54
SWL 2018 con No D186F + D1 54
PO4305E No D186F + D1 54
4SWL 38 No D186F + D1 54
S‘g&;‘ﬁgﬁ ? No D186F + D1 54
I)C'gelﬁ;”;ésﬁa Yes-300bp | D186F + D1 54
608SB 3 No 378F + D20
608SB 13 No 378F + D20
608SB 19 No 378F + D20
608SB 25 No 378F + D20
608SB 31 No 378F + D20
608SB 33 No 378F + D20
608SB 35 No 378F + D20
608SB 37 No 378F + D20
608SB 39 Yes-300bp |  378F + D2Q
618SA 25 No 378F + D20
2-4735A 13 No 378F + D20
4 SWL 34 No 378F + D20

4 SWL 36(2) No 378F + D20
4 SWL 40(2) No 378F + D20
5 SWL 7(1) No 378F + D20
PO4-511 GAT No 378F + D20
PO4-5119 No 378F + D20

8 SWL 38 (1) No 378F + D20
114 5 SWL 4 No 378F + D20
SWL 2018 con No 378F + D20
PO4305E No 378F + D20
4SWL 38 No 378F + D20




SWL con 2019

CONTROL No 378F + D2C
618SA 25 No /No DIR + D2C
2-473SA 13 Yes-300bp / N DIR + D2C
4 SWL 34 Yes-300bp / N DIR + D2C

4 SWL 36(2) No /No DIR + D2(Q
4 SWL 40(2) No /No DIR + D2C
5SWL 7(1) No /No DIR + D2C
PO4-511 GAT Yes-300bp / N DIR + D2C
PO4-5119 No /No DIR + D2(Q

8 SWL 38 (1) No /No DIR + D2C
1145 SWL 4 Yes-300bp / N DIR + D2C
SWL 2018 con Yes-300bp / N DIR + D2C
POA4305E No /No DIR + D2(Q

4 SWL 38 No /No DIR + D2C
SWL con 2019 Yes-300bp /N{  DIR + D2(C
608SB 3 No DIR + Atac]
608SB 13 No DIR + Atac]
608SB 19 Yes-200bp DIR + Atac]
608SB 25 No D1R + Atac]
608SB 31 No DIR + Atac]
608SB 33 Yes-200bp DIR + Atac]
608SB 35 No D1R + Atac]
608SB 37 No D1R + Atac]
608SB 39 Yes-200bp DI1R + Atac]
6185A 25 Yes-200bp DIR + Atac]
2-473S5A 13 Yes-200bp DIR + Atac]
4 SWL 34 No D1R + Atac]

4 SWL 36(2) No DI1R + Atac]
4 SWL 40(2) No DIR + Atac]
5SWL 7(1) Yes-500bp DIR + Atac]
PO4-511 GAT No D1R + Atac]
PO4-5119 Yes-500bp DI1R + Atac]

8 SWL 38 (1) Yes-500bp DI1R + Atac]
114 5SWL 4 No D1R + Atac]
SWL 2018 con No D1R + Atac]
PO4305E No DI1R + Atac]

4 SWL 38 No DIR + Atac]
SWL con 2019 No DI1R + Atac]
608SB 3 No DIR + Alex
608SB 13 No DIR + Alex]
608SB 19 No DIR + Alex




608SB 25 No DI1R + Alex
608SB 31 No D1R + Alex
608SB 33 No D1R + Alex]
608SB 35 No D1R + Alex
608SB 37 No DIR + Alex
608SB 39 No DI1R + Alex
5SWL (1) No D1R + Alex]
13 SWL 35 No D1R + Alex
PO 4511 G No DIR + Alex
608SB 3 No D1R + Amin|
608SB 13 No D1R + Amin|
608SB 19 No D1R + Amin|
608SB 25 No D1R + Amin|
608SB 31 No D1R + Amin
608SB 33 No D1R + Amin|
608SB 35 No D1R + Amin|
608SB 37 No D1R + Amin|
608SB 39 No DI1R + Amin
5SWL (1) No D1R + Amin|
13 SWL 35 No D1R + Amin|
PO 4511 G No D1R + Amin|

Supplemental information S1: Sanger sequencing of Pseudo-nitzschia delicatissima CCAP
1061/41 partial LSU amplicon (Genbank submission, SUB13994573, awaiting accession
number)

> Pseudo-nitzschia delicatissima CCAP1061/41
TTGGTGGTAAATTCCATCTAAAGCTAAATATTGGTGGGAGACCGATAGCGTACAAGT
ACCGTGAGGGAAAGATGCAAAGAACTTTGAAAAGAGAGTTAAAGAGTACCTGAAA
TTGCTGAAACGGAAGCGAAGGAAACCAGTGTTTGTTGGTTCATATTTCCCTGGCCAC
TTGTGGTTTGGGCGCTGTGAGCTTGCGTGGGTTTGCTTTGGTTGAA



https://submit.ncbi.nlm.nih.gov/subs/genbank/SUB13994573

D1R-D2C

TITRNUPEERTR=y s 1

2104 202 D1R D2 rew sarles

D186-D1-548R

_378R-D2C

U9 ®nuB s

D1R-Amin2

12345678 90nRBK

D1R-Acat3

—r %
gl 234567 39101125

7 83 0Duuy

12345678 90uidng

H

Supplemental Figure S1. Summary of gel documentation of PCR reactions showing the size
and the intensity of the PCR reactions. Gels are arranged by PCR primers used in the
reaction. Numbers refer to the various PCR products tested here plus the last number is the
blank for each different gel or experiment. Each gel is a different station and different
primer combination.
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Supplemental Figure S2. Agarose gel of P. delicatissima LSU products following completion
of HRM-qRT-PCR assay on DNA standards, positive P. delicatissima DNA positive control and
negative no template control (top row). Middle and bottom rows show PCR products from
CPR samples preserved in 4% formalin (1-10) and 2% formalin (11-20) respectively. Ladder:
50bp Hyperladder. Red arrows indicate three relative size points in the ladder.



