
Table S4. Sequences of the cytochrome b gene haplotypes. 

>Hap_1 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGATCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAAATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGTGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAAACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACCAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTGCCATTCATTGTTACAGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACGGGATCA 

>Hap_2 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGGTCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAAATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGGGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAGACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACTAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTCCCATTCATTGTTGCCGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACGGGATCA 

>Hap_3 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGATCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAGATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGTGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAAACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACCAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTGCCATTCATTGTTACAGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACGGGATCA 

>Hap_4 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGGTCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAGATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGTGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAGACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACTAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTCCCATTCATTGTTGCCGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACGGGATCA 

>Hap_5 



ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGATCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAGATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGTGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAAACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTCGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACCAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTGCCATTCATTGTTACAGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACGGGATCA 

>Hap_6 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGGTCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAGATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGTGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAGACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACTAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTCCCATTCATTGTTGCCGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACAGGATCA 

>Hap_7 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGGTCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAAATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGTGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAGACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACTAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTCCCATTCATTGTTGCCGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACGGGATCA 

>Hap_8 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGGTCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAAATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGTGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAGACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACTAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTCCCATTCATTGTTGCCGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACAGGATCA 

>Hap_9 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGGTCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAAATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGTGATGTAAACTA



TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAGACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACAAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTCCCATTCATTGTTGCCGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACGGGATCA 

>Hap_10 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGATCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAAATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGGGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAAACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACCAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTGCCATTCATTGTTACAGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACGGGATCA 

>Hap_11 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGATCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAGATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGTGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAAACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACCAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTGCCATTCATTGTTACAGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACAGGATCA 

>Hap_12 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGATCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAAATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGTGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAAACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTCGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACCAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTGCCATTCATTGTTACAGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACGGGATCA 

>Hap_13 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGATCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTGGCTATACATTACACCTCAAATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGTGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAAACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACCAACCTACT



ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTGCCATTCATTGTTACAGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACAGGATCA 

>Hap_14 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGGTCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAGATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGTGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAGACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACTAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTGCCATTCATTGTTGCCGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACGGGATCA 

>Hap_15 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAATTGATTTACCAACACCCTCT
AACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGGTCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATTT
TTAGCTATACATTACACCTCAGATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGTGATGTAAACTAT
GGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAGACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACTAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTCCCATTCATTGTTGCCGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACGGGATCA 

>Hap_16 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGATCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAGATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGGGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAAACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACCAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTGCCATTCATTGTTACAGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACGGGATCA 

>Hap_17 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGGTCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAAATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGGGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAGACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACTAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTCCCATTCATTGTTGCCGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACAGGATCA 



>Hap_18 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGGTCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAGATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGGGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAGACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACTAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTCCCATTCATTGTTGCCGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACGGGATCA 

>Hap_19 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACGATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTC
TAACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGATCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATT
TTTAGCTATACATTACACCTCAGATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGTGATGTAAACTA
TGGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCGTACCTTTACAAAGAAACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACCAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTGCCATTCATTGTTACAGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACGGGATCA 

>Hap_20 

ATGGCAAGCCTACGAAAAACCCACCCCCTAATTAAAATTGCTAACAATGCACTAGTTGATTTACCAACACCCTCT
AACATCTCAGTATGATGAAACTTCGGATCCCTCCTTGGACTATGCTTAATTATCCAAATCTTAACAGGATTATTT
TTAGCTATACATTACACCTCAGATATTTCAACCGCATTCTCGTCAGTAAACCACATTTGCCGTGATGTAAACTAT
GGCTGACTTATTCGTAACTTACACGCTAATGGGGCATCATTCTTCTTTATCTGCCTTTATATACATATCGCCCGA
GGATTATATTACGGATCATACCTTTACAAAGAAACCTGAAATATTGGAGTAGTTCTTTTTCTATTAGTAATAATA
ACAGCCTTTGTTGGCTACGTCCTGCCATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGCGCAACAGTAATTACCAACCTACT
ATCAGCAGTTCCCTACATAGGAGATGCTTTAGTTCAATGAATCTGAGGTGGCTTCTCAGTAGACAATGCAACAC
TTACGCGATTCTTCGCATTCCACTTCTTACTGCCATTCATTGTTACAGCCGCCACCCTCCTACACCTGCTATTTTTA
CACGAAACGGGATCA 


