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Figure S1 (Beginning) Shares of bacterial families in microbiota of chernozem. Blue bars mean arable sites, orange not arable. 95% confidence intervals were calculated for n=10. 
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Figure S1 (Ending) Shares of bacterial families in microbiota of chernozem. Blue bars mean arable sites, orange not arable. 95% confidence intervals were calculated for n=10. 
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Figure S2 (Beginning) Shares of bacterial genera in microbiota of chernozem. Blue bars mean arable sites, orange not arable. 95% confidence intervals were calculated for n=10. 
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Figure S2 (Ending) Shares of bacterial genera in microbiota of chernozem. Blue bars mean arable sites, orange not arable. 95% confidence intervals were calculated for n=10. 

 

 

 


