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Figure S1. Distribution of  the GO  terms  for  the annotated T. atrox  transcripts.  (A) Distribution  in 

accordance  to  the main  three Gene Ontology  (GO)  ‘root’  nodes: Cellular Component, Molecular 

Function or Biological Process. (B) Assignment of the transcripts to the first level of ‘child’ terms of 

the GO hierarchy. The IDs of the GO terms are shown in the x‐axis. 

 

Figure S2. Sequence coverage and MS/MS spectrum of TatHDPND403 


