
52534      GTAGGTATGGCGTCTCCCCTACGGGGCCGGGCTTTCGTGCTGCGCATCGAGCCGCCTGCG      52593 

72139      GTCGTTAGGGCGTCTCCCCTGCGGGGCCGGGCTTTCGTGCTGCGCATCGAGCCGCCTGCG      72198 

      ** * ** ************ *************************************** 

52594      GCGTCTCGCCCCTTCGGGCGTCAATCCCTGACGCCTCCGCGCCGTGCCGGCGCTGCGCGC      52653 

72199      GCGTCTCGCCCCTTCGGGCGTCAATCCCTGACGCCTCCGCGCCGTGCCGGCGCTGCGCGC      72258 

     ************************************************************ 

52654      TCCGCTTGCCCGGCCTGAAGGCCGCATCGAGGAACTTTCGCGCGCGAAAGTTCAGGCTGT      52713 

72259      TCCGCTTGCCCGGCCTGAAGGCCGCATCGAGGAACTTTCGCGCGCGAAAGTTCAGGCTGT      72318 

     ************************************************************ 

52714      GGATCTGATCCGTGGTGTGCCGGCGCTGGTG      52744 

72319      GGATCTGATCCGTGGTGTGCCGGCGCTGGTG      72349 

 ******************************* 


