Figure S1. The complete cDNA sequence and predicted amino acid sequence of CsAQP12L V1

of Chilo suppressalis

| ATGOGGGCACACCGATCCCCCGCACAATAMAACCAAACGTAGTACCTATTATATTTTTCCTACGAATTCGACTTTCCCTGTGTCACTT
9l GAGAAAGTGTCACGOCAAAGGTACCTAANGTCTTCTAAMATTCGEGTGTTGCAGTTCTAAAATGTACCTATGTGAAGTGATARGGAAGT
181 GAATTTTGAMTTGGAACGTAMTTAGACTGACGTCATTATGAAGTTCACAATCGATGTATTGGCGATTTTCTTGAMGTTGTCATTAGG
l SKRFTTIDVLGIFLEVVIR
21 (TAMCAAAGTTACGTTTGCACCATTAGTGGTATCAGCGCTGTTCATACTCCTCACGTCTCTCCTGGCCCACTGCGCCGGCGCCTOOTG
I8 VNKVYTFAPLYVSALFILLTSLLANCARRLY
36! CAGAGGCAGTGCAGGACCCTTTCGTCAGATTACTGTTGGAGGAGGCGATCGCAGCTCCCGAACTATGCGGATGTTGCTTCGAACTCATT
18 RKAVQEPFVRLLLEEATAAAELCGCCFELI
4l ATTGTGGCTCACAACTTCOGGGTGGGAACGTACGCCATATTCCTGTTCTTGCTGACAATCTGGTGOTCCATGAACTGGGGTGATGEGACA
78 IVADNFGVOGTYATFLFLLTINRSNNVGDAT
Ml GCTTGTCCGTACACTCATATCGAGGATGTGATTGAAGGCARAGGTGATGTTCGAAAGCTTTECTAAAAACTTGEGCGRAATTGACTGGC
108 ACPYTHTEDVIEGKGDVREALLETWAELTEG
631 GOTCTTCTGGTATTTARATACGTCCAANTGTATTGGGCTCTTGAATATCTGAGACGCATAAGATAAGGCTTTTGAAGACTGCARAGCC
138 GLLVFEYVQUYNALETISETHEDKAFEDCKA
72 GATCTACAGGTACCAGTATTATATGGAGCAGTCGTAGAGGTGTAGCAACCTGCCTATGTAGACTAGCCTCCAAAGCTTTAGGGGACTTG
168 DLQVPVLYGAVVEGYATCLCORLASKALGDL
8l ANTCCTCGGTTCTCAACCGCTATOGATGCCTTCATCGOGACT TCTTTAGTOGTCGCCGCTTTTGAATATTCCGGTGGATATTTCAACCCG
198 NPRESTALTDAFIGTSLVYVAAFEYSGGYF NP
901 GTTCTGGCCACCTCACTGAANGCAGGATGCGAAGGTCACTCGCTGTTGOAACACGCAGTTGTCTATTGRATCGGTGCTTGCGCTGGATCT
8 VIATSLEAGCEGHSLLENAVYYWTIGACAGS
%] GCATTATCAGTTTATATGTACAAACTACCCATCATCAAGAAGTTTGTCOGTGGCACTACAGAAGTCAACGGTGATAGTATTTGGGCGGAC
08 ALSVYYUYKLPTIIKKFVRGTTEVNGDSTVAD
1081 AMGAAGATTAAAATGTATCATTTCCTGTTTTIGTACATTTTCCAAGTCATATTCCAGTTTCTTTTCTTGTCTICTTCTGTTGTTCATTA
88 KED*

7L TTTAGTTAACTTCATTATCTCTCTTTATAAMCTAAGAAGACTTAAGAAGAACGT TATCTGATARTTAATTTATTAMMGTGATACCTTAC
1261 TCTAGTCAAGTTATATCTCTAAGTTAMCCTOGTGCTTTGTCCATTATACAGATTTTACRAGTTATTGTATTAAAGGARACAAMAAATAC
1351 GCAMACTTTTATATGAMATTTTTTTACTTATATTTTTTTATATTTATIGTAAATTCGOCTTGATGTCATCACACAATTGAATATTGACG
41 TTTTCAACTGTGAATAATTGATTTCGTTTAAGGT TTGATTGTATAGCGTCATTTGTTACTATGCTTCCATTGAAATCTAACCTAMATGTG
1531 TTCCAAMATATAATAAGTGCTACGTGAACCTGTTGTAATAMTCCAATGTTTTGTTAMAMAMAAMANAA




Figure S2. The complete cDNA sequence and predicted amino acid sequence of CsAQP12L V2

of Chilo suppressalis

l AAGCAGTGGTATCAACGCAGGTACATGGGGGTAGTACCTATTATATTTTTCCTACGAATTCGACTTTCCCTGTGGTCACTTGAGAAAGTG
91 TCACGGGAAAAGGTACCTAAAGTGTTCTAAAATTCGGGTGTTGCAGTTCTAAAATGTACCTATGTGAAGTGATAAGGAAGTGAATTTTGA
181 AATTGGAAGGTAAATTAGACTGACGTCATTATGAAGTTCACAATCGATGTATTGGGGATTTTCTTGAAAGTTGTCATTAGGGTAAACAAA
l MEFTIDVLGIFLEVVIRVNK
21 GTTACGTTTGCACCATTAGTGGTATCAGCGCTGTTCATACTCCTCACGTCTCTCCTGGCCCACTGOGCGCOGOGCCTGGTGCAGAAGGCA
2 VTFAPLVVSALFILLTSLLAHNCARRLYVY QKA
361 GTGCAGGAGCCTTTCGTCAGATTACTGTTGGAGGAGGCGATCGCAGCTGCCGAACTATGCGGATGTTGCTTCGAACTCATTATTGTGGCT
5l VQEPFVRLLLEEATAAAELCGCCFELITIVA
41 GACAACTTCGGOGTGGGAACGTACGCCATATTCCTGTTCTTGCTGACAATCTGGTGGTCCATGAACTGGGGTGATGCGACAGCTTGTCCG
81 DNFGVGTYATFLFLLTIVYSUNVGDATACTP
Ml TACACTCATATCGAGGATGTGATTGAAGGCAAAGGTGATGTTCGAAAAGCTTTGCTAAAAACTTGGGCGGAATTGACTGGOGGTCTTCTG
11 YTHTIEDVIEGKGDVREALLETWAELTGGLL
631 GTATTTAAATACGTCCAAATGTATTGGGCTCTTGAAATATCTGAGACGCATAAAGATAAGGCTTTTGAAGACTGCAAAGCCGATCTACAG
141 VFEEKYVQNTYVWALEISETHKDKAFEDCKADLAQ
1l GTACCAGTATTATATGGAGCAGTCGTAGAAGGTGTAGCAACCTGCCTATGTAGACTAGCCTCCAAAGCTTTAGGGGACT TGAATCCTCGG
71 VPVLYGAVVEGVATCLCRLASKALGDLNPR
811 TTCTCAACCGCTATCGATGCCTTCATCGGGACTTCTTTAGTCGTCGCOGGAGTCCTCACTAGGCACACGGTTTTCGTCTACCGGTATCAG
201 FSTATIDAFIGTSLVVAGVLTRHTVFVYRYQ
901 GACAATAGTGCCAATGCGGACTTAAGCGTGTCCATCTTTTGCAAAGTACATTTAGGAAAGCTTTTGAATATTCCGGTGGATATTTCAAC
231 DNSANADLSVSITIFCKVHLGKAFEYSGGYFN
991 (CGGTTCTGGCCACCTCACTGAAAGCAGGATGCGAAGGTCACTCGCTGTTGGAACACGCAGTTGTCTATTGGATCGGTGCTTGCGCTGGA
261 PYLATSLEKEAGCEGHSLLERAVVYVIGACAG
1081 TCTGCATTATCAGTTTATATGTACAAACTACCCATCATCAAGAAGTTTGTCCGTGGCACTACAGAAGTCAACGGTGATAGTATTTGGGCG
291 SALSVYMYKRLPITKKFVRGTTEVNGDSITTWA
171 GACAAAGAAGATTAAAATGTATCATTTCCTGTTTTTTGTACATTTTCCAAGTCATATTCCAGTTTCTTTTCTTGTCTTCTTCTGTTGTTC
3l DKEED*

1261 ATTATTTAAGTTAACTTCATTATCTCTCTTTATAAACTAAGAAGACTTAAGAAGAACGTTATCTGATAATTAATTTATTAAAGTGATACC
1351 TTACTCTAGTCAAGTTATATCTCTAAGTTAAACCTCGTGCTTTGTCCATTATACAGATTTTACAAGT TATTGTATTAAAGGAAACAAAAA
1441 ATACGCAAACTTTTATATGAAATTTTTTTACTTATATTTTTTTATAATTTATTGTAAATTCGCCTTGATATCATCACACAATTGAATATT
1531 GATGTTTTGAACTGTGAATAATTGATTTCGTTTAAGGTTTGATTGTATAGCGTCATTTGTTACTATGCTTCCATTGAAATCTAACCTAA
1621 TGTGTTCCAMAATATAATAAGTGCTACGTGAACCTGTTGTAAATAAATCCAATGTTTTGTTAGTCAAAAAAAAAAAA



