Supplementary Tables

Table S1. GenBank accession numbers of DNA sequences from the rDNA ITS1-5.85-ITS2 region of R.
solani AG were used to determine AG's phylogenetic relationships and genetic diversity associated with

soybean.
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Table S2. The best model used for ML and NJ analysis in this study

Model #Param BIC AICc InL Invariant Gamma Freq A Freq T Freq C Freq G A=>T A=>C
TN93+G 206 9224.6 7383.2 -3484.9 n/a 0.25 1.41 0.30 0.30 0.20 0.20 0.06 0.04
T92+G+I 207 9235.6 7385.3 -3484.9 0.01 0.25 1.41 0.30 0.30 0.20 0.20 0.06 0.04
HKY+G 208 9235.8 7376.7 -3479.6 n/a 0.25 1.41 0.26 0.33 0.21 0.20 0.07 0.04
TN93+G 209 9241.4 7373.3 -3476.9 n/a 0.25 1.42 0.26 0.33 0.21 0.20 0.07 0.04
HKY+G+I 209 9246.2 7378.1 -3479.3 0.01 0.25 1.41 0.26 0.33 0.21 0.20 0.07 0.04
T92+G 210 9252.3 7375.3 -3476.8 0.02 0.26 1.42 0.26 0.33 0.21 0.20 0.07 0.04
K2+G 205 9261.2 7428.9 -3508.7 n/a 0.26 1.37 0.25 0.25 0.25 0.25 0.05 0.05
GIR+G 212 9271.0 7376.1 -3475.2 n/a 0.25 1.43 0.26 0.33 0.21 0.20 0.06 0.04
K2+G+I 206 9272.2 7430.9 -3508.7 0.01 0.26 1.37 0.25 0.25 0.25 0.25 0.05 0.05
GTR+G+H 213 9281.6 7377.8 -3475.1 0.02 0.26 1.43 0.26 0.33 0.21 0.20 0.06 0.04
JC+G 204 9346.6 7523.1 -3556.8 n/a 0.26 0.50 0.25 0.25 0.25 0.25 0.08 0.08
JC+G+I 205 9357.5 7525.1 -3556.8 0.02 0.26 0.50 0.25 0.25 0.25 0.25 0.08 0.08
T92+1 206 9392.9 7551.6 -3569.0 047 n/a 1.33 0.30 0.30 0.20 0.20 0.06 0.04
HKY+I 208 9406.3 75471 -3564.8 0.47 n/a 1.33 0.26 0.33 0.21 0.20 0.07 0.04
TN93+I 209 9412.0 7543.8 -3562.1 047 n/a 1.33 0.26 0.33 0.21 0.20 0.07 0.04
K2+1 205 9420.7 7588.3 -3588.4 0.47 n/a 1.33 0.25 0.25 0.25 0.25 0.05 0.05
GTR+ 212 9441.3 7546.4 -3560.4 047 n/a 1.33 0.26 0.33 0.21 0.20 0.07 0.04
JC+I 204 9504.2 7680.8 -3635.6 048 n/a 0.50 0.25 0.25 0.25 0.25 0.08 0.08
T92 205 9654.3 7822.0 -3705.2 n/a n/a 1.21 0.30 0.30 0.20 0.20 0.07 0.05
HKY 207 9667.3 7817.1 -3700.8 n/a n/a 1.22 0.26 0.33 0.21 0.20 0.07 0.05
K2 204 9669.5 7846.1 -3718.3 n/a n/a 1.20 0.25 0.25 0.25 0.25 0.06 0.06
TN93 208 9670.3 7811.1 -3696.8 n/a n/a 1.22 0.26 0.33 0.21 0.20 0.07 0.05
GIR 211 9683.0 7797.0 -3686.7 n/a n/a 1.23 0.26 0.33 0.21 0.20 0.07 0.05
JC 203 9751.8 7937.2 -3764.9 n/a n/a 0.50 0.25 0.25 0.25 0.25 0.08 0.08

Abbreviations: TR: General Time Reversible; HKY: Hasegawa-Kishino-Yano; TN93: Tamura-Nei; T92: Tamura 3-parameter; K2: Kimura 2-parameter;
JC: Jukes-Cantor




