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GTAATAATTGCACCAGTTTGAATGAAGGTAAACAC CACTAACTAAAGCAGAATTGGCTGATATTTTGGTCGACAAA
GTAATAATTGCACCAGTTTGAATGAAGGTAAACAC CACTAACTAAAGCAGAATTGGCTGATATTTTGGTCGACAAA
GTAATAATTGCACCAGTTTGAATGAAGGTAAACAC CACTAACTAAAGCAGAATTGGCTGATATTTTGGTCGACAAA
GTAATAATTGCACCAGTTTGAATGAAGGTAAACAC CACTAACTAAAGCAGAATTGGCTGATATTTTGGTCGACAAA
GTAATAATTGCACCAGTTTGAATGAAGGTAAACAC CACTAACTAAAGCAGAATTGGCTGATATTTTGGTCGACAAA
GTAATAATTGCACCAGTTTGAATGAAGGTAAACAC CACTAACTAAAGCAGAATTGGCTGATATTTTGGTCGACAAA

GTAATAATTGCACCAGTTTGAATGAAGGTAAACAC CACTAACTAAAGCAGAATTGGCTGATATTTTGGTCGACAAA
GTAATAATTGCACCAGTTTGAATGAAGGTAAACAC CACTAACTAAAGCAGAATTGGCTGATATTTTGGTCGACAAA
GTAATAATTGCACCAGTTTGAATGAAGGTAAACAC CACTAACTAAAGCAGAATTGGCCGATATTTTGGTCGACAAA
GTAATAATTGCACCAGTTTGAATGAAGGTAAACAC CACTAACTAAAGCAGAATTGGCTGATATTTTGGTCGACAAA
GTAATAATTGCACCAGTTTGAATGAAGGTAAACAC CACTAACTAAAGCAGAATTGGCTGATATTTTGGTCGACAAA

GTCAGCAACGTCACCAAGAATGATGCTAAAGAAATCGTCGAGCTCTTTTTTGAAGAAATCCGCAGCACTTTGGCGCGTGG
GTCAGCAACGTCACCAAGAATGATGCTAAAGAAATCGTCGAGCTCTTTTTTGAAGAAATCCGCAGCACTTTGGCGCGTGG
GTCAGCAACGTCACCAAGAATGATGCTAAAGAAATCGTCGAGCTCTTTTTTGAAGAAATCCGCAGCACTTTGGCGCGTGG
GTCAGCAACGTCACCAAGAATGATGCTAAAGAAATCGTCGAGCTCTTTTTTGAAGAAATCCGCAGCACTTTGGCGCGTGG
GTCAGCAACGTCACCAAGAATGATGCTAAAGAAATCGTCGAGCTCTTTTTTGAAGAAATCCGCAGCACTTTGGCGCGTGG
GTCAGCAACGTCACCAAGAATGATGCTAAAGAAATCGTCGAGCTCTTTTTTGAAGAAATCCGCAGCACTTTGGCGCGTGG
GTCAGCAACGTCACCAAGAATGATGCTAAAGAAATCGTCGAGCTCTTTTTTGAAGAAATCCGCAGCACTTTGGCGCGTGG
GTCAGCAACGTCACCAAGAATGATGCTAAAGAAATCGTCGAGCTCTTTTTTGAAGAAATCCGCAGCACTTTGGCGCGTGG
GTCAGCAACGTCACCAAAAATGATGCCAAAGAAATCGTCGAGCTCTTTTTTGAAGAAATCCGCAGCACTTTGGCGCGTGG
GTCAGCAACGTCACCAAGAATGATGCCAAAGAAATCGTCGAGCTCTTTTTTGAAGAAATCCGCAGCACTTTGGCGCGTGG
GTCAGCAACGTCACCAAGAATGATGCCAAAGAAATCGTCGAGCTCTTTTTTGAAGAAATCCGCAGCACTTTGGCGCGTGG

TGAAGAAATTAAAATTTCCGGTTTCGGCAATTTCCAATTGCGCGACAAACCTCAACGCCCTGGCCGTAACCCTAAAACAG
TGAAGAAATTAAAATTTCCGGTTTCGGCAATTTCCAATTGCGCGACAAACCTCAACGCCCTGGCCGTAACCCTAAAACAG
TGAAGAAATTAAAATTTCCGGTTTCGGCAATTTCCAATTGCGCGACAAACCTCAACGCCCTGGCCGTAACCCTAAAACAG
TGAAGAAATTAAAATTTCCGGTTTCGGCAATTTCCAATTGCGCGACAAACCTCAACGCCCTGGCCGTAACCCTAAAACAG
TGAAGAAATTAAAATTTCCGGTTTCGGCAATTTCCAATTGCGCGACAAACCTCAACGCCCTGGCCGTAACCCTAAAACAG
TGAAGAAATTAAAATTTCCGGTTTCGGCAATTTCCAATTGCGCGACAAACCTCAACGCCCTGGCCGTAACCCTAAAACAG
TGAAGAAATTAAAATTTCCGGTTTCGGCAATTTCCAATTGCGCGACAAACCTCAACGCCCTGGCCGTAACCCTAAAACAG
TGAAGAAATTAAAATTTCCGGTTTCGGCAATTTCCAATTGCGCGACAAACCTCAACGCCCTGGCCGTAACCCTAAAACAG
TGAAGAAATTAAAATTTCCGGTTTCGGCAATTTCCAATTGCGCGACAAACCTCAACGCCCTGGCCGTAACCCTAAAACAG
TGAAGAAATTAAAATCTCCGGTTTCGGCAATTTCCAATTGCGCGACAAACCTCAACGCCCTGGCCGTAACCCTAAAACAG
TGAAGAAATTAAAATTTCCGGTTTCGGTAATTTCCAATTGCGCGACAAACCTCAACGCCCTGGCCGTAACCCTAAAACAG

GTGAAGAAGTGCCGATTACCGCACGCCGTGTGGTAACTTTCCATGCCAGCCAAAAACTCAAAGGTATGGTGGAGCATTAC
GTGAAGAAGTGCCGATTACCGCACGCCGTGTGGTAACTTTCCATGCCAGCCAAAAACTCAAAGGCATGGTGGAGCATTAC
GTGAAGAAGTGCCGATTACCGCACGCCGTGTGGTAACTTTCCATGCCAGCCAAAAACTCAAAGGCATGGTGGAGCATTAC
GTGAAGAAGTGCCGATTACCGCACGCCGTGTGGTAACTTTCCATGCCAGCCAAAAACTCAAAGGCATGGTGGAGCATTAC
GTGAAGAAGTGCCGATTACCGCACGCCGTGTGGTAACTTTCCATGCCAGCCAAAAACTCAAAGGCATGGTGGAGCATTAC
GTGAAGAAGTGCCGATTACCGCACGCCGTGTGGTAACTTTCCATGCCAGCCAAAAACTCAAAGGCATGGTGGAGCATTAC
GTGAAGAAGTGCCGATTACCGCACGCCGTGTGGTAACTTTCCATGCCAGCCAAAAACTCAAAGGCATGGTGGAGCATTAC
GTGAAGAAGTGCCGATTACCGCACGCCGTGTGGTAACTTTCCATGCCAGCCAAAAACTCAAAGGCATGGTGGAGCATTAC
GTGAAGAAGTGCCGATTACCGCACGCCGTGTGGTAACTTTCCATGCCAGCCAAAAACTCAAAGGCATGGTGGAGCATTAC
GCGAAGAAGTGCCGATTACCGCACGCCGTGTGGTAACTTTCCATGCCAGCCAAAAACTCAAAGGCATGGTGGAGCATTAC
GCGAAGAAGTGCCGATTACCGCACGCCGTGTGGTAACTTTCCATGCCAGCCAAAAACTCAAAGGCATGGTGGAGCATTAC

TATGACAAACAACA
TATGACAAACAAC
TATGACAAACAAC
TATGACAAACAACA
TATGACAAACAACA
TATGACAAACAACA
TATGACAAACAAC
TATGACAAACAAC
TATGACAAGCAAC

TCCGGTTATTCCTGCCAAGCGTTATTTTACGTTGGATGAGATGTGCCAATTGGTGCAAATCA
TCCGGTTATTCCTGCCAAGCGTTATTTTACGTTGGATGAGATGTGCCAATTGGTGCAAATCA
TCCGGTTATTCCTGCCAAGCGTTATTTTACGTTGGATGAGATGTGCCAATTGGTGCAAATCA
TCCGGTTATTCCTGCCAAGCGTTATTTTACGTTGGATGAGATGTGCCAATTGGTGCAAATCA
TCCGGTTATTCCTGCCAAGCGTTATTTTACGTTGGATGAGATGTGCCAATTGGTGCAAATCA
TCCGGTTATTCCTGCCAAGCGTTATTTTACGTTGGATGAGATGTGCCAATTGGTGCAAATCA
TCCGGTTATTCCTGCCAAGCGTTATTTTACGTTGGATGAGATGTGCCAATTGGTGCAAATCA
TCCGGTTATTCCTGCCAAGCGTTATTTTACGTTGGATGAGATGTGCCAATTGGTGCAAATCA
TCCGGTTATTCCTGCCAAGCGTTATTTTACGTTGGATGAGATGTGCCAATTGGTGCAAATCA

TATGACAAACAAC TCCGGTTATTCCTGCCAAGCGTTATTTTACGTTGGATGAGATGTGCCAATTGGTGCAAATCA
TATGACAAACAACA TCCGGTTATTCCTGCCAAGCGTTATTTTACGTTGGATGAGATGTGCCAATTGGTGCAAATCA

GCCCGGCTCAGTTTGCCCAATGGCAACATGAAAATAATGTTGTGATTGGATACGGTGGCGATCGATATACGCGCTCAGAT
GCCCGGCTCAGTTTGCCCAATGGCAACATGAAAATAATGTTGTGATTGGATACGGTGGCGATCGATATACGCGCTCAGAT
GCCCGGCTCAGTTTGCCCAATGGCAACATGAAAATAATGTTGTGATTGGATACGGTGGCGATCGATATACGCGCTCAGAT
GCCCGGCTCAGTTTGCCCAATGGCAACATGAAAATAATGTTGTGATTGGATACGGTGGCGATCGATATACGCGCTCAGAT
GCCCGGCTCAGTTTGCCCAATGGCAACATGAAAATAATGTTGTGATTGGATACGGTGGCGATCGATATACGCGCTCAGAT
GCCCGGCTCAGTTTGCCCAATGGCAACATGAAAATAATGTTGTGATTGGATACGGTGGCGATCGATATACGCGCTCAGAT
GCCCGGCTCAGTTTGCCCAATGGCAACATGAAAATAATGTTGTGATTGGATACGGTGGCGATCGATATACGCGCTCAGAT
GCCCGGCTCAGTTTGCCCAATGGCAACATGAAAATAATGTTGTGATTGGATACGGTGGCGATCGATATACGCGCTCAGAT
GCCCGGCTCAGTTTGCCCAATGGCAACATGAAAATAATGTTGTGATTGGATACGGTGGCGATCGATATACGCGCTCAGAT
GTCCGGCTCAGTTTGCCCAATGGCAACATGAAAATAATGTTGTGATTGGATACGGTGGCGATAGATATACACGCTCAGAT
GCCCGGCTCATTTTGCCCAATGGCAACATGAAAATAATGTTGTGATTGGATACGGTGGCGATCGATATACGCGCTCAGAT
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GTAGTTAAGTTGTTGAAACTGAAAGATACGTTTGAACCGTATATCGATACGTTCAGCCGTGGCGCTTTAGATGCAAACGG
GTAGTTAAGTTGTTGAAACTGAAAGATACGTTTGAACCGTATATCGATACGTTCAGCCGTGGCGCTTTAGATGCAAACGG
GTAGTTAAGTTGTTGAAACTGAAAGATACGTTTGAACCGTATATCGATACGTTCAGCCGTGGCGCTTTAGATGCAAACGG
GTAGTTAAGTTGTTGAAACTGAAAGATACGTTTGAACCGTATATCGATACGTTCAGCCGTGGCGCTTTAGATGCAAACGG
GTAGTTAAGTTGTTGAAACTGAAAGATACGTTTGAACCGTATATCGATACGTTCAGCCGTGGCGCTTTAGATGCAAACGG
GTAGTTAAGTTGTTGAAACTGAAAGATACGTTTGAACCGTATATCGATACGTTCAGCCGTGGCGCTTTAGATGCAAACGG
GTAGTTAAGTTGTTGAAACTGAAAGATACGTTTGAACCGTATATCGATACGTTCAGCCGTGGCGCTTTAGATGCAAACGG
GTAGTTAAGTTGTTGAAACTGAAAGATACGTTTGAACCGTATATCGATACGTTCAGCCGTGGCGCTTTAGATGCAAACGG
GTAGTTAAGTTGTTGAAACTGAAAGATACGTTTGAACCGTATATCGATACGTTCAGCCGTGGCGCTTTAGATGCAAACGG
GTAGTTAAGTTGTTGAAACTAAAAGATACGTTTGAACCGTATATCGATACGTTTAGCCGTGGTGCTTTGGATGCAAACGG
GTAGTTAAGTTGTTGAAACTGAAAGATACGTTTGAACCATATATCGATACGTTCAGCCGTGGCGCTTTGGATGCAAACGG

CAATCCTGCCGCCAATGCAGAAGAAGTGCGTCATGGTCTGATGCAGGTTTTGTCTGATTTGGAGCGTCATCTGGGTTCTG
CAATCCTGCCGCCAATGCAGAAGAAGTGCGTCATGGTCTGATGCAGGTTTTGTCTGATTTGGAGCGTCATCTGGGTTCTG
CAATCCTGCCGCCAATGCAGAAGAAGTGCGTCATGGTCTGATGCAGGTTTTGTCTGATTTGGAGCGTCATCTGGGTTCTG
CAATCCTGCCGCCAATGCAGAAGAAGTGCGTCATGGTCTGATGCAGGTTTTGTCTGATTTGGAGCGTCATCTGGGTTCTG
CAATCCTGCCGCCAATGCAGAAGAAGTGCGTCATGGTCTGATGCAGGTTTTGTCTGATTTGGAGCGTCATCTGGGTTCTG
CAATCCTGCCGCCAATGCAGAAGAAGTGCGTCATGGTCTGATGCAGGTTTTGTCTGATTTGGAGCGTCATCTGGGTTCTG
CAATCCTGCCGCCAATGCAGAAGAAGTGCGTCATGGTCTGATGCAGGTTTTGTCTGATTTGGAGCGTCATCTGGGTTCTG
CAATCCTGCCGCCAATGCAGAAGAAGTGCGTCATGGTCTGATGCAGGTTTTGTCTGATTTGGAGCGTCATCTGGGTTCTG
CAATCCTGCCGCCAATGCAGAAGAAGTGCGTCATGGTCTGATGCAGGTTTTGTCTGATTTGGAGCGTCATCTGGGTTCTG
CAATCCTGCCGCCAATGCAGAAGAAGTCCGTCATGGTCTGACGCAGATTTTGTCTGATTTGGAGCGTCATCTTGGTTCTG
CAATCCTGCCGCCAATGCAGAAGAAGTCCGTCATGGTCTGATGCAGATTTTGTCTGATTTGGAGCGTCATCTTGGTTCTG

AACAACAAAATCATCATGTCGAGCAATAATCGATAAGGAAATTCTGATCAAAAGTGCGAAGGCATACAAAGATTTGCATA
AACAACAAAATCATCATGTCGAGCAATAATCGATAAGGAAATTCTGATCAAAAGTGCGAAGGCATACAAAGATTTGCATA
AACAACAAAATCATCATGTCGAGCAATAATCGATAAGGAAATTCTGATCAAAAGTGCGAAGGCATACAAAGATTTGCATA
AACAACAAAATCATCATGTCGAGCAATAATCGATAAGGAAATTCTGATCAAAAGTGCGAAGGCATACAAAGATTTGCATA
AACAACAAAATCATCATGTCGAGCAATAATCGATAAGGAAATTCTGATCAAAAGTGCGAAGGCATACAAAGATTTGCATA
AACAACAAAATCATCATGTCGAGCAATAATCGATAAGGAAATTCTGATCAAAAGTGCGAAGGCATACAAAGATTTGCATA
AACAACAAAATCATCATGTCGAGCAATAATCGATAAGGAAATTCTGATCAAAAGTGCGAAGGCATACAAAGATTTGCATA
AACAACAAAATCATCATGTCGAGCAATAATCGATAAGGAAATTCTGATCAAAAGTGCGAAGGCATACAAAGATTTGCATA
AACAACAAAATCATCATGTCGAGCAATAATCGATAAGGAAATTCTGATCAAAAGTGCGAAGGCATACAAAGATTTGCATA
AACAACAAAACCACCATGTCGAGCTGTAATCGATAGGGAAATTTTGATCAAAAGTGCGAAGGCATATAAAGATTTGCATA
AACAACAAAATCACCATGTCGAGCTATAATCGATAAGGAAATTCTGATCAAAAGTGCGAAGACATACAAAGATTTGCATA

AATGGGGACCAGTTTAGCCGTTTCGGGAATACTTCCTCCAAATGGATTTGTAATATTCGTAGTTTGCTGTGCAATAATGG
AATGGGGACCAGTTTAGCCGTTTCGGGAATACTTCCTCCAAATGGATTTGTAATATTCGTAGTTTGCTGTGCAATAATGG
AATGGGGACCAGTTTAGCCGTTTCGGGAATACTTCCTCCAAATGGATTTGTAATATTCGTAGTTTGCTGTGCAATAATGG
AATGGGGACCAGTTTAGCCGTTTCGGGAATACTTCCTCCAAATGGATTTGTAATATTCGTAGTTTGCTGTGCAATAATGG
AATGGGGACCAGTTTAGCCGTTTCGGGAATACTTCCTCCAAATGGATTTGTAATATTCGTAGTTTGCTGTGCAATAATGG
AATGGGGACCAGTTTAGCCGTTTCGGGAATACTTCCTCCAAATGGATTTGTAATATTCGTAGTTTGCTGTGCAATAATGG
AATGGGGACCAGTTTAGCCGTTTCGGGAATACTTCCTCCAAATGGATTTGTAATATTCGTAGTTTGCTGTGCAATAATGG
AATGGGGACCAGTTTAGCCGTTTCGGGAATACTTCCTCCAAATGGATTTGTAATATTCGTAGTTTGCTGTGCAATAATGG
AATGGGGACCAGTTTAGCCGTTTCGGGAATACTTCCTCCAAATGGATTTGTAATATTCGTAGTTTGCTGTGCAATAATGG

AATGGGGACCAGTTTAGCCGTTTCGGGAATACTTCCTCCAAATGGATTTGTAATATTCGTAGTTTGCTGTGCAATAATGG
mefA 880-1218 ]

GGCTTTCGGTGCCATTTTATAGCGGTGTGCAAACAGCTCTTTTTCAGGAGAAAATTAAGCCTGAATATTTAGGACGTGTA
GGCTTTCGGTGCCATTTTATAGCGGTGTGCAAACAGCTCTTTTTCAGGAGAAAATTAAGCCTGAATATTTAGGACGTGTA
GGCTTTCGGTGCCATTTTATAGCGGTGTGCAAACAGCTCTTTTTCAGGAGAAAATTAAGCCTGAATATTTAGGACGTGTA
GGCTTTCGGTGCCATTTTATAGCGGTGTGCAAACAGCTCTTTTTCAGGAGAAAATTAAGCCTGAATATTTAGGACGTGTA
GGCTTTCGGTGCCATTTTATAGCGGTGTGCAAACAGCTCTTTTTCAGGAGAAAATTAAGCCTGAATATTTAGGACGTGTA
GGCTTTCGGTGCCATTTTATAGCGGTGTGCAAACAGCTCTTTTTCAGGAGAAAATTAAGCCTGAATATTTAGGACGTGTA
GGCTTTCGGTGCCATTTTATAGCGGTGTGCAAACAGCTCTTTTTCAGGAGAAAATTAAGCCTGAATATTTAGGACGTGTA
GGCTTTCGGTGCCATTTTATAGCGGTGTGCAAACAGCTCTTTTTCAGGAGAAAATTAAGCCTGAATATTTAGGACGTGTA
GGCTTTCGGTGCCATTTTATAGCGGTGTGCAAACAGCTCTTTTTCAGGAGAAAATTAAGCCTGAATATTTAGGACGTGTA

GGCTTTCGGTGCCATTTTATAGCGGTGTGCAAACAGCTCTTTTTCAGGAGAAAATTAAGCCTGAATATTTAGGACGTGTA

[ mefA 880-1218 ]

TTTTCTTTGATCGGAAGTATCATGTCACTTGCTATGCCAATTGGGTTAATTCTTTCTGGATTCTTTGCTGATAAAATCGG
TTTTCTTTGATCGGAAGTATCATGTCACTTGCTATGCCAATTGGGTTAATTCTTTCTGGATTCTTTGCTGATAAAATCGG
TTTTCTTTGATCGGAAGTATCATGTCACTTGCTATGCCAATTGGGTTAATTCTTTCTGGATTCTTTGCTGATAAAATCGG
TTTTCTTTGATCGGAAGTATCATGTCACTTGCTATGCCAATTGGGTTAATTCTTTCTGGATTCTTTGCTGATAAAATCGG
TTTTCTTTGATCGGAAGTATCATGTCACTTGCTATGCCAATTGGGTTAATTCTTTCTGGATTCTTTGCTGATAAAATCGG
TTTTCTTTGATCGGAAGTATCATGTCACTTGCTATGCCAATTGGGTTAATTCTTTCTGGATTCTTTGCTGATAAAATCGG
TTTTCTTTGATCGGAAGTATCATGTCACTTGCTATGCCAATTGGGTTAATTCTTTCTGGATTCTTTGCTGATAAAATCGG
TTTTCTTTGATCGGAAGTATCATGTCACTTGCTATGCCAATTGGGTTAATTCTTTCTGGATTCTTTGCTGATAAAATCGG
TTTTCTTTGATCGGAAGTATCATGTCACTTGCTATGCCAATTGGGTTAATTCTTTCTGGATTCTTTGCTGATAAAATCGG

TTTTCTTTGATCGGAAGTATCATGTCACTTGCTATGCCAATTGGGTTAATTCTTTCTGGATTCTTTGCTGATAAAATCGG
| mefA 880-1218 ]
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961
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241

TGTAAATCATTGGTTTTTACTATCAGGTATTTTAATTATTGGCATTGCTATAGTTTGCCAAATGATAACTGAGGTTAGAA
TGTAAATCATTGGTTTTTACTATCAGGTATTTTAATTATTGGCATTGCTATAGTTTGCCAAATGATAACTGAGGTTAGAA
TGTAAATCATTGGTTTTTACTATCAGGTATTTTAATTATTGGCATTGCTATAGTTTGCCAAATGATAACTGAGGTTAGAA
TGTAAATCATTGGTTTTTACTATCAGGTATTTTAATTATTGGCATTGCTATAGTTTGCCAAATGATAACTGAGGTTAGAA
TGTAAATCATTGGTTTTTACTATCAGGTATTTTAATTATTGGCATTGCTATAGTTTGCCAAATGATAACTGAGGTTAGAA
TGTAAATCATTGGTTTTTACTATCAGGTATTTTAATTATTGGCATTGCTATAGTTTGCCAAATGATAACTGAGGTTAGAA
TGTAAATCATTGGTTTTTACTATCAGGTATTTTAATTATTGGCATTGCTATAGTTTGCCAAATGATAACTGAGGTTAGAA
TGTAAATCATTGGTTTTTACTATCAGGTATTTTAATTATTGGCATTGCTATAGTTTGCCAAATGATAACTGAGGTTAGAA
TGTAAATCATTGGTTTTTACTATCAGGTATTTTAATTATTGGCATTGCTATAGTTTGCCAAATGATAACTGAGGTTAGAA

TGTAAATCATTGGTTTTTACTATCAGGTATTTTAATTATTGGCATTGCTATAGTTTGCCAAATGATAACTGAGGTTAGAA

mefA 880-1218

1041
1041
1041
1041
1041
1041
1041
1041
1041
721
721
321 AATTAGATTTAAAATAAACAATATTGGAGGAATATTT

AATTAGATTTAAAATAAACAATATTGGAGGAATATTT]
AATTAGATTTAAAATAAACAATATTGGAGGAATATTT]
AATTAGATTTAAAATAAACAATATTGGAGGAATATTT]
AATTAGATTTAAAATAAACAATATTGGAGGAATATTT]
AATTAGATTTAAAATAAACAATATTGGAGGAATATTT]
AATTAGATTTAAAATAAACAATATTGGAGGAATATTT]
AATTAGATTTAAAATAAACAATATTGGAGGAATATTT]
AATTAGATTTAAAATAAACAATATTGGAGGAATATTT]
AATTAGATTTAAAATAAACAATATTGGAGGAATATTT]

ATGTATCTTATTTTCATGTAA
ATGTATCTTATTTTCATGTAA
IATGTATCTTATTTTCATGTAA
IATGTATCTTATTTTCATGTAA
ATGTATCTTATTTTCATGTAA
ATGTATCTTATTTTCATGTAA
IATGTATCTTATTTTCATGTAA
IATGTATCTTATTTTCATGTAA
ATGTATCTTATTTTCATGTAA

TGTATCTTATTTTCATGTA,

[ mefA 880-1218 |

1121
1121
1121
1121
1121
1121
1121
1121
1121

721

721

401

GTTTTCCCTGCATACAAGCAAATGAAAGCATGCGATT
GTTTTCCCTGCATACAAGCAAATGAAAGCATGCGATT
GTTTTCCCTGCATACAAGCAAATGAAAGCATGCGATT
GTTTTCCCTGCATACAAGCAAATGAAAGCATGCGATT
GTTTTCCCTGCATACAAGCAAATGAAAGCATGCGATT

GTTTTCCCTGCATACAAGCAAATGAAAGCATGCGATT
GTTTTCCCTGCATACAAGCAAATGAAAGCATGCGATT
GTTTTCCCTGCATACAAGCAAATGAAAGCATGCGATT
GTTTTCCCTGCATACAAGCAAATGAAAGCATGCGATT

1201
1201
1201
1201
1201
1201
1201
1201
1201

721

721

481

ATAGACAGGAGGAAATGTT
ATAGACAGGAGGAAATGTT
ATAGACAGGAGGAAATGTT
ATAGACAGGAGGAAATGTT
ATAGACAGGAGGAAATGTT
ATAGACAGGAGGAAATGTT
ATAGACAGGAGGAAATGTT
ATAGACAGGAGGAAATGTT
ATAGACAGGAGGAAATGTT

CTCTTCCTGCTAAAATCGCAGG
CTCTTCCTGCTAAAATCGCAGG
CTCTTCCTGCTAAAATCGCAGG
CTCTTCCTGCTAAAATCGCAGG
CTCTTCCTGCTAAAATCGCAGG
CTCTTCCTGCTAAAATCGCAGG
CTCTTCCTGCTAAAATCGCAGG
CTCTTCCTGCTAAAATCGCAGG
CTCTTCCTGCTAAAATCGCAGG

CTCTTCCTGCTAAAATCGCAGG

Regulatory sequence motif MYLIMF

GAATTAATATTAAAAGCAAAA
GAATTAATATTAAAAGCAAAA
GAATTAATATTAAAAGCAAAA
GAATTAATATTAAAAGCAAAA
GAATTAATATTAAAAGCAAAA
GAATTAATATTAAAAGCAAAA
GAATTAATATTAAAAGCAAAA
GAATTAATATTAAAAGCAAAA
GAATTAATATTAAAAGCAAAA

GTTTTCCCTGCATACAAGCAAATGAAAGCATGCGATTATAGACAGGAGGAAATGT T-GAAT TAATATTAAAAGCAAAA

GACATTCGTGTGGAATTCAAAGGACGCGATGTTTTAGATATAAATGAATTAGAAGTATATGATTATGACCGTATTGGTTT
GACATTCGTGTGGAATTCAAAGGACGCGATGTTTTAGATATAAATGAATTAGAAGTATATGATTATGACCGTATTGGTTT
GACATTCGTGTGGAATTCAAAGGACGCGATGTTTTAGATATAAATGAATTAGAAGTATATGATTATGACCGTATTGGTTT
GACATTCGTGTGGAATTCAAAGGACGCGATGTTTTAGATATAAATGAATTAGAAGTATATGATTATGACCGTATTGGTTT
GACATTCGTGTGGAATTCAAAGGACGCGATGTTTTAGATATAAATGAATTAGAAGTATATGATTATGACCGTATTGGTTT
GACATTCGTGTGGAATTCAAAGGACGCGATGTTTTAGATATAAATGAATTAGAAGTATATGATTATGACCGTATTGGTTT
GACATTCGTGTGGAATTCAAAGGACGCGATGTTTTAGATATAAATGAATTAGAAGTATATGATTATGACCGTATTGGTTT
GACATTCGTGTGGAATTCAAAGGACGCGATGTTTTAGATATAAATGAATTAGAAGTATATGATTATGACCGTATTGGTTT
GACATTCGTGTGGAATTCAAAGGACGCGATGTTTTAGATATAAATGAATTAGAAGTATATGATTATGACCGTATTGGTTT

GACATTCGTGTGGAATTCAAAGGACGCGATGTTTTAGATATAAATGAATTAGAAGTATATGATTATGACCGTATTGGTTT

1281
1281
1281
1281
1281
1281
1281
1281
1281

721

721

561

AGTAGGAGCAAATGGTGCTGGAAAAAGCACTTTACTCAGGGTACTTTTAGGAGAATTAACTCCCCCAGGATGTAAAATGA
AGTAGGAGCAAATGGTGCTGGAAAAAGCACTTTACTCAGGGTACTTTTAGGAGAATTAACTCCCCCAGGATGTAAAATGA
AGTAGGAGCAAATGGTGCTGGAAAAAGCACTTTACTCAGGGTACTTTTAGGAGAATTAACTCCCCCAGGATGTAAAATGA
AGTAGGAGCAAATGGTGCTGGAAAAAGCACTTTACTCAGGGTACTTTTAGGAGAATTAACTCCCCCAGGATGTAAAATGA
AGTAGGAGCAAATGGTGCTGGAAAAAGCACTTTACTCAGGGTACTTTTAGGAGAATTAACTCCCCCAGGATGTAAAATGA
AGTAGGAGCAAATGGTGCTGGAAAAAGCACTTTACTCAGGGTACTTTTAGGAGAATTAACTCCCCCAGGATGTAAAATGA
AGTAGGAGCAAATGGTGCTGGAAAAAGCACTTTACTCAGGGTACTTTTAGGAGAATTAACTCCCCCAGGATGTAAAATGA
AGTAGGAGCAAATGGTGCTGGAAAAAGCACTTTACTCAGGGTACTTTTAGGAGAATTAACTCCCCCAGGATGTAAAATGA
AGTAGGAGCAAATGGTGCTGGAAAAAGCACTTTACTCAGGGTACTTTTAGGAGAATTAACTCCCCCAGGATGTAAAATGA

AGTAGGAGCAAATGGTGCTGGAAAAAGCACTTTACTCAGGGTACTTTTAGGAGAATTAACTCCCCCAGGATGTAAAATGA

1361
1361
1361
1361
1361
1361
1361
1361
1361

721

721

641

ATCGTCTGGGTGAACTTGCCTATATTCCCCAGTTGGACGAAGTAACTCTGCAGGAGGAAAAAGATTTTGCACTTGTAGGC
ATCGTCTGGGTGAACTTGCCTATATTCCCCAGTTGGACGAAGTAACTCTGCAGGAGGAAAAAGATTTTGCACTTGTAGGC
ATCGTCTGGGTGAACTTGCCTATATTCCCCAGTTGGACGAAGTAACTCTGCAGGAGGAAAAAGATTTTGCACTTGTAGGC
ATCGTCTGGGTGAACTTGCCTATATTCCCCAGTTGGACGAAGTAACTCTGCAGGAGGAAAAAGATTTTGCACTTGTAGGC
ATCGTCTGGGTGAACTTGCCTATATTCCCCAGTTGGACGAAGTAACTCTGCAGGAGGAAAAAGATTTTGCACTTGTAGGC
ATCGTCTGGGTGAACTTGCCTATATTCCCCAGTTGGACGAAGTAACTCTGCAGGAGGAAAAAGATTTTGCACTTGTAGGC
ATCGTCTGGGTGAACTTGCCTATATTCCCCAGTTGGACGAAGTAACTCTGCAGGAGGAAAAAGATTTTGCACTTGTAGGC
ATCGTCTGGGTGAACTTGCCTATATTCCCCAGTTGGACGAAGTAACTCTGCAGGAGGAAAAAGATTTTGCACTTGTAGGC
ATCGTCTGGGTGAACTTGCCTATATTCCCCAGTTGGACGAAGTAACTCTGCAGGAGGAAAAAGATTTTGCACTTGTAGGC

ATCGTCTGGGTGAACTTGCCTATATTCCCCAGTTGGACGAAGTAACTCTGCAGGAGGAAAAAGATTTTGCACTTGTAGGC
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721

721

721

1521
1521
1521
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1521
1521
1521
1521
1521

721

721

801

1601
1601
1601
1601
1601
1601
1601
1601
1601

721

721

881

1681
1681
1681
1681
1681
1681
1681
1681
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721

721

961

1761
1761
1761
1761
1761
1761
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1761
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721

721
1041

1841
1841
1841
1841
1841
1841
1841
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721

721
1121

AAGCTAGGTGTTGAGCAATTAAATATACAGACTATGAGCGGTGGTGAAGAAACAAGGCTTAAAATAGCACAGGCCTTATC
AAGCTAGGTGTTGAGCAATTAAATATACAGACTATGAGCGGTGGTGAAGAAACAAGGCTTAAAATAGCACAGGCCTTATC
AAGCTAGGTGTTGAGCAATTAAATATACAGACTATGAGCGGTGGTGAAGAAACAAGGCTTAAAATAGCACAGGCCTTATC
AAGCTAGGTGTTGAGCAATTAAATATACAGACTATGAGCGGTGGTGAAGAAACAAGGCTTAAAATAGCACAGGCCTTATC
AAGCTAGGTGTTGAGCAATTAAATATACAGACTATGAGCGGTGGTGAAGAAACAAGGCTTAAAATAGCACAGGCCTTATC
AAGCTAGGTGTTGAGCAATTAAATATACAGACTATGAGCGGTGGTGAAGAAACAAGGCTTAAAATAGCACAGGCCTTATC
AAGCTAGGTGTTGAGCAATTAAATATACAGACTATGAGCGGTGGTGAAGAAACAAGGCTTAAAATAGCACAGGCCTTATC
AAGCTAGGTGTTGAGCAATTAAATATACAGACTATGAGCGGTGGTGAAGAAACAAGGCTTAAAATAGCACAGGCCTTATC
AAGCTAGGTGTTGAGCAATTAAATATACAGACTATGAGCGGTGGTGAAGAAACAAGGCTTAAAATAGCACAGGCCTTATC

AAGCTAGGTGTTGAGCAATTAAATATACAGACTATGAGCGGTGGTGAAGAAACAAGGCTTAAAATAGCACAGGCCTTATC

GGCACAGGTTCATGGTATTTTAGCGGATGAACCTACGAGCCATTTAGACCGTGAAGGAATTGATTTTCTAATAGGACAGC
GGCACAGGTTCATGGTATTTTAGCGGATGAACCTACGAGCCATTTAGACCGTGAAGGAATTGATTTTCTAATAGGACAGC
GGCACAGGTTCATGGTATTTTAGCGGATGAACCTACGAGCCATTTAGACCGTGAAGGAATTGATTTTCTAATAGGACAGC
GGCACAGGTTCATGGTATTTTAGCGGATGAACCTACGAGCCATTTAGACCGTGAAGGAATTGATTTTCTAATAGGACAGC
GGCACAGGTTCATGGTATTTTAGCGGATGAACCTACGAGCCATTTAGACCGTGAAGGAATTGATTTTCTAATAGGACAGC
GGCACAGGTTCATGGTATTTTAGCGGATGAACCTACGAGCCATTTAGACCGTGAAGGAATTGATTTTCTAATAGGACAGC
GGCACAGGTTCATGGTATTTTAGCGGATGAACCTACGAGCCATTTAGACCGTGAAGGAATTGATTTTCTAATAGGACAGC
GGCACAGGTTCATGGTATTTTAGCGGATGAACCTACGAGCCATTTAGACCGTGAAGGAATTGATTTTCTAATAGGACAGC
GGCACAGGTTCATGGTATTTTAGCGGATGAACCTACGAGCCATTTAGACCGTGAAGGAATTGATTTTCTAATAGGACAGC

GGCACAGGTTCATGGTATTTTAGCGGATGAACCTACGAGCCATTTAGACCGTGAAGGAATTGATTTTCTAATAGGACAGC

TAAAATATTTTACAGGTGCACTGTTAGTTATTAGCCATGACCGCIATTTTCTTGATGAAATAGTAGATAAAATATGGGAA
TAAAATATTTTACAGGTGCACTGTTAGTTATTAGCCATGACCGCTATTTTCTTGATGAAATAGTAGATAAAATATGGGAA
TAAAATATTTTACAGGTGCACTGTTAGTTATTAGCCATGACCGCTATTTTCTTGATGAAATAGTAGATAAAATATGGGAA
TAAAATATTTTACAGGTGCACTGTTAGTTATTAGCCATGACCGCTATTTTCTTGATGAAATAGTAGATAAAATATGGGAA
TAAAATATTTTACAGGTGCACTGTTAGTTATTAGCCATGACCGCTATTTTCTTGATGAAATAGTAGATAAAATATGGGAA
TAAAATATTTTACAGGTGCACTGTTAGTTATTAGCCATGACCGCTATTTTCTTGATGAAATAGTAGATAAAATATGGGAA
TAAAATATTTTACAGGTGCACTGTTAGTTATTAGCCATGACCGCTATTTTCTTGATGAAATAGTAGATAAAATATGGGAA
TAAAATATTTTACAGGTGCACTGTTAGTTATTAGCCATGACCGCTATTTTCTTGATGAAATAGTAGATAAAATATGGGAA
TAAAATATTTTACAGGTGCACTGTTAGTTATTAGCCATGACCGCTATTTTCTTGATGAAATAGTAGATAAAATATGGGAA

TAAAATATTTTACAGGTGCACTGTTAGTTATTAGCCATGACCGCTATTTTCTTGATGAAATAGTAGATAAAATATGGGAA

CTGAAAGATGGCAAAATCACTGAGTATTGGGGAAACTATTCTGATTATCTTCGTCAGAAAGAGGAAGAACGTAAGAGCCA
CTGAAAGATGGCAAAATCACTGAGTATTGGGGAAACTATTCTGATTATCTTCGTCAGAAAGAGGAAGAACGTAAGAGCCA
CTGAAAGATGGCAAAATCACTGAGTATTGGGGAAACTATTCTGATTATCTTCGTCAGAAAGAGGAAGAACGTAAGAGCCA
CTGAAAGATGGCAAAATCACTGAGTATTGGGGAAACTATTCTGATTATCTTCGTCAGAAAGAGGAAGAACGTAAGAGCCA
CTGAAAGATGGCAAAATCACTGAGTATTGGGGAAACTATTCTGATTATCTTCGTCAGAAAGAGGAAGAACGTAAGAGCCA
CTGAAAGATGGCAAAATCACTGAGTATTGGGGAAACTATTCTGATTATCTTCGTCAGAAAGAGGAAGAACGTAAGAGCCA
CTGAAAGATGGCAAAATCACTGAGTATTGGGGAAACTATTCTGATTATCTTCGTCAGAAAGAGGAAGAACGTAAGAGCCA
CTGAAAGATGGCAAAATCACTGAGTATTGGGGAAACTATTCTGATTATCTTCGTCAGAAAGAGGAAGAACGTAAGAGCCA
CTGAAAGATGGCAAAATCACTGAGTATTGGGGAAACTATTCTGATTATCTTCGTCAGAAAGAGGAAGAACGTAAGAGCCA

CTGAAAGATGGCAAAATCACTGAGTATTGGGGAAACTATTCTGATTATCTTCGTCAGAAAGAGGAAGAACGTAAGAGCCA

AGCTGCAGAATACGAACAATTTATTGCGGAACGTGCCCGATTGGAAAGGGCTGCGGAGGAAAAGCGAAAACAGGCTCGTA
AGCTGCAGAATACGAACAATTTATTGCGGAACGTGCCCGATTGGAAAGGGCTGCGGAGGAAAAGCGAAAACAGGCTCGTA
AGCTGCAGAATACGAACAATTTATTGCGGAACGTGCCCGATTGGAAAGGGCTGCGGAGGAAAAGCGAAAACAGGCTCGTA
AGCTGCAGAATACGAACAATTTATTGCGGAACGTGCCCGATTGGAAAGGGCTGCGGAGGAAAAGCGAAAACAGGCTCGTA
AGCTGCAGAATACGAACAATTTATTGCGGAACGTGCCCGATTGGAAAGGGCTGCGGAGGAAAAGCGAAAACAGGCTCGTA
AGCTGCAGAATACGAACAATTTATTGCGGAACGTGCCCGATTGGAAAGGGCTGCGGAGGAAAAGCGAAAACAGGCTCGTA
AGCTGCAGAATACGAACAATTTATTGCGGAACGTGCCCGATTGGAAAGGGCTGCGGAGGAAAAGCGAAAACAGGCTCGTA
AGCTGCAGAATACGAACAATTTATTGCGGAACGTGCCCGATTGGAAAGGGCTGCGGAGGAAAAGCGAAAACAGGCTCGTA
AGCTGCAGAATACGAACAATTTATTGCGGAACGTGCCCGATTGGAAAGGGCTGCGGAGGAAAAGCGAAAACAGGCTCGTA

AGCTGCAGAATACGAACAATTTATTGCGGAACGTGCCCGATTGGAAAGGGCTGCGGAGGAAAAGCGAAAACAGGCTCGTA

AAATAGAACAGAAGGCAAAAGGTTCTTCAAAGAAAAAAAGTACTGAAGACGGAGGGCGTTTAGCTCATCAAAAATCAATA
AAATAGAACAGAAGGCAAAAGGTTCTTCAAAGAAAAAAAGTACTGAAGACGGAGGGCGTTTAGCTCATCAAAAATCAATA
AAATAGAACAGAAGGCAAAAGGTTCTTCAAAGAAAAAAAGTACTGAAGACGGAGGGCGTTTAGCTCATCAAAAATCAATA
AAATAGAACAGAAGGCAAAAGGTTCTTCAAAGAAAAAAAGTACTGAAGACGGAGGGCGTTTAGCTCATCAAAAATCAATA
AAATAGAACAGAAGGCAAAAGGTTCTTCAAAGAAAAAAAGTACTGAAGACGGAGGGCGTTTAGCTCATCAAAAATCAATA
AAATAGAACAGAAGGCAAAAGGTTCTTCAAAGAAAAAAAGTACTGAAGACGGAGGGCGTTTAGCTCATCAAAAATCAATA
AAATAGAACAGAAGGCAAAAGGTTCTTCAAAGAAAAAAAGTACTGAAGACGGAGGGCGTTTAGCTCATCAAAAATCAATA
AAATAGAACAGAAGGCAAAAGGTTCTTCAAAGAAAAAAAGTACTGAAGACGGAGGGCGTTTAGCTCATCAAAAATCAATA
AAATAGAACAGAAGGCAAAAGGTTCTTCAAAGAAAAAAAGTACTGAAGACGGAGGGCGTTTAGCTCATCAAAAATCAATA

AAATAGAACAGAAGGCAAAAGGTTCTTCAAAGAAAAAAAGTACTGAAGACGGAGGGCGTTTAGCTCATCAAAAATCAATA
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1921
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721
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1201

2001
2001
2001
2001
2001
2001
2001
2001
2001

721

721
1281
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721

721
1361

2161
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721

721
1441

2241
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721
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1521

2321
2321
2321
2321
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2321
2321
2321
2321

721

721
1601

GGAAGTAAGGAAAAAAAGATGTATAATGCTGCTAAAACCCTAGAGCACAGGATTGCGGCCTTAGGAAAAGTAGAAGCTCC
GGAAGTAAGGAAAAAAAGATGTATAATGCTGCTAAAACCCTAGAGCACAGGATTGCGGCCTTAGGAAAAGTAGAAGCTCC
GGAAGTAAGGAAAAAAAGATGTATAATGCTGCTAAAACCCTAGAGCACAGGATTGCGGCCTTAGGAAAAGTAGAAGCTCC
GGAAGTAAGGAAAAAAAGATGTATAATGCTGCTAAAACCCTAGAGCACAGGATTGCGGCCTTAGGAAAAGTAGAAGCTCC
GGAAGTAAGGAAAAAAAGATGTATAATGCTGCTAAAACCCTAGAGCACAGGATTGCGGCCTTAGGAAAAGTAGAAGCTCC
GGAAGTAAGGAAAAAAAGATGTATAATGCTGCTAAAACCCTAGAGCACAGGATTGCGGCCTTAGGAAAAGTAGAAGCTCC
GGAAGTAAGGAAAAAAAGATGTATAATGCTGCTAAAACCCTAGAGCACAGGATTGCGGCCTTAGGAAAAGTAGAAGCTCC
GGAAGTAAGGAAAAAAAGATGTATAATGCTGCTAAAACCCTAGAGCACAGGATTGCGGCCTTAGGAAAAGTAGAAGCTCC
GGAAGTAAGGAAAAAAAGATGTATAATGCTGCTAAAACCCTAGAGCACAGGATTGCGGCCTTAGGAAAAGTAGAAGCTCC

GGAAGTAAGGAAAAAAAGATGTATAATGCTGCTAAAACCCTAGAGCACAGGATTGCGGCCTTAGGAAAAGTAGAAGCTCC

GGAAGGCATTCGCAGAATTCGTTTCAGGCAAAGTAAAGCATTGGAGCTCCATAATCCATACCCTATAGTCGGTGCAGAAA
GGAAGGCATTCGCAGAATTCGTTTCAGGCAAAGTAAAGCATTGGAGCTCCATAATCCATACCCTATAGTCGGTGCAGAAA
GGAAGGCATTCGCAGAATTCGTTTCAGGCAAAGTAAAGCATTGGAGCTCCATAATCCATACCCTATAGTCGGTGCAGAAA
GGAAGGCATTCGCAGAATTCGTTTCAGGCAAAGTAAAGCATTGGAGCTCCATAATCCATACCCTATAGTCGGTGCAGAAA
GGAAGGCATTCGCAGAATTCGTTTCAGGCAAAGTAAAGCATTGGAGCTCCATAATCCATACCCTATAGTCGGTGCAGAAA
GGAAGGCATTCGCAGAATTCGTTTCAGGCAAAGTAAAGCATTGGAGCTCCATAATCCATACCCTATAGTCGGTGCAGAAA
GGAAGGCATTCGCAGAATTCGTTTCAGGCAAAGTAAAGCATTGGAGCTCCATAATCCATACCCTATAGTCGGTGCAGAAA
GGAAGGCATTCGCAGAATTCGTTTCAGGCAAAGTAAAGCATTGGAGCTCCATAATCCATACCCTATAGTCGGTGCAGAAA
GGAAGGCATTCGCAGAATTCGTTTCAGGCAAAGTAAAGCATTGGAGCTCCATAATCCATACCCTATAGTCGGTGCAGAAA

GGAAGGCATTCGCAGAATTCGTTTCAGGCAAAGTAAAGCATTGGAGCTCCATAATCCATACCCTATAGTCGGTGCAGAAA

TTAATAAAGTATTTGGGGATAAGGCTCTGTTTGAAAATGCATCTTTTCAAATTCCGTTAGGAGCAAAAGTGGCGTTAACT
TTAATAAAGTATTTGGGGATAAGGCTCTGTTTGAAAATGCATCTTTTCAAATTCCGTTAGGAGCAAAAGTGGCGTTAACT
TTAATAAAGTATTTGGGGATAAGGCTCTGTTTGAAAATGCATCTTTTCAAATTCCGTTAGGAGCAAAAGTGGCGTTAACT
TTAATAAAGTATTTGGGGATAAGGCTCTGTTTGAAAATGCATCTTTTCAAATTCCGTTAGGAGCAAAAGTGGCGTTAACT
TTAATAAAGTATTTGGGGATAAGGCTCTGTTTGAAAATGCATCTTTTCAAATTCCGTTAGGAGCAAAAGTGGCGTTAACT
TTAATAAAGTATTTGGGGATAAGGCTCTGTTTGAAAATGCATCTTTTCAAATTCCGTTAGGAGCAAAAGTGGCGTTAACT
TTAATAAAGTATTTGGGGATAAGGCTCTGTTTGAAAATGCATCTTTTCAAATTCCGTTAGGAGCAAAAGTGGCGTTAACT
TTAATAAAGTATTTGGGGATAAGGCTCTGTTTGAAAATGCATCTTTTCAAATTCCGTTAGGAGCAAAAGTGGCGTTAACT
TTAATAAAGTATTTGGGGATAAGGCTCTGTTTGAAAATGCATCTTTTCAAATTCCGTTAGGAGCAAAAGTGGCGTTAACT

TTAATAAAGTATTTGGGGATAAGGCTCTGTTTGAAAATGCATCTTTTCAAATTCCGTTAGGAGCAAAAGTGGCGTTAACT

GGTGGTAATGGAATCGGAAAAACAACTTTAATCCAAATGATCTTAAACCATGAAGAAGGAATTTCTATTTCGCCTAAGGC
GGTGGTAATGGAATCGGAAAAACAACTTTAATCCAAATGATCTTAAACCATGAAGAAGGAATTTCTATTTCGCCTAAGGC
GGTGGTAATGGAATCGGAAAAACAACTTTAATCCAAATGATCTTAAACCATGAAGAAGGAATTTCTATTTCGCCTAAGGC
GGTGGTAATGGAATCGGAAAAACAACTTTAATCCAAATGATCTTAAACCATGAAGAAGGAATTTCTATTTCGCCTAAGGC
GGTGGTAATGGAATCGGAAAAACAACTTTAATCCAAATGATCTTAAACCATGAAGAAGGAATTTCTATTTCGCCTAAGGC
GGTGGTAATGGAATCGGAAAAACAACTTTAATCCAAATGATCTTAAACCATGAAGAAGGAATTTCTATTTCGCCTAAGGC
GGTGGTAATGGAATCGGAAAAACAACTTTAATCCAAATGATCTTAAACCATGAAGAAGGAATTTCTATTTCGCCTAAGGC
GGTGGTAATGGAATCGGAAAAACAACTTTAATCCAAATGATCTTAAACCATGAAGAAGGAATTTCTATTTCGCCTAAGGC
GGTGGTAATGGAATCGGAAAAACAACTTTAATCCAAATGATCTTAAACCATGAAGAAGGAATTTCTATTTCGCCTAAGGC

GGTGGTAATGGAATCGGAAAAACAACTTTAATCCAAATGATCTTAAACCATGAAGAAGGAATTTCTATTTCGCCTAAGGC

AAAAATAGGTTACTTTGCACAGAATGGTTACAAGTACAACAGTAATCAGAATGTTATGGAGTTTATGCAGAAGGATTGTG
AAAAATAGGTTACTTTGCACAGAATGGTTACAAGTACAACAGTAATCAGAATGTTATGGAGTTTATGCAGAAGGATTGTG
AAAAATAGGTTACTTTGCACAGAATGGTTACAAGTACAACAGTAATCAGAATGTTATGGAGTTTATGCAGAAGGATTGTG
AAAAATAGGTTACTTTGCACAGAATGGTTACAAGTACAACAGTAATCAGAATGTTATGGAGTTTATGCAGAAGGATTGTG
AAAAATAGGTTACTTTGCACAGAATGGTTACAAGTACAACAGTAATCAGAATGTTATGGAGTTTATGCAGAAGGATTGTG
AAAAATAGGTTACTTTGCACAGAATGGTTACAAGTACAACAGTAATCAGAATGTTATGGAGTTTATGCAGAAGGATTGTG
AAAAATAGGTTACTTTGCACAGAATGGTTACAAGTACAACAGTAATCAGAATGTTATGGAGTTTATGCAGAAGGATTGTG
AAAAATAGGTTACTTTGCACAGAATGGTTACAAGTACAACAGTAATCAGAATGTTATGGAGTTTATGCAGAAGGATTGTG
AAAAATAGGTTACTTTGCACAGAATGGTTACAAGTACAACAGTAATCAGAATGTTATGGAGTTTATGCAGAAGGATTGTG

AAAAATAGGTTACTTTGCACAGAATGGTTACAAGTACAACAGTAATCAGAATGTTATGGAGTTTATGCAGAAGGATTGTG

ACTACAATATATCAGAAATTCGTTCAGTGCTAGCATCTATGGGGTTCAAACAGAACGATATTGGAAAAAGTTTATCTGTT
ACTACAATATATCAGAAATTCGTTCAGTGCTAGCATCTATGGGGTTCAAACAGAACGATATTGGAAAAAGTTTATCTGTT
ACTACAATATATCAGAAATTCGTTCAGTGCTAGCATCTATGGGGTTCAAACAGAACGATATTGGAAAAAGTTTATCTGTT
ACTACAATATATCAGAAATTCGTTCAGTGCTAGCATCTATGGGGTTCAAACAGAACGATATTGGAAAAAGTTTATCTGTT
ACTACAATATATCAGAAATTCGTTCAGTGCTAGCATCTATGGGGTTCAAACAGAACGATATTGGAAAAAGTTTATCTGTT
ACTACAATATATCAGAAATTCGTTCAGTGCTAGCATCTATGGGGTTCAAACAGAACGATATTGGAAAAAGTTTATCTGTT
ACTACAATATATCAGAAATTCGTTCAGTGCTAGCATCTATGGGGTTCAAACAGAACGATATTGGAAAAAGTTTATCTGTT
ACTACAATATATCAGAAATTCGTTCAGTGCTAGCATCTATGGGGTTCAAACAGAACGATATTGGAAAAAGTTTATCTGTT
ACTACAATATATCAGAAATTCGTTCAGTGCTAGCATCTATGGGGTTCAAACAGAACGATATTGGAAAAAGTTTATCTGTT

ACTACAATATATCAGAAATTCGTTCAGTGCTAGCATCTATGGGGTTCAAACAGAACGATATTGGAAAAAGTTTATCTGTT
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TTAAGCGGTGGAGAAATTATAAAATTGTTGCTTGCTAAAATGCTCATGGGTAGATATAACATCCTAATAATGGATGAACC
TTAAGCGGTGGAGAAATTATAAAATTGTTGCTTGCTAAAATGCTCATGGGTAGATATAACATCCTAATAATGGATGAACC
TTAAGCGGTGGAGAAATTATAAAATTGTTGCTTGCTAAAATGCTCATGGGTAGATATAACATCCTAATAATGGATGAACC
TTAAGCGGTGGAGAAATTATAAAATTGTTGCTTGCTAAAATGCTCATGGGTAGATATAACATCCTAATAATGGATGAACC
TTAAGCGGTGGAGAAATTATAAAATTGTTGCTTGCTAAAATGCTCATGGGTAGATATAACATCCTAATAATGGATGAACC
TTAAGCGGTGGAGAAATTATAAAATTGTTGCTTGCTAAAATGCTCATGGGTAGATATAACATCCTAATAATGGATGAACC
TTAAGCGGTGGAGAAATTATAAAATTGTTGCTTGCTAAAATGCTCATGGGTAGATATAACATCCTAATAATGGATGAACC
TTAAGCGGTGGAGAAATTATAAAATTGTTGCTTGCTAAAATGCTCATGGGTAGATATAACATCCTAATAATGGATGAACC
TTAAGCGGTGGAGAAATTATAAAATTGTTGCTTGCTAAAATGCTCATGGGTAGATATAACATCCTAATAATGGATGAACC

TTAAGCGGTGGAGAAATTATAAAATTGTTGCTTGCTAAAATGCTCATGGGTAGATATAACATCCTAATAATGGATGAACC

CAGTAACTTCCTTGACATACCAAGTTTAGAGGCTTTGGAAATACTAATGAAGGAGTACACCGGAACTATCGTGTTTATCA
CAGTAACTTCCTTGACATACCAAGTTTAGAGGCTTTGGAAATACTAATGAAGGAGTACACCGGAACTATCGTGTTTATCA
CAGTAACTTCCTTGACATACCAAGTTTAGAGGCTTTGGAAATACTAATGAAGGAGTACACCGGAACTATCGTGTTTATCA
CAGTAACTTCCTTGACATACCAAGTTTAGAGGCTTTGGAAATACTAATGAAGGAGTACACCGGAACTATCGTGTTTATCA
CAGTAACTTCCTTGACATACCAAGTTTAGAGGCTTTGGAAATACTAATGAAGGAGTACACCGGAACTATCGTGTTTATCA
CAGTAACTTCCTTGACATACCAAGTTTAGAGGCTTTGGAAATACTAATGAAGGAGTACACCGGAACTATCGTGTTTATCA
CAGTAACTTCCTTGACATACCAAGTTTAGAGGCTTTGGAAATACTAATGAAGGAGTACACCGGAACTATCGTGTTTATCA
CAGTAACTTCCTTGACATACCAAGTTTAGAGGCTTTGGAAATACTAATGAAGGAGTACACCGGAACTATCGTGTTTATCA
CAGTAACTTCCTTGACATACCAAGTTTAGAGGCTTTGGAAATACTAATGAAGGAGTACACCGGAACTATCGTGTTTATCA

CAGTAACTTCCTTGACATACCAAGTTTAGAGGCTTTGGAAATACTAATGAAGGAGTACACCGGAACTATCGTGTTTATCA

CCCACGATAAACGATTACTCGAAAATGTAGCAGATGTAGTTTATGAAATTAGAGATAAGAAAATAAATCTGAAACAT,
CCCACGATAAACGATTACTCGAAAATGTAGCAGATGTAGTTTATGAAATTAGAGATAAGAAAATAAATCTGAAACAT,
CCCACGATAAACGATTACTCGAAAATGTAGCAGATGTAGTTTATGAAATTAGAGATAAGAAAATAAATCTGAAACAT
CCCACGATAAACGATTACTCGAAAATGTAGCAGATGTAGTTTATGAAATTAGAGATAAGAAAATAAATCTGAAACAT
CCCACGATAAACGATTACTCGAAAATGTAGCAGATGTAGTTTATGAAATTAGAGATAAGAAAATAAATCTGAAACAT

CCCACGATAAACGATTACTCGAAAATGTAGCAGATGTAGTTTATGAAATTAGAGATAAGAAAATAAATCTGAAACAT,
CCCACGATAAACGATTACTCGAAAATGTAGCAGATGTAGTTTATGAAATTAGAGATAAGAAAATAAATCTGAAACAT
CCCACGATAAACGATTACTCGAAAATGTAGCAGATGTAGTTTATGAAATTAGAGATAAGAAAATAAATCTGAAACAT
CCCACGATAAACGATTACTCGAAAATGTAGCAGATGTAGTTTATGAAATTAGAGATAAGAAAATAAATCTGAAACAT,

CCCACGATAAACGATTACTCGAAAATGTAGCAGATGTAGTTTATGAAATTAGAGATAAGAAAATAAATCT GAAACAT-

ATTTAAGGTAGTCGCTGGTCAGTATTGATTCTAATAAAGGCTGTTTGAATGATTIITCAGACGGCLTTTATTGTTTTATAT
ATTTAAGGTAGTCGCTGGTCAGTATTGATTCTAATAAAGGCTGTTTGAATGATT[ITCAGACGGCLTTTATTGTTTTATAT
ATTTAAGGTAGTCGCTGGTCAGTATTGATTCTAATAAAGGCTGTTTGAATGATT[ITCAGACGGCLCTTTATTGTTTTATAT
ATTTAAGGTAGTCGCTGGTCAGTATTGATTCTAATAAAGGCTGTTTGAATGATTIITCAGACGGCLTTTATTGTTTTATAT
ATTTAAGGTAGTCGCTGGTCAGTATTGATTCTAATAAAGGCTGTTTGAATGATTII TCAGACGGCLTTTATTGTTTTATAT
ATTTAAGGTAGTCGCTGGTCAGTATTGATTCTAATAAAGGCTGTTTGAATGATT[ITCAGACGGCLCTTTATTGTTTTATAT
ATTTAAGGTAGTCGCTGGTCAGTATTGATTCTAATAAAGGCTGTTTGAATGATT[ITCAGACGGCLCTTTATTGTTTTATAT
ATTTAAGGTAGTCGCTGGTCAGTATTGATTCTAATAAAGGCTGTTTGAATGATTII TCAGACGGCLTTTATTGTTTTATAT
ATTTAAGGTAGTCGCTGGTCAGTATTGATTCTAATAAAGGCTGTTTGAATGATTIITCAGACGGCLTTTATTGTTTTATAT
——————————————————————— ATTGATTCTAATAAAGGCTGTTTGAATGATTII TCAGACGGCLCTTTATTGTTTTATAT
——————————————————————— ATTGATTCTAATAAAGGCTGTTTGAATGATTI TCAGACGGCLCTTTATTGTTTTATAT
ATTTAAGGTAGTCGCTGGT CAGTA-——— === === == —— - oo e

TGCTTTCAAAATATCAGAATCTTGATTGCAAATGATTCTATGAAATAGCCGTAAATGTTATACTTAGCCTCTTGTTTGCC
TGCTTTCAAAATATCAGAATCTTGATTGCAAATGATTCTATGAAATAGCCGTAAATGTTATACTTAGCCTCTTGTTTGCC
TGCTTTCAAAATATCAGAATCTTGATTGCAAATGATTCTATGAAATAGCCGTAAATGTTATACTTAGCCTCTTGTTTGCC
TGCTTTCAAAATATCAGAATCTTGATTGCAAATGATTCTATGAAATAGCCGTAAATGTTATACTTAGCCTCTTGTTTGCC
TGCTTTCAAAATATCAGAATCTTGATTGCAAATGATTCTATGAAATAGCCGTAAATGTTATACTTAGCCTCTTGTTTGCC
TGCTTTCAAAATATCAGAATCTTGATTGCAAATGATTCTATGAAATAGCCGTAAATGTTATACTTAGCCTCTTGTTTGCC
TGCTTTCAAAATATCAGAATCTTGATTGCAAATGATTCTATGAAATAGCCGTAAATGTTATACTTAGCCTCTTGTTTGCC
TGCTTTCAAAATATCAGAATCTTGATTGCAAATGATTCTATGAAATAGCCGTAAATGTTATACTTAGCCTCTTGTTTGCC
TGCTTTCAAAATATCAGAATCTTGATTGCAAATGATTCTATGAAATAGCCGTAAATGTTATACTTAGCCTCTTGTTTGCC
TGCTTTCAAAATATCAGAATCTTGATTGCAAATGATTCTATGAAATAGCCGTAAATGTTATACTTAGCCTCTTGTTTGCC
TGCGTTCAAAATATCAGAATCTTGATTGCAAATGATTCTATGAAATAGCCGTAAATGTTATACTTAGCCTCTTGTTTGCC

GATTGGGAAGAAACAGTCATTAGATAATGCGGATAGATGCCGCCTTTTCATGGCAGACTGAGGTTTTTAAAATAAATGTA
GATTGGGAAGAAACAGTCATTAGATAATGCGGATAGATGCCGCCTTTTCATGGCAGACTGAGGTTTTTAAAATAAATGTA
GATTGGGAAGAAACAGTCATTAGATAATGCGGATAGATGCCGCCTTTTCATGGCAGACTGAGGTTTTTAAAATAAATGTA
GATTGGGAAGAAACAGTCATTAGATAATGCGGATAGATGCCGCCTTTTCATGGCAGACTGAGGTTTTTAAAATAAATGTA
GATTGGGAAGAAACAGTCATTAGATAATGCGGATAGATGCCGCCTTTTCATGGCAGACTGAGGTTTTTAAAATAAATGTA
GATTGGGAAGAAACAGTCATTAGATAATGCGGATAGATGCCGCCTTTTCATGGCAGACTGAGGTTTTTAAAATAAATGTA
GATTGGGAAGAAACAGTCATTAGATAATGCGGATAGATGCCGCCTTTTCATGGCAGACTGAGGTTTTTAAAATAAATGTA
GATTGGGAAGAAACAGTCATTAGATAATGCGGATAGATGCCGCCTTTTCATGGCAGACTGAGGTTTTTAAAATAAATGTA
GATTGGGAAGAAACAGTCATTAGATAATGCGGATGGATGCCGCCTTTTCATGGCAGACTGAGGTTTTTAAAACAAATGTA
GATTGGGAAGAAACAGTCATTAGATAATGCGGATAAATGCCGCCTTTTCATGGCAGACTGAGGTTTTTAAAATAAATGTA
GATTGGGAAGAAACAGTCATTGGATAATGCGGATAGATGCCGCCTTTTCATGGCAGACTGAGGTTTTTAAAACAAATGTA
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ACGGTAGAATAAACAGGCTGCCGGACAACATTCAAATCGATGAAATGGATAGCAGAAA GCAGAATCCAACAAACTT
ACGGTAGAATAAACAGGCTGCCGGACAACATTCAAATCGATGAAATGGATAGCAG. GCAGAATCCAACAAACTT
ACGGTAGAATAAACAGGCTGCCGGACAACATTCAAATCGATGAAATGGATAGCAGAAA GCAGAATCCAACAAACTT
ACGGTAGAATAAACAGGCTGCCGGACAACATTCAAATCGATGAAATGGATAGCAGAAA GCAGAATCCAACAAACTT
ACGGTAGAATAAACAGGCTGCCGGACAACATTCAAATCGATGAAATGGATAGCAGAAA GCAGAATCCAACAAACTT
ACGGTAGAATAAACAGGCTGCCGGACAACATTCAAATCGATGAAATGGATAGCAG. GCAGAATCCAACAAACTT
ACGGTAGAATAAACAGGCTGCCGGACAACATTCAAATCGATGAAATGGATAGCAG. GCAGAATCCAACAAACTT

ACGGTAGAATAAACAGGCTGCCGGACAACATTCAAATCGATGAAATGGATAGCAGAAA GCAGAATCCAACAAACTT
ACGGCAGAATAAATAGGCTGCCGGACAACATTCAAATCGATGAAATGGATAGCAGG. GCAGAATCCAACAAACTT
ACGGCAGAATAAACAGGCTGCCGGACAACATTCAAATCGATGAAATGGATAGCAGG GCAGAATCCAACAAACTT
ACGGCAGCATAAACAGGCTGCCGGACAACATTCAAATCGATGAAATGGATAGCAG. GCAGAATCCAACACACTT

TTTCAGCGCTCAATGGCGCAAAAGCACTGATTCCTTATATTACGGTGGGTGATCCCAACCTTGAGACGACCCTGGCATTG
TCTCAGCGCTCAATGGCGCAAAAGCACTGATTCCTTATATTACGGTGGGTGATCCCAACCTTGAGACGACCCTGGCATTG
TCTCAGCGCTCAATGGCGCAAAAGCACTGATTCCTTATATTACGGTGGGTGATCCCAACCTTGAGACGACCCTGGCATTG
TCTCAGCGCTCAATGGCGCAAAAGCACTGATTCCTTATATTACGGTGGGTGATCCCAACCTTGAGACAACCTTGGCATTG
TCTCAGCGCTCAATGGCGCAAAAGCACTGATTCCTTATATTACGGTGGGTGATCCCAACCTTGAGACGACCCTGGCATTG
TCTCAGCGCTCAATGGCGCAAAAGCACTGATTCCTTATATTACGGTGGGTGATCCCAACCTTGAGACGACCCTGGCATTG
TCTCAGCGCTCAATGGCGCAAAAGCACTGATTCCTTATATTACGGTGGGTGATCCCAACCTTGAGACGACCCTGGCATTG
TCTCAGCGCTCAATGGCGCAAAAGCACTGATTCCTTATATTACGGTGGGTGATCCCAACCTTGAGACGACCCTGGCATTG
TCTCAGCGCTCAATGGCGCAAAAGCACTGATTCCTTATATTACGGTGGGCGATCCCAGCCTTGAGACAACCTTGGCATTG
TCTCAGCGCTCAATGGCGCAAAAGCACTGATTCCTTATATTACGGTGGGTGATCCCAGTCTTGAGACAACCTTGGCATTG
TCTCAGCGCTCAATGGCGCAAAAGCACTGATTCCTTATATTACGGTGGGCGATCCCAGCCTTGAGACAACCTTGGCATTG

ATGCACAGCCTGGTAGCTAACGGTGCTGATATTTTGGAACTGGGTGTGCCGTTTTCTGACCCGATGGCGGATGGTCCGAC
ATGCACAGCCTGGTAGCTAACGGTGCTGATATTTTGGAACTGGGTGTGCCGTTTTCTGACCCGATGGCGGATGGTCCGAC
ATGCACAGCCTGGTAGCTAACGGTGCTGATATTTTGGAACTGGGTGTGCCGTTTTCTGACCCGATGGCGGATGGTCCGAC
ATGCACAGCCTGGTAGCTAACGGTGCTGATATTTTGGAACTGGGTGTGCCGTTTTCTGACCCGATGGCGGATGGTCCGAC
ATGCACAGCCTGGTAGCTAACGGTGCTGATATTTTGGAACTGGGTGTGCCGTTTTCTGACCCGATGGCGGATGGTCCGAC
ATGCACAGCCTGGTAGCTAACGGTGCTGATATTTTGGAACTGGGTGTGCCGTTTTCTGACCCGATGGCGGATGGTCCGAC
ATGCACAGCCTGGTAGCTAACGGTGCTGATATTTTGGAACTGGGTGTGCCGTTTTCTGACCCGATGGCGGATGGTCCGAC
ATGCACAGCCTGGTAGCTAACGGTGCTGATATTTTGGAACTGGGTGTGCCGTTTTCTGACCCGATGGCGGATGGTCCGAC
ATGCACAGCCTGGTGGCTAATGGTGCTGATATTTTGGAACTGGGTGTGCCGTTTTCTGACCCGATGGCGGATGGTCCGAC
ATGCATAGCCTGGTGGCTAATGGTGCTGATATTTTGGAACTGGGTGTGCCGTTTTCTGACCCGATGGCGGATGGTCCGAC
ATGCATAGCCTGGTGGCTAATGGTGCTGATATTTTGGAACTGGGTGTGCCGTTTTCTGACCCGATGGCGGATGGCCCGAC

CATTCAGCGTGCGGCCGAAAGGGCGTTGGCAAATCATGTTTCTTTGCACGACGTATTGGAAACAGTACGCTTGTTCCGCC
CATTCAGCGTGCGGCCGAAAGGGCGTTGGCAAATCATGTTTCTTTGCACGACGTATTGGAAACAGTACGCTTGTTCCGCC
CATTCAGCGTGCGGCCGAAAGGGCGTTGGCAAATCATGTTTCTTTGCACGACGTATTGGAAACAGTACGCTTGTTCCGCC
CATTCAGCGTGCGGCCGAAAGGGCGTTGGCAAATCATGTTTCTTTGCACGACGTATTGGAAACAGTACGCTTGTTCCGCC
CATTCAGCGTGCGGCCGAAAGGGCGTTGGCAAATCATGTTTCTTTGCACGACGTATTGGAAACAGTACGCTTGTTCCGCC
CATTCAGCGTGCGGCCGAAAGGGCGTTGGCAAATCATGTTTCTTTGCACGACGTATTGGAAACAGTACGCTTGTTCCGCC
CATTCAGCGTGCGGCCGAAAGGGCGTTGGCAAATCATGTTTCTTTGCACGACGTATTGGAAACAGTACGCTTGTTCCGCC
CATTCAGCGTGCGGCCGAAAGGGCGTTGGCAAATCATGTTTCTTTGCACGACGTATTGGAAACAGTACGCTTGTTCCGCC
TATTCAACGTGCGGCTGAACGGGCGTTGACAAATCATGTTTCTTTGCACGACGTATTGGAAACAGTACGATTGTTCCGCC
CATTCAGCGTGCGGCCGAAAGGGCGTTGGCAAATCATGTTTCTTTGCACGACGTATTGGAAACAGTACGTTTGTTCCGCC
TATTCAACGTGCGGCTGAAAGGGCGTTGGCAAATCATGTTTCTTTGCGCGACGTATTGGAAACAGTACGCTTGTTCCGCC

AAACCAATGATAAAACGCCGATTGTGTTAATGGGCTATTTGAACCCAGTACATAAAATGGGTTATAAAGCGTTTGCACAA
AAACCAATGATAAAACGCCGATTGTGTTAATGGGCTATTTGAACCCAGTACATAAAATGGGTTATAAAGCGTTTGCACAA
AAACCAATGATAAAACGCCGATTGTGTTAATGGGCTATTTGAACCCAGTACATAAAATGGGTTATAAAGCGTTTGCACAA
AAACCAATGATAAAACGCCGATTGTGTTAATGGGCTATTTGAACCCAGTACATAAAATGGGTTATAAAGCGTTTGCACAA
AAACCAATGATAAAACGCCGATTGTGTTAATGGGCTATTTGAACCCAGTACATAAAATGGGTTATAAAGCGTTTGCACAA
AAACCAATGATAAAACGCCGATTGTGTTAATGGGCTATTTGAACCCAGTACATAAAATGGGTTATAAAGCGTTTGCACAA
AAACCAATGATAAAACGCCGATTGTGTTAATGGGCTATTTGAACCCAGTACATAAAATGGGTTATAAAGCGTTTGCACAA
AAACCAATGATAAAACGCCGATTGTGTTAATGGGCTATTTGAACCCAGTACATAAAATGGGTTATAAAGCGTTTGCACAA
AAACTAATGATAAAACGCCGGTTGTGTTAATGGGCTATTTGAACCCCATACATAAAATGGGCTATCAGGCGTTTGCGCAA
AAACCAATGATAAAACGCCGATTGTGTTAATGGGCTATTTGAACCCAGTACATAAAATGGGTTATCAAGCGTTTGCACAA
AAACCAATGATAAAACGCCGGTTGTGTTAATGGGCTATTTGAACCCTGTACACAAAATGGGTTATCAGGCGTTTGCGCAA

GCGGCTGCCGACGCGGGCGTAGATGGCGTGTTGACTGTGGATTCCCCGGTAGAAACCATCACCCCGCTGCATGACTCTTT
GCGGCTGCCGACGCGGGCGTAGATGGCGTGTTGACTGTGGATTCCCCGGTAGAAACCATCACCCCGCTGCATGACTCTTT
GCGGCTGCCGACGCGGGCGTAGATGGCGTGTTGACTGTGGATTCCCCGGTAGAAACCATCACCCCGCTGCATGACTCTTT
GCGGCTGCCGACGCGGGCGTAGATGGCGTGTTGACTGTGGATTCCCCGGTAGAAACCATCACCCCGCTGCATGACTCTTT
GCGGCTGCCGACGCGGGCGTAGATGGCGTGTTGACTGTGGATTCCCCGGTAGAAACCATCACCCCGCTGCATGACTCTTT
GCGGCTGCCGACGCGGGCGTAGATGGCGTGTTGACTGTGGATTCCCCGGTAGAAACCATCACCCCGCTGCATGACTCTTT
GCGGCTGCCGACGCGGGCGTAGATGGCGTGTTGACTGTGGATTCCCCGGTAGAAACCATCACCCCGCTGCATGACTCTTT
GCGGCTGCCGACGCGGGCGTAGATGGCGTGTTGACTGTGGATTCCCCGGTAGAAACCATCACCCCGCTGCATGACTCTTT
GCGGCTGCCGAGGCAGGCGTAGATGGCGTGTTGACCGTGGATTCTCCGGTAGAAACCATTGCGCCTTTGCATGAATCGTT
GCGGCTGCCGACGCGGGCGTAGATGGCGTGTTGACTGTGGATTCTCCGGTAGAAACCATTACCCCACTGCATGACTCGTT
GCGGCTGCCGAGGCAGGCGTTGATGGCGTGTTGACCGTAGATTCTCCGGTAGAAACCATTGCGCCTTTGCATGAGTCATT



MO0003-2 3361 GAAAGCACAAGGTATTGATTGTATTTTCCTTATTGCGCCGACAACAACTGAAGAGCGTATTCAAACGATTGCCAAAGTAG

MO0027-1 3361 GAAAGCACAAGGTATTGATTGTATTTTCCTTATTGCGCCGACAACAACTGAAGAGCGTATTCAAACGATTGCCAAAGTAG
MO00027-2 3361 GAAAGCACAAGGTATTGATTGTATTTTCCTTATTGCGCCGACAACAACTGAAGAGCGTATTCAAACGATTGCCAAAGTAG
MO0009-2 3361 GAAAGCACAAGGTATTGATTGTATTTTCCTTATTGCGCCGACAACAACTGAAGAGCGTATTCAAACGATTGCCAAAGTAG
MO00029-1 3361 GAAAGCACAAGGTATTGATTGTATTTTCCTTATTGCGCCGACAACAACTGAAGAGCGTATTCAAACGATTGCCAAAGTAG
MO00036-1 3361 GAAAGCACAAGGTATTGATTGTATTTTCCTTATTGCGCCGACAACAACTGAAGAGCGTATTCAAACGATTGCCAAAGTAG
MO00036-2 3361 GAAAGCACAAGGTATTGATTGTATTTTCCTTATTGCGCCGACAACAACTGAAGAGCGTATTCAAACGATTGCCAAAGTAG
MO00041-1 3361 GAAAGCACAAGGTATTGATTGTATTTTCCTTATTGCGCCGACAACAACTGAAGAGCGTATTCAAACGATTGCCAAAGTAG
MO00049-1 3361 GAAAGCGCAAGGTATTGATTGTATTTTCCTTATTGCGCCAACGACAACTGAAGAGCGTATTCAAACGATTGCCAAAGTAA
MO0009-1 1418 GAAAGCGCAAGGTATTGATTGTATTTTCCTTATTGCGCCGACAACAACTGAAGAGCGTATTCAAACGATTGCCARAGTAG
MO00045-1 1418 GAAAGCACAAGGTATTGATTGTATTTTCCTTATTGCACCAACGACAACTGAGGAGCGTATTCAAACGATTGCCAAAGTAG
2006-3950 Strep = mmmmm oo

. wA ]
MO0003-2 3441 CCGGTGGTTTTGTGTATTATGTATCGCTCAAAGGTGTAACCGGTGCGGCAAGTTTGGATACTGAAGAAGTTTCGCGTAAA
MO0027-1 3441 CCGGTGGCTTTGTGTATTATGTATCGCTCARAGGTGTAACCGGTGCGGCAAGTTTGGATACTGAAGAAGTTTCGCGTARA
MO00027-2 3441 CCGGTGGTTTTGTGTATTATGTATCGCTCAAAGGTGTAACCGGTGCGGCAAGTTTGGATACTGAAGAAGTTTCGCGTAAA
MO0009-2 3441 CCGGTGGTTTTGTGTATTATGTATCGCTCAAAGGTGTAACCGGTGCGGCAAGTTTGGATACTGAAGAAGTTTCGCGTAAA
MO00029-1 3441 CCGGTGGTTTTGTGTATTATGTATCGCTCAAAGGTGTAACCGGTGCGGCAAGTTTGGATACTGAAGAAGTTTCGCGTAAA
MO00036-1 3441 CCGGTGGTTTTGTGTATTATGTATCGCTCAAAGGTGTAACCGGTGCGGCAAGTTTGGATACTGAAGAAGTTTCGCGTARA
MO00036-2 3441 CCGGTGGTTTTGTGTATTATGTATCGCTCAAAGGTGTAACCGGTGCGGCAAGTTTGGATACTGAAGAAGTTTCGCGTAAA
MO00041-1 3441 CCGGTGGTTTTGTGTATTATGTATCGCTCAAAGGTGTAACCGGTGCGGCAAGTTTGGATACTGAAGAAGTTTCGCGTAAA
MO00049-1 3441 CCGGCGGTTTTGTGTATTATGTATCGCTCAAAGGCGTGACCGGTGCAGCAAGTTTGGATACTGAAGAAGTTTCGCGTARA
MO0009-1 1498 CCGGTGGCTTTGTGTATTATGTATCGCTCAAAGGTGTAACCGGTGCGGCARATTTGGATACTGAAGAAGTTTCGCGTARA
MO00045-1 1498 CCGGCGGTTTTGTGTATTATGTATCGCTCARAGGTGTAACCGGTGCGGCAAGTTTGGACACTGAAGAAGT TTCGCGTAAA
2006-3950_Strep = mmmm oo o

I .
MO0003-2 3521 ATAGAGCTTTTGCGCAAATACATCGATATTCCGATTGGTGTCGGCTTCGGCATCAATAATGCGGAGAGTGCGCGTAAGAT
MO0027-1 3521 ATAGAGCTTTTGCGCAAATATATTGATATTCCGATCGGTGTCGGCTTCGGCATTAATAATGCGGAGAGTGCGCGTAAGAT
MO00027-2 3521 ATAGAGCTTTTGCGCAARATACATCGATATTCCGATTGGTGTCGGCTTCGGCATCAATAATGCGGAGAGTGCGCGTARGAT
MO0009-2 3521 ATAGAGCTTTTGCGCAAATACATCGATATTCCGATTGGTGTCGGCTTCGGCATCAATAATGCGGAGAGTGCGCGTAAGAT
MO00029-1 3521 ATAGAGCTTTTGCGCAAATACATCGATATTCCGATTGGTGTCGGCTTCGGCATCAATAATGCGGAGAGTGCGCGTAAGAT
MO00036-1 3521 ATAGAGCTTTTGCGCAAATACATCGATATTCCGATTGGTGTCGGCTTCGGCATCAATAATGCGGAGAATGCGCGTAAAAT
MO00036-2 3521 ATAGAGCTTTTGCGCAAATACATCGATATTCCGATTGGTGTCGGCTTCGGCATCAATAATGCGGAGAATGCGCGTAAAAT
MO00041-1 3521 ATAGAGCTTTTGCGCAARATACATCGATATTCCGATTGGTGTCGGCTTCGGCATCAATAATGCGGAGAGTGCGCGTARGAT
MO00049-1 3521 ATAGAGCTTTTGCGCAAATACATTGATATTCCGATTGGTGTCGGCTTCGGCATCAATAATGCGGAGAGCGCGCGTAAGAT
MO0009-1 1578 ATAGAACTTTTGCGCAAATATATTGATATTCCGATCGGTGTCGGCTTCGGCATTAATAATGCGGAGAGTGCGCGTAAGAT
MO00045-1 1578 ATAGAGCTTTTGCGCAAATACATTGATATTCCGATTGGTGTCGGCTTCGGCATTAATAATGCGGAGAGTGCGCGTAAGAT
2006-3950_Strep  —mmmm oo

. A
MO0003-2 3601 TGGTGCGGTGGCGGATGCCGTTATTGTCGGCAGCCGTATCGTCAAAGAGATTGAAAGCCATGCGGGTAGCGAGGCTGAAG
MO0027-1 3601 TGGCGCGGTAGCGGATGCCGTTATTGTCGGCAGCCGTATCGTCAAAGAGATTGAAAGCCACGCAGGTAGCGAGGCTGAGG
MO00027-2 3601 TGGTGCGGTGGCGGATGCCGTTATTGTCGGCAGCCGTATCGTCAAAGAGATTGAAAGCCATGCGGGTAGCGAGGCTGAAG
MO0009-2 3601 TGGTGCGGTGGCGGATGCCGTTATTGTCGGCAGCCGTATCGTCAAAGAGATTGAAAGCCATGCGGGTAGCGAGGCTGAAG
MO00029-1 3601 TGGTGCGGTGGCGGATGCCGTTATTGTCGGCAGCCGTATCGTCAAAGAGATTGAAAGCCATGCGGGTAGCGAGGCTGAAG
MO00036-1 3601 TGGTGCGGTAGCGGATGCCGTTATTGTCGGCAGCCGTATCGTCAAAGAGATTGAAAGCCACGCAGGTAGCGAGGCCGAAG
MO00036-2 3601 TGGTGCGGTAGCGGATGCCGTTATTGTCGGCAGCCGTATCGTCAAAGAGATTGAAAGCCACGCAGGTAGCGAGGCCGAAG
MO00041-1 3601 TGGTGCGGTGGCGGATGCCGTTATTGTCGGCAGCCGTATCGTCAAAGAGATTGAAAGCCATGCGGGTAGCGAGGCTGAAG
MO00049-1 3601 TGGAGCGGTGGCGGATGCAGTTATTGTCGGCAGCCGTATCGTCAAAGAGATTGAAAGTCACGCGGGTAGCGAGGCTGAGG
MO0009-1 1658 TGGCGCGGTGTCGGATGCTGTTATTGTCGGCAGCCGTATCGTCAAAGAGATTGAAAGCCACGCAGGTAGCGAGGCCGAAG
MO00045-1 1658 TGGTGCGGTGGCGGATGCCGTTATTGTCGGCAGTCGTATCGTCAAAGAGATTGAAAGCCACGCGGGTAGCGAGGCTGAAG

2006-3950 SELEP === === m e e e e e e~

MO0003-2 3681 CAGTAGGCGCGTTGGTTAAAGAGTTGAAAGACGCGATTCGC TTTTTTCATTCCATTGTTTC
MO0027-1 3681 CGGTAGGCGTGTTGGTTAAAGAGTTGAAAGACGCGATTCGC TTTTTT-ATTCCATTATTTC
MO00027-2 3681 CAGTAGGCGCGTTGGTTAAAGAGTTGAAAGACGCGATTCGC TTTTTTCATTCCATTGTTTC
MO0009-2 3681 CAGTAGGCGCGTTGGTTAAAGAGTTGAAAGACGCGATTCGC TTTTTTCATTCCATTGTTTC
MO00029-1 3681 CAGTAGGCGCGTTGGTTAAAGAGTTGAAAGACGCGATTCGC TTTTTTCATTCCATTGTTTC
MO00036-1 3681 CGGTAGGCGTGTTGGTTAAAGAGTTGAAAGACGCGATTCGC TTTTTT-ATTCCATTATTTC
MO00036-2 3681 CGGTAGGCGTGTTGGTTAAAGAGTTGAAAGACGCGATTCGC TTTTTT-ATTCCATTATTTC

MO00041-1 3681 CAGTAGGCGCGTTGGTTAAAGAGTTGAAAGACGCGATTCGC TTTTTTCATTCCATTGTTTC
MO00049-1 3681 CAGTAGGCGCGTTAGTTAAAGAGTTGAAAGACGCAATTTGC TTTTTCCATTCCATTGTTTC
MO0009-1 1738 CGGTAGGCGTGTTGGTTAAAGAGTTGAAAGACGCGATTCGC TATTTTTTATTCCATTATTTC
MO00045-1 1738 CAGTAGGCGTGTTGGTTAAAGAGTTGAAAGACGCGATTCGC TTTTTCCATTCCATTGTTTC

2006-3950 SELEpP —m === mmmm e e o

Supplemental figure 3. Alignment of all N. subflava at the integration site of msr(D) with up and downstream regions
and integrated fragment of the MEGA element (region 2006-3950). Indicated are: ihfA, msr(D) and trpA in grey bar
with start and top codon indicated in cyan background, mefA (fragment 880-1218) grey striped bar, regulatory
sequence factor MYLIMF and DUS factor in yellow box, integration site with green horizontal line.



