Table S2. Fold-change values of apoptosis-associated factors after single or double infection with HCMV and HHV-6A.

Factor Fold-change expression of analyzed factors (*)
0 d.p.i. 1d.p.. 2d.p.. 4 d.p.. 7 d.p.i. 10 d.p.i.

HCMV/ HCMV/ HCMV/ HCMV/ HCMV/ HCMV/
HCMV | HHV-6A | HHV-A | HCMV | HHV-6A | HHV-6A | HCMV | HHV-6A | HHV-6A | HCMV | HHV-6A | HHV-6A | HCMV | HHV-6A | HHV-6A | HCMV | HHV-6A | HHV-6A
ABL1 1.15 112 127| -1.08 13 162 -1.19 1.21 -1.13 1.13 1.03 -1.05|  -1.01 -1.34 -1.9 1.3 1.01 -2.67
AIFM1 -1.04 -119]  -1.06 1.28 112 143] 134 -1.05 143| -2.16 1.29 1.31 2.03 -1.35 139| 248 -1.09 2.06
AKTI1 1.02 1.04 1.11 1.26 1.04 134| 107 1.13 135 -1.54 -1.07 115|172 -1.28 136  1.02 1.12 1.18
APAF1 1.07 147 13 14 1.16 1.1 1.06 1.09 1.04| -213 146 116|227 -1.32 133] 239 -1.08 1.33
BAD 1.01 1.03 1.05 -1.01 1.02 1.19 1.01 -1.07 -1.02 1.55 -1.15 -1.02 2.52 -1.86 -1.07 1.97 -1.24 1.08
BAG1 1.16 12| -117] 162 1.85 443| 156 1.31 133 171 -1.54 179 197 -1.75 259 | 199 -1.19 -1.92
BAG3 1.22 1.06 1.31 2.24 1.24 1.68 -1.01 -1.02 1.18 1.83 -1.14 1.5 1.98 -1.73 1.96 2.38 -1.23 3.15
BAK1 1.05 1.09 122| 145 -1.01 184| 172 1.22 1.65| -1.23 1.01 127 217 -1.5 3.33 1.1 -1.15 2.35
BAX -1.18 111 1.1 1.23 1.18 133 102 -1.04 126 -156 -1.01 119 137 -1.08 -1.04 14 1.06 -1.8
BCL10 1.03 1] -116| 142 1.06 132  1.03 -1.11 -1.01 | -2.82 1.13 115|194 -1.66 112| 172 -1.05 -1.05
BCL2 1.97 1.26 133| 108 1.15 171 149 -1.09 -147| 229 2.31 -141 3.89 5.42 2.04| 135 1.18 -1.37
BCL2A1 -1.26 1.77 487| -136 -1.51 718 | -143 -2.71 -349 | -1.89 1.1 1466 | 292 -2.73 399| 133 -2.01 -1.08
BCL2L1 -1.39 -1.07 112 112 1.02 114 -113 1.01 -L11| -1.22 -2.35 -1.2| 278 2.1 116 | 2.89 -1.31 -2.64
BCL2L10 1.05 144 1 1.16 1.02 1.39 3.6 -1.03 2.1 1.34 1.87 104 295 -1.13 442|  2.69 148 4.76
BCL2L11 1.52 1.35 117 154 1.08 335| 259 1.16 1.51 -1.6 -1.23 162|143 -2.28 1.08| -111 -1.84 -1.05
BCL2L2 -1.02 1.89 177|151 1.29 216| 125 1.06 1.32]  -1.06 -1.14 112 193 -1.61 131 1.17 1.2 111
BFAR 1.1 127 1.39 1.08 1.07 145| 106 -1.18 -1.07| 133 -1.32 107|172 -1.76 112] 192 1.1 -1.31
BID 1.06 1.12 132 138 1.05 216| -1.01 -1.06 121 -2.23 1.02 293| 326 244 7.02 5.1 17 6.43
BIK 1.06 2.18 487| 174 -2.38 225| 286 -2.44 227| -117 -1.31 81.8| 1.02 -1.03 7628 | -2.49 135| 11346
BIRC2 1.01 1.08 137 114 1.01 177| 117 -1.05 -1.02 | -213 1.9 119|138 2.24 127 | -246 2.97 -1.9
BIRC3 143 1.19 1.82 1.48 1.02 357 -187 -1.11 -1.59 | -3.05 1.83 195| -345 -5.78 439| 264 2.82 -1.28
BIRC5 -1.3 -1.38 12| 135 1.15 226 235 -1.02 24| -1.63 -1.02 2372 117 1.8 283 -1.95 248 3.01
BIRC6 -1.21 1.01 1.09] 122 1.04 115  1.05 -1.06 118 |  -1.98 1.11 -1.3 -1.1 1.31 1.1 2.8 1.99 1.11
BNIP2 -1.38 113 1.1 117 -1.05 138 115 -1.06 1| -116 -1.07 104|121 -1.16 117|124 1.19 -1.24
BNIP3 -1.17 1.09 1.09]  1.06 1.02 126  -1.09 -1.26 -1.04|  -185 1.33 -1.07| 131 111 1.06| -2.71 1.61 1.02
BNIP3L -1.14 1.16 1.1 1.01 1.05 144| -113 -1.03 -1.32| 215 -1.03 -148| 141 1.15 251 132 1.29 -2.74
BRAF -1.33 1.11 115| -1.15 -1.03 128| -1.07 1.02 144 | 213 1.04 154 126 1.07 1.87| -2.52 1.6 1.05
CASP1 127 -1 101 363 127 7.88| 235 -1.11 246| 141 1.13 274 283 1.06 124| -4.38 117]  -49.92




CASP10 1.06 -1.25 -1.01 1.41 1.1 2.45 1.53 -1.16 1.46 1.22 -1.17 1.39 1.67 -1.28 1.01 2.93 1.18 -2.16
CASP14 1.11 -1.03 2.04 1.91 1.82 3.95 1.64 -1.01 1.23 -1.24 1.03 2.84 2.25 -1.54 -1.16 2.17 -1.28 -1.11
CASP2 -1.24 -1.02 1.07 1.83 1.14 1.61 1.68 -1.14 1.64 -1.3 1.15 1.22 1.88 -1.33 1.82 -1.26 1.28 1.81
CASP3 -1.2 1.01 1.15 1.18 -1.12 1.52 1.35 1.21 1.39 1.78 -1.09 -1.06 2.05 1.1 2.71 -2.31 1.61 -1.14
CASP4 -2.83 1.02 1.11 1.53 1.03 2.2 1.15 -1.16 1.17 2.09 2.44 1.28 1.53 2.05 1.18 -2.59 1.18 -1.55
CASP5 -1.01 -1.91 -4.81 -1.42 -2.55 -3.67 1.07 -1.02 1.14 1.03 1.16 -1.15 1.63 -1.43 2.97 -2.11 1.05 1.37
CASP6 1.18 1.12 1.03 14 1.02 1.37 1.49 1.1 1.39 -1.55 1.37 -1 2.45 -1.1 -1.06 -2.02 1.1 -1.47
CASP7 -1.58 1.01 1.07 2.23 1.47 2.86 1.29 -1.08 1.22 2.28 -1.1 1.47 2.01 -1.1 1.07 -1.74 1.29 -2.13
CASP8 1.49 -1.06 1.01 1.58 1.01 2.11 1.31 -1.05 1.79 1.6 -1.49 1.04 1.47 -2.42 -1.14 -1.2 -1.49 -2.46
CASP9 -2.62 -1.05 1.05 -1.03 1.01 1.26 1.02 -1.04 1.19 -1.11 2.25 1.18 2.1 -2.53 -1.24 -1.12 5.13 -1.24
CD27 1.31 -1.21 -1.75 3.68 3.47 3.84 1.58 2.29 5.09 3.58 -1.07 -1.6 14.42 -2.56 6.25 7.06 -2.53 -4.05
CD40 1.06 -1.5 -1.21 1.38 1.2 3 1.05 -1.02 1.22 -1.22 -1.17 1.71 -1.38 -1.28 4.38 222 2.09 2.55
CD40LG 1.87 1.23 2.06 1.31 1.6 2.1 1.1 -1.17 1.13 1.39 -1.14 1.24 1.93 -2.52 -2.01 1.85 -1.23 1.59
CD70 1 -1.18 1.5 1.2 1.74 2.72 141 1.34 1.21 1.78 1.12 1.69 2.37 -1.04 1.71 -2.04 1.52 1.1
CFLAR 1.12 1.15 1.05 1.46 1.19 24 1.03 -1.05 1.01 1.22 2.81 -1.19 1.46 -2.51 -1.28 1.52 -2.95 -3.85
CIDEA -1.02 -2.82 1.25 -1.02 -2.71 -1.29 1.45 -2.69 1.36 -1.04 -1.16 2.68 24 -1.83 -1.94 2.08 -1.26 1.08
CIDEB 1 -1.06 1.1 1.45 1.11 1.53 1.09 -1.27 1.08 -1.22 -1.2 1.16 2.15 -1.79 1.64 1.12 -1.43 2.66
CRADD -1.42 1.13 1.1 -1.03 -1.17 -1.1 1.37 -1.01 1.05 -1.25 1.19 -1.29 2.1 1.51 1.06 1.72 1.51 2.19
CYCS 1.17 -1.92 -1.32 2.1 1.16 1.72 1.03 -1.8 1.11 2.01 1.03 1.16 3.61 -1.99 -1.76 2.84 1.35 -1.14
DAPK1 1.01 1.58 1.15 1.02 1.42 2.18 -1.11 -1.08 -1.37 1.43 -1.33 -1.09 2.72 -1.78 1.07 1.19 -1.47 2.25
DFFA -1.08 1.17 1.12 1.35 1.08 1.36 1.1 -1.21 1.07 2.07 1.26 1.21 2.87 -2.13 1.54 2.02 -1.51 1.78
DIABLO -1.01 -1 -1.17 -1.21 -1.2 1.04 1.07 -1.03 1.12 2.88 1.29 -1.1 2.11 -2.03 1.27 2.64 -1.4 1.61
FADD 1.25 1.09 1.15 1.34 1.11 1.53 1.29 -1.03 1.29 1.82 1.24 1.24 1.57 1.43 1.9 -2.89 2.36 1.35
FAS 1.06 1.15 1.13 1.34 1.02 1.78 1.12 1.03 1.09 1.22 1.01 1.05 1.67 -1.28 -1.12 2.93 3.7 -3.35
FASLG 1.19 -1.87 -1.26 1.33 1.67 2.33 1.76 -1.32 2.32 -1.74 1.74 1.21 2.92 -1.3 -2.15 -1.84 1.15 1.82
GADD45A -1.1 -1.24 -1.13 1.05 1.05 1.36 1.26 -1.03 1.18 1.33 1.07 -1.16 -1.23 -2.34 -1.34 1.33 -1.21 1.01
HRK -1.12 1.09 -2.64 -1.73 1.36 3.95 1.1 -1.01 -1.16 2.08 1.3 2.05 2.38 -1.42 2.52 -1.22 -1.05 2.85
IGFIR 1.06 1.03 1.06 -1.02 1.07 2.27 -1.19 -1.43 -1.35 1.22 -1.17 -1.3 1.67 -1.28 -2.18 -3.65 1.18 -2.05
IL10 241 -1.7 -3.63 2.32 -1.16 2.51 -1.18 -2.16 -1.11 1.22 -1.17 2.58 2.88 14 -1.77 2.21 1.18 1.16
LTA 1.06 -1.03 -1.65 1.54 2.48 2.14 1.06 1.21 1.8 -1.22 1.03 -1.02 2.05 -1.19 -2.23 1.82 1.04 -1.48
LTBR 1.02 1.18 1.23 1.31 1.53 2.49 -1.36 -1.09 -1.12 1.44 -1.22 1.33 1.48 -1.05 1.43 -2.59 1.49 -1.04
MCL1 1.19 -1.08 1.07 1.02 1.07 1.63 -1.06 -1.12 -1.03 3.37 -1.2 -1.17 2.35 -1.05 -1.57 1.39 1.42 -2.84
NAIP 1.59 1.59 -1.56 -1.28 1.3 -1.09 1.07 -1.49 1.18 -1.36 1.32 -1.56 2.44 -1.26 -1.97 -1.18 1.05 1.03




NFKB1 -1.14 1.21 1.41 1.33 1.08 1.78 -1.02 1.05 1.02 2.21 1.42 -1.22 2.96 -1.28 -1.34 1.64 1.06 -2.89
NOD1 1.01 -1.22 -1.2 2.39 1.1 3.57 1.66 -1.14 1.5 1.73 -1.12 2.09 2.39 -2.42 2.63 1.87 -1.56 1.73
NOL3 1.05 1.09 1.27 1.43 1.22 1.66 1.08 -1.09 1.03 -1.31 -1.89 1.24 -1.14 -2.83 -1.75 -2.39 -2.41 -2.52
PYCARD 1.18 1.07 1.08 1.35 -1.02 217 -1.05 -1.02 1.09 1.16 -1.02 -1.38 1.02 -1.09 -3.62 -1.41 1.13 -7.53
RIPK2 2.88 1.12 1.15 1.25 1.17 231 -1.06 -1.19 1.1 6.79 -1.17 1.13 4.64 3.91 2.08 2.53 1.18 1.87
TNF 1.48 1.28 -1.02 1.11 1.07 5.97 4.96 -1.02 15.21 -2.83 -1.02 -1.15 3.33 -1.55 23.35 2.36 -1.54 4.27
TNFRSF10A 1.43 1.06 1.11 2.11 1.16 343 1.94 -1.18 1.39 -1.17 1.47 2.38 3.24 -1.55 7.82 -1.28 1.34 5.06
TNFRSF10B 1.24 -1.03 -1.04 1.21 -1.04 1.71 1.13 -1.09 1.11 -1.82 -1.44 -1.28 1.24 1.31 1 -2.47 1.96 -1.35
TNFRSF11B 1.31 -1.16 1.03 -1.29 -1.09 1.06 -1.36 -1.06 -1.47 1.11 1.27 -1.05 2.25 -1.8 -1.19 2.21 -1.38 -2.69
TNFRSF1A 1.38 1.17 1.37 -1.16 1.14 1.27 -1.09 1.04 -1.02 -1.05 -1.02 1.02 2.21 -2.6 -1.29 2.27 -1.17 -1.91
TNFRSF1B 1.05 -1.06 -1.06 1.11 -2.7 1.23 1.18 -1.05 1.01 1.58 1.36 2.05 1.58 -1.2 6.03 -2.71 1.23 3.36
TNFRSF21 2.3 -1.05 1.04 -1.03 1.12 1.65 -1.08 1.04 1.07 1.75 -1.12 -1.16 2.14 -2.39 -3.17 1.97 -1.56 -2.59
TNFRSF25 2.02 2.84 2.34 1.11 -7.21 -1.18 -1.01 -1.65 1.15 2.9 -14.34 -4.58 16.48 -15.68 1.43 14.29 -10.37 -2.03
TNFRSF9 1.71 -1.5 -1.25 1.23 2.5 8.66 1.2 -1.46 5.7 5.17 2.03 -1.06 4.73 2.34 8.78 -2.43 2.19 5.57
TNFSF10 -2.15 1.25 -1.12 8.19 -1.05 58.8 4.22 -1.04 7.77 2.24 -1.51 5.13 1.67 -2.39 6.94 2.93 2.25 -11.46
TNFSF8 1.13 1.37 -1.49 -1.9 -3.43 1.91 1.42 -2.91 -1.12 -1.3 1.16 -1.08 2.03 -1.75 -1.63 1.51 -1.03 2.68
TP53 1.1 -1.15 1.09 1.31 1.14 1.54 1.12 -1.11 1.01 -14 1.19 1.13 1.64 -1.14 -1.25 1.02 1.49 -1.22
TP53BP2 2.73 1.34 1.51 1.13 -1.15 1.63 1.08 -1.03 -1.17 1.22 1.85 1.07 -2.05 1.55 2.07 2.11 1.34 2.26
TP73 1.43 -1.09 -2.14 1.17 1.38 2.07 1.24 -1.14 1.3 -2.04 2.13 1.32 2.17 -1.58 -1.13 2.59 -14 4.86
TRADD 1.29 -1.66 -1.22 1.17 -1.35 1.76 1.08 1.19 1.02 1.14 1.22 1.18 2.37 -1.9 1.45 2.23 -1.08 1.54
TRAF2 1.42 1.04 1.15 1.55 1.09 1.46 1.21 1.11 1.23 -1.45 1.12 1.74 2.16 -1.39 2.49 1.75 1.14 2.34
TRAF3 -1.19 1.01 1.09 1.29 1.2 1.48 1.11 1.08 1.3 -1.28 -1.13 1.02 1.9 -1.28 1.73 -2.13 1.05 1.09
XIAP 1.23 1 1.1 1.07 -1.02 1.6 1.26 -1.02 1.07 -1.85 -2.14 1.22 2.28 -2.26 -1.8 1.48 -2.43 -2.67

(*) Results are expressed as mean values of fold-change observed in single- or double-infected cells. compared to uninfected control cells. All values exceeding +2 or -2 folds are
indicated in bold. Orange boxes indicate >3 up-regulated factors. Blue boxes indicate <-3 down-regulated factors.



