Table S1. Estimated of mean genetic nucleotide distances (model p-distance)
between subtypes of genotype A and Romanian strains based on the gag-pol
fragment.

Al A2 A2/A3 A3 A4 A5 A8 A9 All A19 A20 A21 A22 A23 A24

Al - - - - - - - - - - - - - - -
A2 170 - - - - - - - - - - - - - -
A2/A3 17.5 16.2 - - - - - - - - - - - - -
A3 17.1 12.6 16.1 - - - - - - - - - - - -
A4 18.0 178 173 173 - - - - - - - - - - -
A5 164 159 166 145 156 - - - - - - - - - -
A8 18.8 180 179 173 188 189 - - - - - - - - -
A9 19.8 180 181 170 175 181 179 - - - - - - - -
All 192 172 180 16.7 20.0 173 175 169 - - - - - - -
A19 20.1 183 181 174 188 173 184 170 170 - - - - - -
A20 18.7 185 188 174 19.6 173 19.7 196 189 218 - - - - -
A21 18.1 154 164 151 185 16.2 181 180 171 191 185 - - - -
A22 223 202 212 200 21.1 191 21.7 21.1 21.0 214 23.0 205 - - -
A23 195 180 186 176 194 18.6 18.6 184 17.6 178 186 190 21.1 - -
A24 177 157 171 154 18.0 159 16.1 16.1 16.0 16.5 194 16.7 20.8 175 -

Romanian strains 16.8 12.0 15.6 11.5 16.7 14.2 17.1 175 17.0 17.2 18.5 15.2 195 17.7 15.0



