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qPCR protocol 

To perform qPCR assay, synthesized cDNAs (3 L) were mixed with Quantispeed SYBR NO‐

ROX premix solution (10 L; PhileKorea, Seoul, Republic of Korea), appropriate qPCR primers (2 L; 
additional information is shown in Table S1) and distilled water (5 L). PCR assay was conducted as 

follows; 

Table S1. qPCR mix and reaction condition. 

Step Temperature Time Comment 
Initialize 95 °C 2 min  
Denature 95 °C 20 s  

Primer annealing / extension 60 °C 15 s × 40 cycles 
Melt Curve 60 °C–95 C° 5 s T 0.5 °C 

Table S2. Sequences of qPCR primers. 

Gene Forward Reverse 
Cyclophilin CAGACGCCACTGTCGCTTT TGTCTTTGGAACTTTGTCTGCAA 

IL-1 TGCAGAGTTCCCCAACTGGTACATC GTGCTGCCTAATGTCCCCTTGAATC 
IL-6 AGTTGCCTTCTTGGGACTGA TCCACGATTTCCCAGAGAAC 

iNOS AATCTTGGAGCGAGTTGTGG CAGGAAGTAGGTGAGGGCTTG 
COX-2 AGAAGGAAATGGCTGCAGAA GCTCGGCTTCCAGTATTGAG 
MMP9 CGACGACGACGAGTTGTG CATGGGGCACCATTTGAGTT 



 

Figure S1. Modulating  effects on  lipid metabolism  related genes  in  3T3‐L1. Genes:  (A), SREBP1c 

(sterol regulatory element‐binding proteins 1c); (B), ACC (acetyl‐CoA carboxylase); (C), FAS (fatty 

acid synthase); (D), SCD1 (stearyl‐CoA dehydrogenase 1); (E) aP2 (adipocyte protein 2); (F), CD36 

(cluster of differentiation 36). Different letters on the bars indicate significant differences according to 

the Tukey–Kramer Honestly Significant Difference test (p < 0.05). 
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