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Figure S1 Visualization of selected features for the classification on the different levels of geographical origin and botanical variety utilizing 
the approaches SMD and Boruta shown in one Venn diagram. Detailed lists of the selected features can be found in Table S3 and S4. 

 
   



 
Figure S2. Results of the relation analysis of features that were selected by Boruta for the determination of geographical origin. For the 

hierarchical cluster analyses Euclidean distances and Ward algorithm were applied.  



 

Figure S3. Results of the relation analysis of features that were selected by Boruta for the determination of botanical variety. For the 
hierarchical cluster analyses Euclidean distances and Ward algorithm were applied. 



 

Figure S4. Boxplots of the autoscaled intensities for the features of the cluster I from the relation analysis for the determination of 
geographical origin in Figure 3a. Detailed information about the metabolites can be obtained from Table S3. 



 

Figure S5. Boxplots of the autoscaled intensities for the features of the cluster II from the relation analysis for the determination of 
geographical origin in Figure 3a. Detailed information about the metabolites can be obtained from Table S3. 

 

   



 

Figure S6. Boxplots of the autoscaled intensities for the features of the cluster III from the relation analysis for the determination of 
geographical origin in Figure 3a. Detailed information about the metabolites can be obtained from Table S3. 



 

Figure S7. Boxplots of the autoscaled intensities for the features of the cluster IV from the relation analysis for the determination of 
geographical origin in Figure 3a. Detailed information about the metabolites can be obtained from Table S3. 

 

Figure S8. Boxplots of the autoscaled intensities for the features of the cluster V from the relation analysis for the determination of 
geographical origin in Figure 3a. Detailed information about the metabolites can be obtained from Table S3. 

   



 

 

Figure S9. Boxplots of the autoscaled intensities for the features of the cluster VI from the relation analysis for the determination of 
geographical origin in Figure 3a. Detailed information about the metabolites can be obtained from Table S3. 



 

Figure S10. Boxplots of the autoscaled intensities for the features of the cluster A from the relation analysis for the determination of 
botanical variety in Figure 3b. Detailed information about the metabolites can be obtained from Table S3. 

 

   



 

 

Figure S11. Boxplots of the autoscaled intensities for the features of the cluster B from the relation analysis for the determination of 
botanical variety in Figure 3b. Detailed information about the metabolites can be obtained from Table S3. 

 



 

Figure S12. Boxplots of the autoscaled intensities for the features of the cluster C from the relation analysis for the determination of 
botanical variety in Figure 3b. Detailed information about the metabolites can be obtained from Table S3. 

 

Figure S13. Boxplots of the autoscaled intensities for the features of the cluster D from the relation analysis for the determination of 
botanical variety in Figure 3b. Detailed information about the metabolites can be obtained from Table S3.   



 

Figure S14. Results of the correlation analysis of features that were selected by SMD for the determination of geographical origin. For the 
hierarchical cluster analyses Euclidean distances and Ward algorithm were applied. 



Figure S15. Results of the correlation analysis of features that were selected by SMD for the determination of botanical variety. For the 

hierarchical cluster analyses Euclidean distances and Ward algorithm were applied. 

   



 

 

Figure S16. Scores of the first two principle components of the PCA applied to (a) raw and (b) autoscaled data. The different colors show 

the samples from the years 2016‐2018 analyzed in three different batches.  


