Supplementary

Table S1. Series of SNPs for association analysis of hypertension and renin-related SNPs

Total hypertension new onset Low renin group new onset . . )
hypertension hypertension High renin group new onse.:t hypertension
CHR SNP BP Al (n=1704) and Normotensive (n=3507) (n=1294) and Normotensive (n=2372) (n=410) and Normotensive (n=1135)
NMISS OR L95 U95 P NMISS OR 195 U9 P NMISS OR L95 U95 P

2 rs7599476 186280606 A 5211 1.16 1.06 1.26 7.2E-04 3666 1.26 1.14 1.39 6.8E-06 1545 0.93 0.79 1.10 3.9E-01
2 1510177733 186283241 T 5211 1.16 1.06 1.26 7.0E-04 3666 1.26 1.14 1.39 6.8E-06 1545 0.93 0.79 1.10 4.0E-01
2 1580257808 201100320 C 5211 1.39 1.16 1.65 2.8E-04 3666 1.67 1.35 2.06 2.0E-06 1545 0.89 0.63 1.25 4.9E-01
3 3:143886786:AT_A 143886786 D 5211 1.34 1.14 1.57 3.4E-04 3666 1.56 1.30 1.88 2.6E-06 1545 0.82 0.59 1.15 2.5E-01
3 rs141061779 162494104 C 5211 0.64 0.52 0.78 1.3E-05 3666 0.58 0.46 0.73 5.2E-06 1545 0.78 0.53 1.17 2.3E-01
4 1511725871 4951819 A 5211 1.14 1.05 1.25 2.8E-03 3666 1.04 0.93 1.15 5.1E-01 1545 1.48 1.25 1.75 4 4E-06
4 1511726091 4952412 C 5211 1.14 1.04 1.24 3.3E-03 3666 1.03 0.93 1.14 5.5E-01 1545 1.48 1.25 1.75 4.2E-06
4 rs4689189 4952895 T 5211 1.14 1.04 1.24 4.3E-03 3666 1.03 0.93 1.14 5.8E-01 1545 1.47 1.24 1.74 6.3E-06
4 rs2968709 4954275 C 5211 1.14 1.04 1.24 4.4E-03 3666 1.03 0.93 1.14 5.8E-01 1545 1.47 1.24 1.74 6.4E-06
4 rs4689191 4962911 T 5211 1.14 1.05 1.25 3.0E-03 3666 1.04 0.93 1.15 5.2E-01 1545 1.48 1.25 1.75 4.4E-06
4 1517038966 109296214 A 5211 0.72 0.60 0.86 2.1E-04 3666 0.62 0.50 0.76 6.0E-06 1545 1.05 0.76 1.44 7.7E-01
4 1517038968 109296717 C 5211 0.72 0.60 0.86 2.1E-04 3666 0.62 0.50 0.76 6.0E-06 1545 1.05 0.76 1.44 7.7E-01
4 rs740053 109299202 A 5211 0.72 0.60 0.85 1.8E-04 3666 0.62 0.51 0.77 7.7E-06 1545 1.02 0.74 1.40 9.0E-01
4 1577619314 109299707 A 5211 0.72 0.60 0.85 1.8E-04 3666 0.62 0.51 0.77 7.7E-06 1545 1.02 0.74 1.40 9.0E-01
4 1517551860 111418814 A 5211 1.19 1.05 1.34 5.6E-03 3666 1.03 0.89 1.20 6.9E-01 1545 1.67 1.34 2.08 4.8E-06
4 rs1460063 166804183 G 5211 1.07 0.96 1.19 2.1E-01 3666 0.92 0.82 1.04 2.0E-01 1545 1.57 1.29 1.92 9.7E-06
4 rs2125862 166806601 A 5211 1.06 0.96 1.18 2.7E-01 3666 0.91 0.81 1.03 1.4E-01 1545 1.57 1.29 1.92 9.6E-06
4 1579847934 167190224 A 5211 1.33 1.14 1.55 2.0E-04 3666 1.50 1.26 1.80 7.6E-06 1545 1.01 0.75 1.36 9.3E-01
4 rs353077 167259818 A 5211 1.30 1.12 151 5.0E-04 3666 1.51 1.26 1.80 5.1E-06 1545 0.95 0.71 1.27 7.1E-01
4 rs9992643 167260185 T 5211 1.30 1.12 151 6.3E-04 3666 1.51 1.27 1.81 4.9E-06 1545 0.93 0.70 1.25 6.3E-01
4 1510027143 167260264 C 5211 1.30 1.12 1.51 5.2E-04 3666 1.52 1.27 1.81 4.0E-06 1545 0.93 0.70 1.25 6.3E-01
4 1573861252 167263637 C 5211 1.30 1.12 1.51 5.0E-04 3666 151 1.27 1.81 4.7E-06 1545 0.94 0.70 1.26 6.8E-01
4 rs145286444 167264137 A 5211 1.33 1.15 1.55 2.1E-04 3666 1.54 1.28 1.84 2.9E-06 1545 0.97 0.72 1.30 8.2E-01
4 1573861253 167264848 A 5211 1.30 1.12 151 5.0E-04 3666 151 1.27 1.81 4.7E-06 1545 0.94 0.70 1.26 6.8E-01
5 rs118133352 62134036 G 5211 2.37 1.70 3.31 3.9E-07 3666 2.64 1.72 4.03 7.8E-06 1545 2.17 1.26 3.73 5.4E-03
5 rs1025260 153335137 T 5211 1.24 1.09 1.42 1.6E-03 3666 1.44 1.23 1.68 5.5E-06 1545 0.81 0.61 1.06 1.3E-01
5 rs6883500 153338535 T 5211 1.24 1.09 1.42 1.6E-03 3666 1.44 1.23 1.68 5.5E-06 1545 0.81 0.61 1.06 1.3E-01
5 rs2118662 153340134 T 5211 1.24 1.09 1.42 1.6E-03 3666 1.44 1.23 1.68 5.5E-06 1545 0.81 0.61 1.06 1.3E-01
5 rs2118663 153340145 C 5211 1.26 1.10 1.44 1.0E-03 3666 1.46 1.24 1.71 3.8E-06 1545 0.81 0.61 1.08 1.5E-01
5 1572804698 153342954 A 5211 1.24 1.08 141 1.9E-03 3666 143 1.22 1.68 7.3E-06 1545 0.81 0.61 1.06 1.3E-01
5 1566607728 153343118 G 5211 1.23 1.08 141 1.9E-03 3666 143 1.22 1.67 6.7E-06 1545 0.80 0.61 1.05 1.1E-01
5 rs7710732 153443533 G 5211 1.25 1.10 141 6.6E-04 3666 1.40 1.21 1.63 7.4E-06 1545 0.88 0.68 1.13 3.2E-01
5 rs4081999 153452773 A 5211 1.25 1.10 1.42 5.2E-04 3666 1.41 1.21 1.63 6.5E-06 1545 0.89 0.69 1.14 3.5E-01
5 1534195048 153474851 T 5211 1.24 1.10 1.41 7.5E-04 3666 1.40 1.21 1.62 6.9E-06 1545 0.87 0.67 1.12 2.7E-01
5 5:153475405:TG_T 153475405 D 5211 1.24 1.09 1.41 7.9E-04 3666 1.40 1.21 1.62 6.9E-06 1545 0.86 0.67 1.11 2.6E-01
5 rs4312933 153476659 T 5211 1.24 1.10 1.41 7.1E-04 3666 1.40 1.21 1.63 6.1E-06 1545 0.86 0.67 1.11 2.6E-01
5 rs2882468 153476822 T 5211 1.24 1.10 1.41 7.1E-04 3666 1.40 1.21 1.63 6.1E-06 1545 0.86 0.67 1.11 2.6E-01
5 rs6580052 153478177 C 5211 1.24 1.10 1.41 6.6E-04 3666 1.40 1.21 1.63 6.1E-06 1545 0.87 0.67 1.12 2.7E-01
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